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Solicitante TAKEDA CHEMICAL INDUSTRIES LTID
Asunto Solicatud de patente para

"DERIVADOS DE AMINA COMO ANTAGONISTAS DE
LA HORMOMA CONCENTRADORA DE LA MELANINA”

Fecha de la solicitud 20 de septiembre de 2000

TRAMITE 02 EVENTO Q1 ACTUACION 329

Yo, Emilio FERRERO, obrando como apoderado de 1la
solicitante en el asunto antes identificado, atentamente y por
inastrucciones expresas de m1 poderdante solicito a Usted se sirva
aceptar un nuevo listado de secuencias aminocacidicas en donde se
1dentifican cada secuencia como SEQ ID No

En consecuencia presento recibo por valor de $68 000 por
concepto de modificacitn en solicitud pendiente

Dicha modificacién se encuentra soportada en la descripcién
originalmente presentada y no significa wuna ampliacién de la

invencidn
Sefiora Jefe, {Q" [.
A-‘__.\J
ENILIO FERRERO
] TPA No 31 929
\\:com 01763-801-007-8
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Listado de secuencias

{110 Takeda Chemical Indastries, Ltd

<120 \ntagurusta de la hormona concentradora de la
mejanna

<130> 2648w00P
<150> IP 11-266298
151> 2009 1999
<150) JP 11-357889
<151> 16 12 1999
<150> TP 2000-126272
<151> 20 04 2000
<160> Numero de secuencias (SEQIDNo) 16
<210>) SEQIDNo 1
<211 32
<212> DNA
{213> Secuencia artificial
<220>
U
<400> SEQIDNo 1
GTCGACATGG ATCTGCAAAC CTCEITGCTG TG 32
<210> SEQID No 2
<211> 32

212> DNA
<213) Secuencia artificial

~¢220>
<12%)
400> SEQIDNo 2
ACTAGITCAG GTGCCTTTGC TTTCTGTCCT CT 3
<210 SEQID No 3 b
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i 383

212> T

{21D Rat

400> SEQIDNo 3

Het Asp Leu Gln Thr Ser lec Leu Ser Thr Gly Pro Asn Ala Ser Asn

l ] 10 15

Ile Ser Asp Gly GIn Asp Asn Leu Thr Leu Pro Gly Ser Pro Pro Arg
20 25 30

Thr Gly Ser Val Ser Tyr Ile Asa [le Ile Met Pro Ser Yal Phe Gly

35 40 45
Thr [le Cys Lee Lev Gly Ife Yal Gly Asn Ser Thr Val [le Phc Ala
50 55 60

Yal Vai Lys Lys Ser Lys Leu His Trp Cys Ser Asn Yal| Pro Asp Ile

65 70 75 8¢

Phe Ile Ile Asn Leu Ser Val Yal Asp Leu Leu Phe Leu Leu Gly Met

H 50 95

Pro Phe Met Ile His Gla Leu Mei Gly Asn Gly Val Trp His Phe Gly
100 105 110

Glu Thr Mel Cys Thr Leu Ile Thr Ala Net Asp Ala Asa Scr Gin Phe

116 120 125
Thr Ser Thr Tyr Ile Leu Thr Ala Met Thr [ic Asp Arg Tyr Leu Ala
130 13§ 140

Thr Yal Ris Pro Ile Ser Ser Thr Lys Phe Arg Lys Pro Ser Net Ala

145 150 15§ (60

Thr Leu Val Ile Cys Leu Len Trp Ala Leu Scr Phe [ie Ser [le Thr

165 170 175

Pro Yal Trp Leu Tyr Alz Arg Let Ile Pro Phe Pro Gly Gly Ala Val
180 185 190

Gly Cys Gly Ile Arg Leu Pro Asn Pro Asp Thr Asp Leu Tyr Trp Phe

27
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195 200 205
Thr Leu Tyr Gla Phe Phe Leu Ala Phe Alz Leu Pro Phe Val Val lle
210 215 220
Thr Ala Ala Tyr Yal Lys lle Leu Gin Arg Met Thr Ser Ser Val Ala
226 230 735 240
Pro Ala Ser Gin Arg Ser [lc Arg Leu Arg Thr Lys Arg Val Thr Arg
245 250 255
Thr Ala Tle Ala [le Cys Leu Val Phe Phe Val Cys Trp Ala Pro Tyr
260 285 270
Tyr Val Leg Gln Leu Thr Gln Lea Ser lle Ser Arg Pro Thr Let Thr
275 280 285
Phe Val Tyr Leu Tyr Asn Ala Ala Ile Ser Lev Gly Tyr Ala Asn Ser
290 295 00
Cys Lcu Asn ®ro Phe Yal Tyr Ile Yal Lev Cys Glu Thr Phe Arg Lys
308 310 315 320
Arg Leu Yal Leu Ser Yal Lys Pro Ala Alz Gln Gly Gln Leu Arg Thr
325 330 335
Yal Ser Asn Ala Gin Thr Ala 4sp Glu Glu Arg Thr Giu Ser Lys Gly
340 346 350
Thr
210> SEQID No 4
<21 1074
<212> DA
{213) Rata
<400 SEQID No 4
GTCGACATGG ATCTGCAAAC CTCGTTGCYG TCCACTGGCC CCAATGCCAG CAACATCTICC
GATGGCCAGG ATAATCTCAC ATTGCCGGGG TCACCTCCTC GCACAGGGAG TGTCICCTAC
ATCAACATCA TTATGCCTIC CGTGTTIGGT ACCATCTGIC TCCTGGGCAT CGTGGGAAAC
TCCACGGTCA TCTTTGCTGT GGTGAAGAAG TCCAAGCTAC ACTGGTGCAG CAACGTCCCC

60
120
180
240

2{13
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GACATCTTCA TCATCAACCT CTCTGTGGTG GATCTGCTCT TCCTGCTGGG CATGCCTTIC
ATGATCCACC AGCTCATCGG GAACGGCGTC TGGCACTTTG GGGAAACCAT GTGCACCCTC
ATCACAGCCA TGGACGCCAA CAGTCAGTTC ACTAGCACCT ACATCCTLAC TGCCATGACC
ATTGACCGCT ACTTGGCCAC CGTCCACCCC ATCTCCTCCA CCAAGTTCCG GAAGCCCTCE
ATGGCCACCC TGGTGATCTG CCTCCTGTGE GCGCTCTCCT TCATCAGTAT CACCCCTGTG
TGGCTCTACG CCAGGCTCAT TCCCTTCCCA GEGGGTGCTG TGGGCTETGE CATCCGCLIC
CCAAACECGG ACACTGACCT CTACTGGITC ACTCTGTACC AGTTTITCCT GGCCTITGCC
CTTCGG™TTG TGGTCATTAC CGCCGCATAC GTGAAAATAC TACAGCGCAT GACGTCTTCG
GTGGCCCCAG CCTCCCAACG CAGCATCCSG CTTCGGACAA AGAGGSTGAC CCGCACGGCC
ATTGCCATCT GTCTGGTCIT CTTTGTGTGC TGCGCACCCT ACTATGTGCT GCAGCTGACC
CAGCTGTCCA TCAGCCGCCC GACCCTCACG. TTTGTCTACT TGTACAACGE GGUCATCAGC
TTGGECTATG CTAACAGCTG CCTGAACCCC TTTGIGTACA TAGTGCTCTG TGAGACCTTY
CGAAAACGCT TGGTGTTGIC AGTGAAGCCT GCAGCCCAGG GGCAGCTCCG CACGGTCAGC
ACGETCAGA CAGCTGATGA GGABAGGACA GAAAGCAAAG GCACCTGAAC TAGT

210> SEQID No 5

Q11> 262

Q12> RNA

213> Hata
400> SEQIDNo §

GCGAAUUGGG UACCGGGCCC CCCCUCGAGG UCGACGGUAU CGAUAAGCUU GAUAUCGAAU
UCCUGCAGCC CGGGGGAUCC GCCCACUAGU UCAGGUGCCU GUGCUUUCYG UCCLLICCUC
AUCAGCUGUC UGAGCGUUGC TGACCGUGCE GAGCLGCCCC LGGGCUGCAG GCUTCACUGA
CAACACCAAG CGUUUUCEAA AGGUCUCACA GAGCACUAUG UACACAAAGE GGUUCAGGCA
GCUGUUAGCA FAGCCCAAGC UG

<210> SEQID No 6

I 18

<UD DNA

€213> Sccuencia artificial

Q0>

300
360
420
480

600
660
120
780
840
900
560
102¢
1074 '

60
120
180
240
262
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<4w00> SEQIDNo 6

CANCAGCTGC CTCAACCC 18

C2IOSEQID No 7

i)y 18

212> DNA

{213) Secuencta artifictal

<220

<22%)

<400 SEQIDNo 7

CCTGGTGATC TGCCTCCT 18

<210> SEQID No 8

211> 1276

<212> DNA

{213> Humano

<400> SEQIDDNo 8

TAGGTGATGT CAGTGGGAGC CATGAAGAAG GGAGTGGGGA GGGCAGTTGG GCTTGGAGGC
GGCAGCGHCT GCCAGGCTAC GGAGGAAGAC CCGCTTCCCA ACTGCGGGGC TTGCGCTCCG
GGACAAGGTG GCAGGCGCTG GAGGLTGCCG CAGCCTGCGT GGGTGGAGGG GAGCTCAGCT
CGGTTGTGGG AGCAGGCGAC CGGCACTGGC TGGATGGACC TGGAAGCCTC GCTGCTGCCC
ACTGGTCCCA ACGCCAGCAA CACCTCTGAT GGCCCCGATA ACCTCACTTC GGCAGGATCA
CCTCCTCGCA CGGGGAGCAT CTCCTACATC AACATCATCA TGCCITCGGT GTICGCCACC
ATCTGCCTCC TGGGCATCAT CGGGAACTCC ACGGTCATCT TOGCGGTICGT GAAGAAGICC
AAGCTGCACT GGTGCAACAA CGTTCCCGAC AICTTCATCA TCAACCTCTC GGTAGTAGAT
CTCCTCTTTC TCCTGGGCAT GCCCTTCATG ATCCACCAGC TCATGGGCAA TGGGGTGTGG
CACTTTGGGG AGACCATGTG CACCCTCATC ACGGCCATGG ATGCCAATAG TCAGTTCACC
AGCACCTACA TCCTGACCGC CATGGCCATT GACCGCTACC TGGCCACTGT CCACCCCATC
TCTTCCACGA AGTTCCGGAA GCCCTCTGYG GCCACCCTGG TGATCTGCCT CCTGTGGGCC
CTCTCCTICA TCAGCATCAC CCCTGTGTGG CTGTATGCCA GACTCATCCC CTTCCCAGGA

60
120
180
240
300
360
420
180
540
600
660
120
780

278
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GGTGCAGTGG GCTGCGGCAT ACGCCTGCCC AACCCAGACA CTGACCTCTA CTGGTTCACC 840
CTGTACCAGT TTTTCCTGGE CTTITGCCCTG CCTTTIGTGG TCATCACAGC CGCATACGTG 900
AGGATCCTGC AGCGCATGAC GTCCTCAGIG GCCCCCGCCT CCCAGCGCAG CATCCGGCTG 960
CGGACAAAGA GGGTGACCCG CACAGCCATC GCCATCTGTC TGGTCTTCTY TGTGTGCTGG 1020
GCACCCTACT ATGTGCTACA GCTGACCCAG TTCTCCATCA GCCGCCCGAC CCTCACCTTT 1080
GTCTACT™AT ACAATCCGGC CATCAGCTIG GGCTATGCCA ACAGCTGCCT CAACCCCTTT 1140
GTGTACA™CG TGCTCTIGTGA GACGTTCCGC AAACGCTIGG TCCTGTCGGT GAAGCCTGCA 1200
GCCCAGGGGC AGCTTCGCGC TGTCAGCAAC GCTCAGACGG CTGACGAGGA GAGGACAGAA 1260
4GCAAAGGCA CCTGA 1275
<210> SEQIDNo 9
<211 422
{212 °3T
<213 Humano
<400 SEQIDNo 9
MeT Ser Val Gly Ala MeT Lys Lys Gly Yel Gly Arg Ala Yal Gly Leu
1 5 10 15
Gly Gly Gly Ser Gly Cys Gio Ala Thr Glt Gle Asp Pro Leu Pro Asn
20 25 30
Cys Gly Al Cys Ala Pro Gly Gin Gly Gly Arg Arg Tip Arg vce Pro
33 40 45
Gin Pro Ala Trp Val Glu Gly Ser Ser Ala Arg Lew Trp Glu Cln Ala
50 1 60
Thr Gly Thr Gly Trp MeT Asp Leu Glu Ala Ser Leu Leu Pro Thr Gly
65 10 75 80
Pro Asn Ala Ser Asa Thr Ser Asp Gly Pro Asp Asn Leu Thr Ser Ala
85 80 95
Gly Set Pro Pro Arg Thr Gly Ser [le Ser Ty- lle Asa [le lie McT
100 105 110
Pro Ser Val Phe Gly Thr lle Cys Lev rev Gly lle lle Gly 2sp Ses

2176
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115 120 1295
Thr Val 1le Phe Ala Yal Val .ys Lys Ser Lys Len His Trp Cys Asn
130 13§ (40
Asa Va) Pro Asp Ile ke Ile 1le Asn Leu Ser Val Val Asp Leu Leu
145 150 155 180
Pke (eu Lev Gly MeT Pro Phe MeT 1le His Gln Leu eT Giy Asm Gly
168 170 175
¥al Trp His Phc Gly Glu Thr MeT Cys Ttkr Leu Ile Thr Ala MeT Asp
180 185 190
Ala Asp Ser Gln Pke Thr Ser Thr Tyr {le Leu Thr Ala MeT Ala Ile
185 200 205
Asp Arg Tyr Leu Ala Thr Val His Pro Ile Ser Ser Thr Lys Phe Arg
210 25 210
Lys Pro Ser Yal Ala Thr Len Yal [le Cys Leu Leu Trp Ala Leu Ser
215 230 235 240
®he [le Ser fle Thr Pro /al Trp Lew Tyr Ala Arg Leu lle Pro Phe
245 250 255
Pro Gly Gly Ala Yal Gly Cys Gly Ile Arg Leu Pro Asn Pro Asp Thr
260 269 270
Asp Leu Tyr Trp Phe Thr Leu Tyr Gln Phe Phe Leu Ala Phe Ala Leu
275 280 285
Pro Phe Val Yal Ile Thr Ala Ala Tyr Val Arg [le Leu Gla Arg HeT
290 295 300
Thr Scr Ser Yal Ala Pro Als Ser Gln Arg Ser Ilec Arg Leu Arg Thr
303 310 315 320
Lys Arg Yal Thr Arg Thr Ala [le Ala (le Cys Leu Yal Phe Phe Val
315 330 335
Cys Tip Ala Pro Tyr Tyr Val Leu Gin Len Thr Gin Lew Ser 1ie Ser
340 343 350

213
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Arg Pro Tor Lea Thr Phe Yal Tyr Leu Tyr Ase Ala Als Ile Ser Leu
355 360 365
Gly Tyr Ala Ase Ser Cys Leu Asa Pro Phe Val Tyr [le Val Leu Cys
370 375 380
Glu Thr Phe Arg Lys Arg Leu Val Leu Ser Val Lys Pro Ala Ala Gin
385 39¢ 39% 400
Gly Gla Leu Arg Ala Val Ser Asz Ala Gln Thr Alas Asp Glu Glu Arg
405 410 415
Thr Glu Ser Lys Gly Thr
420
<210> SEQID No 10
<211 31
<21 DNA
<213)> Secuencia artifical
{220)
YY)
<400> SEQID No 10
GTCGACATGG ACCTGGAAGC CTCGCTGCIG C 31
210> SEQID No 11
<1 3
<212> DNA
{213) Secuencia urtficul
{2200
<223
¢00d SEQIDNo 11
ACTAGTTCAG GTGCCTTTGC TTTCTGTCCT C K}
<210> SEQID No 12
<l 33
<212> DhA

219
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¢213) Secuencia artificial

<220

{22

400> SEQIDNo 12

AGTCGACATC TCAGTGGGAG CCATGAAGAA 66& 33

210y SEQID No 13

QL R

<212> DNA

<213 Secuencia artifictal

220

(2'23>

<400> SEQID No 13

AACTAGTTCA GGTGCCTITTG CTTTCIGTCC TCT 3

¢210> SEQID No 14 )

Q11> 1074

<212> DNA

<213 Humano

<400> SEQID No 14

GTCGACATGG ACCIGGAAGC CTCGCIGCTG CCCACTGGTC CCAACGCCAG CAACACCICT 60
GATGGCCCCG ATAACCTCAC T™CGGCAGGA TCACCICCTC GCACGGGGAG CATCTCCTAC 120
ATCAACATCA TCATGCCTIC GGTGTTUGGC ACCATCTGCC TCCTGGGCAT CATCGGGAAC 180
TCCACGGTCA TCTICGCGGT CCTGAAGAAG TCCAAGCTGC ACTGGIGCAA CAACGTCCCC 240
GACATCTTCA TCATCAACCT CTCGGTAGTA GATCTCCYCT TTCTCCTGGG CATGCCCTTC 300
ATGATCCACC AGCTCATGGG CAATGGGGTG TGGCACTTTG GGGAGACCAT GTGCACCCYTC 360
ATCACGGCCA TGGATGCCAA TAGTCAGTTC ACCAGCACCT ACATCCTGAC CGCCAIGGCC 420
ATTGACCGCT ACCTIGGCCAC TGICCACCCC ATCICTYCCA CGAAGTTCCG GAAGCCCTCT 480
GTGGCCACCC TGGTGATCTG CCTCCTECIGG GCCCTCTCCT TCATCAGCAT CACCCCIGIG 540
TGGCTGTATG CCAGACTCAT CCCCTTCCCA GGAGGTGCAG TGGGCTGLGG CATACGCCIG 600
CCCAACCCAG ACACTGACCT CTACTGGTTC ACCLIGTACC AGTTTTTCCT GGCCTTTGCC 660
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CTGCCTTTTG TGGTCATCAC AGCCGCATAC GTGAGGATCC TGCAGCGCAT GACGTCCTCA
GTGGCCCECG CCTCCCAGCG CAGCATCCGG CTGCGGACAA AGAGGGTGAC CCGCACAGCC
ATCGCCATCT GTCTGGICTT CTTTGTGTGC TGGGCACCCT ACTATGTGCT ACAGCTGACC
CAGTTGTCCA TCAGCCGCCC GACCCTCACC TTTGTUTACT TATACAATGC GGCCATCAGC
TTGGGCTATG CCAACAGCTG CCTCAACCCC TTIGTGTACA TCGTGCTCTG TGAGACGTTC

120
780
840
500
560

CGCAMACGCT TGGTCCTGTC GGTGAAGCCT GCAGCCCAGG GGCAGCTICG CGCTGTCAGC 1020

AACGCTCAGA CGGCTGACGA GGAGAGGACA GAAAGCAAAG GCACCTGAAC TAGT

<210> SEQID No 15

211> 1283

<112> DNA

<213> Humano

<400>) SEQIDNo 15

AGTCGACATG TCAGTGGGAG CCATGAAGAA GGGAGTGGGG AGGECAGTIG GGCTTGGAGG
CGGCAGCGGC TGCCAGGCTA CGGAGGAAGA CCCCCTTCCC AACTGCGGGG CTTGCGCTCC
GGGACAAGGT GGCAGGCGCT GGAGGCTGCC GCAGCCTGCE TGGGTGGAGG GGAGCTCAGC
TCGGTTGTGG GAGCAGGCGA CCGGCACTGG CTGGATGGAC CTGGAAGCCT CGCTGCTGCC
CACTGGTCCC AACGCCAGCA ACACCTCTGA TGGCCUCGAT AACCTCACTT CGGCAGCATC
ACCTCCTCGC ACGGGEAGCA TCTCCTACAT CAACATCATC ATGCCTITCGG TGTTCGGCAC
CATCTGCCTC CTGGGCATCA TCGGGAACIC CACGGTCATC TTCGCGGTCG TGAAGAAGTC
CAAGCTGCAC TGGTGCAACA ACGTCCCCGA CATCTTCATC ATCAACCTCT CGGTAGTAGA
TCTCCTCTTT CTCCTGGGCA TGCCCTTCAT GATCCACCAG CTCATGGGCA ATGGGGTGTG
GCACTITGGG GAGACCATGT GCACCCTCAT CACGGCCATG GATGCCAATA GICAGTICAC
CAGCACCTAC ATCCTGACCG CCATGGCCAT TGACCGCTAC CTGGCCACTG TCCACCCCAT
CTCTTCCACG AAGTICCGGA AGCCCTCTGT GGCCACCCTG GTCATICTGCC TCCIGTGGGC
CCTCTCCTTC ATCAGCATCA CCCCIGTGIG GCIGTATGCC AGACTCAICC CCTT CCCAG(E
AGGTGCAGTG GGCTGCGGCA TACGCCTGCC CAACCCAGAC ACTGACCICT ACTGGTICAC
CCTGTACCAG TTTTICCIGG CCTTTGCCCT GCCTTTTGTG GTCATCACAG CCGCATACGT
{*AGGATCCIG CAGCGCATGA CGTCCTCAGT GGCCCCCGCC TCCCAGCGCA GCATCCGGCT

1074

60
120
180
240
300
360
420
480
340
500
660
120
780
840
800
350

GCGGACAAAG AGGGTGACCC GCACAGCCAT CGCCATCIGT CTGGTCTTCT TIGTGTGCIG 1020

S

\
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GGCACCCTAC TATCTGCTAC AGCTGACCCA GTTGTCCATC AGCCGCCCGA CCCTCACCTT 1080
TGTCTACTTA TACAATGCGG CCATCAGCTT GGGCTATGCC AACAGCTGCC TCAACCCCTT 1140
TGTGTACATC GTGCTCTGTG AGACGTTCCG CAAACGCTIC GTCCTGTCGG TGAAGCCTGL 1200
AGCCCAGGGG CAGCTTCGCG CTGTCAGCAA CGCTCAGACG GCTGACGAGG AGAGGACAGA 1360
AAGCAAAGGC ACCTSAACTA GTT 1283
<210>SEQID No 16

a1 420

Q212> RNA

<213 Humano -

<400> SEQIDNo 16

CAAAAGCUGG AGCUCCACCG CGGUGGOGGC CGCUCUAGCC CACUAGUUCA GGUGCCUUUG 60
CULUCUGUCC UCOCCUCGUC AGCCGUCUCA GCGUUGCUGA CAGCGCGAAG CUGCCCCUGG 110
GCUGCAGGCU UCACCGACAG GACCAAGCGU UUGCGCAACG UCUCACAGAG CACGAUGUAC 180
ACAAAGGGGU UGAGGCAGCU GUUGGCAUAG CCCAAGCUGA UGCCCCGCAUU GUAUAAGUAG 240
ACAAAGGUGA GEGUCGGGCG GCUGAUGGAC AACUGGGUCA GCUGUAGCAC AUAGUAGGGU 300
GCCCAGCACA CAAAGAAGAC CAGACAGAUG GCGAUGGCUG UGCGGGUCAC CCUCLUUGUC 360
CGCAGCCGGA UGCUGCGCUG GGAGGLGGGG GCCACUGAGG ACGUCAUGTS CUGCAGGAUC 420

218l
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2do. EXAMEN DE FORMA PATENTE DE INVENCION
Folio 2489~
Radicacién no 00-71411
Conceplo Técrco no 1252
Clastficacion Intemacional de Patenies A 61K 31/13 // 31/385

Practicado el examen de acuerdo a lo establecxio en ef Art. 38 de la Decisién 4808 se
determiné que esta solicitud de Patente de Invencidn,

Si[v] NOT] Contiene un resumen de la invencién (Art26-e)

SI[v/] NO{] Conbene el titulo 0 nombre de la nvencién (Art.27-d)

SI[v/] NO[] Contiene la descripcdn du la mvencidn (Art.26-b)

Silv ] NO[ ] NO ES APLICABLE [ ] Conbena los dibujos necesarios para comprendar la invencion
(Art.28-d)

Si[/] NO[ ] Contiens una o més remndicaciones. (Art.26-c)

SI[] NO[] NO ES APLICABLE v ] Han sido desarrollados los productos y/o procedimientos a

partir de recursos genéhcos 0 de sus productos derlvados de los que cualqulera de
los Paises Miembros es pais de origen (Art. 26- h)

SI[ ] NO[ ] NO ES APLICABLE [« ]Los producios y/o procedimientos han sido obtenidos 0
desarrollados a partr de los conocimeantos tradicionales de las comunidadas
indigenas, afroamericanas, o locales de los paises miembros, de acuerdo a lo

establacido en la Decision 391 y sus modificaciones y reglamentaciones vigentes.{Art.26-
SIfl 1] NOWV] La mvencion se refiere a un producto relativo & un material biolégico (Art26-J)
Silv] NO[ ] La prioridad comcide con la materia ralvindicada
Si[/] NO[] CUMPLE LOS REQUISITOS TECNICOS

OBSERVACIONES Y OTROS Sl[v’ | NO [_] ver hoa(s) anexa(s)

EXAMINADOR TECNICO
202049

Bogatd D C, 6 de septembre de 2002

Carera13 No 2700 Piso5y 10
Conmutador 334 12 21234
Fac 281 31 25 emdll Info@slc.gov.co
SontaFe de Bogol@ D C - Colombia
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2/8y
Follo 2400

Concepto Técnico no 1252

_Observaciones

Se anexo nuevo titulo en los follos 1667 y 1668

Se adjuntd nueva tarjeta para el archivo de propletario, nueva tasjeta para el archivo teméhco
y nuevo extracto para publicacién con la modificacién hecha al tfulo en los follos 2170, 2171y
2172

Se adjuntd el arte final en tamafio 6x6 para [a tarjeta de archivo temético y en tamafio 12x12
por duplicado

Se presantd nuevo capfiulo descriptivo en [os folioa del 1871 al 2143 y nuevo caphulo
relvindicatorio en los folios del 2144 al 2169

Se presentd una modificacién en los folios del 2175 al 2186.

Se anexaron dos recibos por un valor de $68.000.00 cada uno por conceplo de modificacitn
en solictiud pendiente en los follos 2174y 2187

N =i

atn s O

EXAMINADOR TECNICO
202049 !

¥ Fl .

Bogoth D C, 6 de sapbembre de 2002

Carera13No 27-00Plso5y 10
Conmutador 334 12 21234
Fac 281 31 25 omall info@slegov.co
SontaFe de Bogot@D.C - Colombla
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2/ 95
\
Folio-2¢8t~
2020
Bogotd, D C
Doclor{a)
EMILIO FERRERO
Apoderado(a)
- wo
REFERENCIA. Radicacién No. 00-71411
Tramite 002
Evento 001
Actuacién 418
Oficio No. 1795
Folios 001

~ #

Tenlendo en cuenta que la solicitud de privilagio de patents que se framia bajo el expadiante
indicado en la referencia, redne los requisios de forma eetablecxdos en los articulos 26 y 27 de la
Declsidn 486 de la Comisién de la comunidad, andina, y en las demds disposiciones vigentes sobre
la materia, se envia el extracto de la sohcitud a la Oficina de comunicaciones para efecto de su
publicacién en la Gaceta de Propiedad Indusirial, conforme lo estableps el articulo 40 de la misma

Cumplase A

Dado en Bogotd, D C , alos a3 . W

ALIX CESPEDES DE VERGEL

Jefedela de Nuevas Creaciones

Bogotd, DC, Ele:dmdodomsolutudfmpubllmdoenelndmm%'dela
Gaceta de Propledad Indusirial, de fecha E término hébil sefialado por la ley
expin el ySI___NOQ__ se presentaron oposiciones por
parte de ferceros

202049

Careea 13 No. 2700 Pleo 5y 10
Conmulador 334 12 21234
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