INFORME DE BUSQUEDA DE PATENTES PARA EL No de Radicacion:

CRITERIOS PARA LA BUSQUEDA (anexar pantallazo o reporte en PDF, junto con los boleanos
utilizados)

Palabras clave utilizadas |“Antibody CD-37” “Anticuerpo anti-CD-37” “Immunoglobulin CD-37”
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DOCUMENTOS ADICIONALES ENCONTRADOS POR EL EXAMINADOR DE ACUERDO A LOS
CRITERIOS DE BUSQUEDA.
-US7829084 Binding constructs and methods for use thereof 09/Noviembre/2010.
-W02007041635 Fc variants with optimized Fc receptor binding properties 12/Abril/2007
BUSQUEDA DE SECUENCIAS
Nimero de depdsito / patente y N° de secuencia
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SEQ IDNO

(de Ia solicitud) NCBI The Lens EMBL-EBI DDJB Genome Quest
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Displaying 1 - 3 of 3 sequences
SEQIDNO Length Sequence Type Locations Organism NCBI Entrez G| BLAST Search
¥ 346 DNA Fultext Mus museuus (house mouse) | NA 4 PaiSeq/ @ NCBI GenBankat
| S 16 peplice Clavrs. Fultex?  Mus musciius (ouse mouse)  NA 2 PaiSeq ! 2 NCBI GenBank-nr
¥4 108 pepioe Clawre, Fulltexd  Mus muscuius (house mouse) NA (7 PatSeq/ @ NCSI GenBankqr

’w v m
unnamed protein product
Sequence ID: kcliQuery_5935 Lengtn: 154 Number of Matches: 1
Rm_me 11 21 to 1127 Gruphics _

221 bits(502) 3e-79 Compaositional matrix adjust, 107/107(100%) 107/107{100%) 0/107(0%)

Query 1 DIQHTQSPASLSASVGE TVTITCRTSENYYSYLANYQOXKQGXSPQLLVSFAKTLAEGVPS 6@
DIQMTOSPASLSASVGE TVTITCRTSENVYSYLANYQQROMX SPQULYSFAKTLAZGUPS
Shjct 21 DIQMTQSPASLSASVGETVTITCRTSENVYSYLANYQQKQGKSPQLLVSFAKTLAEGVPS  £8

Query 61 RFSGSOSGTQFSLKISSLOPEDSGSYFCQRHSONPWTFGOGGTELETX 107
RFSGSGSETOFSLEISSLOPEDSGSYFCOHHSONPWT FGGETELELX
Sbjct 81 RFSGSGSGTQFSLETSSLQPEDSGSYFCQMHSDNPWTFGGGRTELEIN 127

EiDownicad - Graphics
unnamed protein product
Seguence 10 Icl|Query_202801 Lengtt: 118 Number of Matches: 1

Haoge 1: 3 1o 116 Goanlecs
Score Expoct Method Tdontithes Positives Gaps
238 bIts(607) 1e-86 Compositional mateix adjust, 116/116(£00%) 116/116(100%) O/116{0%)

Quary 1 AVOLQOSGRE LE KIMGASW TSCRASGY ST TOYIMMAVKQNNGXS LEMIANIDPYYGLTTY o8
AVOLOQSOPE LEKPGASVICESCRASGY S TOYNMNWKONRGXSLEM LGN TOPY YOG T TY
sbjct 3 AVQL QUSGRE LEKPGASVE TSCKASGYST TEYNMNWVEKQNNGKSLERTGNTDPYYGGTTY 40

Query 61 HREFEGKATLTVDRSSSTAYMOLKSL TSEDSAVYVCARSVGPIDYWGOGTSVTVSS 116
HRKFEGKATL TVDKSSSTAYMOUKS LT SEDSAVYYCARSVGPHDYWGOGTSVTVSS
Sbjct &L MREFKGKATLTVOKSSSTAYMOUKSLTSEDSAVYYCARSYGINOVIWGOGTSVTVSS 116




