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REIVINDICACIONES:

Una composicidn de ocurrencia no natural que contiene:

a. un primer polipéptido o una variante del mismo que tiene actividad B-xilosidasa,

actividad L-a-arabinofuranosidasa, o ambas, actividad B-xilosidasa y actividad
L-a-arabinofuranosidasa, seleccionado de un polipéptido Fv43D, Fv3A, Pf43A,
Fv43E, Fv39A, Fv43A, Fv43B, PaS1A, Fod3A, Gz43A, Bxl1 de Trichoderma ,’
reesei, FvS1A, Af43A, o P51A;y lI
b. un segundo polipéptido o una variante del mismo que tiene actividad xilanasa, III
seleccionado de una xilanasa de Trichoderma o una xilanasa de Aspergillus; ll
|
|
I
!
1

en donde la composicion es capaz de convertir 60% o mas de la xilana de la

hemicelulosa de una biomasa en xilosa.

(Corregida actualmente) La composicidn de la reivindicacion 1, en donde el prlmelJ
polipéptido se selecciona de un polipéptido F.v43D, Fv3A, Pf43A, Fv43E, Fv39A, 1
1

Fo43A, Gz43A, o Bxll de T. reesei, o Fv43A, que contiene ademas un tercer I!
|

I

!

pohpeptldo o una variante del mismo que tiene actividad L-ot- arabmofuranomdasa
seleccionado de un polipéptido Fv51A, Af43A, Fv43B, Pa51A o Pf51A.
!

La composicion de la reivindicacion 1, que contiene ademas un tercer polipéptido
que tiene actividad B-xilosidasa, en donde el primer polipéptido es un polipéptido |
Fv3A o un polipéptido Fv43A y el tercer polipéptido es un polipéptido Fv43D,
PaS1A, Gz43A, Bxl1 de Trichoderma reesei, Pf43A, Fv43E, Fv39A, Fod3A, o

Fv43B.

La composicion de una cualquiera de las reivindicaciones 2 o 3, en donde, si

presentes:

|

|

!

1

|

|

l

|

|

|

|

1

(a) el polipéptido Fv43D tiene por lo menos 90% de identidad de secuencia con [’
!

07-

SEQ ID NO:28, o con los residuos (1) 20-341, (ii) 21-350, (ii1) 107-341, o (iv) 107
350 de SEQ ID NO:28, , ‘ (
!
|

(b) el polipéptido Fv3A tiene por lo menos 90% de identidad de secuencia con la
secuencia de aminoacidos SEQ ID NO:2, o con los residuos (i) 24-766, (ii) 73-321,
1

(iii) 73-394, (iv) 395-622, (v) 24-622, o (vi) 73-622 de SEQ ID NO:2; |
|

(c) el polipéptido Pf43 A tiene por lo menos 90% de identidad de secuencia con;la
secuencia de aminoacidos SEQ ID NO:4, o con los residuos (i) 21-445, (ii) 21- 301
(111) 21-323, (iv) 21-444, (v) 302- 444; (vi) 302- 445, (vii) 324-444, o (viii) 324+ 445

de SEQ ID NO:4; }

|
|
I
|
|
|
|
|



|
(d) el polipéptido Fv43E tiene por lo menos 90% de identicliad de secuencia con la
secuencia de aminoacidos SEQ ID NO:6, o con los residuof (1) 19-530, (i1) 29-530,
(iii) 19-300, o (iv) 29-300 de SEQ ID NO:6; '

(e) el polipéptido Fv39A tiene por lo menos 90% de identid:\lad de secuencia con la
secuencia de aminoacidos SEQ ID NO:8§, o con los residuols (i) 20-439, (ii) 20-291,

(iii) 145-291, o 145-439 de SEQ ID NO:8; 1

(f) el polipéptido Fv43A tiene por lo menos 90% de identidad de secuencia con la
secuencia de aminoacidos SEQ ID NO:10, o con los residuos (i) 23-449, (ii) 23-
302, (iii) 23-320, (iv) 23-448, (v) 303-448, o (vi) 321-449 de SEQ ID NO:10;

(g) el polipéptido Fv43B tiene por lo menos 90% de identidad de secuencia con la
secuencia de aminoacidos SEQ ID NO:12, o con los residuos (i) 17-574, (ii) 27-
574, (ii1) 17-303, o (iv) 27-303 de SEQ ID NO:12;

(h) el polipéptido Pa51A tiene por lo menos 90% de identidad de secuencia con la
secuencia de aminoacidos SEQ ID NO:14, o con los residuos (i) 21-676, (ii) 21-
652, (iii) 469-652, o (iv) 469-676 de SEQ ID NO:14;

(1) el polipéptido Fo43A tiene por lo menos 90% de identidad de secuencia con la
secuencia de aminodcidos SEQ ID NO:18, o con los residuos (i) 21-341, (ii) 107-
341, (iit) 21-348, o (iv) 107-348 de SEQ ID NO:18;

(3) el polipéptido Gz43 A tiene por lo menos 90% de identidad de secuencia con la
secuencia de aminoacidos SEQ ID NO:16, o con los residuos (i) 19-340, (ii) 53-
340, (iii) 19-383, o (iv) 53-383 de SEQ ID NO:16;

(k) el polipéptido Bx11 de Trichoderma reesei tiene por lo menos 90% de identidad

de secuencia con la secuencia de aminoacidos SEQ ID NO:44;

(1) el polipéptido Fv51A tiene por lo menos 90% de identidad de secuencia con la
secuencia de aminoéacidos SEQ ID NO:32, o con los residuos'(i) 21-660, (ii) 21-
645, (i11) 450-645, o (iv) 450-660 de SEQ ID NO:32;

(m) el polipéptido Af43 A tiene por lo menos 90% de identidad de secuencia con

SEQ ID NO:20, o con los residuos (i) 15-558, o (ii) 15-295 de1 SEQ ID NO:20; 0

(n) el polipéptido Pf5S1A tiene por lo menos 90% de identidad de secuencia con la
secuencia de aminoéacidos SEQ ID NO:22, o con los residuos (i) 21-632, (ii) 461-
632, (iii) 21-642, o (iv) 461-642 de SEQ ID NO:22

La composicién de una cualquiera de las reivindicaciones 1,2 b 3, en donde, si

presentes:

(a) el polipéptido Fv43D se codifica por un acido nucleico que tiene por lo menos

90% de identidad de secuencia con SEQ ID NO:27, o por un 4cido nucleico que es

|
|
|



\
|
|
capaz de hibridar, bajo condiciones de alta astringencia, a iSEQ ID NO:27,0 aun
fragmento de la misma; |

(b) el polipéptido Fv3A se codifica por un 4cido nucleico q‘ue tiene por lo menos

90% de identidad de secuencia con SEQ ID NO:1, o por un 4cido nucleico que es
1

capaz de hibridar, bajo condiciones de alta astringencia, a SEQ ID NO:1, 0 a un

fragmento de la misma; |

|

(c) el polipéptido Pf43 A se codifica por un 4cido nucleico que tiene por lo menos
|

90% de identidad de secuencia con SEQ ID NO:3, o por un| acido nucleico que es

capaz de hibridar, bajo condiciones de alta astringencia, a SEQ ID NO:3,0aun

fragmento de la misma; |

(d) el polipéptido Fv43E se codifica por un acido nucleico que tiene por lo menos
90% de identidad de secuencia con SEQ ID NO:5, o por un 4cido nucleico que es
capaz de hibridar, bajo condiciones de alta astringencia, a SFQ ID NO:5,0aun

fragmento de la misma; ]

(e) el polipéptido Fv39A se codifica por un acido nucleico qhe tiene por lo menos
90% de identidad de secuencia con SEQ ID NO:7, o por un 4cido nucleico que es
capaz de hibridar, bajo condiciones de alta astringencia, a SEQ IDNO:7,0aun

1

fragmento de la misma;

(f) el polipéptido Fv43A se codifica por un 4cido nucleico que tiene por lo menos
90% de identidad de secuencia con SEQ ID NO:9, o por un 4cido nucleico que es
capaz de hibridar, bajo condiciones de alta astringencia, a SEQ ID NO:9, 0 a un

fragmento de la misma; |

(g) el polipéptido Fv43B se codifica por un acido nucleico qule tiene por lo menos
90% de identidad de secuencia con SEQ ID NO:11, o por un acido nucleico que es
capaz de hibridar, bajo condiciones de alta astringencia, a SElQ ID NO:11,02aun

fragmento de la misma; l

(b) el polipéptido Pa51A se codifica por un 4cido nucleico que tiene por lo menos
90% de identidad de secuencia con SEQ ID NO:13, o por un é;'tcido nucleico que es
capaz de hibridar, bajo condiciones de alta astringencia, a SEQ ID NO:13,0aun

fragmento de la misma; |

(1) el polipéptido Fo43A se codifica por un acido nucleico quel tiene por lo menos
90% de identidad de secuencia con SEQ ID NO:17, o por un élcido nucleico que es
capaz de hibridar, bajo condiciones de alta astringencia, a SEQ' ID NO:17,0aun

|

fragmento de la misma; |

() el polipéptido Gz43A se codifica por un acido nucleico que]tiene por lo menos

90% de identidad de secuencia con SEQ ID NO:15, o por un acido nucleico que es

l
l



capaz de hibridar, bajo condiciones de alta astringencia, a SEQ ID NO:15, o aun

fragmento de la misma;

(k) el polipéptido Fv51A se codifica por un acido nucleico que tiene por lo menos
90% de identidad de secuencia con SEQ ID NO:31, o por un acido nucleico que es
capaz de hibridar, bajo condiciones de alta astringencia, a SEQ ID NO:31, 0 aun

fragmento de la misma,

(D) el polipéptido Af43A se codifica por un acido nucleico que tiene por lo menos
90% de identidad de secuencia con SEQ ID NO:19, o por un 4cido nucleico que es
capaz de hibridar, bajo condiciones de alta astringencia, a SEQ ID NO:19, 0 aun

fragmento de la misma; o

(m) el polipéptido Pf51A se codifica por un acido nucleico que tiene por lo menos
90% de identidad de secuencia con SEQ ID NO:21, o por un acido nucleico que es
capaz de hibridar, bajo condiciones de alta astringencia, a SEQ ID NO:21, 0 aun

fragmento de la misma.

La composicion de la reivindicacidn 1, en donde la xilanasa de Trichoderma es un
polipéptido Xyn3 de Trichoderma reesei, que tiene por lo menos 90% de identidad
de secuencia con SEQ ID NO:42, o con los residuos 17-347 de SEQ ID NO:42, o se
codifica por un 4cido nucleico que tiene por lo menos 90% de identidad de
secuencia con SEQ ID NO:41, o por un 4cido nucleico que es capaz de hibridar bajo
condiciones de alta astringencia a SEQ ID NO:41, o a un fragmento de la misma; o
un polipéptido Xyn2 de Trichoderma reesei, que tiene por lo menos 90% de
identidad de secuencia con SEQ ID NO:43, o con los residuos 33-222 de SEQ ID
NO:43.

La composicién de reivindicacion 1, en donde la xilanasa de Aspergillus es un
polipéptido AfuXyn2, que tiene por lo menos 90% de identidad de secuencia con
SEQ ID NO:24, o con los residuos 19-228 de SEQ ID NO:24, o se codifica por un
acido nucleico que tiene por lo menos 90% de identidad de secuencia con SEQ ID
NO:23, o por un 4cido nucleico que es capaz de hibridar bajo condiciones de alta
astringencia a SEQ ID NO:23, o a un fragmento de la misma; o un polipéptido
AfuXynS5, que tiene por lo menos 90% de identidad de secuencia con SEQ ID
NO:26, o con los residuos 20-313 de SEQ ID NO:26, o se codifica por un acido
nucleico que tiene por lo menos 90% de identidad de secuencia con SEQ ID NO:25,
o por un 4cido nucleico que es capaz de hibridar bajo condiciones de astringencia a

un complemento de SEQ ID NO:25, o a un fragmento de la misma.

La composicion de reivindicacion 1, que contiene ademds uno o mds polipéptidos

que tienen actividad celulasa.

La composicion de reivindicacion 8, en donde el uno o més polipéptidos que tienen

actividad celulasa son independientemente componentes de una celulasa entera.




- 10.

1.

12.

13.

14.

15.

16.

17.

18.

19.

La composicién de reivindicacion 9, en donde la celulasa entera es una celulasa

entera enriquecida con B-glucosidasa.

La composicién de reivindicacion 10, en donde la celulasa entera es una celulasa

[
|
|
l
l
|
I
l
|
|
l
entera fungica filamentosa. I
La composicién de la reivindicacion 10, en donde la celulasa entera fingica |
filamentosa es una preparacion de una especie de Acremonium, Aspergillus, 1
Emericella, Fusarium, Humicola, Mucor, Myceliophthora, Neurospora, l[
Penicillium, Scytalidium, Thielavia, Chrysosporium, ;
Phanerochaete, Tolypocladium, o Trichoderma. !

|
La composicion de la reivindicacion 10, en donde la celulasa entera es una celulasa
entera de Chrysosporium lucknowense, Phanerochaete chrysosporium, Trichodernlfza
reesei, Trichoderma harzianum, Trichoderma koningii, Trichoderma [
longibrachiatum, Trichoderma viride, o Pencillium funiculosum. {
La composicién de reivindicacion 8, en donde el uno o més polipéptidos que tienén
(

actividad celulasa se seleccionan de una B-glucosidasa, una endoglucanasa y una |

l
I

La composicidn de la reivindicacién 14, en donde la f-glucosidasa is es un |

celobiohidrolasa.

polipéptido Bgll de Trichoderma reesei, que tiene por lo menos 90% de identidajd
de secuencia con SEQ ID NO:45, o con los residuos 32-744 de SEQ ID NO:45, que
!

constituye hasta 50 % en peso del peso total de enzimas celulasa en la composicifén.

La composicién de la reivindicacion 15, en donde el polipéptido B-glucosidasa !

|
l
constituye 2 % en peso a 50 % en peso del peso total de proteinas en la 1
composicion. |

I

La composicion de la 9, en donde el uno o mas polipéptidos que tienen actividad
celulasa constituyen 30 % en peso a 80 % en peso del peso total de proteinas en: la
composicion. j

La composicién de la reivindicacién 17, en donde el uno o mas polipéptidos qu‘eI:
tienen actividad celulasa conjuntamente son capaces de alcanzar por lo menos [
0,00005 de producto fracciéon por mg de proteina por gramo de celulosa hincha%la
con &cido fosférico (PASC - phosphoric acid swollen cellulose) como se deterthina

[

por un examen con calcofldor. |

La composicidn de la reivindicacion 1, que contiene ademas una o mas protel'nfas
accesorias, seleccionadas de mananasas, galactanasas, arabinasas, ligninasas, |
amiloasas, glucuronidasas, proteasas, esterasas, lipasas, xiloglucanasas, polipébtidos
de la familia 61 de glucodsido oxilasa, CIP1, CIP2, proteinas tipo CIP1, proteinjlas
tipo CIP2, celobiosa deshidrogenasas, manganeso peroxidasas, swollenina y

expansinas.

|
!
I



20.

21.

22.

23.

24.

25.

26.

27.

28.

29.

30.

31.

32.

33.

1
|
|
I
I

l
1

La composicién de la reivindicacion 19, en donde la una o mas proteinas accesorias

constituyen 1 % en peso a 50 % en peso del peso total de proé‘einas en la

_ I
composicion. I

La composicidn de la reivindicaciéon 1, capaz de convertir 70% o mas de la xilana
f

de la hemicelulosa de una biomasa en xilosa. !
I

La composicién de la reivindicacién 21, capaz de convertir 8{0% o més de la xilana

de la hemicelulosa de una biomasa en xilosa. l[

La composicion de la reivindicacion 1, en donde la biomasajes tusas de maiz,

. ; , . I ~
rastrojos de maiz, fibra de maiz, pasto varilla, sorgo, papel, pulpa, o bagazo de cafia

|

de azicar. 1

|

La composicidn de la reivindicacion 1, en donde la biomasa es Miscanthus.
|

La composicién de la reivindicacién 1, que contiene ademé!s una biomasa.

La composicién de la reivindicacion 1, en donde el peso combinado de los

!
polipéptidos que tienen actividad xilanasa es 1 g a 40 g por 1 kg de hemicelulosa en

. !
la biomasa. |

!

La composicion de la reivindicacion 26, en donde el peso combinado de los
!

polipéptidos que tienen actividad xilanasa es 0,5 g a 40 g por 1 kg de hemicelulosa
. !
en la biomasa. !
!
La composicién de la reivindicacién 1, en donde el peso cl'ombinado de los

!
(

hemicelulosa en la biomasa. I‘

polipéptidos que tienen actividad B-xilosidasaes 1 ga 50'g por 1 kg de

. o, . . . e I :
La composicion de la reivindicacion 1, en donde el peso combinado de los

!
polipéptidos que tienen actividad L-a-arabinofuranosidasa, si presente, €s 0,5 g a 20

g por 1 kg de hemicelulosa en la biomasa. ,!

|
La composicidn de la reivindicacidn 1, que contiene ademas uno o mas polipéptidos

I
que tienen actividad celulasa, en donde el peso combinado de los polipéptidos que

1
tienen actividad celulasa, si presentes, es 1 g a 100 g por 1 kg de celulosa en la

. |
biomasa. |

f
Un caldo de fermentacion que contiene la composicion ;de la reivindicacion 1.

El caldo de fermentacién de la reivindicacion 31, que eé el caldo de fermentacién de

un hongo filamentoso. 1!

El caldo de fermentacién de la reivindicacién 31, en donde el hongo filamentoso es
I

un Trichoderma, Humicola, Fusarium, Aspergillus, Neurospora, Penicillium,
I

Cephalosporium, Achlya, Podospora, Endothia, Mucor, Cochliobolus, Pyricularia,

Phanerochaete, o Chrysosporium. |

1
I
|
I
|



|
|
|
I
|
|

* 34,  El caldo de fermentacion de la reivindicacion 31, que €s un c{!aldo de fermentaciéon

libre de células. l

1

35.  Un método de convertir biomasa en azicares, que comprendl’e contactar la biomasa

con una composicion de ocurrencia no natural que contiene: I
|

(a) un primer polipéptido o una variante del mismo que tienlé actividad B-xilosidasa,
actividad L-o-arabinofuranosidasa, o ambas, actividad B-xilosidasd y actividad L-a-
arabinofuranosidasa, seleccionado de un polipéptido Fv43D, FV3A31, Pf43A, Fv43E, Fv39A,
Fv43A, Fv43B, Pa51A, Fo43A, Gz43A, Bxl1 de Trichoderma rees{iei, Fv51A, Af43A, 0
Pf51A;y .1

(b) un segundo polipéptido o una variante del mismo que ti’lene actividad xilanasa,

seleccionado de una xilanasa de Trichoderma o una xilanasa de Aspergillus.

(

36.  Un proceso de sacarificacién que comprende tratar un mateérial que contiene

hemicelulosa con una composicion de ocurrencia no natural o un ¢aldo de fermentacion que
I
I

(a) un primer polipéptido o una variante del mismo que tie!ne actividad B-xilosidasa,

contiene:

actividad L-a-arabinofuranosidasa, o ambas, actividad B-xilosida[;fsa y actividad L-o-
arabinofuranosidasa, seleccionado de un polipéptido Fv43D, Fv3A, Pf43A, Fv43E, Fv39A,
Fv43A, Fv43B, Pa5S1A, Fod43A, Gz43A, Bxl1 de Trichoderma re;esei, Fv5S1A, Af43A, 0

PfS1A;y I’

(b) un segundo polipéptido o una variante del mismo quelI tiene actividad xilanasa,

seleccionado de una xilanasa de Trichoderma o una xilanasa de ,[’élspergillus.

37.  (Corregida actualmente) El proceso de la reivindicaci(')n; 36, en donde el material
que contiene hemicelulosa es tusas de maiz, rastrojos de imaiz, fibra de maiz, pasto

. . o ,
varilla, sorgo, papel, pulpa, Miscanthus, o bagazo de cafia de azucar.

38.  El proceso de la reivindicacion 36, que rinde por 1o menos 60% de xilosa a partir de

xilana de hemicelulosa del material que contiene hemice;:lulosa.

39.  El proceso de la reivindicacion 36, que comprende adenflés recuperar

monosacaridos. |

I
;para expresar
|

I

(a) que tiene actividad B-xilosidasa, el cual tiene por lollmenos 90% de identidad de

40.  Una célula huésped disefiada por técnicas de ingenieria

recombinantemente un polipéptido:

secuencia con la secuencia de aminoacidos SEQ ID NQ:28, o con la secuencia de
aminoécidos correspondiente a los residuos (i) 20-341,(I (i1) 21-350, (i) 107-341, 0

(iv) 107-350 de SEQ ID NO:28; 1]

(b) que tiene actividad B-xilosidasa, el cual tiene por l(;) menos 90% de identidad de

secuencia con la secuencia de aminoacidos SEQ ID NO:4, o con la secuencia de
|
!



aminoécidos correspondiente a los residuos (i) 21-445, (i) 21-301, (iii) 21-323, (iv)
21-444, (v) 302-444, (vi) 302-445, (vii) 324-444, o (viii) 324-445 de SEQ ID NO:4;

(c) que tiene actividad B-xilosidasa, el cual tiene por lo menos 90% de identidad de
secuencia con la secuencia de aminoacidos SEQ ID NO:6, o con la secuencia de
aminoacidos correspondiente a los residuos (i) 19-530, (ii) 29-530, (iii) 19-300, o
(1v) 29-300 de SEQ ID NO:6;
(d) que tiene actividad B-xilosidasa, el cual tiene por lo menos 90% de identidad de
secuencia con la secuencia de aminoacidos SEQ ID NO:8, o con la secuencia de
aminoacidos correspondiente a los residuos (i) 20-439, (ii) 20-291, (iii) 145-291, o
(iv) 145-439 de SEQ ID NO:8;
(e) que tiene actividad B-xilosidasa, el cual tiene por lo menos 90% de identidad de
secuencia con la secuencia de aminoacidos SEQ ID NO:10, o con la secuencia de
aminoacidos correspondiente a los residuos (i) 23-449, (ii) 23-302, (ii1) 23-320, (iv)
23-448, (v) 303-448, (vi) 303-449, (vii) 321-448, o (viii) 321-449 de SEQ ID
NO:10;
(f) que tiene actividad B-xilosidasa, el cual tiene por lo menos 90% de identidad de
secuencia con la secuencia de aminoacidos SEQ ID NO:2, o con la secuencia de
aminoacidos correspondiente a los residuos (i) 24-766, (ii) 73-321, (iii) 73-394, (iv)
395-622, (v) 24-622, o (iv) 73-622 de SEQ ID NO:2;

(g) que tiene actividad B-xilosidasa, el cual tiene por lo menos 90% de identidad de
secuencia con la secuencia de aminoacidos SEQ ID NO:16, o con la secuencia de
aminoacidos correspondiente a los residuos (i) 19-340, (ii) 53-340, (iii) 19-383, o
(iv) 53-383 de SEQ ID NO:16;

(h) que tiene actividad B-xilosidasa, el cual tiene por lo menos 90% de identidad de
secuencia con la secuencia de aminoacidos SEQ ID NO:18, o con la secuencia de
aminoacidos correspondiente a los residuos (i) 21-341, (ii) 107-341, (iii) 21-348, o

(iv) 107-348 de SEQ ID NO:18;

(1) que tiene actividades B-xilosidasa y/o L-a-arabinofuranosidasa, el cual tiene por
lo menos 90% de identidad de secuencia con la secuencia de aminoacidos SEQ ID
NO:12, o con la secuencia de aminoacidos correspondiente a los residuos (i) 17-

574, (if) 27-574, (iii) 17-303, o (iv) 27-303 de SEQ ID NO:12;

() que tiene actividades B-xilosidasa y/o L-ca-arabinofuranosidasa, el cual tiene por
lo menos 90% de identidad de secuencia con la secuencia de aminoacidos SEQ ID
NO:14, o con la secuencia de aminoacidos correspondiente a los residuos (i) 21-

676, (ii) 21-652, (iii) 469-652, o (iv) 469-676 de SEQ ID NO:14;



41.

42.

43.

44.

45.

46.

47.

48.

49.

50.

(k) que tiene actividad L-a-arabinofuranosidasa, el cual tiene por lo menos 90% de
identidad de secuencia con la secuencia de aminoacidos SEQ ID NO:20, o con la

secuencia de aminoécidos correspondiente a los residuos (i) 15-558, o (ii) 15-295 de

SEQ ID NO:20;

(1) que tiene actividad L-a-arabinofuranosidasa, ¢l cual tiene por lo menos 90% de
identidad de secuencia con la secuencia de aminoacidos SEQ ID NO:22, o con la
secuencia de amino4cidos correspondiente a los residuos (i) 21-632, (i1) 461-632,

(1i1) 21-642, o (iv) 461-642 de SEQ ID NO:22; 0

(m) que tiene actividad L-a-arabinofuranosidasa, el cual tiene por lo menos 90% de
identidad de secuencia con la secuencia de aminoacidos SEQ ID NO:32, o con la
secuencia de aminoécidos correspondiente a los residuos (i) 21-660, (ii) 21-645, (iii)
450-645, o (iv) 450-660 de SEQ ID NO:32.

La célula huésped de la reivindicacion 40, la cual es una célula de un hongo

filamentoso.

La célula huésped de la reivindicacion 41, la cual es una célula de un Trichoderma,
Humicola, Fusarium, Aspergillus, Neurospora, Penicillium, Cephalosporium,
Achlya, Podospora, Endothia, Mucor, Cochliobolus, Pyricularia, Phanerochaete, o

Chrysosporium.
La célula huésped de la reivindicacion 40, la cual es una célula de una bacteria.

La célula huésped de la reivindicacion 43, en donde la bacteria es una Streptomyces,

una Thermomonospora, una Bacillus, o una Cellulomonas.

El proceso de la reivindicacion 36, en donde el material biemasa que contiene

hemicelulosa contiene ademas celulosa.

El proceso de la reivindicacién 36, en donde la cantidad de polipéptidos que tienen

actividad xilanasa es 1 g a 40 g por kg de hemicelulosa en el material.

El proceso de la reivindicaciéon 36, en donde la cantidad de polipéptidos que tienen

actividad B-xilosidasa es 1 ga 50 g por kg de hemicelulosa en el material biomasa.

El proceso de la reivindicacion 36, en donde la cantidad de polipéptidos que tienen
actividad L-a-arabinofuranosidasa es 0,5 g a 20 g por kg de hemicelulosa en el

material.

El proceso de la reivindicacion 45, en donde la cantidad de polipéptidos que tienen
actividad celulasa es 1 g a 100 g por kg de celulosa en el material que contiene

hemicelulosa.

El proceso de la reivindicacién 36, en donde la cantidad de polipéptidos que tienen
actividad B-glucosidasa es 50% o menos del peso total de los polipéptidos que

tienen actividad celulasa.
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