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     1: SEQ_ID_NO_3  100.00   99.44   77.86 

     2: SEQ_ID_NO_4   99.44  100.00   77.93 

     3: SEQ_ID_NO_5   77.86   77.93  100.00 

 
CLUSTAL 2.1 multiple sequence alignment 

 

 

SEQ_ID_NO_3      TCTAGAAGGAGATATACCATG---CATGCTGCACTGTCCCCCCTCTCCCAGCGCTTTGAG 57 

SEQ_ID_NO_4      ----------------CCATG---GCTGCTGCACTGTCCCCCCTCTCCCAGCGCTTTGAG 41 

SEQ_ID_NO_5      ----------------CCATGGCTCATGCTGCCCTCAGCCCTCTCTCCCAACGCTTTGAG 44 

                                 *****    .******.** : *** ********.********* 

 

SEQ_ID_NO_3      CGCATCGCGGTCCAGCCGCTGACCGGCGTCCTGGGCGCCGAGATCACCGGCGTCGACCTG 117 

SEQ_ID_NO_4      CGCATCGCGGTCCAGCCGCTGACCGGCGTCCTGGGCGCCGAGATCACCGGCGTCGACCTG 101 

SEQ_ID_NO_5      AGAATAGCTGTCCAGCCACTCACTGGTGTCCTTGGTGCTGAGATCACTGGAGTGGACTTG 104 

                 .*.**.** ********.** ** ** ***** ** ** ******** **.** *** ** 

 

SEQ_ID_NO_3      CGCGAGCCGCTCGACGACAGCACCTGGAACGAAATCCTCGACGCGTTCCACACTTACCAG 177 

SEQ_ID_NO_4      CGCGAGCCGCTCGACGACAGCACCTGGAACGAAATCCTCGACGCGTTCCACACTTACCAG 161 

SEQ_ID_NO_5      AGGGAACCACTTGATGACAGCACCTGGAATGAGATATTGGATGCCTTCCACACTTACCAA 164 

                 .* **.**.** ** ************** **.**. * ** ** **************. 

 

SEQ_ID_NO_3      GTCATCTATTTTCCCGGCCAGGCGATCACCAACGAACAGCACATCGCCTTCAGCCGGCGC 237 

SEQ_ID_NO_4      GTCATCTATTTTCCCGGCCAGGCGATCACCAACGAACAGCACATCGCCTTCAGCCGGCGC 221 

SEQ_ID_NO_5      GTCATCTACTTTCCTGGCCAAGCAATCACCAATGAGCAGCACATTGCATTCTCAAGAAGG 224 

                 ******** ***** *****.**.******** **.******** **.***: ..*..*  

 

SEQ_ID_NO_3      TTCGGCCCCGTCGATCCCGTGCCCCTGCTCAAGAGCATCGAAGGGTATCCAGAGGTGCAG 297 

SEQ_ID_NO_4      TTCGGCCCCGTCGATCCCGTGCCCCTGCTCAAGAGCATCGAAGGGTATCCAGAGGTGCAG 281 

SEQ_ID_NO_5      TTTGGACCAGTTGATCCAGTGCCTCTTCTCAAGAGCATTGAAGGCTATCCAGAGGTTCAG 284 

                 ** **.**.** *****.***** ** *********** ***** *********** *** 

 

SEQ_ID_NO_3      ATGATCCGCCGCGAAGCCAACGAAAGCGGGCGTGTGATCGGTGAYGACTGGCACACCGAC 357 

SEQ_ID_NO_4      ATGATCCGCCGCGAAGCCAACGAAAGCGGGCGTGTGATCGGTGATGACTGGCACACCGAC 341 

SEQ_ID_NO_5      ATGATCCGCAGAGAAGCCAATGAGTCTGGAAGGGTGATTGGTGATGACTGGCACACAGAC 344 

                 *********.*.******** **.:  **..* ***** ***** ***********.*** 

 

SEQ_ID_NO_3      AGCACCTTCCTGGACGCACCGCCGGCCGCCGTGGTGATGCGCGCGATCGACGTGCCCGAG 417 

SEQ_ID_NO_4      AGCACCTTCCTGGACGCACCGCCGGCCGCCGTGGTGATGCGCGCGATCGACGTGCCCGAG 401 

SEQ_ID_NO_5      TCCACTTTCCTTGATGCACCTCCAGCTGCTGTTGTGATGAGGGCCATAGATGTTCCTGAG 404 

                 : *** ***** ** ***** **.** ** ** ******.* ** **.** ** ** *** 

 

SEQ_ID_NO_3      CATGGCGGCGACACCGGTTTTCTGAGCATGTACACCGCGTGGGAGACGCTGTCGCCCACC 477 

SEQ_ID_NO_4      CATGGCGGCGACACCGGTTTTCTGAGCATGTACACCGCGTGGGAGACGCTGTCGCCCACC 461 

SEQ_ID_NO_5      CATGGCGGAGACACTGGGTTCCTTTCAATGTACACAGCTTGGGAGACCTTGTCTCCAACC 464 

                 ********.***** ** ** ** : .********.** ********  **** **.*** 

 

SEQ_ID_NO_3      ATGCAGGCCACCATCGAAGGGTTGAACGTAGTGCACAGCGCCACGCGTGTGTTCGGCTCG 537 

SEQ_ID_NO_4      ATGCAGGCCACCATCGAAGGGTTGAACGTAGTGCACAGCGCCACGCGTGTGTTCGGCTCG 521 

SEQ_ID_NO_5      ATGCAAGCCACCATCGAAGGGCTCAACGTTGTGCACTCTGCCACACGTGTGTTCGGTTCC 524 

                 *****.*************** * *****:******:  *****.*********** **  

 

SEQ_ID_NO_3      CTCTACCAGGCCCAGAACCGGCGCTTCAGCAACACCAGCGTCAAGGTGATGGACGTCGAC 597 

SEQ_ID_NO_4      CTCTACCAGGCCCAGAACCGGCGCTTCAGCAACACCAGCGTCAAGGTGATGGACGTCGAC 581 

SEQ_ID_NO_5      CTCTACCAAGCACAGAACCGTCGCTTCAGCAACACCTCAGTCAAGGTGATGGATGTTGAT 584 

                 ********.**.******** ***************: .************** ** **  

 

SEQ_ID_NO_3      GCGGGCGACCGTGAAACCGTGCACCCCCTGGTGGTGACCCATCCGGGCAGCGGCCGCAAG 657 

SEQ_ID_NO_4      GCGGGCGACCGTGAAACCGTGCACCCCCTGGTGGTGACCCATCCGGGCAGCGGCTGCAAG 641 



 

 

SEQ_ID_NO_5      GCTGGTGACAGAGAGACAGTCCATCCCTTGGTTGTGACTCATCCTGGCTCTGGAAGGAAA 644 

                 ** ** ***.*:**.**.** ** *** **** ***** ***** ***:  **. * **. 

 

SEQ_ID_NO_3      GGCCTGTACGTGAACCAGGTCTATTGCCAGCGCATCGAGGGCATGACCGATGCCGAAAGC 717 

SEQ_ID_NO_4      GGCCTGTACGTGAACCAGGTCTATTGCCAGCGCATCGAGGGCATGACCGATGCCGAAAGC 701 

SEQ_ID_NO_5      GGCCTTTATGTGAATCAAGTCTACTGTCAGAGAATTGAGGGCATGACAGATGCAGAATCA 704 

                 ***** ** ***** **.***** ** ***.*.** ***********.*****.***: . 

 

SEQ_ID_NO_3      AAACCGCTGCTGCAGTTCCTGTACGAGCATGCGACACGGTTCGATTTCACCTGCCGCGTG 777 

SEQ_ID_NO_4      AAACCGCTGCTGCAGTTCCTGTACGAGCATGCGACACGGTTCGATTTCACCTGCCGCGTG 761 

SEQ_ID_NO_5      AAGCCATTGCTTCAGTTCCTCTATGAGCATGCCACCAGATTTGACTTCACTTGCCGTGTG 764 

                 **.**. **** ******** ** ******** **..*.** ** ***** ***** *** 

 

SEQ_ID_NO_3      CGCTGGAAGAAGGACCAGGTCCTGGTCTGGGACAACCTGTGCACGATGCACCGGGCCGTA 837 

SEQ_ID_NO_4      CGCTGGAAGAAGGACCAGGTCCTGGTCTGGGACAACCTGTGCACGATGCACCGGGCCGTA 821 

SEQ_ID_NO_5      AGGTGGAAGAAAGACCAAGTCCTTGTCTGGGACAACTTGTGCACCATGCACCGTGCTGTT 824 

                 .* ********.*****.***** ************ ******* ******** ** **: 

 

SEQ_ID_NO_3      CCCGACTACGCGGGCAAGTTCCGCTACCTGACGCGCACCACGGTCGGTGGCGTGCGCCCG 897 

SEQ_ID_NO_4      CCCGACTACGCGGGCAAGTTCCGCTACCTGACGCGCACCACGGTCGGTGGCGTGCGCCCG 881 

SEQ_ID_NO_5      CCTGACTATGCTGGCAAGTTCAGATACTTGACTCGCACCACAGTTGGTGGAGTTAGGCCT 884 

                 ** ***** ** *********.*.*** **** ********.** *****.** .* **  

 

SEQ_ID_NO_3      GCGCGC----TAGT-AACTCGAG------------ 915 

SEQ_ID_NO_4      GCGCGC----TAGTGAGCTC--------------- 897 

SEQ_ID_NO_5      GCCCGCTGAGTAGTTAGCTTAATCACCTAGAGCTC 919 

                 ** ***    **** *.**                 

 

Pantallazos Búsqueda 
 

 



 

 

 

 

 



 

 

 
 

 
 

 


