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  REIVINDICACIONES 

 

1. Un polinucleótido aislado seleccionado de ORFs de Brachyspira hyodysenteriae que 

muestran homología razonable (Valor E menor que e-15) con proteínas conocidas de la 

superficie externa, proteínas secretadas, y posibles factores de virulencia, en donde el 5 

porcentaje de identidad de aminoácidos no aumenta por encima de 58% mientras que 

el porcentaje de similitud u homología de aminoácidos se mantiene a menos de 71% 

en comparación con otras secuencias de aminoácidos conocidas obtenidas a partir de 

la base de datos SWISS-PROT, y en donde el polinucleótido comprende una 

secuencia de nucleótidos seleccionada del grupo que consiste de SEQ ID NOs: 59, 49, 10 

1, 3, 5, 7, 9, 11, 13, 15, 17, 19, 21, 23, 25, 27, 29, 31, 33, 35, 37, 39, 41, 43, 45, 47, 51, 

53, 55, 57, 61, 63, y 65. 

2. Una molécula de ADN aislada para generar una respuesta inmune a una infección por 

Brachyspira en un animal que comprende una secuencia que es al menos 70%, 

preferiblemente al menos 80% y más preferiblemente al menos 90% idéntica a un 15 

polinucleótido de acuerdo con la reivindicación 1 en toda la longitud de secuencia de 

la secuencia de nucleótidos de dicho polinucleótido. 

3. Un polipéptido aislado codificado por un polinucleótido seleccionado del ORFs de 

Brachyspira hyodysenteriae que muestran homología razonable (Valor E menor que e-

15) con proteínas conocidas de la superficie externa, proteínas secretadas, y posibles 20 

factores de virulencia, en donde el porcentaje de identidad de aminoácidos no aumenta 

por encima de 58% mientras que el porcentaje de similitud u homología de 

aminoácidos se mantiene a menos de 71% en comparación con otras secuencias de 

aminoácidos conocidas obtenidas a partir de la base de datos SWISS-PROT, y en 

donde el polinucleótido comprende una secuencia de aminoácidos seleccionada del 25 

grupo que consiste de SEQ ID NOs: 60, 50, 2, 4, 6, 8, 10, 12, 14, 16, 18, 20, 22, 24, 

26, 28, 30, 32, 34, 36, 38, 40, 42, 44, 46, 48, 52, 54, 56, 58, 62, 64, y 66. 

4. Un polinucleótido aislado que comprende una secuencia de nucleótidos que codifica 

un polipéptido de acuerdo con la reivindicación 3. 

5. Un plásmido que comprende un polinucleótido de acuerdo con la reivindicación 1 o 4, 30 

o una molécula de ADN de acuerdo con la reivindicación 2. 
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6. Un plásmido de acuerdo con la reivindicación 5, en el que dicho plásmido es un vector 

de expresión. 

7. Una célula que contiene un plásmido de acuerdo con la reivindicación 5 o la 

reivindicación 6. 

8. Una proteína aislada para generar una respuesta inmune a una infección por 5 

Brachyspira en un animal que comprende una secuencia que es al menos 70%, 

preferiblemente al menos 80% y más preferiblemente al menos 90% idéntica al 

polipéptido de la reivindicación 3 en toda la longitud de la secuencia de la secuencia 

de aminoácidos de dicho polipéptido. 

9. Una composición inmunogénica que comprende un polipéptido de acuerdo con la 10 

reivindicación 3, un plásmido de acuerdo con la reivindicación 5 o la reivindicación 6, 

una célula de acuerdo con la reivindicación 7, o una proteína de acuerdo con la 

reivindicación 8. 

10. Una composición de vacuna para la prevención de la infección por Brachyspira que 

comprende un polipéptido de acuerdo con la reivindicación 3, un plásmido de acuerdo 15 

con la reivindicación 5 o la reivindicación 6, una célula de acuerdo con la 

reivindicación 7, o una proteína de acuerdo con la reivindicación 8. 

11. Uso de un polipéptido de acuerdo con la reivindicación 3, un plásmido de acuerdo con 

la reivindicación 5 o la reivindicación 6, una célula de acuerdo con la reivindicación 7, 

o una proteína de acuerdo con la reivindicación 8 para la preparación de un 20 

medicamento para generar una respuesta inmune a una infección por Brachyspira en 

un animal. 

12. Uso de un polipéptido de acuerdo con la reivindicación 3, un plásmido de acuerdo con 

la reivindicación 5 o la reivindicación 6, una célula de acuerdo con la reivindicación 7, 

o una proteína de acuerdo con la reivindicación 8 para la preparación de un 25 

medicamento para prevenir una enfermedad causada por una infección por 

Brachyspira en un animal. 

13. El uso de acuerdo con la reivindicación 11 o 12, en donde la infección por 

Brachyspira es una infección con Brachyspira hyodysenteriae. 

14. Un método de diagnóstico de la infección por Brachyspira que comprende: 30 
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(a) proporcionar una muestra obtenida de un animal sospechoso de estar infectado con 

Brachyspira; 

(b) poner en contacto la muestra con uno o más polipéptidos codificados por un 

polinucleótido seleccionado de ORFs de Brachyspira hyodysenteriae que muestran 

homología razonable (Valor E menor que e-15) con proteínas conocidas de la superficie 5 

externa, proteínas secretadas, y posibles factores de virulencia, en donde el porcentaje 

de identidad de aminoácidos no aumenta por encima de 58% mientras que el 

porcentaje de similitud u homología de aminoácidos se mantiene a menos de 71% en 

comparación con otras secuencias de aminoácidos conocidas obtenidas a partir de la 

base de datos SWISS-PROT, y en donde el uno o más polipéptidos comprenden una 10 

secuencia de aminoácidos seleccionada del grupo que consiste de SEQ ID NOs: 60, 

50, 2, 4, 6, 8, 10, 12, 14, 16, 18, 20, 22, 24, 26, 28, 30, 32, 34, 36 , 38, 40, 42, 44, 46, 

48, 52, 54, 56, 58, 62, 64, y 66, 

(c) incubar la muestra y el polipéptido bajo condiciones que permitan la formación de 

complejos anticuerpo-antígeno; y 15 

(d) determinar si un complejo anticuerpo-antígeno con uno o más polipéptidos se forma, 

en donde la formación de un complejo anticuerpo-antígeno indica que el animal está 

infectado con Brachyspira. 

15. El método de acuerdo con la reivindicación 14, en el que la infección por Brachyspira 

es una infección con Brachyspira hyodysenteriae. 20 

16. Un kit para el diagnóstico de una infección por Brachyspira en un animal que 

comprende una secuencia de aminoácidos codificada por un polinucleótido 

seleccionado del ORFs de Brachyspira hyodysenteriae que muestran homología 

razonable (Valor E menor que e-15) con proteínas conocidas de la superficie externa, 

proteínas secretadas, y posibles factores de virulencia, en donde el porcentaje de 25 

identidad de aminoácidos no aumenta por encima de 58% mientras que el porcentaje 

de similitud u homología de aminoácidos se mantiene a menos de 71% en 

comparación con otras secuencias de aminoácidos conocidas obtenidas a partir de la 

base de datos SWISS-PROT, y en donde la secuencia de aminoácidos se seleccionada 

del grupo que consiste de SEQ ID NOs: 60, 50, 2, 4, 6, 8, 10, 12, 14, 16, 18, 20, 22, 30 

24, 26, 28, 30, 32, 34, 36, 38, 40, 42, 44, 46, 48, 52, 54, 56, 58, 62, 64, y 66. 


































































































































