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Expediente 13-133991

Referencia Solicitud de la PCT patente de invencion capitulos | y II
denominada: “VACUNAS NOVEDOSAS CONTRA EL VIRUS DE LA

INFLUENZA PANDEMICA A/HAN1”

Solicitante : INMUNOLIFE S.A. DE C.V.

I. RESPUESTA A REQUERIMIENTO

Yo, CAROLINA VERA MATIZ, obrando como apoderada de la sociedad solicitante,

oportunamente doy respuesta al requerimiento de Oficio No. 5481, notificado por fijaciéon en

lista, el dia 26 de mayo de 2015 por su Despacho.

|. ACLARACION DE INFORMACION

En primer lugar, con el propésito de lograr mayor claridad de la materia reclamada, me permito

presentar un nuevo pliego de Reivindicaciones que reemplaza completamente el presentado al

momento de radicar la solicitud, y que ahora incluye las siguientes modificaciones:
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Las reivindicaciones 7, 10 y 14 (ahora nuevas reivindicaciones) han sido enmendadas
de manera que se ha incluido en las mismas, la secuencia en donde se encuentra la

mutacion reclamada en cada una de dichas reivindicaciones.

Por otra parte, debido a que la materia reclamada originalmente en las reivindicaciones
5 y 9 ha sido incluida en la nueva reivindicacion independiente 1, dichas
reivindicaciones 5 y 9 han sido eliminadas.

La reivindicacion 6 (ahora nueva reivindicacion) ha sido enmendada de forma que se ha
cambiado el téermino “relativa” por el término “con respecto a" con el fin de definir de
manera mas clara la materia objeto reclamada en dicha reivindicacion.

La reivindicacidon 7 ha sido enmendada adicionalmente para cambiar en donde dice
‘una o mas mutaciones” por “contiene adicionalmente al menos una de las mutaciones
P83S vy 1321V",

La reivindicacion 11 ha sido enmendada para definir de manera mas clara que la
materia reclamada en dicha reivindicacion corresponde a una caracteristica adicional de
la materia reclamada en la reivindicaciéon 1, de tal forma que dicha clausula 11 ahora
recita:

“11.- La vacuna de la reivindicacién 1, en donde dicho virus comprende adicionalmente:

c¢) Un segmento de gen matriz (MA) que codifica un péptido M1 que contiene una
secuencia de aminoacido de SEQ ID NO: 50 derivado de la cepa aislada del virus de
influenza AH1/N1 de la influenza pandémica”.

Con respecto a las reivindicaciones 18 y 19, han sido eliminadas.
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En conclusién, considero superadas todas las objeciones de claridad realizadas por el

Examinador cumpliendo con todos los requisitos sefialados en el articulo 30 de la Decision 486.
II. DESCRIPCION.

Conforme a la solicitud del examinador, presentamos la lista TOTAL en forma separada
de la descripcion, bajo el titulo “LISTADO DE SECUENCIAS” y las anexamos en
formato digital CD.

III. OBJECIONES A LA PATENTABILIDAD:

Ahora bien, con respecto a las objeciones a la patentabilidad, se ha enmendado la
reivindicacion independiente 1 para definir de manera mas clara las caracteristicas
nuevas e inventivas de la invencion con los documentos de arte previo citados por el
Examinador, en este sentido, la nueva reivindicacion 1 ha sido enmendada para incluir

la materia de las reivindicaciones 5 y 9, de tal modo que ahora recita:

“1.- Una vacuna contra cepas hipervirulentas y/o resistentes al oseltamivir del virus de

la influenza pandémica AH1/N1, que contiene un virus de influenza que reconoce

mutaciones especificas en segmentos HA y NA, dicho virus esta caracterizado

porque comprende al menos

a) un segmento génico de hemaglutinina (HA) que contiene una secuencia de amino
acido de SEQ ID NO: 34 derivado de la cepa aislada de un virus 1 del virus de influenza

AH1/N1 de la influenza pandémica, en donde dicho segmento HA comprende una

mutacion D222E; y
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b) un segmento génico de nauraminidasa (NA) que contiene una secuencia de
aminoacido de SEQ ID NO: 39 derivado de la cepa aislada del virus 1 del virus de

influenza AH1/N1 de la influenza pandémica, en donde dicho segmento NA comprende

una mutacion Y275H."

De conformidad con la nueva reivindicacion 1, es evidente que la nueva reivindicacion

1, es nueva e inventiva por al menos las siguientes razones:

Primeramente, como fue indicado por el Examinador en la Accion Oficial que se
contesta, el problema técnico planteado por la presente invencion se refiere a
proporcionar composiciones para preparar vacunas contra las versiones hipervirulentas

y/o resistentes al oseltamivir del virus de la influenza pandémica AH1N1.

Por su parte el problema técnico planteado por el Documento D1, el cual es
considerado el estado de la técnica mas cercano, se refiera seleccionar una raza de
virus para utilizarlo como componente para la elaboracién de vacunas contra todo tipo

de influenza.

Asimismo, el problema tecnico planteado por el documento D2, se refiere a
proporcionar vacunas de combinacién con al menos dos componentes para

tratar diversas enfermedades.
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Con base a lo anterior, es evidente que tanto los documentos D1 y D2 resuelven
o plantean problemas técnicos totalmente diferentes al problema técnico
planteado o resuelto por la presente invencion. Por lo que dichos documentos no

deberian ser considerados como relevantes para la presente invencion.

Por otro lado, con respecto a la materia divulgada por los documentos D1 y D2,

es importante indicar lo siguiente:

La vacuna divulgada por el documento D1 se refiere a una vacuna con un virus
que contiene un segmento génico de hemaglutinina HA y un segmento génico

de neuraminidasa NA, en donde dicho virus es especificamente aislado dentro

de huevos de gallina con embridn.

Asimismo, la vacuna de D1 estd disefiada para tratar todo tipo de influenza

humana, entre ella la influenza AH1/N1.

De igual forma, el documento D2 divulga vacuna virales mejoradas para
cualquier tipo de gripa, sin embargo, ninguna vacuna de D2 esta dirigida a tratar

la influenza pandémica AH1N1. Del mismo modo, los virus para las vacunas de

D2 son cultivados en tejido celular.

Por consiguiente, contrario a lo expuesto por el Examinador, ninguno de los
documentos citados D1 y D2 divulga una vacuna contra cepas hipervirulentas

y/o resistentes al oseltamivir del virus de la influenza pandémica AH1/N1, tal y
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como es reclamado en la nueva reivindicacién 1, ya que por ejemplo como es
bien conocido en el estado de la técnica, el oseltamivir se refiere a una cepa de
influenza AH1N1 del afio 2009, por lo que al menos por la fecha en que fueron
publicados dichos documentos D1 (1988) y D2 (1998), las vacunas divulgadas
por D1 y D2 de ninguna manera ofrecen proteccion tanto para virus con
hipervirulencia como para virus con resistencia al oseltamivir, ya que el
oseltamivir ni siquiera existia en las fechas en que fueron publicados dichos

documentos D1y D2.

Asimismo, ninguno de dichos documentos D1 y D2 divulga una vacuna en
donde los segmentos HA y NA tengan mutaciones especificas para tratar dicha

hipervirulencia y resistencia al oseltamivir

Por lo tanto, es evidente, que ninguno de los documentos citados D1 y D2 solos
o en combinacién divulgan o incluso sugieren la materia reclamada en la nueva
clausula, ni su respectivo efecto técnico de reconocer mutaciones especificas
en segmentos HA y NA con el fin de ofrecer proteccion tanto para virus con

hipervirulencia como para virus con resistencia al oseltamivir.

Por otro lado, es importante mencionar, que en la Accion Oficial pendiente, el
Examinador no proporcion6 la argumentacion técnica en la cual nos indique
porque el técnico en la materia estaria motivado a combinar los documentos D1
y D2 y de la manera indicada por el Examinador, ya que al menos por lo
indicado anteriormente, no existe motivacién alguna para combinar dichos

documentos, toda vez que:
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a) Resuelven problemas técnicos completamente diferentes entre si.

b) Los virus de D1 son cultivados mediante su aislamiento dentro de huevos de
gallina con embrion.

c) Los virus de D2 son cultivados en tejido celular.

d) La vacuna de D1 esta disefiada para tratar cualquier tipo de influenza siendo una
de ellas la AH1NA1.

e) Las vacunas de D2 estan disefiadas para tratar cualquier tipo de gripe, sin

embargo, ninguna de dichas vacunas trata algun tipo de influenza.

Consecuentemente, no habria ninguna motivacion para el Técnico en la Materia de
combinar D1 y D2 como lo indica el Examinador, ya que por ejemplo para aplicar
alguno de los procedimientos o algun segmento génico divulgado por D2 seria

necesario modificar completamente las condiciones de cultivo del virus de D1.

Igualmente, contrario a lo expuesto por el Examinador el ejemplo 3 de D2 de ninguna
manera divulga la utilizacion de un segmento génico de hemaglutinina (HA) vy
neuraminidasa (NA) para proporcionar vacunas utiles contra el virus AH1N1, ya que
como se menciond anteriormente ninguna de las vacunas de D2 esta disefiada para

tratar ningun tipo de influenza.

Por lo tanto, es evidente que la nueva clausula 1 es novedosa e inventiva sobre el arte

previo citado por el Examinador. Asimismo ya que las nuevas clausulas 2-19 comparten
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las limitantes de la clausula 1, las mismas también son novedosas e inventivas sobre

los documento D1y D2.

Con base en lo anterior, respetuosamente se considera que la invencidon reclamada es
novedosa e inventiva sobre los documentos de arte previo D1 y D2 en vista de las

diferencias y ventajas expuestas.

En conclusion, considero que las objeciones presentadas por el Examinador en su examen de
fondo han sido resueltas y por consiguiente, solicito respetuosamente que el Despacho tenga
por cumplidos los requisitos de patentabilidad y se proceda con la concesién de la patente de

invencion.

Cordialmente,

()

CAROLINA VERA MATIZ
C.C. No. 52.225.999
T:P. 91835

Anexo: Nuevo Pliego Reivindicatorio
Lista de secuencias en forma separada de la descripcion, bajo el titulo: “listado de secuencias”
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REIVINDICACIONES

1.- Una vacuna contra cepas hipervirulentas y/o resistentes al oseltamivir
del virus de la influenza pandémica AH1/N1, que contiene un virus de influenza que
reconoce mutaciones especificas en segmentos HA y NA, dicho virus esta

caracterizado porque comprende al menos:

a) un segmento génico de hemaglutinina (HA) que contiene una secuencia
de amino acido de SEQ ID NO: 34 derivado de la cepa aislada de un virus 1 del virus de
influenza AH1/N1 de la influenza pandemica, en donde dicho segmento HA comprende

una mutacién D222E; y

b) un segmento génico de nauraminidasa (NA) que contiene una
secuencia de aminoacido de SEQ ID NO: 39 derivado de la cepa aislada del virus 1 del
virus de influenza AH1/N1 de la influenza pandémica, en donde dicho segmento NA

comprende una mutacién Y275H.

2.- La vacuna de la reivindicacion 1, en donde el segmento génico HA
contiene una secuencia de aminoacido codificada por la secuencia nucledtida del
segmento 4 del virus 1 (SEQ ID NO: 4).

3.- La vacuna de la reivindicacion 1, en donde el segmento génico HA
contiene una secuencia HA especifica de clado 7 del virus de influenza AH1/N1 de la

influenza pandémica.
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4.- La vacuna de la reivindicacién 1, en donde el segmento génico HA
contiene una mutacién en el residuo D222 del tipo silvestre del virus de influenza

AH1/N1 de la influenza pandémica.

5.- La vacuna de la reivindicacion 4, en donde el segmento génico HA
contiene una mutacion S203T con respecto al tipo silvestre del virus de influenza
AH1/N1 de la influenza pandémica.

6.- La vacuna de la reivindicacion 4, en donde el segmento génico HA que
contiene la secuencia de amino acido de SEQ ID NO: 34, contiene adicionalmente al

menos una de las mutaciones P83S y 1321V,

7.- La vacuna de la reivindicacion 1, en donde el segmento génico NA
contiene una secuencia de aminoacido codificada por la secuencia neuclotidica del
segmento 6 del virus 1 (SEQ ID NO: 6).

8.- La vacuna de la reivindicacion 7, en donde el segmento génico NA que
contiene la secuencia de amino acido de SEQ ID NO: 6, contiene adicionalmente al

menos una de las mutaciones [106V, D248N.

9.- La vacuna de la reivindicaciéon 1, en donde dicho virus comprende

adicionalmente:
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c) Un segmento de gen matriz (MA) que codifica un péptido M1 que
contiene una secuencia de aminoacido de SEQ ID NO: 50 derivado de la cepa aislada

del virus de influenza AH1/N1 de la influenza pandémica.

10.- La vacuna de la reivindicacion 9, en donde el segmento génico MA
contiene una secuencia de aminoacido codificada por la secuencia neuclotidica del
segmento 7 del virus 1 (SEQ ID NO: 7).

11.- La vacuna de la reivindicacién 9, en donde el segmento del gen matriz
(MA) que codifica un péptido M2 que contiene una secuencia de aminoacido amino de
SEQ ID NO: 51 derivado de la cepa aislada del virus 1 del virus de influenza AH1/N1 de

la influenza pandémica.

12.- La vacuna de la reivindicacién 1, en donde el péptido M1 en dicha

secuencia de aminoacido amino de SEO ID NO: 51, contiene una mutacion A198P.

13.- Un método para inmunizar a un paciente contra el virus de la
influenza que comprende, como uno de los pasos, la administracién al paciente de una

vacuna de influenza de acuerdo con cualquiera de las reivindicaciones 1-12.

14.- Un metodo para inmunizar a un paciente contra el virus de influenza
hipervirulenta que comprende, como un paso, la administracion al paciente de una

vacuna de influenza de acuerdo con cualquiera de las reivindicaciones 1-12.
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15.- Un método para inmunizar a un paciente contra el virus de influenza
resistente al oseltamivir, que comprende, como un paso, la administracion al paciente

de una vacuna de influenza de acuerdo con cualquiera de las reivindicaciones 1-12.

16.- Una vacuna de conformidad con cualquiera de las reivindicaciones 1

a 12, en donde dicha vacuna es una vacuna viva atenuada o vacuna inactivada.

17.- Una vacuna de conformidad con la reivindicacién 16, que es

formulada para administracion oral o intranasal.

18.- Un método de preparacion de vacuna para la administracion del
individuo contra una cepa de virus de influenza hipervirulenta que incluye, como un
paso, la mezcla del virus de influenza reordenante de conformidad con cualquiera de

las reivindicaciones 1 a 12 con un portador y de manera opcional, un adyuvante.
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LISTADO DE SECUENCIAS

SEQ ID NO: 1

LARGO: 2293

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 TIENE MUTACIONES EN EL NA (OSELTAMIVIR),
HA HIPERVIRULENCIA) Y SEGMENTOS MATRIZ (VIRUS 1).
CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: AH1N1 SEGMENTO 1 VIRUS 1

SECUENCIA: 1

tatggagaga atdaaagaac tgagagatct aatgtcgeag tcoegcacte gogagatach 60
cactaagacc actgtggacce atatggceat 120
gaagaaccec gecactcagda tgaagtggat 180
caagagaata atggacatga ttocagagag 240
aacaaacgat gctggatcag accgagtgat ggtatcacct ctageeogtaa catggtggaa 300
taggaatgge ccaacaacaa gtacagttca ttaccctaag gtatataaaa cttatttcga 360
daaggtcgaa aggttgaaac atggtacctt cggcecectgte cacttcagaa atcaagttaa 420
aataaggagg agagttgata caaaccctgg ccatgcagat ctcagtgcocca aggaggcaca 480
ggatgtgatt atdgaagttg ttttcccaaa tgaagtgggg gcaagaatac tgacatcaga 540
gtcacagctyg gcadtaacaa aagagaagaa agaagagctc caggattgta 600
cttgatggtg gcgtacatge tagaaagaga attggtcogt aaaacaaggt Gel
agccggcgga acaggeagtg tttatattga agtgttgeoac ttaacccaag ggacgtgetyg 120
ggagcagatg facactccag gaggagaagt gagaaatgat gatgttgacc aaagtttgar 780

taagaagage agcagtgteca gragacccat tagcatctet 540
cttggaaaty tgccacageca cacagattqg aggagtaagg atggtggaca tccttagaca 900
gaatccaact gaggaacaag ccgtagacat atgcaaggca gcaataggout tgaggattag 960
ctcateftic agtttliggtg gottcactbt caaaaggaca ageggatcab caghtcaagaa 10Z0
dgaagaagaa grgctaacdg gcaacctcooa gacactgaaa ataagagtac atgaagggra 1080
tgaagaattc acaatggttg ggagaagage aacagotatt ctcagaaagg caaccaggag 1140
attgatccag ttgatagtaa gcgggagaga cgagcagtca attgctgagg caataattg 1200



agagactggt
aagtgggtat
cccaggaata
agataaacta
agcaactgca
gtcaggaagyg

agagataaca

gqctatcgea
taggagcatt
ggccaaactyg
tttcacaatc
ggcgatgatt
ggcacccata
taaaagaatg
gtacttcaat
cacagcatca

gggagtcteg

atcagctgac

tggacctgca

taggtgccat
gtgggatcaa

caatatacgg

gcacccocage
gcacaaacaqg
tttgagaatt
actcaaggtc
ttggccaaca
ctaatagatt
acccactite

agaaczata

(&}

acattaaata
acacctggga
tgcgaaaage
gcaaatgttyg
actggggaca
acatatatca
atgttctoaa
aagattcgaa
gaatcaacaa
ctgagtcetd
atactgaatc
tcateccgacg
gtggacagat
tatataaata
gctaatttta
atgagtattg

acggcocaga

[41]
Q

w

gggagac

=1

)

ccaaktca

i

aatcttcaca

ccatagaagt
tctraaaggs
daagaaaaag
ggaagaaadaa
cgatgaccaa
tgragattag
ttgasacagte
Tgagaaagat
acactaagtg

Zcagadatca

agaagaaaat
Jgoatgatgat
ttggacazaa
actitgatet
tctacaggac

agacagggac

0l
i

tggag

[

gc

gagtaacacgt

tgatggacca
agaggctatyg
aacaatgoaa
tgattggaca
ctttagatcg
tgtaatggaa
gagagtaaga
acaaagactg
agatgcagag
aggtttcgta
tgggcteeea
gatgactaat
gaatgazaaat
acccgagtgg
aagactaggg
agcagaaatqg
tgagaaaata
gagcatgttc
gaaatacacc
catagtgaat
ct.gcaagtta
attrtgaattc
acccagettt
gataaagaac
attgttcatc
gacgagaadga
attagtatca

ctgcttaaza

gttgttcaac
ttaaacagaa
aatggecctaa
tcaatgaaca
gacaacatga
aataagagag
agaggcaagt
tactttgttyg
gtagggggca
tcacaagaca
cagaatcetc

ttcagaaac

]

aaagggtaca
ctagcaagca
aggectetoo
aacatgctaa
aagacaatat
gcaccaaace
gtgggaatca
acaagetttt
ggagtgtctg
aacatgataa
aaagactaca
tcatttgagt
gatggaggac

tgggagctaa

aadacaagugt
atcaaccggc
cagctaatga
dagaggaaat
ccaagaagat
goctatotaat
Taaadageayg
aaactttage

atgaaaagas

tazatagatgg

gtacggtctt

fu
Q
¢
o2
e
ot

tgaga
atgagggaat
acatgagcaa
tttategeota
gagtaaatga
acaatgacct
gatacacata
taaagaagct
Ccaaacttata

tggatgatga

240

L



ggccatggta
tgtcaatagg
agatgcaaaa

gatcggaat

m

cagcaaaatg
atttttaagg

aacgcaagga

ctr

tggeccctgag

L

(5
rt
P
Y
w

ada

\.
w

T

T

0
(o
(]
o
*

ca

(Te]

ccagcaaatg
ctttgctget
gagaggatca
ggcaaccaaa
tgaaggcaca

agacaagaga

gtgtcgaatt

SEQ ID NO:

ttctcacaag
gcaaaccagc
gtgcttttec
ctgcocgaca
ggagtagatg
gttagagatc

actgagaagt

t

cagtgctag
tggtcacaag
gtcecctaagg
cgggatgtge
gctccaccag
gggttgagga
cgacttacag
tctggoggtag

tatggcceay

gtgctaattyg ¢

cttactgaca

gtt

2

LARGO: 2303

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 TIENE MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR), HA

aggattgcat

gactgaacca

aaztactoecag
aaagagggaa
tgacaataac
tcaacactta
atcccacaat
caacrcagaaqg

ttgggacatt

gatcaaggca
catgcaccaa
aattgaatece
cacggagatg

cacggagaga

a

gtactattg
ttattcogtca
tcaatggata
gttatacaac
ccggtacagt
tgacactgtc
gatgcaattt
aggcaattct

ggatgcaggt

9] (§]
[Le] it}
T W
[ rt
W3 le
ct it
) 3]
it (@]
ot it
[fel o]

[ie]
o
5]
0
i)
o
o
4]

(8]
o

tecgetgagag
gtggtagtga
tctcececgaag
tcaatgatgt
atcacggaact
azaatggaat
ggattcgtaa

caaataataa

teccteoattga

ccagtarttca
gcattgactyg
tttctecattt
agcaatcttyg
gtaatgaaac

attcggatag

gtattgaccg

aagtcagtga

gggagatcaa

gggaaattgt

ttgaaccatt

ggacactgtt

aacttctcce

gaaaacggga

ccatecaatta

(HIPERVIRULENCIA) Y SEGMENTOS MATRIZ (VIRUS 1) SEGMENTO 2.
CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: AH1N1 SEGMENTO 2 VIRUS 1

SECUENCIA: 2

ttgaatggat

caccacatt

®

gtaaacagaa

cotaaaaatt

> atacagccat

ctcagaaaag

ccagcgcaaa :

ggaacaggaa

ggaaagtgga

cgacdaacdC

1440

1500

2040

2100

L8]
[
o
o



agagactggt
aagtggagtat
cccaggaata
agataaacta
agcaactgca
gtcaggaagg
agagataaca
ggtcacgcaa
aagagcactg
ggctatcgca
taggagcatt
ggccaaactyg
tttcacaatc
ggogatgatt
ggcacccata
taaaagaatg
gracttcaat
cacagcatca
gggagtctcg
tgggctccaa
acaagcagyga

daaagaagtce

tggacctgeca
taggtgccat
gtgggatcaa

caatatacgg

gcacecceage
gcacaaacag
tttgagaatt
actcaaggtc
ttggccaaca
ctaatagatt
agcgactTte
agaacaatag
acattaaata
acacctggga
tgcgaaaagce
gcaaatgttg
actggggaca
acatatatca
atgttctcaa
aagattcgaa
gaatcaacaa
ctgagtectyg
atactgaatc
tcatcecgacyg
gtggacagat
tatataaata
gctaatitta
atgagtattg
acggcccaga
aggggagaca
acccaatcaa

aatcttcaca

tcaacccgat
actgtgttct
catgccttga
gccagactta
ccatagaagt
tcttaaagga
aaadaaaaag
ggaagaaaaa
cgatgaccaa
tgcagattag
ttgaacagte
tgagaaagat
acactaagtg
ccagaaatca
acaaaatggce
cacaaatacc
agaagaaaat
ggatgatgat
ttggacaaaa
attttgctet
tctacaggac
agacagggac
gcatggagct
gagtaacagt
tggctcttes
cacaasattca
aggtaggget

ttoctgaagt

tgatggacca
agaggctatg
aacaatdggaa
tgattggaca
ctttagateg
tgtaatggaa
Jagagtaaga
acaaagactg
agatgcagag
aggtttcgta
tgggctcecea
gatgactaat
gaatgaaaat
acccgagtgg
aagactagqog
agcagaaatg
tgagaaaata
gggcatgtte
gaaatacacc
catagtgaat
ctgcaagtta
atttgaattce
acccagettt
gataaagaac
attgttecatc
gacgagaaga
attagtatca

ctgcttaaaa

ctacctgaqgy
gettteotty
gttgttecaac
ttaaacagaa
aatggcctaa
tcaatgaaca
gacaacatga
aataagagag
agaggcaagt
tactttgttg
gtagggggca
tcacaagaca
caaaatccte
ttcagaaaca
aaagggtaca
ctagcaagca
aggcctette
aacatgctaa
aagacaatat
gcaccaaacc
gtgggaatca
acaagctttt
ggagtgtctyg
aacatgataa
aaagactaca
tcatttgagt
gatggaggac

tgggagctaa

aaacaagggt
atcaaccggc
cagctaatga
aagaggaaat
crcaagaagat
gctatctaat
taaaaagaadg
aaactttage

atgaaaagaa

]
w

agagatttc
gaatgttcct
tcectgageat
tgttcgagag
Ltgacctgaa

taatagatgg

gtacggtcett

acatgagcaa
tttatcgcta
gagtaaatga
acaatgacct
gatacacata
taaagaagct
caaacttata

tggatgatga

420

480

540

720

T8O

8940

900

(te)
h

1020

1080

1140

1200

1260

1380

1440

1500

1560

1620

1680

1740

1800

1860

\o



ttatcgggga
tgtaaacaat
cgttgcaact
aaggggaatt
tttcectage
gtetagggec
gttctctgag

aatttaactt

SEQ ID NO:

agactttgta
gctgtggtaa
acacattcct
cttgaggatg

agttcatata

cggattgatg cca

st}

atcatgaaga

3

LARGO: 2172

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 TIENE MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR), HA

atcccetgaa t

tetglitecas

dda

cttcgagtct

cattgaagaa

agtcataaag

> aaaagcatgg

tctattctca
Tgcaatctat
agcatggtgg
ggacggatca

ctcagacggc

agattgatte
aatatgatgce

dCacaadcca

aggccatggt
agaaagaada

aaaaataatg

(HIPERVIRULENCIA) Y SEGMENTOS MATRIZ (VIRUS 1) SEGMENTO 3
CARACTERISTICAS:
NOMBRE/LLAVE: AH1N1 SEGMENT 3 VIRUS 1

SECUENCIA: 3

tccaaaatgg
aaggcaatga
tgcacacatt
gaatcaataa
attgaaggaa

ggggtagaga

pt

dd

Q
L&)
o]

c

ol

gc

ccattcttga

aagactttagt
aagaatatgg
tggaagtttg
ttgtagaatc
gagaccgaat
agcctaaatt
taacacggadg

agacacacat

a ccottgacga

ttgagggcaa

ggacgacace

g gagtctatg

gcgacaatge
ggaagatccyg
tttcatgtat
tggtgacceg
catggcctgg

teftect

Q

d

rt

[{®)

o)
o

agtceac

g

=
|5 B

1]

-+

catcttt

agagagcagg

LC

tgagattaca
ccttgaaaac
gctttceceaa

acgoesoet

¢

ftcaatccaa
aaaatcgaaa
tcggatttece
aatgcactat

acagtggtga

atgtcaaaag

agattgecectg

tgatcgtega

ctaacaagtt

atttcatcga

tgaagcaceg
acagtatatg

acaaagagaa

tagagaaagec <

|—r

gagagga

aaactaggct

ta]

tcagtccga

+
§]

c tg

#1]

le]

age
atgtagatgg
aagtgaacgc

atgggcctcet

Cadaatbttgasa

Ltgcecatcag

D
£
—

(!



cggtcaaagt
ggggagggaa
gagcctaaca
aagcaggtge
aacatgaaga
gtagactttg
gagcccagat
gattcaagct
gcaagcatga
ataatgaagg

actttcage

s

oy o

o

agCc

a
rt
[{e]
+

[le

T

aact taa

+-
|

e}

aaatactgtg
aggcccatgt
atggaactga
gagtcttctg
tggccaatcg
accttactygg
tcggctgaat
ggaacctteg
tgggttttgce

tggcaatgct

SEQ ID NO:

cctgetgat
taccactata
tagtcaaacc
tagcagagct
gaacaagcca
atgactgcaa
ctctagcaag
ggatagaact
ggaggaacta
gagtgtacat
tgateccaat
ggttroattat
gratggagtet
ttcttgaaat
tcctatatgt
ggegctgecet
tcaaagagaa
gagagtcacce
caasaatctagt
cgagzaaatt
atcttggagg
ttaatgcatc

&=

4

LARGO: 1751

TIPO: RNA

ggatgctetyg
tgatgcaatc
acatgagaaa
acaggacatt
attgaacgigg

agatgttgga

ctgggtccaa

e

stogcErcact

3

aggagacatg
gagaaccaat
tetteagtct
agacatgacc

caggggagtyg

L

attcaacagt

gcttetecatt

gctatatgaa

ttggttcaac

]

gattaagta

(o]

o

aaatgcatg
ggcataaatc

gaaaatgaag

ggagaagatg
gaagtgtccc
ttgectcaatyg
tgtaggacca
tctecatttga
gacccgagac

ctcttgagga

[Ue]

gaacctccea
cttcagcaga
aaggaattct
Jaggaaggcet
ctatatgegt
gttcaggcac

aatcgag

%]

g

L0

T

i

crtteete

w

¢

ttgaagaccc
agacattctt

cCaattacet

aaaatatgagc
agtatgacag
ataaggcatg
ttgecececegat
actgcagggc
catcectgtge
aagaaggaag
gaaatgatac
tggagccaca
ctgcgatagg
agatcaagat
ttgagagcat
ttgaaaacaa
ctattgggaa

teccacaact

(9]

ttagggacaa
agtgcctgat

cacatgcact

[}
0
]
1
i3
rt
Be)
V1]
+

A1)

aaca

[xH]

cgga
tgatgtgytg
caaatgggaa

ccaagtgtc

¥

(9]

gattgaggc

atcggaaaca

agtgtgcagg

¥

o+

gaggggtt

Gr

cctggaacct

L

aatgat

{

cc

gaagtagtty

900

D
o
o

1080

1140

ey
ta
o
[es)

e
[
[«}}
Lon ]

-
[
LS
<

1380

1440

1500

1560

1620

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 TIENE MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR), HA
(HIPERVIRULENCIA) Y SEGMENTOS MATRIZ (VIRUS 1) SEGMENTO 4
CARACTERISTICA:
NONMBRE/LLAVE: SEGMENTO AH1N1 4 VIRUS 1

SECUENCIA: 4



agcaaaagca
acacatttgc
cagacactgt
tagaagacaa
gtaaatgtaa
caagctcatg
gagatttcat
ggtttgagat
cggcagcatg
aaaaaggaaa
tectogtgct
agaatgcaga
aaatagcaat
tagtagagcce
atgcattege
acgattgcaa
agaatataca
gactggeccac
ttgccggttt
atcaaaatga
acgagattac

taggtaaaga
1320

atggttteet
gaactttgga
taaaaaacaa
acacgtgcat

caaaattaaa

ggggaaasaca
aaccgcaaat
agacacagta
gcataacggyg
cattgctgge
gtcctacatt
cgattatgag
attcocceceaag
tcecteatget
ttcataccea
atggggeatt
tgcatatgtt
aagacccaaa
gggagacaaa
aatggaaaga
tacaacttgt
tccgatcaca
aggatigagg
cattgaaggg
gcaggggtca
taacasagta

gttcaaccac

ggacaktttgg
ctaccacgat
tgccaaggaa
ggaaagtgtc

cagagaagaa

aaagcaacaa
gcagacacat
ctagaaaaga
gaactatgeca
tggatcctgg
gtggaaacat
gagctaagag
acaagttecat
ggagcaaaaa
aagctcagcea
caccatccat
tttgtgggga
gtoagggaac
ataacattcg
aatgctggat
cagacaccca
attggzaaat
aatgtccegt
gggtggacag
ggatatgcag
aattctgtta

ctagaasaaa

acttacaatg
tcaaatgtga
attggaaacg
aaaaatggua

atagatggyg

aaatgaaggc
tatgtatagg
atgtaacagt
aactaagagg
gaaatccaga
ctagttcaga

agcaattgag

gcttctacaa
aatcctacat
ctactagtge
catcaagata
jgagaagggag
aagcaactgg
ctggtattat
aaggtgctat
gtccaaaata
ctattcaate
ggatggtaga
ccgacctgaa
ttgaaaagat

gaatagagasz

ccgaactgtt
agaacttata
gctgetttga
cttatgacta

taaagctgga

aatactagta
ttatcatgeg
aacacactct
ggtagccecaa
gtgtgaatca
caatggaacg
ctcagtgtca
tgactcgaac
aaatttaata
taatgataaa
tgaccaacaa
cagcaagaag
aatgaactat
aaatctagtg
catttcagsat
aaacaccagc
tgtaaaaagc
tagaggccta
tggatggtac
gagcacacag
gaatacacag

tttaaataaa

gattctattg
tgaaaaggta
attttaccac
cccaaaatac

atcaacaagg

gttctgctat
aacaattcaa
gttaaccttc
ttgecatttgg
ctctceacag

tgttaceccag

ot}

tcatttgaa
aaagatgtaa
tggctagtta

gggaaagaag

n

agtetetat

tttaagceceg

[t}

tactggacac
gtaccgagat
acaccagtcc
cteccattte
acaaaattga
tttggggcca
ggttatcacc
aatgccattg
ttcacagcag

aaagttgatg

gaaaatgaaa
agaagccagt
aaatgcogata
tcagaggaag

atttaccaga

900

960

1020

1080



ttttggegat ctattcaact gtcaccagtt cattggtact ggtagtctce «

tcagtttetg gatgtgctet aatgggtcte tacagtgtag aatatgtatt

atttcagaag

SEQ ID NO:

c

5

LARGO: 1546

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 TIENE MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR), HA

(HIPERVIRULENCIA) Y SEGMENTOS MATRIZ (VIRUS 1) SEGMENTO 5.
CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVW: AH1N1 SEGMENT 5 VIRUS 1

SECUENCIA: 5

aaatggagac
tgattggtgg
atgatggacg
atgagagaag
caggaggacce
acaaagaaga
gtcttactca
gagcgcettgt
ttcccagaag
agttaatcag
gacgaaggac
cagctgccea
agattgaaga
ataaatcctg

aaagggaagg

gagtgacatc
tggtggggag
aatcgggaga

actaatccat

W

aaataaatac ¢

catatataga

aataaggaga

tatcatgatt
tcgcaccgga
gtctggtgeco
aatgatcaaa
aagggttgcet

gagggcaatg

cekeattite

aggaaagctt

ctccaatace

tggcattceca
atggatccea
gcaggtgctyg
cgtggaatca
tatgaaagaa

tagatcaag

i

gtcgggatag

aatgaaaacc

L

gaagatttaa
toccacaagag

ctggaactaa

aaatgtgcac
caatagagag

atceccagtge

gaaagtggat

dagcaaacaa
acctgaatga
gaatgtgctc
cggtgaaagg
atgaccgaaa
tgtgeaatat

taagagaaag

41]

cagcactecat
ggcttgeagt
acccattcaa
cagctcacaa
gagtatcaag

gggtccagat

gaagcagata

caccaaacga

cagagcatcet

tgaactcaag ¢

gatggtgctt
tgggaaggac
gagagaactc
tggcgaagat
tgccacatat
tctaatgcaa

agttggaaca

s

ttctagagg
cctcaaagga
tcgaaaccca
tctgagggga
agcaagtggg
attactccaa
gagtcaattg
tttcataaga
tgcttcaaat

ctgggccata

tcatatgaac

gtcggaagaa

atcctttatag
gcaacageag
cagagaacaa
ggttcaacac
atagcaatgg
ggtgaaaatg
aaatttcaaa
ggaaacgctg
tcagttgcecac
catgactttg
aacagccaag
gtgtggatgg
ggaaagaaadg
gagaatgtgg

aggaccagga

660

720

780



gtggaggaaa
tctcagtgea
acaatgaagg
agccagaada
cgaacc:f‘at

atgcagagga

SEQ ID NO:

taccaatcaa

]

aaatct

e
0

()
b

acggacatce
tEtgtoette

cgtgocttce

(w3

gtatgacag

6

LARGO: 1410

TIPO: RNA

caaaaggeat
cctittgaaa

gacatgcgaa
caggggcyyy

tttgacatga

!

tgaggaaaaa

ccgcaggaeca
gagcaacegt
cagaagttat

gagtcttega

tacccttgtt

gatcagtgtg
tatggcagca

agaatgat

1
O

s

9]

gctctecgga

gtcttatttc

ttcggagaca

ey
W
O
o

1546

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 TIENE MUTACIONES EN EL NA (OSELTAMIVIR)

HA (HIPERVIRULENCIA) Y SEGMENTOS MATRIZ (VIRUS 1) SEGMENTO 6.

CARACTERISTICA:
NOMBRE/LLAVE: AH1N1 SEGMENT 6 VIRUS 1

SECUENCIA: 6

atgaatccaa
aacttaatat
gggaatcaaa
tggotaaatc

gtttccgtga

o

agtaaagaca

|-f
+

tcatatca

0

1l

0

aatgacaaa

tgtecetattg

Li®}
et

c

w

agtgcet

ls]
e
(18}
5]
s
o]
o+
Q0
(18]

o1}

1)
9]
o]
it}
-
il
e
o1}
ot

Q
o]
(=1}
L4
p]
o
o
e
{o]

rt

daCCdaaadg

gtgaagttcc
gtcatgatgg
ctgtgttaaa
tgagaacaca
atggaccaag
tcaaatcagt
attctagtga

tgtctttcaa

aatcggttec
ggaatgcaga
aaccattaaa
ctctecatac
catcaattgg
gtacaacggc

a

o]

agagtc

[ (w5

e el

w s}

fu 3

fu [t
9] rt W
o (la] 41} T
5 ] 9] W
e i o
Tt (w2 Wl

[#]
h

5]
0
fu
o]
il
[4%]
et
]
T
ts)

ggttcggtet
tcaatatgga
caaagcgtca
aacaccaact
ctetgeecty

aagggggatg

aactcaagat
ctaacaattyg
ataataacag
tgtgcatgtyg
gcctcataca
gecccoctaatt
gtgtgcaggg

gaatatcaga

gtatgacgat
ttagccactc
ttacttatga
ttgctgctgg

ttagtggat

W

tgtttgteat
tgactcaagg
catatcgaac

ttgagtcagt

agatcttcag
attactatga
ataactggca

taggatacat

tggaatggct

ggeccttgcta

ggaatgctec
tggctcgaat

atgcagtggg

360

480

540

600

r



agaactaaaa
actgggacag
ggatatagcg
tgcttctggg
agcagcatat

gctgagttge

SEQ ID NO:

w
0
fu
w
£
[VE]
[+t]
9]
Fa il
pe

ggagttttgt
ttgaactaat
ccttttgtgg

catttaccat

7

LARGO: 1368

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 TIENE MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR),

ctcaataaag
tcagcatccea
cagagggcga
tgtaaacagt

tgacaagtaa

aagacaggca
ttcaaatacg
tttgagatga
caagatateg
gaactaacag
cccaaagaga

gacactgtagg

gttgtaggtcc
gceatggtgt
tttgggatcc
taggaataaa
ggctggattg
acacaatctg

gttggtcttg

agtatcgtct

o
T

ggataggg

aacggatgg

[te]

tgagtggtca

tataagacct

(@

actagcgygg

(HIPERVIRULENCIA) Y SEGMENTOS MATRIZ (VIRUS 1) SEGMENTO 7
CARACTERISTICA:
NOMBRE/LLAVE: AH1N1 SEGMENT 7 VIRUS 1

SECUENCIA: 7

ggatttgtgt
caaaatgccc

aagaagctca

agctctatgg

tttcaatttg

taaatgggaa
aaagagaaat
ttgecagttyg
ttggtctagt

agatggctac

n

tacggcaaa

ada

B_I
ts}

{4

ctggre

aaaagagtg

{i®]
e)

gaaattcagc

etobtttate

tag gttcitteta

agaagagctg

ggaaggaatt

'_,
0
po
(41 3
o]
+
e
ol
Qu
e}

gtctttgcag
atcttgtcac
gagcgaggac
aacaacatgg
ggygccaagg
atatacaaca
tgtgaacaga
ccactaatca

cagatgge

rr
T}

caaagcaaca
gcaaaggatg
azatatctat

tccatttcat

teatiregtc
gaaagaacac
ctctgactaa
tgcagcgtag
atagagcagt
aggtgtcact
ggatgggaac
ttgctgatte
ggcatgaaaa
gatcgagtga
ttggagtatt
taatggaagt
gctcgaacca

ggcttggaca

agtgaccaca
acagcatcgg
cagaatggta
acagaaagga
gagatctctt
gctaaagcag
tttecagattc

aggecattate

HA

240

Lat
=3
[

b
L]
=

480

120

780

B40
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aaaaaagadgg

gacacagtta

cagatggtac

2

gatygacctt

=

W it
2] o
et L
o] 1]
o w
rt o]
(@] ot
o] 2]
ct Ci
(%] t

0
o]
at
+
9]
ot
V1l
9]
Te)
(o]

SEQ ID NO:

agagasaadga
ccaadaagaa
caaggggctt
atgcaatgag

ttgaaaattt

8

LARGO: 1201

TIPO: RNA

aaaggtccaa

tocaggcca

o)
15

2t
(§]
t
0
9]
W
o
0
L

A
[¢1}
18]
s
31}
rt
&=
lar}
[Va]
fie}

6]

gcaggccta

a
u
[1®]
(9]
W
(i)
et
[\F]
s
¥

o
rt
ta]
=
Qs
t
o+
o
ol
=¥

acaaagagac

cgtegettita

agggaagaat

aacatagagce

aggttgctaa
gctccagtge
tgggagtgea
tgcacctgat
aatacggttt
atcaacagga

tagagtaa

e}
Y
o)
o
(1
)
ol
it

-+
+

rt
9]
ot
fo}
o
03
e}
fu
(9]
o1}

rt
9]
Al
(L]
o
9]
T
g_\
il
(9]

1)
(L]
e}

ot

0

T
GO

i)

48]

o]

Vel

atgcaag:

W

v
!

[t
[ §]

attgtggatt

Ja2aagaggy

acagcagagt

00

960

'
b |

1020

1080

1140

1260

—
Lad
fay]
{w4]

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 TIENE MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR), HA
(HIPERVIRULENCIA) Y SEGMENTOS MATRIZ (VIRUS 1) SEGMENTO 8.
CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: SEGMENTO AH1N1 8 VIRUS 1

SECUENCIA: 8

aacataatgg
cgcaagegat
gatcaaaagt
cttgttgaga
atgacaattg
tcacgagact
actccaacac
ttgcagacaa
ccttaaaagg
aacaaatcgt
catctgtace
ggttcatget

cgatcatgga

actccaacac

ttgcagacaa

ccttaaaaqag

ggtteatgcet
catgtcaage
tggattgggt

aagaggcaac

catgcctagg

aaagaacata

tttcaggtag
gatgccceccat

acccttggee

ttgaaagagy «

tacctttcta
cdadagataa

gtactgaaa

&3

> ttgaaagagg

tacctttctg

V)
[¢]
o]
o

(19
[+1]
[
1)
9]
rt

faggeccctcet

cgaacttcag

actgtttecct
tcettgateg

tcgatatcga

gctccgecga
aacageccact
gacacttaga
cgaggaaatg
ttgcgtgcga

tgtaatcttt

ot
ot
[le]
;
0
o
t
a
rt
o]

o]

cteocgeeg

i

aacagccact

gatcaaaagt
cttgttggga
atgacaattyg
tcacgagact
ttggaccagg

aaccgattag



1%

agaccttgat
gattdaeatte
tcggaggact
cttggagaaa
tggcgagago
cacagattga
ctactgecttg

a

actactaagg
tcttcocagga
tgaatggaat
ctgtgatgag
aattgggaca
adagcgacaga

aagtagaaca

gctttcactg
catacttatg
ggtaacacgqg
aatgggagac
gaaatttgag
gaatagtttc

agagataaga

aggagggagce
aggatgtcaa
ttegagtcte
cttcactace
gaaataaggt
gaacaaataa

gectttctegt

aatagttgga
aaatgcaatt
tgaaaatata
tccagageag
ggttaattga
catttatgea

ttcagcttat

gaaatttcac
ggggtcctca
cagagattcg
aaatgaaaag
agaaatgcgg
agccttacaa

ttaactgata

1140

1200

1201
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SEQ ID NO:

LARGO: 2293

TIPO: RNA

TABLA 3

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 TIENE MUTACIONES EN NA, Y SEGMENTOS
MATRIZ (VIRUS 2).
CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: AH1N1 SEGMENTO 1 VIRUS 2

SECUENCIA: 1

tatggagaga
cactaagacc
gaagaaccec
caagagaata
aacaaacgat
taggaatggc
aaaggtcgaa
aataaggagg
ggatgtgatt
gtcacagetg
cttgatggtyg
agccggcegga
ggagcagatg
tatcgectget
cttggaaatg
gaatccaact

ctcatctithe

tgagagatet

i

t

1)

tggeceat

ct

a

T
(0]
ct

1aagtyg

u

ttccagagag
accgagtgat

gtacagttca

ac atggtacctt

agagttgata
atggaagttg

gcaataacaa

(s

gcgtacatge
acaggcagtg

tacactccag

agttttggtyg
gtgctaacgg
acaatggttyg
ttgatagtaa

ttctcacaag

caaacccetgg
tttteccaaa
aagagaagaa
tagaaagaga
tttatattga
gaggagaaget
taagaagagc

acd

i8]

attgg

] 9]
()
(@,
pas
fw
w2
[V
0
e
ot

o

O
=
r
0
o
(¢
ot
T
+

aatgtcgcag
aatcaaaaaqg
gatggcaatyg
gaatgaacaa
ggtatcacct
ttaccctaag
cggceetgte
ccatgcagat
tgaagtgggg

agaagagctc

agcagtgtca
aggagtaagg
atgcaaggca
caaaaggaca
aacactgaaa
aacagctatt
cgagcagtca

gatcaaggca

tccecgeacte

ctggecgtaa
gtatataaaa
cacttcagas
ctragtgcca

gcaagaatac

aaaacaaggt
ttaacccaag
gatgttgace
gcagacccat
atgatggaca
gcaatagggt
agcggatcat
ataagagtac
ctcagaaagg
attgctgagg

gttaggggcy

}

CACE

4)

gcgages
Jgaaggcaada

ttacagcaga

aggaggeaca
tgacatcaga

aaattgcte

(@]

o

i+
| -+
0
it
P
(@]
]
[a1]
W0
ot

ggacgtgcrtg
gaagtttgat
tagcatctct
tcecttagaca

a

&

tgaggat

i

cagtcaagaa
atgaagggta
caaccaggag
caataattgt

atctgaactt
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tgtcaatagg
agatgcaaaa
gatcggaata
cagcaaaatg
atttttaagg

aac

[te]

caagga
tggccctgag
gaaaattcaa
tcagtectett

ccagcaaatg

:

tttgetget

agaggatca

{2

ggcaaccaaa
tgaaggcaca
dgacaagaga
gaaagctaat
ctctageata

gtgtcgaatt

SEQ ID NO:

gttagagatc
actgagaagt
tcagtgctag
tggtcacaag
gtecectaagg
cgggatgtgce
gcteccaccag

gggtrgagga

0

gacttacag
totgggotog
tatggceccag
gtgctaattyg
ctractgaca

gtt

10

LARGO: 2303

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 QUE TIENE MUTACIONES EN

MATRIZ (VIRUS 2)
CARACTERISTICA:
NOMBRE/LLAVE: SEGMENTO 2 VIRUS 2

SECUENCIA: 2

ttgaatggat
caccacattc
catggacaca

agagactggt

gtcaatccga

> gactgaacce

agaactgggy
tgaccccaag
aatactccag
aaagagggaa

tgacaataac

+

caacactta

at

cacaa

rt

e

¢

caaccagaag

ttgggacatt

agtctgetgt

i

attaagcat

ggcaagggga

gccagacage

0
ik
(1
T
1}
(3
A
P

+
rt

0
(1]
9
]
t
P
N
(o
0
151

catgcaccaa

aattgaatcce

ttattcgteca
tcaatggata

ttatacaac

le]

ccggtacagt
tgacactgte

gatgeaattt

cgtagtgttyg

gaccaaaaga

cctaaaaatt
atacagceat
ctcagaaaad

tgatagacca

ctcttgaggc
atcgacaatyg
tcgctgagag

gtggtagtga

tcteoecegaag

tcaatgatgt
atcaggaact
aaaatggaat
ggattcgtaa

caaataata

m

tocctcattga
ccagtattca
gcattgactyg
ttteteattt
agcaatcttg

gtaatgaaac

attcggatygg

ccagcgcada

ggaacaggaa

ggaaagrgga

ctacctgagg

atttccaaaa
Lgatgggaat
ggataagagt

gtattgaccg

gggaaattgt
ttgaaccatt
ggacactgtt
aacttcteoce
ctgtgaatgt
attacaacaa

aagatccaga

iy

g

o]

gcaaaga

caaaaggaga

gaaaacggga

NA, Y SEGMENTOS

atgccataag

caggatacac
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aagtgggtat
cccaggaata
agataaacta
agcaactgca
gtcaggaadg
agagataaca
ggtcacgcaa
aagagcactg
ggctategea
taggagcatt
ggccaaactg
tttcacaatc
ggcgatgatt
gacacccata
taaaagaatg
gtacttcaat
cacagcatca
gggagtcteg
tgggcteccaa
acaagcagga
aaagaagtcc
tggatttagtg
atcagctgac
tggacctgeca
taggtgeccat
gtgggatcaa
caatatacagg

ttatcgggga

gcacaaacag
tttgagaatt
actcaaggtec
ttggccaaca
ctaatagatt
acccactttc
agaacaatag
acattaaata
acacctggga
tgcgaaaagc
gcaaatgttg
actggggaca
acatatatca
atgttctcaa
aagattcgaa
gaatcaacaa
ctgagtecctg
atactgaatc
tcateccgacg
gtggacagat
tatataaata
gctaatttta
atgagtattg
acggcecaga
aJgggagaca
acccaatcaa
aatcttcaca

agactttata

sekgtgrret
catgecttga

ccagactta
ccatagaagt
tcttasagga
aaagaaaaag
ggaagaaaaa
cgatgaccaa
tgcagattag
ttgaacagtc
tgagaaagat
acactaagtyg
cragaaatcoa
acaaaatggc
cacaaatacc
agaagaaaat

ggatgatgat

tctacaggac

agacagggac

aggtaggget
ttecctgaagt

atccoctgaa

agaggctatg
aacaatggaa

tgattggaca

ctttagatcyg

tgtaatggaa
gagagtaaga
acaaagactg
agatgcagag
aggtttcgta
tgggctecca
gatgactaat
gaatgaaaat
acccgagtygg
aagactaggg
agcagaaatyg
tgagaaaata
gggcatgtto
gaaatacacc
catagtgaat
ctgcaagtta
atttgaattc
acccagcttt
gataaagaac
attgttcatc
gacgagaaga
attagtatca
ctgcttaaaa

tecctttgte

gcectttecttg
gttgttecaac
ttaaacagaa
aatggcctaa
tcaatgaaca
gacaacatga
aataagagag
agaggcaadgt
tactttgttg
gtagggggea
tcacaagaca
caaaatcetc
ttcagaaaca
aaagggtaca
ctagcaagca
aggectetic
aacatgctaa
aagacaatat
graccaaacc
gtgggaatca
acaagctttt
ggagtgtctg
aacatgataa
aaagactaca
tcatttgagt
gatggaggac
tgggagctaa

agtcataaag

aagaatcceca
aaacaagggt
atcaaccggce
cagctaatga
aagaggaaat
ccaagaadgat
gctatctaat
taaaaagaaqg
aaactttage
atgaaaagaa
cagagattte
gaatgttcct
tecetgageat
tgttcgagag
ttgacctgas
taatagatgg
gtacggtett
actggtggyga
atgagggaat
acatgagcaa
tttatcgceta

gagtaaatga

L

caatgacct

i

tacacata

ful

g
taaagaagct
caaacttata
tggatgatga

agattgattce

300

360

420

480

540
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tgtaaacaat

ot

(%]

gttgcaac

3

G

t

3
H

o

agggg

tttccectage

gctgtggtaa

gtctagggee cg

gttctectgag

aatttaactt

SEQ ID NO:

gtccttecatg

11

LARGO: 2172

TIPO: RNA

ccagggtcga
tetdttecac

aaa

aaaagcatygg
tétattctea
tgcaatctat
agcatggtygg
ggacggatca

ctcagacggc

aggccatgy

agaaagaaga

dadadatdaaty

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 QUE TIENE MUTACIONES EN NA, Y SEGMENTOS
MATRIZ (VIRUS 2)
CARACTERISTICA:
NOMBRE/LLAVE: SEGMENTO 3 VIRUS 2

SECUENCIA: 3

tccaaaatgg
aaggcaatga
tgecacacatt
gaatcaataa
attgaaggaa
ggggtagaga
gaaattggag
aaatctgaga
gcggactaca
agacaagaaa

gagacaattg

9]

tcecrcacega

D_\
m

cggctgea

le]

ccattettga

cggtcaaagt

aagactttgt
aagaatatgg
tggaagtttg
ttgtagaatc

agaccgaat

2
[T8]

¢

ctaaatt

(44

g

ta

o]

cacggag

agacacacat

ccettgacga :

tggccagtag
aagaaaaatt

acttctccag

ttgagggcaa

gcgacaatgc

ggaagatceg

ccttgazaac
gettteceaa

acgoecgoete

ttcaatccaa

aaaatcgaaa

acagtggtga

bl

ot

gtatgatt

tatattac

ol
w
L)

ot

cattcactg

gcaagaatca

§ ‘gdttegtLte

ggaactatgce
tttagagccet
atgtcaaaag
agattgecectyg

aaattaagta

tgatcgtcga
ctaacaagtt
atttcatcga
tgaagcaccyg
acagtatatg
acaaagagaa
tagagaaagc
gagaggagat
aaactaggct
gtcagteccga
gcaagcttgce
atgtagatgg
aagtgaacgc
atgggcctet

ttgaagaccc

gcttgocggaa
tgctgecaata
cgaacggggt
atttgagata
taacacaaca
ccggtteatt
caacaaaata

ggccaccaa

)

ot

£E

T

at

i

cac

aagaggcgaa

T

cgaccaaag
attcgagccg
caaaattgaa
ttgccatcag

gagtcacgag
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ggggagggaa

aacatgaaga

gtagacttt

lte]

gagcccagat
gattcaagct
gcaagcatga
ataatgaagg

gactttcagc

aggecceatgt
atggaactga
gagtcttetg
tggccaatcg
accttactgg
tcggectgaat
ggaaccttecg
tgggttttge

tggcaatget

SEQ ID NO:

taccactata

tagtcaaacc

> tagcagagcet

gaacaagcca
atgactgecaa
ctctagcaag
ggatagaact
ggaggaacta
gagtgtacat
tgatcccaat
ggttcattat

gtatggagtt

tcaaagagaa

gagagtcacc

caaaatctat

atcttggagg
ttaatgcatc

ac

12

LARGO: 1735

TIPO: RNA

tgatgcaatc
acatgagaaa
acaggacat

attgaagtgg

agatgttgga ¢

ctgggtccaa

tgatgaaata g

ttttacagca

aaatacggcc

]

aggagacatg

gagaaccaat

tettocagtet

agacatgacc

[Ce]
9]
{52
rt
]
+
9]
1]
T
ot

vl
9]
+
31}
~+
o
(22

[le)
v}
W

-+
nd

e}

W
=3
+
e
(¥1]
ke
8]

gaatgcatga
ggcataaatc
gaaaatgaag

gcactcggtyg

gaagtgtcce
ttgctcaatg
tgtaggacca
tctecatttga
gacccgagac
ctcttgagga
ggaacctcea
cttcageaga
aaggaattct
gaggaagget
ctatatgegt

gttcaggcac

agacattctt
ccaattacct
agaagatccc
aaaatatggc
agtatgacag

ataaggcatg

actgcagggc
catecctgtge
aagaaggaag
gaaatgatac
tggagccaca
ctgecgatagg
agatcaagat
ttgagagcat
ttgaaaacaa
ctattgggaa
ctececacaact
ttagggacaa
agtgcctgat

cacatgcact

ctggaaa

(8]

g
catggcttgyg
aaggacaaag
accagaaaaa

tgatgageca

tgatgtggtyg
caaatgggaa
ccaagtgtcg
gaaatggggc
gattgaggcc
atcggaaaca
agrgtgcadgy

tgaggggttt

T

cctggaace

1020

1080

1140

1380

1440

H
w
(=
o

[y
w
o
45 §

1620

1680

1740

1800

1860

-]

[
N
%]

1980

2040

2100

2160

2172

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 QUE TIENE MUTACIONES EN NA, Y SEGMENTOS
MATRIZ (VIRUS 2)
CARACTERISTICA:
NOMBRE/LLAVE: SEGMENTO 4 VIRUS 2

SECUENCIA: 4
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aaaagcaaca
atgcagacac
tactagaaada
ggaaactatg
gctggatcct
ttgtggaaac
aggagctaag
agacaagttc
ctggagcaaa
caaagctcag
ttecaccatee
ttretgtagg
aagtgaggga
aaataacatt
gaaatgctgyg
gtcagacacc
caattggaaa
ggaatgtcce
gggggtggac
caggatatgce
taaattectgt
acctggaaaa
ggacttacaa
attcaaatgt
daattggaaa
tcaaaaatygg
aaatagatag

ctgtegecag

agagatgaag
attatgtata
gaatgtaaca
caaactaaga
gggaaatcca
atctagttca
agagcaattg
atggcccaat
aagcttctac
caaatcctac
atctactagt
gtcatcaaga
tcaagaagygg
cgaagcaact
atetggtatt
caagggtgct
atgtccaaaa
gtctattcaa
agggatgata
agececgaccetg
tattgazaag
aagaatagag
tgccgaactyg
gaagaactta
cggectgettt
gacttatgac
ggtaaagctyg

tcattggta

gcaatactag
ggttatecatg
gtaacacact
ggggtagece
gagtgtgaat

gacaatggaa

catgactcga
aaaaatttaa
attaatgata
gctgaccaac
tacagcaaga
agaatgaact
ggaaatctag
atcatttcag
ataaacacca
tatgtzaaaa
tctagaggce
gatggatggt
aagagcacac
atgaatacac
aatttaaata
ttggttctat
tatgaaaagg
gaattttacc
tacccaaaat
gaatcaacaa

ctggtagtct

tagttctgct
cgaacaattc
ctgttaacct
cattgecattt
cactctccac
cgtgttacce
catcatttga
acaaaggtgt
tatggctagt
aagggaaaga
aaagtctcta
agttcaagec
attactggac
tggtaccgag
atacaccagt
gecetececatt
gcacaaaatt
tatttggggc
acggttatca
agaatgccat
agttcacagc
aaaaagttaga
tggaaaatqga
taagaagcca
acaaatgcga
actcagagga
ggatttacca

ccetggggge

atatacattt
aacagacact
tctagaagac
gggtaaatgt
agcaagctca
aggagatttc
aaggtttgag
aacggcagca
taaaaaagga
agtcctegtg
tcagaatgea
ggaaatagca
actagtagag
atatgcattc
ccacgattge
tcagaatata
gagactggcc
cattgccggt
ccatcaaaat
tgacgagatt
agtaggtaaa
tgatggtttc
aagaactttg
gctaaaaaac
taacacgtgco
agcaaaatta
gattttggcg

aatcagttte

gcaaccgcaa
gragacacag
dagcataacg
aacattgctyg
tggtcctaca
atcgattalty
atattccccea
tgtcctcatg
aattcatacc
ctatggggca
gatgcatatyg
ataagaccca
ccgggagaca
gcaatggaaa
aatacaactt
catccgatca
acaggattga
ttcattgaag
gagcaggggr
dactaacaaag
gagttcaacc
ctggacattt
gactaccacg
aatgccaagg
atggaaaghtg
aacagagaag

totattcaa

I

tggatgtgct

1020

1080

1140

1680
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ctaatgggtc tctacagtgt agaatatghta tttaacttia

SEQ ID NO:

13

LARGO: 1546

TIPO: RNA

jr}
= |
Lak
(%3]

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 QUE TIENE MUTACIONES EN NA, Y SEGMENTOS
MATRIZ (VIRUS 2)
CARACTERISTICA:
NOMBRE/LLAVE: SEGMENTO 5 VIRUS 2

SECUENCIA: 5

atcaatcact
aaatggagac
tgattggtgg
atgatggacg
atgagagaag
caggaggacc
acaaagaaga
gtcttactca
gagecgettgt

ttccecagaag

daagggaagg
tggtcagect

catgecacte

gagtgacatc

togtggggag

aatcgggaga

aaataaatac
catatataga
aataaggaga
tatcatgatt
tegecacecgga

gtetggtgee

aggaaagctt
ctoccaataco

taccaatcaa

gaagccatygg

cgccaggatg

i

aatagcataa
ctagaagagc
agaatagacg
gtttggcogea
tggeattcca
atggatccca
gcaggtgcectyg
cgtggaatca
tatgazagaa
atggatcaag
ctggoacggt
tgtgtgtatg
gtcgggatag
aatgaaaacc
gaagatttaa
tcoacaagag
ctggaactaa

caaaaggcat

cgtectcaagyg
ccacagaaat
aaatgtgcac
caatagagag
atccecagtge
gaaagtggat
aagcaaacaa
acctgaatga
gaatgtgctce
cggtgaaagg
atgaccgaaa
tagtgcaatat
taagagaaag
cagcactcat
ggcttgcagt

acccattcaa

caccaaacga
cagagcatct
tgaactcaaa
gatggtgectt
tgggaaggac
gagagaactc
tggcgaagat
tgccacatat
tctaatgeaa
agttggaaca
tttctggagg
cgtcaaagga
tcgaaaccca
tetgagggga
agcaagtggg

attactccaa

tgcttcaaat
ctgggccata

gatcagtgtg

cagagaacaa
ggttcaacac
atagcaatgg
gatgaaaatyg
aaatttcaaa
ggaaacgctg
tcagttgcac
catgactttg
aacagccaag
gtgtggatgg
ggaaagaaaqg
gagastgtagy
aggaccagga

cagcctacat

180

Lad
o
(s ]

Lad
o
40 |

,}\
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agccagaaga
cgaacccgat

atgcagagga

SEQ ID NO:

acggacatce
tttgtecette
ggtgectise

gtatgacagt

14

LARGO: 1410

TIPO: RNA

tgaggaaaaa

i
(41}
't
s
8]
@]
1]
(&
£
D_!

ttcagcgaga

] (S|
o1} v}
wl i}
fu )
o ({e]
K1 i
(e} lo]
[ [
ol joh
il o

=
ot
i
L]
o]
o
LU
i)
o
u

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 QUE TIENE MUTACIONES EN NA, Y SEGMENTOS
MATRIZ (VIRUS 2)
CARACTERISTICA:
NOMBRE/LLAVE: SEGMENTO 6 VIRUS 2

SECUENCIA: 6

atgaatccaa

agtaaagaca

tteoatatecat

aatgacaaac

tgtcectattyg

gcaagtgectt

gg9ggcagtyg

aacaatatat

ggaaagatag
Lgttatecty
cgaccgtggg

attttcggag

atcagattga

agacatatgt

gtgaagttecc
gtcatgatag

ctgtgttaaa

tcaaatcagt
attctagtga

tgtcttteoa

i

acaatccacg

aataaccatt

aaaCataatt

aabeggttee
ggaatgcaga
aaccattaaa
gt ctecatac
catcaattgg

gtacaacggco

ccagaatctg

coctaatgat

aagggggatag
SECCLECELCE
gacaggagcc

caagat

gtgtgcaggg
qaatatoaga

gagacaggca

cgat

{o]
T
W
T

(i
w
4}

te

it
o
(uF}
[i®]
0
{35
]
£a

ttacttatga
ttgecrtgetgg

ttagtggatyg

catatcgaac
ttgagtcagt

gaatttctgg

taaatggttc
agatctteag
attactatga
ataactggca

taggatacat

ggccttgota
cctaatgage
cgcttggtea

cccagacaat

l
m
0
i
it
[
W3
m
[+1]

M

o
Ye|
0
]
(o]

2
Yol
10|
1

i
dJ
t
[}
ot
e
18}
-
1
!

3]
(@

—
(1]
233

180

1020
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ggatatagcg

tgcttetggg

SEQ ID NO:

atggagtaaa 2
gecattagttc
acaataactt

ggagttttgt

15

LARGO: 1368

TIPO: RNA

aggattttca

ctcaataaaqg

tecageateea
cagagggcga
tgtaaacagt

tgacaagtaa

cccaaagaga

gacactgrgg

acacaatctyg

gttggtetty

gactagcggg

gccagacggt

1680

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 QUE TIENE MUTACIONES EN NA, Y SEGMENTOS
MATRIZ (VIRUS 2)
CARACTERISTICA:
NOMBRE/LLAVE: SEGMENTO 7 VIRUS 2

SECUENCIA: 7

atgagtcttc

ggatttgtgt
caaaatgccoc
aagsagctca
dctggtgcac

gaagctgett

rt
ﬁ
h
u_z
L.u
[t
o
w3

aatggctaaa
tcacgcteac

taaatgggaa

ctacggcaaa
gaaagctgge

aaaagagtgg

agagaaaaga

cgaaacgtac

ctggaaagt

W1}

LJ
@
F'\

cgtgcccagt

aacgtiaocat
gecote

acaaagagac

it
g
w
ot
)
}
($]
3
t
(9]

W0
o
fut
(o

Lo}
fu
u
vl

ctctgactaa
tgcagecgtag

atagagcagt

ttgctgattc
ggcatgaaasa

gatcgagtga

taatggaagt
gctcgaacca
ggcocttggaca

aaacagagag

ttteagatte
aggcattatc

gtatcaattt

-
S0
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actgatcgte
ccttctacgg

gctgtggatg

SEQ ID NO:

ttgacgatgg

16

LARGO: 851

TIPO: RNA

atccaggcca

tctgecggog

aactattaggg

gcaggcctac

gagaaacaaa

gaggocatgg

actcatccta

L
o
{1
Qi
it
he
o]
vl
ul
Cl

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 QUE TIENE MUTACIONES EN NA, Y SEGMENTOS
MATRIZ (VIRUS 2)
CARACTERISTICA:
NOMBRE/LLAVE: SEGMENTO 8 VIRUS 2

SECUENCIA: 8

aacataatgg
cgcaagegat
gatcaaaagt
cttgttggga
atgacaattg
tcacgagact
ttggaccadgg
aaccgattag
gaaatttcac
ggggtecctea
cagagattcg
adatgaaaaqg
agaaatgecgyg

agccttacaa

)

ttaactgat

)
(¢
rt
0
)
fu
B
9]
)
)

ot
1

(1)
2
¥

e
¥1]
(]
ol
a

CCLtagadqgy

aacaaatcgs

D]

rt

o]

cC

atctg

{le]

gttcatgct

L

cgatcatgga
agaccttgat
cattaccttc
tecggaggact
cttggagaaa

t

s

gcgagagc
cacagattga
ctactgettg

a

catgtcaagc

tggattggogt

aagaggcaac

t
L)

ggaatge

W3
fu

rr

acttcgege

catgecctagy

Cgaatggaat
ctgtgatgag
aattgggaca
aagcgacadga

aagtagaaca

tttcaggtag

gat

)

e
ccat

£

(18]

T

o
(%}
i

rt

e

1

g4
ttgaaagagg
tagctteety
caaaagataa
gtactgaaag

getttecactg

agagataaga

actgtttee

tcettgatcg

gctttotegt

ttggeatatc

aacagccact
gacacttaga
cgaggaaatg

ttgegtgega

o1
[ad]
-
w
[t
't
ir
W
W
o

T

aaatgcaat
tgaaaatata
Lccagageaqg
ggttaattga

tttatgeca

C

1}

ttcageitat

240

L

660

840

HE1
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TABLE 4

SEQ ID NO: 17
LARGO: 2293

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 TIENE MUTACIONES EN EL SEGMENTO MATRIZ
(MA) (VIRUS 3)

CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: AH1N1 SEGMENTO 1 VIRUS 3

SECUENCIA: 1

tatggagaga ataasagaac lgagagatct aatgtcecgecag tcccgeacto geogagatact 60
cactaagacc actgtggace atatggocat aatcaaaaag tacacatcag gaaggcaaga 120
Jaagaacccc gcactcagaa agatacccaa ttacagcaga 18]
caagagaata atggacatga ttccagagag gaatgaacaa ggacaaaccoc tctggageaa 240
dacaaacgat gectggatcag accgagtgat ggtatcacet ctggecgtaa catggtggaa 300
taggaatggc ccazacaacaa gtacagttcea ttaccctaag gtatatazaa cttattiteg 360
daaggtcgaa aggttgaasac atggtacctt cggcocctgtc cacttcagaa atcaagttaa 420
aataaggagg agagttgata ceaaccetgg ccatgcagat ctcaghtgcoca aggaggoaca 450
ggatgtgatt atggasagttg trttcccaaa tgaagtgggg gcaagaatac tgacatcaga 54C
gtcacagctg gcaataacaa aagagaagaa agaagagctc caggattgta azattgetec 600
cttgatggtyg gegtacatgc tagaaagaga attggtcogt aaaacaaggt ttcoteccagt 660
agccggcgga acaggcagtg tttatattga agtgttgeoac ttaacccaag ggacghtgetg 720
ggagedgatg tacactccag gaggagaagt gagaaatgat gatgttgacc azagtthgat T80
tatcgetget ageaacatag taagaagagc agcagtghbca gcagacecat tageatctcet 240
cttggaaatyg tgccacagca cacagattgg aggagtaagg atggtggaca tccttagaca 00
gaatccaact gaggaacaag ccgtagacat atgcaaggca gcaatagggt tgaggattag 36

ctcatctttc agtttiggtg ggttcacttt caaaaggaca agcggatcat cagtcaagaa 1020
gdgaagaagaa gtgctaacdyg geaacctccoca aacactgaaa ataagagtac atgaagggta 1080
tgaagaattc acaatggtty ggagaagagc aacagctatt ctcagaaagg caaccaggag 140

attgaltccag ttgatagtaa gcgggagaga cgagcagtca attgotgagg caataattgt 1200
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ggccatggta ttcicacaag aggattgcat gatcaaggca gttagggocg atctgaactt 1260
tgtcaatagg gcaaaccagc gactgaacce catgcaccaa ctcttgagge atttcocaaaa 1320
agatgcaaaa gtgcttttcc agaactgggg aattgaatcc atcgaczatg tgatgggaat 380
gatcggaata ctgcccgaca tgaccccaag cacdgagatg tcgctgagag ggataagagt 1440
cagcaaaaltg ggagtagatyg aatactccaq cacggagaga gtggtaghbga gtattgaccg 1300
atttttaagyg gttagagatc aaagagggaa cgractattg totcoecgaag aagtcagtaga 1560
aacgcaagga actgagaagt tcaatgatgt gggagatcaa 1620
tggeccotgayg tcagtgetag atcaggaact gggaaatbat 1680
gaaaattcaa gttatacaac aaaatggaat ttgsaccatt 1740
tcagtctert gtecctaagg caaccagaag ceggtacagt ggattcgtaa ggacachtgtt 1800
Ccagcaaatg cgggatgtge ttgggacati tCgacactgte caaatzataa aacttctccee 1560
ctttgctgct gotccaccag aacagagtag gatgeaattt tccteattga ctotgaatgt 1920
gagaggatca gggttgagga tactgglaag aggcaattct ccagtattca attacaacaa 1980
ggcaaccaaa cgacttacag ttcttggaaa ggatgcaggt gecattgactg aagatccaga 20440
tgaaggcaca tctggggtgg agtctgctgt cctgagagga tttctecattt tgggcecaaaga 2100

agacaagada tatggccoccag cattaagcat caatgaactyg agcaatcttg caaaaggaga 2160
gaaagctaat gtactaattg ggcaagggga cgtagtgttg gtaatogaaac gaaaacggga 2220
ctctagcata cttactgaca gocagacagc gaccaaaaga attcggatgg ccatcaatta 2280
gtgtecgaatt gtt 2293

SEQ ID NO: 18

LARGO: 2303

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 TIENE MUTACIONES EN EL SEGMENTO MATRIZ
(MA) (VIRUS 3)

CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: SEGMENTO 2 VIRUS 3

SECUENCIA: 2

e

tgaatggat gtcaatcecga ctctactthtt cctaaaaatt ccagcgcaaa atgecataag

S
o

L

caccacattc ccttatactyg gagatcectec atacagccat ggaacaggaa caggatacac 120

0
ts]
]

0

]
oo
=

catggacaca gtaaacagaa cacaccaata ctcagaaaag ggaaagtgga cgacaaacad
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agagactggt
aagtgggtat
cccaggaata
agataaacta
agcaactgcea
gtcaggaagg
agagataaca
ggtcacgcaa
aagagcactg
ggctategea
taggagcatt
ggccaaactg
tttcacaatc
ggcgatgatt
ggcacceata
Tdaaagaatqg
gtacttcaat
cacagcatca
gggagtcteg
tgggctecaa
acaagcagga
aaagaagtcc
tggatttgtg
atcagctgac
tggacctaca
taggtgecat

gtgggatcaa

Le|

#]

aatatacg

q

agaacaatag
acattaaata
acacctyggga
tgcgaaaage
gcaaatgttyg
actggggaca
acatatatca
atgttctcaa
daagattcgaa
gaatcaacas

ctgagtecty

gtggacagat
tatataaata
gctaatttta
atgagtattg
acggcccaga
aggggagaca
acccaaltcaa

aatcttcaca

tcaaccogat
actgtgttct
catgecttga
gcocagactta
ccatagaagt

tettaasgoa

C aaagaazaag

ggaagsaaaaa
cgatgaccaa
tgcagattag
ttgaacagte

tgagaaagat

tctacaggac

agacagggac

gagtaacagt
tggctcttea
cacaaattca

aggtagggcet

o

ttecctgaagt

tgatggacceca
agaggctatg
eacaatggaa
tgattggaca
ctttagatcg
tgtaatggaa
gagagtaaga
acadagactg
agatgcagag
aggtttcegta
tgggcteecea
gatgactaat
gaatgaaaat
acccgagtgg
aagactaggg
agcagaaatyg
tgagaaaata
gggcatgttc
gaaatacacc
catagtgaat
ctgcaagtta
atttgaattc
acccagcttt

gataaagaac

attagtatca

ctgcttaaaa

ctacctgagg
getEtoctety
gttgttcaac
ttaaacagaa
aatggcctaa
tcaatgaaca
gacaacatga
aataagagag
agaggcaagt
tactttgttyg
gtagggggca
Tcacaagaca
caaaatccte
ttcagaaaca
aaagggtaca
ctagcaagca
aggectette
aacatgctaa
aagacaatat
gcaccaaacc
gtgggaatca
acaagcttitt
ggagtgtetg

aacatgata

o

aaagactaca
tcatttgagt
gatggaggac

tgggagctaa

ar
s
il
it}
Tom o
o3
w
ah
(2]
$]

[x1]
w
L&

(4]
)
[
€]

J
£1
a1

[s1]
)
o
9]
a
i
o]
[to)]
l#]
(iR

atcaaccygg

%]

L

cagctaatga
aagaggasaa

ccaagaagat
gectatetaat
tasaaagaay
gaactttage
atgaazagaa

cagagatttc

actggtgaga
atgagggaat
acatgagcaa
tttatcgeta
gagtaaatga
acaatgaccect
gatacacata
taaagaagct
caaacttata

tggatgatga

£4 )
=
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ttatcgggga tocctttgte agtcataaag agattgattce 1920
tgtaaacaat tggtccagece aaaagcatgg aatatgatge 1980
cgitgcaict gaggaatcgt tctattcteca acacaageca 2040
saggggaatt cttgaggatg aacagatgta ccagaagtgc tgcaatctat tcgagaeatt 2100
tttecctage agttecatata ggagaccggt tggaatttct agcatggtgg aggccatggt 2160
gtctagggecc cggattgatg ccagggtcga ctrtcgagtct ggacggatca agaaagaaga 2220
gttctctgag atcatgaaga tctgticcac catigaagaa clicagacggc aaaaataatyg 2280

k2
)
(e
)

aatttaactt gtccttoatg aaa

SEQ ID NO: 19
LARGO: 2172

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 TIENE MUTACIONES EN EL SEGMENTO MATRIZ
(MA) (VIRUS 3)

CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: SEGMENTO 3 VIRUS 3

SECUENCIA: 3

tccaaaatgyg aagacttitgt gcgacaatgc ttcaatccaa tgatcgtcga gettgcggaa 60
aaggcaatga aagzatatgg ggaagatccocyg aaaaltcgaaa ctaacaagtt tgotgcaata 120
tgcacacatt tggaagtttg tttcatgtat tcggatttcece atttcatcga cgaacggggt 180
gaatcaataa ttgtagaatc tggtgacccecyg aatgcactat tgaagcaccg atttgagata 240
attgaaggaa gagaccgaat catggcctgg acagtggtga acagtatatg taacacaaca 300
ggggtagaga agcctaaatt tettectgat ttgtatgatt acaaagagaa ccgghbtcatt 360
gaaattggag taacacggag ggaagtccac atatattacc tagagaaagc caacaaaata 420
aaatctgaga agacacacalt tcacatcttt tcattcactg gagaggagat ggccocaccaaa 480

~ccttgacga agagagcagg gcaagaatca aaactagget tttocactata 540

tggccagtag gagtctatgg gatteecttte gtcagteoccga aagaggcegaa 60(
gagacaattg aagaaaaalbt tgagattaca ggaactatgc gcaagcttgo cgaccasagt Ee0
ctcocaccga acttciccag ccttgaaaac tttagagect atgtagatgg attcgagecy 20
aacggcotgca ttgagggcaa gectttcccaa atgtcaaaag aagtgaacgc caaaattgaa 780

ccattcttga ggacgacacc acgcccocte agattgecclig atgggectcet ttgcoccatcag 540
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cggtcaaagt
ggggagggaa
gagcctaaca
aagcaggtge
aacatgaaga

gtagactttyg

ataatgaagqg
gactttcage
aacctgtatg
aactttgtaa
aaatactgtg
aggcccatgt
atggaactgs

gagtcttct

o)

B
T

ggccaate:

14}

accttactgyg
teggetgaat

ggaaccttog

8]

©gg

{9}

Etttg

tggcaatget

SEQ ID NO:

gaacaagcca

atgactgcaa

ctctagecaag

pars

ggatagaact
ggaggaiacta

gagtgtacars

gacgctgccet

20

LARGO: 1735

TIPO: RNA

acaggacatt

attgaagtgg

o
te}
Y
ey
W
5 o
[
i
o

#]
1
ie}
&)
lle
rt
(9]
{r
ar
v

gctatatgaa

ttggttcaac

ggcataaatce
gaaaatgaag
gcactcggtg

gaccttaaac

gcaatcgagg

ccttectea

aCfadgadaaa
tgatgagcca

tgaattgact

it
to]
{1
e |
(o}
o
3
(50
Gk
§

1
ot

(@}
it
o]
g}
§u
ik
9]
55

t
Ve
(4
ot

oG
al
s

4
bl
Cl

gaagtagttyg

900
960

1260

1320

1380

o}

€20

-
a )
a0
[ |

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 TIENE MUTACIONES EN EL SEGMENTO MATRIZ
(MA) (VIRUS 3)

CARACTERISTICA:
NOMBRE/LLAVE: SEGMENTO 4 VIRUS 3

SECUENCIA: 4
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daaagcaaca
atgcagacac
tactagaaaa
ggaaactatg
gctggatect
Lttgtggaaac
aggagctaag
agacaagttc
ctggagcaaa
caaagctcag
ttcacegatoc
tttttgtggg
aagtgaggga
aaataacatt
gaaatgctgg
gtcagacacc
caattggaaa
ggaatatcec
gggggtggac

caggatatgc

=i

taaattctg
acctggaaaa
ggacttacaa
attcaaatgt
aaattggaaa
tcaaaaatgg

aaatagatgg

aaagatgaag
attatgtata
gaatgtaaca
Caaactaaga
gggaaatcca
atctagttea

agagcaattg

caaatectac
atctactagt
gtcatcaaga
tcaagaaggg
cgaagcaact
atctggtatt

caagggtget

v}

tgtccaaaa

Letat

et

caa

[Us]

st}
T

el

o]

gatggra
agccgacctg
tattgaaaag
aagaatagag
tgccgaactg
gaagaactta
cggctgettt
gacttatgac

ggtaaagctyg

gcaatactag

ggttatcatg

agctcagtgt
catgactcyga

daaaattras

98}

attaatgat
gctgaccaac
tacagcaaga
agaatgaact
ggaaatctag
ateatitcayg
ataaacacea
tatgtaaaaa
tctagaggce
gatggatggt
aagagcacac
atgaatacac

aatttazata

tacccaaaat

gaatcaacaa

tagttctget
cgaacaattc
ctgttaacct
cattgcattt
cactctocac
gcgtgttacee
catcattiga

acaaaggtgt

i 3
vE)
T

ggctagt
dagggaaaga
aaagtctcta
agttcaageco
attactggac

tggtaccgag

aagaagttga
tggaasatga
Taagaagccea
acaaatgcga
actcagagga

ggatttacea

atatacattt
aacagacact
tctagaagac
gggtaaatgt
agcaagctca
aggagattto
aaggtttgag
aacggcagcea
taaaazagga
agtecetegtyg
tcagaatgca
ggaaatagca
actagtagag
atatgcattc
ccacgatige
tcagaatata
gagactggcce
cattgceggt
ccatcaaaat
tgacgagatt
agtaggtaaa
tgatggtitc
aagaactttg
gctaaaaaac
taacacgtgce
agcaaaatta

gattttggeg

aagcataacg
aacattgctg
tggtcotaca
atcgattatg

atattoogs

41}

ctatggogca

gatgcatatg

acaggattga
ttcattgaag
gagcaggodr
actaacaaag
gagttcaacc
ctggacattt
gactaccacy
aatgccaagg
atggaaagtg
sacagagaag

atctattcaa

60

120

180

240

1020

1140

1200

1260

1500

1560

1620

i\
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ctgtegeccag tteattggta ctogtagtcet ceetggggge datcagtttc tggatgtact 1680
ctaatgggtc tctacagtgt agadatatgta tttaacttta ggatttcaga agceat At

SEQ ID NO: 21

LARGO: 1546

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 TIENE MUTACIONES EN EL SEGMENTO MATRIZ
(MA) (VIRUS 3)

CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: SEGMENTO 5 VIRUS 3

SECUENCIA: 5

atcaatcact gagtgacatc gaagccatgg cgtctcaagg caccaaacga tcatatgaac 60
daatggagac tggtggggayg cgccaggatyg ccacagaaat cagagcatct gtocggaagaa 120
tgattgotygg aatcaggaga tictacatcs aaatgtgecac tgaactcaaa ctcagtgatt 180
atgatggacyg actaatccdg aatagcataa caatagagag gatggtgctt tetgettttyg 240
atgagagaag aaataaatac ctagaagagc atcccagtge tgggaaggac cctaagaaaa 300
caggaggacc catatataga agaatagacg gaaagtggat gagagaactc atcctttatyg 360
dcaaagaaga aataaggaga gtttggegee aagcaaacaz tgocgaagat gcaacagcag 420
gtcttactea tatcatgatt tgacattcca acctgaatga tgecacatat 480
gagcgcttgt tcocgcacegga atggatcoca gaatgtgete tctaatgocaa ggttcaacac 540
ticccagaag gtctggtgco gcaggtgcotg cggtgaaagg agtiggaaca atagcaatgg 600

agttaatcag aatgatcaaa cgtggaatca atgaccgaaa tttctggagg ggtgaaaatg ab0
gacgaaggac aagggttgct tatgasagaa tgtgcaatat cctcaaagga aaatttcaaa 720
cagctgecca gagggcaaty atggatcaag taagagaaag tcogaaaccca ggazacgcty 180
dgattgaaga cctcattite ctggcacggt cagcactecat tctgagggga tcagttgcac 540
ataaatcctg cetgectget tgtgtgtatg gacttgcagt agcaagtggg catgactttg 300
aaagggaagyg gtactcactg gtegggatag acccattcaa attactccaa aacagccaag 960

=
]
5]

=

tggtcagcet gatgagacca aatgaaaacc cagctcacaa gagtcaattg gtgtaogatg
J . $ J gLgLggatg

catgccactc tgctgcattt gaagatttaza gagtatcaag tttcataaga 1080

tcracaagag gggtccagat tgcecttcaaat gagaatgtgg 1140
ctggaactaa gaagcagata ctgggeccata aggaccedga 1260
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acaatgaagg

agccagaaga

K

Ccgaacccga

atgcagagga

SEQ ID NO:

taccaatcasa

gcgaaatcoto

acggacatecc

]
(e}
(w3
il
]
0
rt
T
(
rn

W
et
vl
it

e
vl
@]
[il]

(1o}
pol

22

LARGO: 1414

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1IN1 TIENE MUTACIONES EN EL SEGMENTO MATRIZ

(MA) (VIRUS 3)
CARACTERISTICA:
NOMBRE/LLAVE: SEGMENTO 6 VIRUS 3

SECUENCIA: 6

tgatgaatce
ctaacttaat
ttgggaatca
cttgggtaaa
tggtttccgt
acagtaaagd
catccatate
taaatgacaa

gotgtecrakt

arcgaccgryg

adaCCddad(

gttacaaatt

caacagtgta
atgoticgoce
acattccaat
tggtgaagtt
ttgtcatgat
ggctgtgtta

attgagaaca

agtcaaatca
tgattcragt

gaigtetitte

L
fu
el
o
u1]
]
o
3
i
.

1
(@)
T
rt
ik
% &
1
i
L‘L\
0

tgaggaaaaa

ataataaceca

ggaadcataa

ggcatcaatt
aagtacaacg
caagagtctyg

agtaatgaac

ccgcaggeca

agcaaccagt

2

cagaagttat
gagtcttega

gtastgaagg

L]

tacecttgtt

ttggttcggt
tctcaatatg

atcaaagcgt

aagacaggag

acaacteaac

L]

aagaatgatg
gctecteggac
gtettattte

tectaet

ctgtatgaca
gattagececac
cattacttat
cttigetget

tgttagtgga

atttgagtca
tggaatttct

agacactatc

tgtaaatggt
caagatctte

ttatcactat

ot

gataggatac

goctacat

o

ttecagcggga

attggaatgg
tcaattcaac

Jadaacaacs

tgggctatat
ataagggaac
ggggcecttge
accetaatga

ggoccagaca
aagagttgga

tcttgecttta

atatgcagty

o
™2
o

F
L
R
=

=
Loy}
X
Lot ]

=
an
=

2
18,
B
o

360

O
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ggattttcgg agacaatcca cgccctaatg ataagacagg caghbtgtggt ccagtatege 1020
ctaatggagc aaatggagta aaaggatttt cattcaaata cggcaatggt gtttggatag 1080
ggagaactaa aagcattagt tcaagaaacg gttttgagat gatttgggat ccgaacggat 1140
ggactgggac agacaataac ttctcaataa agcaagatat cgtaggaata aatgagtggt 1200
caggatatag cgggagtttt grtcageatc cagaactasc agggetggat tgtataagac 1260
cttgettctg ggttygaacta atcagagygge gacccaaagda gaacacaate tggactageg 1320
ggagcagecat atccttitgt ggrgtaaaca gtgacactob gggttggtet tggccagacyg 1380
gtgctgagtt gceccatttace attgacaagt aaca 1414

SEQ ID NO: 23

LARGO: 1368

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 TIENE MUTACIONES EN EL SEGMENTO MATRIZ
(MA) (VIRUS 3)

CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: SEGMENTO 7 VIRUS 3

SECUENCIA: 7

atgagtctto taaccgaggt cgaaacgltac gttetttota tecatccegto aggccceccote 60
aaagccgaga tcgcgcagag actggaaagt gtcectttgcag gaaagaacac agatcttgag 120
gctctecatgg aatggctaaa gacaagacca atcttgtcac ctctgactaa gggaatttra 1840
ggatttgtgt tcacgctcac cgtgcccagt gagegaggac tgcagegtag acgatttgte 240
caaaatgccce taaatgggaa tggggacccg eacaacabtgg atagagcaght tasactatac 300
aagaagctca aaagagaaat aacgttccat ggggcraagqg aggtgtcact aagociattea 360
actggtgcac ttgceaghbtyg catgggootc atalacaaca ggatgggaac aghtgaccaca 420
gaagctgert ttggtcotagt gtgtgecact tgtgaacaga ttgctgatte acagecatcgg 480
tctecacagac agatggoctac taccaccaat ccactaatca ggeatgaasa cagaatagtyg 540
ctggctageca ctacggeaaa gge-atggaa cagatggcetqg gatcgagtga acagaaagga 600
gaagacglcoc aajagotyggec agaagagotg caaageaaca ttggaghtatt gagatcoett g6l
ggagcaagtc aaaagagtygg goaaggaatt gcaaaggatg taatggaagt gotaaagcag 720
agectotatgg gaaattecage tcocttgtgaag aaatatctat gotcgaacca tttcagatte 780

ttreaacityg ttettttate ttatcagocte tecattteat gygcttggaca aggecattate z40
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dd4addagaqqg Agagaaaaga aaagglccda acaaagagac aaacagagag gtatcaatot 200
gacacagtta ccaazaagaa atccaggcce aagaaacaasa ggaagtactc tctgsacaaca 560
agggtgacca caaggggcett toctgcecggeg gaggccatgg aggttgotaa tcagactagg 1020
cagatggtac atgcaatgag aactattggg actcatccta gctccagtge tggtctgaaa 1080
gatgaccttc ttgaasaattt gcaggcctac cagaagcgaa tgggagtgca gatgcagcga 1140
ttcaagtecct ctcocgtecattg cageaatato attgggatcet tgeaccotgat attgtggatt 1200
actgatcgtc tttttttcaa atgtatrttat cgregottta aatacggtit gaaaagaggy 1260
ccttetacgy aaggagtgee tgagtorcatyg agggaagaat atcaacagga acegcagagt 1320
gctgtggatyg ttgacgatgg tcattttgtc aacatagagce tagagtaa 1368

SEQ ID NO: 24
LARGO: 851

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 TIENE MUTACIONES EN EL SEGMENTO MATRIZ
(MA) (VIRUS 3)

CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: SEGMENTO 8 VIRUS 3

SECUENCIA: 8

aacataatgg actccaacac catbgtcasage tttcaggtag actgtttcect ttga:

1
[

Cgcaagcgat ttgcagacaa tggattgggt gatgccccat tecttgatcg gotccgecga 120
gatcaaaagt ccttaaaagg aagaggcsac acccttggec tcgatatcga aacagocact 180
cttgttggga aacaaatcglt ggaatggatc ttgasagagg aatccagega gacacttaga 240
atgacaattyg catctgtace tacttcgoge tacctttetg acatgaccct cgaggaasatg 300
tcacgagact ggttcatgct catgoctagg casaagataa taggcoctcet ttgegtgoga 360
ttggaccagg cdetcatgga aaagaacata gtactgaaag cgaacttcag tgtaatctct 420
aaccgattag agaccttgat actactaagg gotttcactg aggagggagec aatagtigga 480
gaaaltttcac cattaccttc tcttccagga catacttatg aggatgtcaa aasatgcaatt 540
ggggtcctca tcggaggact tgaatggast ggtaacacgg ttcgagbcte tgasaatata 600
cagagetteg cttggagaaa ctgtgatgag aatgggagac chttcactacc tccagagcag 660
aaatgdaaag tggcgagadce aattgggaca gaaatttgag gasataaggt ggttaattga 120

agaaatgcgg cacagattoa aagcgacaga gaatagtttc gaacaaataa catttatgea 780
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dgecettacaa ctactgettg aagtagaaca agagataaga getttectegt tteagottat

ttaactgata a
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TABLE 5

SEQ ID NO: 25

LARGO: 2293

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 QUE TIENE MUTACIONES EN EL SEGMENTO
NA(VIRUS 4)

CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: AH1N1 SEGMENTO 1 VIRUS 4

SECUENCIA: 1

tatggagaga ataaaagadc tgagagatct aatgtcgecag tcccgecactc gcgagatact 60
cactaagacc actgtggacc atatggccat aatcaaaaag tacacatcag gaagygcaaga 120
gaagaacceo gcactcagaa tgaagtggat gatggcaatg agataccecaa ttacagcaga 180
caagagaata atggacatga ttccagagag gaatgaacaa ggacaaacco tctggagcaa 240
aacaaacgat gctggatcag accgagtgat ggtatcacct ctggeccgtaa catggtggaa 300
taggadatggec ccaacaacaa gtacagttca ttaccctaag gtatataaaa cttatttcoga 360
aaaggtcgaa aggttgaaac atggtacctt cggeccctgtc cacttcagaa atcaagttaa 420
aataaggagyg agagttgata caaacccetyg ccatgcagat ctcagtgcca aggaggcaca 480

tgaagtgggy gcaagaatac tgacatcaga 5410

agaagagetc caggattgta aaattgctoe &00

attggleccgt aaaacaaggt ttetcocagt 660

agrtgttgcec ttaaccraag ggacgtgetg 320

gagaaatgat gatgttgacce aagagtttgat T8I

agecagtgteca gcagaccgat tagcatctet 840
cttggaaatg tgccacagea cacagatigs aggagtaagg atggtggaca tecttagacsa 900
gaatccaact gaggaacaag ccgtagacat atgcaaggea geaataggot tgaggattag o960
ctcatetttc agttttggtg ggttcacttl casaaggaca agoggatcat cagtcaagaa 1020
ageagaagaa gtgctaacgg gecaacctcca aacactgaaa ataagagtac atgaagggta 1080
tgaagaattc acaatggttg ggagaagagc aacagetatt ctecagaaagg caaccaggaqg 11490
attgatccag ttgatagtaa cgagcagtca attgetgagg caataattgr 1200

ggcecatggta ttetoacaag gatcaaeggcd gttaggggcy atctgaactt 1260
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tgtcaatagyg gcasaccage gactgadaccocs catgcacceasa ctcettgaggoe datttccaaaa 1320
agatgcaaaa gtygcttttce agaactgggy aattgaatcce atcgacaatg tgatgggaac 1380
gatcggaata ctgcccgaca tgaccccaag cacggagatyg tcecgctgagag ggataagagrt 1440
cagcaaadatyg ggagtagatg aatactccag cacggagaga gtggtagtga gtattgaccg 1500
atttttaagg gttagagatc asagagggsza cgtactattg tctccecgaag aagtcagtga 1560
aacgcaagga actgageagt tgacaastaac ttattcgtcoca tcaatgatgt gggagatcaa 1620
tggeceoctgag teagtgeotag tcaacactta tcaatggata abtcaggaact gggaaatigh 180
gaaaattcaa tggtcacaag dtcccacaat gttatacaac aaaatggaat tigaaccatt 1740
tcagtctett gtccctaagg caaccagaag ccggtacagt ggattegtaa ggacactgtt 1800
ccagcaaatyg cgggatgtge ttgggacatt tgacactgte caaataatasa aactteteoce 1860
ctttgetygetr getccadcayg aacagagtag gatgcaattt tocteattga ctgtgaatgt 990
gagaggatca gggttgagga tactggtaag aggcaattct ccagtattca attacaacaa 1980
ggcaaccaaa cgacttacag ttettggaaa ggatgcaggt gcattgactg aagatccaga 2040
tgaaggcaca tctggggtygg agtctgotgt cctgagagga tttctecattt tgggeaaaga 2100
agacaagaga tatggcccag cattaagcat caatgaactg agcaatcttg caaaaggaga 2160
gaaagctaat gtgctaattg ggcaagggge cgtagtgttg gtaatgaaac geaaacqgga 2220
ctctagcata cttactgaca gccagacago gaccaaaaga attecggatgg ccatcaatta 2280
gtgtegaatt gtt 2293

SEQ ID NO: 26
LARGO: 2303

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 QUE TIENE MUTACIONES EN EL SEGMENTO NA
(VIRUS 4)

CARACTERITICA:

NOMBRE/LLAVE: SEGMENTO 2 VIRUS 4

SECUENCIA: 2

ttgaatggat gtcaatccga ctcectacittt cetaaaaatt ccageogeaaa atgccataaqg 60
caccacaltc ccttatactg gagatcetoc atacagecat ggaacaggaa caggatacac 1210
catggacaca gtaaacagaa cacaccaata cicagaaaag ggaaagtgga cgacaaacac 180

agagactggt gcaccecagc tcaaccogat tgatggacca ctacctgagg ataatgaacco 240
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aagtgggtat
cccaggaata
agataaacta
agcaactgca
gtcaggaagg
agagataaca
ggtcacgcaa
aagagcactg
ggctatcgea
taggagcatt
ggccaaactyqg
tttcacaate
ggcgatgatt
ggcacccata
taaaagaatg
gtacttcaat
cacagcatca
gggagteteg
tgggctccaa
acaagcagga
aaagaagtec
tggatttgtg
atcagetgac
tggacctgcea
taggtgccat

gtgggatcaa

ttatcgggga

gcacaaacaqg
tttgagaatetc
actcaaggte
ttggccaaca
ctaatagatt
aceeaettte
agaacaatag
acattaaata
acacctggga
tgcgaaaags
gcaaatgtilg
actgggaoaca
acatatatca
atgttctcaa
aagattcgas

gaatcaacaa

gtggacagat
tatataaatsa
gctaatttia
atgagtattyg
acggecccadga
aggggagaca
acccaatcaa
aatcttcaca

agactttgta

actgtgttet

aaagsaaaagqg
ggaagaagas
cgatgaccaa

tgcagattag

ggatgatgat
ttggacaaaa

atttEtgetet

gagtaacagt

tggctettea

ttocetgaagt

atcccctgaa

tgattggaca
ctttagatcg
tgtaatggaa
gagagtaaga
acaaagactg
agatgcagag
dggtttegta
tgggectceeca
gatgactaat
gaatgaaaat
acccgagtgyg
aagactagaog
agcagaaatg
tgagaaaata
gggcatgttc
gaaatacacc
catagtgaat
ctgcaagtta
atttgaattc
acccagettt
gataaagaac
attgttcate
gacgagaaga
attagtatca
ctgettaaaa

teeectitats

ttaaacagaa
aatggoctaa
tcaatgaaca
gacaacatga
aataagagag
agaggcaagt

cactttgttg

daagggtaca
ctagcaagca
dggoeterte
aacatgctaa
aagacaatat
gcaccaaacc
gtgggaatca
acaagctttct
ggagtgzctg
aacatgataa
aaagactaca
tecatttgagt
gatggaggac
tgggagctaa

agtcataaag

aagaatccca

aaacaagggt

s

atcaaccggce
cagctaatga
aggaggaaat
ccaagaggat
getatctaat
taaaaagaag

azactttage

tgttcgagag

ttgacctgaa

atgagggaat

acatgagcasa

gatacacata
taaagaagct
caaacttata
tggatgatga

agattgatte

Ll
o
]
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tgtaaacaat gctgtggtaa tgccagocca tggtccagec aaaagecatgg aatatgatge 1980
cgttgcaact acacattcet ggattcgcaa gaggaatcgt tcectattcetca acacaageca 2040
aaggggaatt cttgaggatg aacagatgta ccagaagtgeo tgcaatctat tcgagaaatt 23100
tggaatttct agecatggtgg aggccataat 2160
cttcgagtect ggacggatca agaaagaaga 2220

(2%
a3
(]
o

cattgaagaa ctcagacggc aaasataatg

I3
L)
e
Lx

aatttaactt gtcctticatg aaa

SEQ ID NO: 27

LARGO: 2172

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 QUE TIENE MUTACIONES EN EL SEGMENTO NA
(VIRUS 4)

CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: SEGMENTO 3 VIRUS 4

SECUENCIA: 3

tccaaaatgg aagactttgt gcgacaatgo ttcaatccaa tgatcgtcga geottgcggaa 60
aaggcaatga z2agaatatgg ggaagatccy amaabtcgaaa ctaacaagtt tgctgeaata 120
tgcacacatt tggaagtttg trtcatgtat tcggatttce atttcatcga cgaacggggt 180
gaatcaataa ttgtagaatc tggtgacccg aatgcactat tgaagcaccg atttgagata 240
attgaaggaa dgagaccgaat catggeoctgg acagtggtga acagtatatg taacacaaca 300
ggggtagaga agcctaaatt tcottcctgat ttgtatgatt acaaagagaa ccggttcatt 360
gaaeattggag taacacggag ggaagtccac atatattacc tagagaaage caacaaaata 420
aadtctgaga agacacacat tcacatcttt tcattcactg gagaggagat ggccaccaaa 480

cccttgacga agagagcayg gcoaagaatca aaactagoct tttcactata 540
agacaagdaaa tggccagtag gagtctatgg gattcctttce gtcagtcoga aagaggegaa a00
gdgacaattg aagaaaadtt Lgasgattaca ggaactatgc gcaagcttgc cgaccaaagt 660

720

780

8B40

-

D

cygtcaaaght toctgctgat ggatgctcetg zaattaagta ttgaagacco gagtcacgag g
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ggggagggaa taccactata toatgcaatc daatgcatga agacattctt tggctggaaa 260
gagcctaaca tagtcaaacc acatgagaaa ggcataaatc ccaattacect catggettag 1020
dagcaggtge tagcagagct acaggacatt gaaaatgaag agaagatccocc aaggacaaad 1080
aacatgaaga wgaacaagcca attgaagtgg gcactoggtg aaaatatggce accagaaaas 1140
gtagactttg atgactgcaa agatgttgga gaccttaaac agtatgacag tgatgagcca 1200
gagocccagat ctctagcaag ctgggtccaa aatgaatteca ataaggeatg tgaattgact 1280
gattcaagel ggatagaact tgatgaaata ggagaagatg tigcococgat tdaacatatco 1320
gcaagcatya ggaggaacta ttttacagea gaagtgtcecec actgcaggge tactgdastac 1380
ataatgaagg gagtgtacat ttgotcdatyg catcoctgtige agceatggat 144

gactttcagce tgatcccaat gataagceaaa tgtaggacca aagaaggaag acggasaaca 1500
aacctgtatg ggttcattat aasaggaagg tctecatttga gaaztgatac tgatgtaoghg 15860
dactttgtaa gtatggagtt ctcactcact gaccogagac tggagccaca caaatggga 1620
asatactgtg trcttgaaat aggagacatyg ctecttgagga ctgcgatagy ccaagtgtceg 1680
aggccecatgt tcctatatgt gagaacceat ggaacctcca agatcaagat gaaatggage 1740
atggaactga ggcgotgect tcttcagtet cttcagecaga ttgagagecat gattgaggec 1800
gagtcttctg tcazagagaa agacatgacc aaggaattct ttgaaaacaa ztcggygaaaca 1860
tggccaatcg gagagtecace caggggagtg gaggaagget ctattgggaa agtgtgeagg 1820
accttactgg caaaatctgt attcaacagt ctatatgegt ctccacaact tgaggggttt 1980
tcggctgaat cgagaaaatt gcttcteatt gttcaggcac ttagggacaa cctggaacct 2040
gJgaaccttcg atcttggggg gctatatgaa gcaatcgagg agtgecctgat taatgatcec 2100
tgggttttge ttaatgcatec ttggttcaac tecttcctca cacatgecact gaagtagttg 2160
tagecaatget ac 2172

SEQ ID NO: 28

LARGO: 1735

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 QUE TIENE MUTACIONES EN EL SEGMENTO NA
(VIRUS 4)

CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: SEGMENTO 4 VIRUS 4

SECUENCIA: 4
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aaaagoaaca
atgcagacac
tactagaaaa
ggaaactatg
gotggatcect
ttgtggaaac
aggagctaag
agacaagttce
ctggagcaaa
caaagctcag
tteaccatee
tttttgtyggyg
aagtgaggga
aaataacatt
gaaatgctagg
gtcagacacc
caattggaaa
ggaatgtecc
ggggatggac
caggatatgc
taaattctgt
acctggaaaa
ggacttacaa
attcaaatgt
aaattggaaa
tcaaaaatag
aaaragatgg

ctgtcgccag

aaagatgaag
attatgtata
gaatgtaaca
caaactaaga
gggaaatcca
atctagttca
agagcaattg
atggcceaat
aagcttetac
gcadatectac
atctactagt
gtcatcaaga
tcaagaaggg
cgaagcaact
atctggtatt
caagggtgct
atgtccaaaa
gtetattcaaz
agggatggta
agcecgacctg
tattgaaaag
aagaatagag
tgccgaactg
gaagaactta
cggotgeitt
gacttatgac
ggtaaagctyg

ttcattggta

ggggtagccc

gagtgtgaat

daaaatttaa
attaatgata

tgaccaac

le}]
9]

atcattteag

ataaacacca

ttggttetat
tatgaaaagq

gaattttace

gaatcaacaa

ctggtagtet

tagttotget

‘cgaacaattc

ctgttaacct
cattgeattt
cacteteegac

tgttace

]

0
A

catzatttyg

w

3

acaaaggtgt
tatggctagt
aagggaaaga

aaagtctcta

agttcaagce

attactggac
tggtaccgag
atacaccagt
goctcecatt
gcaca&aatt
tatttgggge
acggttatca
agaatgcoat
agttcacagce
aadaaagttga
tggazaatga
taagaagcca
acaaatgcga
actcagagga
ggatttacca

cootgggggc

atatacattt
aacagacact
tctagaagac
gggtaaatgt
agcaagctca
aggagatttce
aaggtttgag
aacggcagca
Taaaaaagga
agtcetcatyg
tcagaatgca
ggaaatagca
actagtagag
atatgcattce
ccacgattge
tcagaatata
gagactggece
cattgccggt
ccatcaaaat
tgacgagatt
agtaggtaaa
tgatggtrtce
gagaacttty
gctaaaaaac
taacacgtge
dgcaadaatta
gattttggeg

aatcagtttc

aagcataacg
aacattgctyg
tggtcctaca
atcgattatg
gharteccss
tgtectcatyg
aattcatacc
ctatggggcea

gatgcatatyg

catcecgatca
acaggattga
ttcattgaag
gagcaggggt

actaacaaag

aatgccaagg
atggaaagty
aacagagaag
atctattcaa

tggatgrget

300

1680
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ctaatgggtc tetacagtgt agaatatgta tttaacttta ggatttcaga

SEQ ID NO: 29
LARGO: 1546

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 QUE TIENE MUTACIONES EN EL SEGMENTO NA
(VIRUS 4)

CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: SEGMENTO 5 VIRUS 4

SECUENCIA: 5

atcaatcact gagtgacatc cgtctcaagg caccaaacga tcatatgaac &0
daatggagac tggtggggag cgccaggatg ccacagazat cagagcatct gtcggasgaa 120
tgattggtgg aatcgggaga ttctacatcc aaatygtgcac tgaactcaaa ctecaghbgatt 180
atgatggacg actaatccag zatagcataa caatagagag gatggtgett tetgetttig 240
atgagagaag aaataaatac ctagasgagc atcccagtge tgggaaggac cctaagaaaa 300
caggaggacc catatataga agaatagacg gaaagtggat gagagaactc atcctttatg 360
acadagaaga aataaggaga gtttggocgeoc aagcaaacaa tggcgaagat gcoaacagcad 120
gtcttactca tatcatgett tggeattcca acctgaatyga tgccacatat cagagaacas 480
gagcgettgh tegcaccgga atggatocca gaatgtgeoto fctaatgcaa ggttcaacac 540
ttceccagaag gtetggtgeo geaggtgetg cggtgaaagq agttggaaca atagcaatgg 600

agttaatcag aatgatcaaa cgtggaatca atgaccgaaa tttctggagg ggtgaaaatg 660
gacgeaggac aaggg-tgct tatgaaagaa tgtgcaatat cctcaaagga aaatttcaaa 720

agctgccca gagggcaatg atggatcaag taagagaaag tcgaaaccca ggaaacgcotg 780
agattgaaga cctcatttte ctggcacggt cagcactcat tectgagggga tcagttgoac 340
ataaatcctg cctgeoctget tgtgtgtatg ggcttgoagt ageaagtggg catgactttg 900
aaagggaagyg gtactcactg gt g g acccattcaa attactcgaa aacagccaag 960
tggtcagcet gatgagacca aatgaaaacc cagqctcacas gagtcaattyg gtgtggatgg 1020
catgccactc tgctgcattt gaagatttaa gagtatcaag tttcataaga ggaaagaaag 1080
tgattcocaag aggaaagctt tccacaagaqg gggtccagat tgcttcocaaat gagaatgtgg 1140
aadccatgga ctcocaatacc ctggaactaa gsagcagata ctgggccata aggaccagga 1200
gtggaggaaa taccaatcaa caaaaggcalt ccgcaggecca gatcagtgbg cagectacart 1260

tcteagtgea ttcageggga 1320
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acaatgaagg acggacatcc gacatgcgaa cagaagttat aagaatgety gazaagigeoaa 1380
@gccagaaga ttigtoottc caggggoggg gagtcttcga getctcoggac gazaaggcoaa 1440
cgaacccgat cgtgeccttce tttgacatgas gtaatgaagg gtcttatttc tteggagaca 1TEHE
atgcagagge gtaitgacagt tgagdaaaaa tacccttgtt tetact 1546

SEQ ID NO: 30

LARGO: 1410

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 QUE TIENE MUTACIONES EN EL SEGMENTO NA
(VIRUS 4)

CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: SEGMENTO 6 VIRUS 4

SECUENCIA: 6

atgaatccaa accaaaagat aataaccatt ggttoggtcot gtatgacgat tggaatgget 6l
aacttaatat tacaaattgy aaacataatc tcaatatgga ttageccactec aaticaactt 120
gggaatcaaa atcagattgs aacatgcaat cazaagcgtca ttacttatga aaacaacact 180
gggtaaa dgacatatgt taacatcagc aacaccaact ttgctgctgy acagtcagtg 240
gtttececgtga aattagocgagg caattcctet cteotgoeoctg ttagtggatg ggcoctatatac 100
agtaaagaca acagtataag aatcggiice aagggggatg tghttgtcat aaggdaaceca 360
Ltcatatcat gectececcectt ggaatgcaga accttcttet tgactcaagg ggecttgeta 420
aatgacaaac attccaatgy aaccattaaa gacaggagcc catatcgaac cctaatgage 480
tgtectattg gtgaagticc ctctcecatac aa agat ttgagtcagt cgcttagtca 540
gcaagbtgctt gtcatgatgg catcaatigg ctaacaattg gaatttetgg cccagacaat &00
ggggcagtgg ctgtgttaaa gracaacgge ataataacag acactatcaa gagttggaga 660
aacaatatat tgagaacaca agagictgza tgigcatgtg taaatggtte ttgetttact 720
gtaatgaccg atggaccaag tgatggacag goctcataca agatcttcag azatagaaaag 780
Jgasagatag tcaaatcagt cgaaatgaat gcccctaatt attactatga ggaatgcotec 840
Lgttatccty attctagtga aatcacatgt gtgtgecaggg ataactggea tggetcogaat SCo
cgaccgtggy tgtctttcaas cragaatctg gaatatcaga taggatacat atgoagtggg 960
attttcggag acaatccacg ccctaatgat aagacaggca gttgtggtce agtatcgtot 1020
daatggagcaa atggagtaaa aggacthttca ttcaaatacg geaatggtgt ttggataggg 1080

N
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agaactaaaa gcattagttc aagaaacggt tttgagatga tttgggatce gaacggaitgg 1140
actgggacag acaataactt ctcaataaag caagatatcg taggaataaa tgagtggtca 1200
ggatatagcy ggagttttgt tcagcatcca gaactaacag ggctggattg tataagacct 1260
tgcttetggy ttgaactaat cagagggcga cccaaagaga acacaatctg gactagcggg 1320
agcagcatat ccttttgtgg tgtaaacagt gacactgtgg gttggtcttg gcoccagacggt 1380
gctgagttge catttaccat tgacaagtaa 1410

SEQ ID NO: 31

LARGO: 987

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 QUE TIENE MUTACIONES EN EL SEGMENTO NA
(VIRUS 4)

CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: SEGMENTO 7 VIRUS 4

SECUENCIA: 7

taaagatgag tcttctaace gaggtcgaaa cgtacgttct tteotatcate cogtcaggec o0
ccctecaaage cgagatcgog cagagactgyg aaagtgtcett tgcaggazaag aacacagatce 128
ttgaggetct catggaatgg ctaaagacea gaccaatctt gtcacctetg actazagggaz 180
ttttaggatt tgtgttcacg ctcaccgtge ccagtgageg aggactgcag cgtagacget 240
ttgtccaaaa tgccctaaat gggaatyggg accogaacada catggataga gecagttaaac 300
tatacaagasa gctcaaaaga gesaataacgt tccatggggc ceaaggaggtg tcactaagct 360
attcaactgg tgcacttgee agttgecatgs gectcatata caacaggatg ggaacaghga 420
ccacagaagc tgcttttggt ctagtgtgtg ccacttgtga acagattget gattcacage 480
atcagtctca cagacagatg gotactacca ccaatccact aatcaggeocat gaaaacagaa 540
tggtgctgge tagcactacy gcaaaggcta tggaacagat ggctggatcg agtgaacagg 600
cagcdgaggc catggagygtt gcoctaatcagae ctaggcagat ggtacatgcea atgagaacta 960
ttgggactca tcctagecteoe agtgetggtc tgaaagatga ccttcttgaa aatttgcagg g
cctaccagaa gcgaatggga gtgcagatgc agcocgattcaa gtgatectct cgtcattgea 780
gcaaatatca ttgggatcett geacctgata ttgtggatta ctgategtet ttttttcaaa 840
tgtatttatc gtegotttaa atacggtttg aaaagagggc cttctacgga aggagtgect 900
gagtccatga gggaagaata tcaacaggaa cagecagagtg ctgtggatgt tgacgatggt Qg0
cattttgtca acatagagct agagtaa 487

S
NJ
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SEQ ID NO:
LARGO: 851

TIPO: RNA

32

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 QUE TIENE MUTACIONES EN EL SEGMENTO NA

(VIRUS 4)

CARACTERISTICA:
NOMBRE/LLAVE: SEGMENTO 8 VIRUS 4

SECUENCIA: 8

aacataatgg

tag agaccttgat ac«

dC CAaltcaCCELal B

Ct ggttcatget

J cgatcatgga

e Lo o

tcggaggact

i

it
I
o)
o}
1'__|_|
W
Al
[1¥]
1]

dgaaatgcgyg <cacal

agcecttacaa ctactyc

ttaactgata

SEQ ID NO:

a

33

LENGTH: 566

TYPE: RNA

tactt ZgC taccrtieny
catgcctagg caaaagataa

aaagdacaca gtaciga

& ctgtgatgag

aattgggaca

aggagggage

J aggatgtcaa

ttecgagtete
ctteactace

gaaataaggt

gaacaaataa

tgtaatcttt
zatagttgga
aaatgcaatt

Ctgaaaatata

tccagagcoag

1

ttaattyga

g

wi
W

catttatgca

gt ttcagettat

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 TIENE MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR), HA
(HIPERVIRULENCIA) Y SEGMENTOS MATRIZ (WILD TIPO INFLUENZA A /
CALIFORNIA / 07/2009 SECUENCIA (F1966974))
CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE:

CALIFORNIA / 07/2009 SECUENCIA (F1966974)

SECUENCIA: 1

AHIN1 SEGMENTO 4 SALVAJE INFLUENZA TIPO A /

\\_lll\\
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mkailvvlly

lrgvaplhlg

I'“]

glssvssfe
syindkgkev
egrmnyywtl
gaintslpfg
mvdgwygyhh
lenlnkkvdd

cfefyhkedn

SEQ ID NO:

i =

anadt]

keniagwilg

feifpktssw
lvlwgihhps
vepgdkitfe

nihpitigke
gneggsgyaa

gfldiwtyna

34

cigyhannst

tsadggslyg
atgnivvpry

pryvketklr

dlkstgnaid

dtvdtvlekn

U,-

aacphagaks
nadayvivgs
afamernags
latglrnips
eitnkvnsvi
tldyhdsnvk

klnreeidgv

vivthsvnll

syivetip ssdngtcypg dfidy

fyknliwlvk

sryskkfkpe

igsrglfga
ekmntagftav
nlyekvrsgl

klestr

iygil

edkhngklck

kgnsypklsk
iairpkvrdg

denttecgtpk

f=iHmai

(o3}

=)

LARDO: 566
TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 QUE TIENE MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR),
HA (HIPERVIRULENCIA) Y SEGMENTOS MATRIZ (VIRUS 1)

CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: AH1N1 SEGMENTO 4 VIRUS 1

SECUENCIA: 2

mkailvvlly tfatanadtl cigyhannst dtvdtvlekn vtvthsvnll edkhngklck 60
lrgvaplhlg keniagwilg npeceslsta sswsylvets ssdngtoypg dfidyeelre 120
glssvssfer feifpktssw pdhdsnkgvt aacphagaks fyknliwlvk kgnsypklsk 180
syindkagkev lvlwogihnhps tsadggslyg nadayvivgi sryskkfkpe iairpkvrer 240
egrmnyywt]l vepgdkitfe mlvvpry afamernags giiisdtpvh denttegtpk 200
gaintsipfqg nihpitigkec pkyvkstklr latglrnves igsrglfgai agfiegawtg 360

vdgwygyhh gneggsgyaa dlkstgnaid eitnkvnsvi ekmntgftav gkefnhlekr 420
lenlnkkvdd gfldiwtyna ellvlliener tldyvhdsnvk nlyekvrsgl knnakeigng 480
cfefyhkedn tcmesvkngt yvdypkyseea klnreeidgv klestriygi laiystvass 4{)
lvlvvslgal sfwmcsngsl gerici 566
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SEQ ID NO: 35

LARGO: 566

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 TIENE MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR), HA
(HIPERVIRULENCIA) Y SEGMENTOS MATRIZ (VIRUS 2)

CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: AH1N1 SEGMENTO 4 VIRUS 2

SECUENCIA: 1
mkailvvlly tfatanadt] cigyhannst dtvdtvlekn vtvthsvnll edkhngklck 60

lrgvaplhlg kecniaagwilg npeceslsta sswsylvets ssdngtcypg dfidyeelre 120

glssvssfer feifpktssw pnhdsnkgvt aacphagaks fyknliwlvk kgnsypklsk 18
syindkgkev lvlwgihhps tsadggslyq nadayvivgs sryskkfkpe iairpkvrdg 240

egrmnyywtl vepgdkitfe atgnlvvpry afamernags giiisdtpvh donttegipk 200
gaintslpfq nihpitigke pKyvkstklr
mvdgwyayhh gneggsgyea dlkstgnaid eitnkvnsvi ekmntgftav gkefnhlekr 420

lenlnkkvdd gfldiwtyna ellvllener tldyhdsnvk nlyekvrsgl Kknnakeigng

cfefyhkedn tcmesvkngt ydypkyseesa klnreeidgv klestriygi laiystvass 540
kB x E| 2 = 4 Facoirsy -1 i S
lvlvvslgai sfwmesngsl gerici 566

SEQ ID NO: 36

LARGO: 566

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 TIENE MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR), HA
(HIPERVIRULENCIA) Y SEGMENTOS MATRIZ (VIRUS 3)

CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: AH1N1 SEGMENTO 4 VIRUS 3

SECUENCIA: 1

mkailvvlly tfatanadtl cigyhannst dtvdiviekn vtvthsvnll edkhngkl:

L
e
oy

lrgvaplhlg kcniagwllg npeceslsta sswsyivets ssdngtcyeg dfidyeelre 20

h

glssvssfer feifpktssw pnhdsnkgvt asacphagaks fyknliwlvk kgnsypklsk 180

syindkgkev lvlwgihhps tsadggslyqg nadayvivgs sryskkfkp

iy
I
(o]
e
H
i}
=
L
t
;-.
ey
I
o

egroinyywt]l vepgdkitfe atgnlvvpry afamernags giiisdtpvh denttegipk 3040

gaintslpfg nihpitigke pkyvkstklr latglrnvps igsrglfgai agfiegawtg 360
mvdgwygyhh gneggsgyaa dlkstgnaid eitnkvnsvi ekmntgftav gkefnhilekr 420
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lenlnkkvdd gfldiwtyna ellvllener tldyhdsnvk nlyekvrsgl knnakeigng 480

cfefyhkcdn tcmesvkngt ydypkyseea klnreeidgv klestriygi lalystvass 540
lvivvslgal sfwmcsngsl gorici 56k

SEQ ID NO: 37

LARGO: 566

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 TIENEN MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR), HA
(HIPERVIRULENCIA) Y SEGMENTOS MATRIZ (VIRUS 4)

CARACTERISTICA:
NOMBRE/LLAVE: AH1N1 SEGMENTO 4 VIRUS 4

SECUENCIA: 1

mkailvvlly tfatanadtl cigyhannst dtvdtvlekn vtvthsvnll edkhngklck 60

lrgvaplhlg kcniagwilg npeceslsta sswsylvets ssdngtcypg dfidyeelre 120
glssvssfer feifpktssw pnhdsnkgvt aacphagaks fyknliwlvk kansypklsk 160

syindkgkev lvlwgihhps tsadggslyg nadayvivgs sryskkfkpe iairpkvrdg 240

egrmnyywt]l vepgdkitfe atgnlvvpry afamernags giiisdtpvh denttegtok

gaintslipfq nihpitigke pkyvkstkir latglrnvps igsrglfgal agfieggwtg 360
mvdgwygyhh gneggsgyaa dlkstgnald eitnkvnsvi ekmntgftav gkefnhlekr 420

ienlnkkvdd gfldiwtyna ellvllener tldyhdsnvk nlyekvrsgl knnakeigng £80

triygi laiystvass 540

SEQ ID NO: 38

LARGO: 469

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 TIENE MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR), HA
(HIPERVIRULENCIA) Y SEGMENTOS MATRIZ (A / CALIFORNIA / 07/2009
SECUENCIA)

CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: AH1N1 SEGMENTO 6 A/CALIFORNIA/07/2009 SECUENCIA

SECUENCIA: 1

mnpngkiiti gsvemtigma nlilgignii siwishsigl gngngietcn 50
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gsvityennt wvngtyvnis ntnfaaggsv vsvklagnss lcpvsgwaiy 100

skdnsvrigs kgdvivirep fi

11 ndkhsngtik 150

drspyrtlms cpigevpspy nsrfesvaws asachdginw ltigisgpdn 200

gavavlkyng ititdtikswr nnilrtgese cacvngscit vmtdgpsngg 250

asykifriek gkivksvemn apnyhyeecs cypdsseitc vcrdnwngsn 300

rpowvsfngnl eygigyicsg ifgdnprpnd ktgscgpvss ngangvkgis 350

fkygngvwig rtksissrng femiwdpngw tgtdnnfsik gdivginews 4700

gysgsfvghp eltgldcirp cfwvelirgr pkentiwtsg ssisfcgvns 450

gwswpdg ae

SEQ ID NO: 39

LARGO: 469

TYPE: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAHIN1 TIENE MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR), HA
(HIPERVIRULENCIA) Y SEGMENTOS MATRIZ (VIRUS 1)

CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: AH1N1 SEGMENTO 6 VIRUS 1

SECUENCIA: 1

mnpngkiiti gsvemtigma nlilgignii siwishsigl gngngietcn 50

gsvityennt wvngtyvnis ntnfa

lcpvsgwaly 100

skdnsirigs kgdvivirep fiscsplecr tffltqggall ndkhsngtik 150

drspyrtlms cpigevpspy vaws asachdginw ltigisgpdn 200

gavavlikyng iitdtikswr

cacvnigscft vmtdgpsdgg 250
asykifriek gkivksvemn apnyyyeecs cypdsseitc vcrdnwhgsn 300

rpwvsfnagnl eygigyicsg

ktgscgpvss ngangvkgfs 350

Hh
il
)
1]
e
=
v
[Ts
I

‘tksissrng femiwdpngw tgtdnnfsik gdivginews 400

vghp eitgldcirp cfwvelirgr pkentiwtsg ssisfcgvns 430
X E gr k e g
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SEQ ID NO: 40
LARGO: 469

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 TIENE MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR), HA
(HIPERVIRULENCIA) Y SEGMENTOS MATRIZ (VIRUS 2)

CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: AH1IN1 SEGMENTO 6 VIRUS 2

SECUENCIA: 1
mnpngkiiti gsvemtigma nlilgignii siwishsigl gngngieten 50
gsvitvennt wvngtyvnis ntrnfaaggsv vsvklagnss lcpvsgwaly 100

skdnsirigs kgdvivirep fiscsplecr tffltagall ndkhsngtik 130

drspyrtlms cpigevpspy nsrfesvaws asachdginw ltigisgpdn 200

gavavlkyng iitdtikswr nnilrtgese cacvngscft vmtdgpsdgg 250
asykifriek gkivksvemn apnyyyeecs cypdsseitc vecrdnwhgsn 300

rpwvsingnl eygigyicsg ifgdnprpnd ktgscgpvss ngangvkgfs 350

(L4}

fxygngvwig rtksissrng femiwdpngw tgtdnnfsik gdivginews 400
gysgsfvghp eltgldcirp cfwvelirgr pkentiwtsg s
dtvgwswpdg aelpftidk 469
SEQ ID NO: 41

LARGO: 469

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 TIENE MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR), HA
(HIPERVIRULENCIA) Y SEGMENTOS MATRIZ (VIRUS 3).

CARACTERITICA:

NOMBRE/LLAVE: AH1N1 SEGMENTO 6 VIRUS 3

SECUENCIA: 1

mnpngkiiti gsvemtigma nlmlgignii siwishsigl gngngieten 50

gsvityennt wvngtyvnis ntnfaaggsv vsvklagnss lcpvsgwaiy 100

skdnsvrigs kddvivirep fiscsplecr tffltggall ndkhsngtik 150
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gavavlkyng

asykifriek

fkygngvwig

gysgsivghp

dtvgwswpdg

SEQ ID NO:

cplgevpspy
iitdtikswr
gkivksvemn
eygigylesy

rtksissrng

aelpftidk

42

LARGO: 469

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1IN1 TIENE MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR), HA

Nsrresvaws

nnilrtagese

ifgdnprpnd
femiwdpngw

cifwvellirgr

asachdginw

cacvngscit

4
w
w

ktgsogp

tgtdnnfsik

pkentiwtsg

ltigisgpdn

vtdgpsneg

+ verdnwhgsn

gdivginews

ssisfcgvns

(HIPERVIRULENCIA) Y SEGMENTOS MATRIZ (VIRUS 4)
CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: AH1N1 SEGMENTO 6 VIRUS 4

SECUENCIA: 1

mnpngkiiti

gsvityennt

skdnsirigs

drspyrtlms

gavavlkyng

asykifriek

rpwvsingnl

Ekygngvwig

gysgsfvaghp

dtvgwswpdg

SEQ ID NO:

gsvcmclgma

wvngtyvnis

xgdvivirep

cpigevpspy

eygigyicsg

rtksissrng

ifgdnprpnd

e I eardy ]
fTemiwdpngw
BN

siwishsiql

vsvklagnss

tffltggall

asachdginw

» cacvrnigscft

cypdsseitc

ktgscgpvss

tgtdnnfsik

eltgldcirp cfwvelirgr pkentiwtsg

43

gngngietecn

lecpvsgwaiy

ndkhsngtik

ltigisgpdn

-

vecrdnwhgsn

ngangvkgfs

gdivgin

D

WS

ssisfegvns

ERat

160
Lo ar el
Fadl)
] %."

300

L
=

4100

4510)
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LARGO: 252

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 TIENE MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR), HA
(HIPERVIRULENCIA) Y SEGMENTOS MATRIZ (A / CALIFORNIA / 07/2009
SECUENCIA M1)

CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: SEGMENTO AH1N1 7 A / CALIFORNIA / 07/2009 SECUENCIA
M1

SECUENCIA: 1

mslltevety vlsiipsgpl kaelagrles viagkntdle almewlktrp 50
1lspltkgil gfvitltvps erglgrrrfv gnalngngdp nnmdravkly 106

krei gakevslsys tgalascmgl iynrmgtvtt eaafglvecat S
cegiadsghr shrgmatttn plirhenrmv lasttakame gmagssegaa 200
eamevangtr gmvhamrtig thpsssagik ddllenlgay gkrmgvgmgr 250
fk y

ID NO: 44

LARGO: 97

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 QUE TIENE MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR),
HA (HIPERVIRULENCIA) Y SEGMENTOS MATRIZ (A / CALIFORNIA / 07/2009
SECUENCIA M2)

CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: AH1IN1 SEGMENTO 7 A/CALIFORNIA/07/2009 SECUENCIA
M2

SECUENCIA: 2

mslltevetp trsewecrcs dssdplviaa niigilhlil witdrlffke
yrrifkyglk rgpstegvpe smreeyggeq gsavdvddgh fvniele g7

SEQ ID NO: 45

LARGO: 252

TIPO: RNA

ORGANISMO: : VIRUS PAH1N1 QUE TIENE MUTACIONES EN NA
(OSELTAMIVIR), HA (HIPERVIRULENCIA) Y SEGMENTOS MATRIZ (VIRUS M1)
CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: AH1IN1 SEGMENTO 7 VIRUS 1 M1

SECUENCIA: 1



50

mslltevety vlsiipsgpl kaelagrles vfagkntdle almewlktrp 50

ilspltkgil gfwftltvps erglgrrrfv gnalngngdp nnmdravkly 100
kklkreitfh gakevslsys tgalascmgl iynrmgtvtt eaafglvcat 150
cegiadsghr shrgmatttn plirhenrmv lasttakame gmagsseqgpa 200

eamevangtr gmvhamrtlg thpsssaglk ddllenlgay gkrmgvamgr

SEQ ID NO: 46

LARGO: 96

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 QUE TIENE MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR),
HA (HYPERVIRULENCE) Y SEGMENTOS MATRIZ (VIRUS 1 M2)
CARACTERISTICAS:

NOMBRE/LLAVE: AH1N1 SEGMENTO 7 VIRUS 1 M2

SECUENCIA: 2

mslltevetp trsewecrcs dss-plviaa niigilhlil witdrlffke 50

iyrrfkyglk rgpstegvpe smreeyggeg gsavdvddgh fvniele 96

SEQ ID NO: 47

LARGO: 252

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 QUE TIENE MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR),
HA (HYPERVIRULENCE) Y SEGMENTOS DE MATRIZ (VIRUS 2 M1)
CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: AH1N1 SEGMENTO 7 VIRUS 2 M1

SECUENCIA: 1

slltevety vlsiipsgpl kaelagrles vfagkntdle almewlktrp

Llspltkgil gfwftltvps erglgrrrfv gqnalngngdp nnmdravkly 100
kklkreitfh gakevslsys tgalescmgl iynrmgtvit eaafglvcat 150

ceqiadsghr shrgmatttn plirhenrmv lasttakame gmagsseqpa 200

eamevanqtr gmvhamrtig thpsssaglk ddllenlgay gkrmgvgmgr 250
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SEQ ID NO: 48

LARGO: 96

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 QUE TIENE MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR),
HA (HYPERVIRULENCE) Y SEGMENTOS MATRIZ (VIRUS 2 M2)
CARACTERISTICA

NOMBRE/LLAVE: AH1N1 SEGMENTO 7 VIRUS 2 M2

SECUECIA: 2

mslltevetp trsewecrcs dss-plviaa niigilhlil witdrlffke

iyrrfkyglk rgpstegvpe smreeyggeq gsavdvddgh fvniele 96

SEQ ID NO: 49

LARGO: 252

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1IN1 QUE TIENE MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR),
HA (HYPERVIRULENCE) Y SEGMENTOS DE MATRIZ (VIRUS 3 M1)
CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: AH1N1 SEGMENTO 7 VIRUS 3 M1

SECUENCIA: 1

mslltevety vlsiipsgpl kaeiagrles wfagkntdle almewlktrp 50
ilspltkgil gfvitltvps erglarrrfy gnalngngdp nnmdravkly 10c
<klkreitfh gakevslsys tgalascmgl iynrmgtvtt eaafglvecat 150
cegiadsghr shrgmatton plirhenrmv lasttakame gmagssegpa 200

eamevangtr gmvhamrilig thpsssaglk ddllenlgay gkrmgvgmgr

SEQ ID NO: 50

LARGO: 96

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 QUE TIENE MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR),
HA (HYPERVIRULENCE) Y SEGMENTOS DE MATRIZ (VIRUS 3 M2)

CARACTERISTICA:
NOMBRE/LLAVE: AH1N1 SEGMENT 7 VIRUS 3 M2

SEQUENCE: 2
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ivrrfkyglk rgpstegvpe smreeyggeq gsavdvddgh fvniele 96

SEQ ID NO: 51

LARGO: 252

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 QUE TIENE MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR),
HA (HYPERVIRULENCE) Y SEGMENTOS MATRIZ (VIRUS 4 M1)
CARACTERISTICA:

NOMBRE/LLAVE: AH1N1 SEGMENTO 7 VIRUS 4 M1

SECUENCIA: 1

mslltevety vlsiipsgpl kaeiagrles vfagkntdle almewlktrp 50

1lspltkgil gfvitltvps erglqgrrrfv gnalngngdp nnmdravkly 100

Kklkreitfh gakevslsys tgalascmgl iynrmgtvtt eaafglvcat 150
cegladsghr shrgmatttn plirhenrmv lasttakame gmagssegaa 200

eamevangtr gmvhamrtig thpsssaglk ddllenlgay gkrmgvamgr 250

£k

SEQ ID NO: 52

LENGTH: 97

TIPO: RNA

ORGANISMO: VIRUS PAH1N1 QUE TIENE MUTACIONES EN NA (OSELTAMIVIR),
HA (HYPERVIRULENCE) Y SEGMENTOS MATRIZ (VIRUS 4 M2)
CARACTERISTICAS:

NOMBRE/LLAVE: AH1N1 SEGMENTO 7 VIRUS 4 M2

SECUENCIA: 2

mslltevetp trsewecrcs dssdplviaa nii gilhlil witdrlffke

iyrrikyglk rgpstegvpe smreeyqqeq gsavdvddgh fvniele 377



Dependencia Jerarquica: DEL PROPIEDAD Coédigo
INDUSTRIAL 2000
CREACIONES

[Tipo de Radicacion: Entrada: X  Salida: =  Traslado: = Convenio: -

Dependencia Productora: GRUPO DE NUEVAS chd—ig'c_)f - 2020 1

I Codigo:

T || 17
| Solicitante / Quejoso / Demandante /
| otros.

15 155074 O |

Gl I |
| N°. de Pruebas excluidas: 1

 Expediente:

Prueba excluida;

Fecha de emision de la Prueba:

N°. de rodante:

N°_de estante:
N°. de archivador. |

|
|
|
N°. de entrepano: | 1|
|
|

N°. degaveta: |
(N° decaja |

—_——

IMPORTANTE:

* El material grafico o especial que se encuentra dentro o anexo a las unidades documentales o
expedientes, debe extraerse y llevarse a aquella seccion del archivo que se haya dispuesto para
conservar documentos en distintos formatos,

» Entiéndase por material grafico todos aquellos dibujos, croquis, mapas, planos, fotografias,
lustraciones, pictografias, codices, prensa, objetos tridimensionales, entre otros.

' Observaciones: |

{/; ( C»  conlien e

Unidad de Conservacion
Bolsa
Caja
Libro

Sobre
Tomo
Otro

1 archivo en pormalo . poc
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[y

Soporte Documental

o CD
- [Disquete

DVD

Falleto
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Publicacidn Penddica

USB

Otro
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