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SUPERINTENDENCIA DE INDUSTRIA Y COMERCIO

RAD: 14­42269­  ­4
DEP: 2020  DIRECCION DE NUEVAS CREACIONES 
TRA: 11  PCT­PATENTE DE INVENCION CAPITULOS I Y II 
ACT: 519   TRASLADOINFORME                   

FECHA:  2015­11­09 18:10:42
EVE:  378  FASE NACIONAL INCLUIDO CAPITULO I 
FOLIOS:   10

Como resultado del examen de fondo realizado,  con fundamento en el  Artículo 45 de la 
Decisión 486 de la Comisión de la Comunidad Andina, se comunica:

1. Documentos estudiados 

Descripción: Radicado N° 14-42269-00000-0000 27/Febrero/2014

Reivindicaciones: Radicado N° 14-42269-00000-0000 27/Febrero/2014

Dibujos: Radicado N° 14-42269-00000-0000 27/Febrero/2014

Secuencias: Radicado N° 14-42269-00000-0000 27/Febrero/2014

Prioridad: US 61/523,772 15/Agosto/2011

2. Análisis de la Prioridad

Se acepta la reivindicación de prioridad porque ésta solicitud fue presentada dentro del plazo 
establecido  (Art.  9  D  486)  y  su  contenido  técnico  corresponde  con  el  de  la  prioridad 
reivindicada.

3. Objeto de la invención
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De acuerdo con lo establecido en el numeral 1.2.2.2  del Título 10 de la Circular Única para 
efectos del examen de patentabilidad, se tendrá en cuenta la tasa pagada por el solicitante 
al  momento  de  comenzar  el  examen  para  las  reivindicaciones  adicionales;  esto  es  que 
cuando la solicitud contenga más de diez (10) reivindicaciones y no se haya pagado la tasa 
complementaria, sólo se estudiarán las cubiertas por la tasa pagada. En el presente caso se 
estudiarán las reivindicaciones 1 a 40 del capítulo reivindicatorio del Radicado N° 14-42269-
00000-0000.

Título de la solicitud: “PROTEÍNAS H5, DE H5N1 PARA UN NUEVO USO MEDICINAL”

El problema planteado en esta solicitud consiste en la necesidad de proporcionar vacunas 
mejoradas para controlar las infecciones de gripe y tener un impacto positivo sobre la carga 
de la enfermedad, con el objetivo de lograr una inducción simple, efectiva y fácil de manejar, 
preferentemente  con  una  vacunación  simple,  una  respuesta  inmune  protectora  clado-
cruzada a los virus de la influenza con H5N1 HA.

Para resolver este problema técnico la solicitud en estudio proporciona una proteína H5 (1) 
del virus H5N1 clado 1, útil en tratamiento o prevención de las infecciones con el virus H5N1.

El objeto de la presente solicitud se relaciona con la Clasificación Internacional de Patentes 
(CIP): A61K 39/145.

4. Excepción a la Patentabilidad (Art 20 D 486 literal (d))

El objeto de las reivindicaciones 18, 24, 32 – 34, 38 y 40 no es patentable de acuerdo con el 
art citado, debido a que hacen referencia a un método para el tratamiento o profilaxis de las 
infecciones por el virus de la gripe causadas por el virus H5N1 de un clado distinto del clado 
1,  en  donde  le  método  comprende  la  administración  de  una  cantidad  terapéuticamente 
efectiva de la proteína H5 (1) a un sujeto necesitado de dicho tratamiento.

5. Reivindicaciones relativas a un uso o a un segundo uso  (Art 14 y 21 D 486)

El uso de las reivindicaciones 1, 18, 19, 24, 31, 37, 39 y 40 no es patentable, de acuerdo con 
el Art 14.

6. De la solicitud de patente 

Titulo

El título de la solicitud de la patente de invención contiene la palabra “uso” y de acuerdo con 
el Art. 14 D 486, los usos no son patentables, por lo cual se sugiere a la solicitante hacer la 
corrección necesaria. 

Reivindicaciones (Art 30 D 486, Art 22 PCT)

1- La reivindicación 1 no es clara porque hace referencia al uso de la proteína H5 (1) en un 
método de tratamiento o prevención de las infecciones con el  virus H5N1, lo cual se 
encuentra  dentro  del  campo  de  la  excepción  a  la  patentabilidad.  Se le  sugiere  a  la 
solicitante retirar de la reivindicación dichas referencias.

2- Las reivindicaciones 1 – 7  no son claras porque no definen una proteína H5 (1) del virus 
H5N1 clado 1 a partir de sus características técnicas esenciales, es decir su estructura 
aminoácida  completa  con  su  respectivo  SEQ ID  NO,  lo  cual  no  permite  distinguir  la 
invención del estado de la técnica.

3- Las reivindicaciones 3 – 7 no son claras porque definen una proteína H5 (1) a partir de 
los resultados que se pretenden alcanzar con la modificación estructural, indicando que 
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dicha  proteína  presenta  modificaciones  de  aminoácidos  especificas  o  grupos  de 
aminoácidos seleccionados de un grupo que consta de siete opciones, según la posición 
de  aminoácidos  dada  por  la  SEQ  ID  NO:  2,  y  no  se  especifica  la  secuencia  de 
aminoácidos especifica que comprende dichas modificaciones puntuales estructurales, 
especificando las posiciones de aminoácidos que han sido sustituidos o suprimidos por lo 
cual no es posible distinguir la invención del estado de la técnica. 

4- Las reivindicaciones 1, 2, 8,  15, 17 y 21 no tienen sustento en la descripción ya que 
hacen  referencia  a  porcentajes  de  similitud  de  las  secuencias  de  aminoácidos  que 
caracterizan la proteína H5 (1) del virus H5N1, sin embargo la descripción de la solicitud 
no divulga que cualquier modificación en cualquier posición resulte en una estructura con 
la  actividad  deseada.  Se  sugiere  a  la  solicitante  caracterizar  las  posibles  variantes 
estructurales  de las secuencias  citadas en  estas  reivindicaciones por  sus secuencias 
completas,  las  cuales  además  deben  ser  adjuntadas  en  un  listado  aparte  con  su 
respectivo SEQ ID NO, dichas variantes deben estar completamente sustentadas en la 
descripción. Por último se recuerda al solicitante que no es correcto definir una proteína 
indicando porcentajes de similitud, puesto que esta definición no permite establecer la 
secuencia de aminoácidos exacta a la que se refiere.

5- Las reivindicaciones 8, 10, 16, 19 - 23 no son claras porque definen una proteína H5 (1) 
en términos de un resultado alcanzar que da cuenta de su mecanismo de acción, al 
indicar que dicha proteína comprende un péptido que genera inhibición de hemaglutinina 
en  un  estudio  estándar  de  inhibición  de  hemaglutinina;  y  que  se  expresa  de  forma 
recombinante  y/o  produce  mediante  el  sistema  de  expresión  baculovirus, 
preferentemente en cultivos de células de insectos.  En este caso las reivindicaciones 
incluirían  no  sólo  la  solución  propuesta  por  el  solicitante,  sino  todas  las  alternativas 
presentes o futuras que lleguen a ese resultado, por lo cual se sugiere a la solicitante 
definir  la  materia  a  partir  de  sus  características  técnicas  estructurales,  es  decir,  su 
secuencia. 

6- Las reivindicaciones 41, 35 y 36 no se ajustan a las características de una invención de 
combinación por cuanto se definen en términos de la presencia de una proteína H5 (1), 
una  combinación,  la  vacuna,  y  un  prospecto  de  envase  que  indica  el  uso  de  dicha 
proteína H5 (1), en el tratamiento o profilaxis de infecciones causadas por el virus H5N1. 
Se recuerda a la solicitante que un kit-de-partes corresponde a la asociación de unidades 
funcionales  que  incluyen  composiciones  de  agentes  terapéuticos,  que  los  envases 
forman parte de un campo técnico diferente al del diseño de una proteína y que el uso de 
esta en un método de tratamiento está exceptuado de patentabilidad.

7- Las reivindicaciones 1, 2, 7, 8, 15 – 17, 21 y 36 no son claras porque los términos “por lo 
menos”, “preferentemente”, “uno o más” y “cualquier” son imprecisos y no limitativos, por 
lo cual no permiten distinguir la invención del estado de la técnica.  Se sugiere sustituirlo 
por un término o rango concreto. 

7.  Determinación del Estado de la Técnica

El estado de la técnica se determinó con base en la fecha de presentación de la solicitud de 
prioridad: 15 de agosto de 2011, y se encontraron los siguientes documentos que anticipan 
el objeto de esta solicitud:

Ítem Documento Título Fecha de Publicación

D1
Hessel  A.  et  al.,  2011. 
Plos ONE, Vol. 6, Issue 
1, e16247.

“Vectors Based on Modified Vaccinia 
Ankara Expressing Influenza H5N1 

Hemagglutinin Induce Substantial Cross-
Clade Protective Immunity”

24/Enero/2011

D2 US20080193471
“Novel h5 proteins, nucleic acid molecules 
and vectors encoding for those, and their 

medicinal use”
14/Agosto/2008
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D3
US7981428

“Flu vaccines and methods of use thereof” 19/Julio/2011

D4 US2007184526
“Functional influenza virus like particles 

(VLPs)” 
09/Agosto/2007

El documento D11 divulga un estudio que investiga el potencial de protección cruzada de las 
proteínas hemaglutininas (HAs) más distantes relacionadas con el virus H5 que incluyen los 
caldos 2.2 y 2.3.4  representados por las cepas A/pavo/Turquía/01/05, A/Pollo/Egipto/3/06 
(clado 2.2) y A/Anhui/1/2005 (clado 2.3.4) (Pág. 2, Col. 1).

El  documento  D22 divulga  proteínas  hemaglutininas  H5,  ácidos  nucleicos  que  codifican 
dichas proteínas y vectores de expresión, útiles en el desarrollo de vacunas para uso médico 
en humanos y animales (Abstract).

El documento D33 divulga polinucleótidos, polipéptidos, vectores, células y composiciones de 
los mismos, útiles en la patogénesis viral ocasionada por el virus de la influenza (Abstract). 

El documento D44 divulga partículas del tipo virus (VLPs) que expresan y/o comprenden 
proteínas del virus de la influenza estacional y proteínas del virus de influenza aviar con 
potencial pandémico. Se incluyen vectores de expresión que comprenden dichas proteínas, 
células que comprenden dichos vectores, formulaciones y vacunas que comprenden VLPs 
(Abstract). 

8. Examen de Patentabilidad (Art 14 D486)

Novedad (Art 16 D486)

La reivindicación 1 consiste en “Una proteína H5 (1) del virus H5N1 clado 1 para ser usado 
en un método de tratamiento o prevención de las infecciones con el virus H5N1 de un clado 
diferente, en donde dicha proteína H5 (1) comprende o conste de una secuencia polipéptida  
que contiene por lo menos 98% de identidad de secuencia con la secuencia de polipéptidos  
de SEQ ID NO: 1”. (Radicado Nº 14-42269-00000-0000)

Comparación de las características técnicas esenciales, con las del estado de la técnica:

Características esenciales D2
Proteína H5 (1) del virus H5N1 clado 1 Proteína H5 del virus de influenza (Pág. 25, Rv. 1).
Comprende una secuencia  polipéptida 
que  contiene  por  lo  menos  98%  de 
identidad  con  la  secuencia  de 
polipéptidos de SEQ ID NO:1

Comprende  la  secuencia  de  aminoácidos  SEQ  ID 
NO:  1,  la  cual  presenta  un  98%  de  identidad 
respecto a la SEQ ID NO: 1 de la solicitud.

Las características esenciales de la reivindicación 1 habían sido divulgadas previamente en 
el documento D2,  en el cual se divulga una proteína H5 del virus de influenza, en donde 
dicha proteína  comprende el  aminoácido 223N y la  modificación 328k+,  en donde dicha 
modificación significa que en la posición de aminoácidos 328 de la proteína H5 se inserta 
una segunda lisina (Pág. 25, Rv. 1). Además se afirma que la proteína H5 comprende el 
aminoácido 94N, 120N,  155N (Pág. 25, Rv. 2 - 4); presenta uno o más de los siguientes 
grupos de aminoácidos seleccionados del grupo que consta de: a. aa 93 - 95: GNF, b. aa 
123 – 125: SDH, c. aa 128 – 130: SSG, d. aa 138 - 140: GSS, e. aa 226 - 228: MDF, f. aa 
270 – 272: EVE y g. aa 309 – 311: NKL (Pág. 25, Rv. 5); y comprende i. las secuencias de 
aminoácidos de SEQ ID NO:5; SEQ ID NO:6 o SEQID NO:7; o ii. cualquier péptido que tenga 
por lo menos 85% de homología de secuencia con el polipéptido de i) y que comprende 
inhibición de  hemaglutinina  en  un  estudio  estándar  de  inhibición  de  hemaglutinina;  o  iii. 

1 http://www.ncbi.nlm.nih.gov/pubmed/21283631 
2 http://worldwide.espacenet.com/publicationDetails/biblio?CC=US&NR=2008193471A1&KC=A1&FT=D
3 http://worldwide.espacenet.com/publicationDetails/biblio?CC=US&NR=7981428B2&KC=B2&FT=D
4 http://worldwide.espacenet.com/publicationDetails/biblio?CC=US&NR=2007184526A1&KC=A1&FT=D 
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cualquier parte de los polipéptidos de i) o ii) que comprenda por lo menos 8 aminoácidos 
contiguos  de  cualquiera  de  dichos péptidos  de  i)  o  ii)  y  en  donde cualquiera  de  dichos 
péptidos comprenda inhibición de la hemaglutinina en un estudio estándar de inhibición de 
hemaglutinina; o iv. cualquier péptido de i), ii) o iii) que tiene uno de los aminoácidos 36T, 
36K, 83A, 83T, 83D, 86A, 86V, 120S, 155S, 156A, 156T, 189R, 189K, 212K, 212R, 212E, 
263A o 263T; o v. cualquier péptido de i), ii), iii) o iv) que tiene uno o más de los siguientes 
agrupamientos de aminoácidos seleccionados entre el grupo que consiste en: a. aa 93-95: 
GNF, b. aa 123-125: SDH, c. aa 128-130: SSG, d. aa 138-140: GSS, e. aa 226- 228: MDF, f. 
aa 270-272: EVE y g. aa 309-311: NKL (Pág. 25, Rv. 6).

Adicionalmente el documento D2 divulga una vacuna que comprende la proteína H5 (1), y un 
excipiente y/o vehículo farmacéutico aceptable (Pág. 25, Rv. 11 - 16); y un kit de partes que 
comprende la proteína H5 (1), y un recipiente que indica el uso de dicha proteína H5 (1), 
para el tratamiento o profilaxis de infecciones causadas por el virus H5N1 (Pág. 25, Rv. 40).

En consecuencia, la reivindicación 1 no es nueva, según lo divulgado en el documento D2. 

Las reivindicaciones 2 – 8, 25 – 30, 35 y 36 no mencionan características novedosas para la 
proteína H5 (1) de la reivindicación 1, por lo cual se considera que tampoco son nuevas. 

Nivel inventivo (Art18 D486)

La  reivindicación  9  consiste  en  “La  proteína  H5  (1)  de  acuerdo  con  cualquiera  de  las  
reivindicaciones  1  a  8,  en  donde  dicha  proteína  H5  (1)  comprende  la  secuencia  de 
aminoácidos de SEQ ID NO: 5”. (Radicado N° 14-42269-00000-0000)

Comparación de las características técnicas esenciales, con las del estado de la técnica:

Características esenciales D1 D3

Proteína H5 (1)

Expresión  de   la  proteína 
hemoglutinina H5  (Pág. 4, Col. 1).

Genes  que  expresan 
hemoglutininas  del  virus  de 
influenza  (HA)  de  clado  I 
(Abstract). 

Proteína  hemoglutinina  HA (Pág. 
2, Fig. 2).  

Comprende  la  secuencia  de 
aminoácidos de SEQ ID NO:5 No registra

Secuencia  de  aminoácidos  SEQ 
ID NO: 7 (Col. 89, Rv. 4).

El documento D1 se considera el estado de la técnica cercano a la invención definida en la 
reivindicación  9  porque  divulga  proteínas  de  la  superficie  del  virus  de  la  influenza 
denominadas  hemoglutininas (HA),  las  cuales  fueron  expresadas  en  vectores  MVA 
(comprenden vacunas de virus vivos atenuados modificados) recombinantes, con el objetivo 
de realizar una comparación directa de la capacidad protectora cruzada de antígenos de HA 
de  diferentes  clados.  Específicamente  se  estableció  que  la  proteína  H5  induce  una 
respuesta celular inmune especifica (Pág. 10, Col. 2). 

En  cuanto  al  documento  D3,  divulga  polinucleótidos  recombinantes  que  comprenden 
hemoglutininas (HA),  útiles en el  desarrollo de vacunas contra diferentes cepas del virus 
H5N1 (Pág. 9, Fig. 9A y 9B). Adicionalmente se divulga que la vacuna puede comprender 
virus  vivos,  debilitados  o  atenuados;  una  o  mas  proteínas  virales,  virus  quiméricos,  y 
combinarse  con otras  vacunas  que generen  respuestas  inmune  protectoras  contra  otros 
patógenos aviares (Col. 32, párr. 2) 

La diferencia entre la invención, definida en la reivindicación 9 y la proteína H5 (1) del virus 
H5N1 clado 1 divulgada en el documento D1, consiste en la secuencia de aminoácidos que 
caracteriza dicha proteína.
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El efecto que logra el incluir una proteína H5 (1) del virus H5N1 clado 1 que comprenda una 
secuencia de aminoácidos especifica, es inducir una respuesta inmune protectora de clados 
cruzados a los virus de la gripe con H5N1 HA.

Por lo tanto,  el problema técnico objetivo que pretende resolver esta invención se puede 
formular así: “Como proveer una proteína H5 (1) del virus H5N1 clado 1 que genere  una 
respuesta inmune protectora de clados cruzados a los virus de la gripe con H5N1 HA”.

Sin embargo, el documento D3 ya divulgaba la secuencia de aminoácidos SEQ ID NO: 7 
(Col. 89, Rv. 4), la cual presenta un 98% de identidad y un 100% de cobertura respecto a la 
SEQ ID NO: 5 reclamada en la solicitud (ver alineamientos), con el objetivo de desarrollar 
una vacuna útil en el tratamiento de la infección generada por el virus H5N1 (Pág. 9, Fig. 9A 
y 9B). 

Query: SEQ ID NO: 5 de la solicitud
Sbjct: SEQ ID NO: 7 de D3

Adicionalmente  el  documento  D1  afirma  que  la  utilización  de  vacunas  experimentales 
basadas en MVA, permite analizar las propiedades protectoras cruzadas de antígenos de 
HA de diferentes clados relacionados con diferentes antígenos HA, estableciendo que las 
respuestas inmunes celulares fueron fuertes pero uniformes entre los diferentes antígenos 
H5, independientemente del grado de homología entre clados; sugiriendo que los vectores 
MVA que expresan HA son capaces de desencadenar una respuesta inmune celular fuerte y 
muy amplia contra los virus de influenza de diferentes clados (Pág. 12, Col. 2), motivando a 
una  persona  normalmente  versada  en  la  materia  a  expresar  proteínas  H5  como  una 
herramienta útil para el desarrollo de vacunas recombinantes contra el virus de la influenza, 
especialmente en una situación pre-pandémica. También se afirma que la vacuna candidata 
MVA-HA-VN que  comprende  un  virus  H5N1 de  origen  vietnamita  genera  una  excelente 
protección contra todos los clados (Tabla 3A, Fig. 2A).

En  consecuencia,  la  persona  del  oficio  normalmente  versada  en  la  materia,  incluiría  la 
secuencia  de  aminoácidos  derivada  de  antígenos  HA  del  virus  H5N1  divulgada  en  el 
documento D3, en el procedimiento para la producción de proteínas H5 (1) del virus H5N1, 
que generan una respuesta inmune protectora de clados cruzados a los virus de la gripe con 
H5N1, divulgado en el documento D1 para llegar así al objeto de la reivindicación 9 de la 
solicitud, por lo cual se considera obvia.
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En conclusión, la reivindicación 9 cumple el requisito de novedad (Art. 16), pero no cumple 
con el requisito de nivel inventivo (Art. 18).

Las reivindicaciones dependientes 10 – 14, 19 - 23 no mencionan características adicionales 
para la proteína de la reivindicación 9, por lo cual se considera que tampoco tienen nivel 
inventivo.

La reivindicación 15 consiste en “La proteína H5 (1) de acuerdo con la reivindicación 14, en 
donde  dicho  virus  H5N1  de  origen  norafricano  es  un  virus  H5N1  que  comprende  una  
proteína H5 (2) del virus de la gripe, donde dicha proteína H5 (2) tiene….” (Radicado N° 14-
42269-00000-0000)

Comparación de las características técnicas esenciales, con las del estado de la técnica:

Características esenciales D1 D4

Proteína H5 (1)

Expresión  de   la  proteína 
hemoglutinina H5  (Pág. 4, Col. 1).

Genes  que  expresan 
hemoglutininas  del  virus  de 
influenza  (HA)  de  clado  I 
(Abstract). 

Proteína  hemoglutinina  H5  del 
virus de la influenza  (Pág. 91, Rv. 
25).  

Proteína H5 (2) comprende un 
97%  de  identidad  con  la 
secuencia  de  aminoácidos  de 
SEQ ID NO:9

No registra
Secuencia  de  aminoácidos  SEQ 
ID NO: 53 que codifica proteínas 
HA (Pág. 10, párr. [0112]).

El documento D1 se considera el estado de la técnica cercano a la invención definida en la 
reivindicación  9  porque  divulga  proteínas  de  la  superficie  del  virus  de  la  influenza 
denominadas  hemoglutininas (HA),  las  cuales  fueron  expresadas  en  vectores  MVA 
(comprenden vacunas de virus vivos atenuados modificados) recombinantes, con el objetivo 
de realizar una comparación directa de la capacidad protectora cruzada de antígenos de HA 
de  diferentes  clados.  Específicamente  se  estableció  que  la  proteína  H5  induce  una 
respuesta celular inmune especifica (Pág. 10, Col. 2). 

En  cuanto  al  documento  D4,  divulga  partículas  del  tipo  virus  (VLPs)  que  comprenden 
proteínas  hemoglutininas (HA)  del  virus  H5N1,  útiles  en  el  desarrollo  de  vacunas  que 
inducen inmunidad contra la infección generada por el virus de la influenza en un animal 
susceptible de contagio por dicho virus (Pág. 90, Rv. 1 - 8).

La diferencia entre la invención, definida en la reivindicación 15 y la proteína H5 (1) del virus 
H5N1  divulgada  en  el  documento  D1,  consiste  en  la  secuencia  de  aminoácidos  que 
caracteriza dicha proteína.

El  efecto  que  logra  el  incluir  una  proteína  H5  (1)  del  virus  H5N1  que  comprenda  una 
secuencia de aminoácidos especifica, es inducir una respuesta inmune protectora de clados 
cruzados a los virus de la gripe con H5N1 HA.

Por lo tanto,  el problema técnico objetivo que pretende resolver esta invención se puede 
formular así: “Como proveer una proteína H5 (1) del virus H5N1 que genere una respuesta 
inmune protectora de clados cruzados a los virus de la gripe con H5N1 HA”.

Sin embargo, el documento D4 ya divulgaba las secuencias de aminoácidos SEQ ID NO: 34 
y 53  (Pág. 10, párr. [0112]), las cuales presentan 96 y 97% de identidad y 99 y 100% de 
cobertura respecto a las SEQ ID NO: 15 y 9, reclamadas en la solicitud (ver alineamientos), 
con el objetivo de desarrollar una vacuna útil en el tratamiento de la infección generada por 
el virus H5N1 (Pág. 90, Rv. 1 - 8). 

Query: SEQ ID NO: 9 de la solicitud
Sbjct: SEQ ID NO: 53 de D4
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Query: SEQ ID NO: 15 de la solicitud
Sbjct: SEQ ID NO: 34 de US2007184526

Adicionalmente  el  documento  D1  afirma  que  la  utilización  de  vacunas  experimentales 
basadas en MVA, permite analizar las propiedades protectoras cruzadas de antígenos de 
HA de diferentes clados relacionados con diferentes antígenos HA, estableciendo que las 
respuestas inmunes celulares fueron fuertes pero uniformes entre los diferentes antígenos 
H5, independientemente del grado de homología entre clados; sugiriendo que los vectores 
MVA que expresan HA son capaces de desencadenar una respuesta inmune celular fuerte y 
muy amplia contra los virus de influenza de diferentes clados (Pág. 12, Col. 2), motivando a 
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una  persona  normalmente  versada  en  la  materia  a  expresar  proteínas  H5  como  una 
herramienta útil para el desarrollo de vacunas recombinantes contra el virus de la influenza, 
especialmente en una situación pre-pandémica. También se afirma que la vacuna candidata 
MVA-HA-VN que  comprende  un  virus  H5N1 de  origen  vietnamita  genera  una  excelente 
protección contra todos los clados (Tabla 3A, Fig. 2A).

En  consecuencia,  la  persona  del  oficio  normalmente  versada  en  la  materia,  incluiría  la 
secuencia  de  aminoácidos  que  codifica  proteínas  HA  del  virus  H5N1  divulgada  en  el 
documento D4, en el procedimiento para la producción de proteínas H5 (1) del virus H5N1, 
que generan una respuesta inmune protectora de clados cruzados a los virus de la gripe con 
H5N1, divulgado en el documento D1 para llegar así al objeto de la reivindicación 15 de la 
solicitud, por lo cual se considera obvia.

En conclusión, la reivindicación 15 cumple el requisito de novedad (Art. 16), pero no cumple 
con el requisito de nivel inventivo (Art. 18).

Las reivindicaciones dependientes 16, 17 no mencionan características adicionales para la 
proteína de la reivindicación 15, por lo cual se considera que tampoco tienen nivel inventivo.

9. Conclusión

Los requisitos de Patentabilidad de la presente solicitud están afectados así:

Ítem Documento Reivindicaciones afectadas Requisito que afecta

D1
Hessel A. et al., 2011. 

Plos ONE, Vol. 6, Issue 
1, e16247.

9 - 17 Nivel inventivo 

D2 US20080193471 1 – 8, 25 – 30, 35 y 36 Novedad
D3 US7981428 9 – 14, 19 - 23 Nivel inventivo
D4 US2007184526 15 - 17 Nivel inventivo



En cumplimiento  del  artículo  45  de  la  Decisión  486  de  la  Comisión  de  la  Comunidad 
Andina,  se  le  indica  que  debe  dar  respuesta  dentro  del  término  de  sesenta  (60)  días 
contados a partir del día siguiente de la fecha de notificación de la presente comunicación. 
En caso de no dar  respuesta  al  presente  requerimiento,  o  si  a  pesar  de  la  respuesta 
subsistieran los impedimentos para la concesión, se denegará la patente.

Se invita al solicitante se sirva indicar, si así lo considera, su renuncia al término faltante de 
sesenta (60) días  para dar respuesta a este requerimiento y presentarla por escrito.

Finalmente, se le recuerda al solicitante que si como respuesta a este requerimiento llegara 
a modificar el capítulo reivindicatorio y éste contenga más de diez (10) reivindicaciones, no 
pagará  la  tasa  de  modificación  voluntaria  pero  sí  la  correspondiente  al  pago  por 
reivindicación adicional.

Notifíquese el  presente oficio  conforme a lo dispuesto en el  numeral  5.2,  literal  e),  del 
capítulo quinto del título primero de la Circular Única No. 10 de 2001. 

El anterior requerimiento fue notificado por fijación en lista, de fecha  2015-11-17

Elaboró: Mario Andres Forero 
Revisó: Sandra Carolina Crespo 
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INFORME DE BÙSQUEDA DE PATENTES PARA EL Radicado N° 14-42269-00000-0000 

CRITERIOS PARA LA BÙSQUEDA (anexar pantallazo o reporte en PDF, junto con los boleanos utilizados) 

  Palabras clave utilizadas H5 protein clade 1, H5N1 virus, infections H5N1, H5 protein (2), Newcastle disease virus, vaccine 

CLASIFICACIONES  
INTERNACIONALES UTILIZADAS 

PARA LA BÚSQUEDA 

A61K 039/012. 

BASES DE DATOS CONSULTADAS.  

Patentscope Google/patents   

NCBI PatBase   

Espacenet Sciencedirect   

Lens    

INFORMES DE EXÁMENES  REALIZADOS EN OTRAS OFICINAS (documentos patentes, literatura no patente etc…) 

Oficina 

Fecha del examen 
o de   reporte de 

búsqueda de 
documentos 

Anterioridades encontradas para 
el examen o reportados en el 

examen de 
búsqueda(relacionarlos todos) 

Reiv. afectadas 

RELEVAN
CIA 

(requisito 
que afecta) 

FUERON TENIDOS EN 
CUENTA PARA EL 

EXAMEN EN LA OFICINA 
COLOMBIANA 

 

SI  NO 

PCT 
INTERNATIONAL 

SEARCH 
REPORT 

EPO 

26/noviembre/2012 

Hessel A. et al., 2011. “Vectors 
Based on Modified Vaccinia 
Ankara Expressing Influenza 
H5N1 Hemagglutinin Induce 
Substantial Cross – Clade 
Protective Immunity” 

1 - 40 
Novedad/ 

Nivel 
inventivo 

X  

WO2008/052173 1 - 40 
Nivel 

inventivo 
 X 

WO2007/053446 1 – 18, 24 - 40 
Nivel 

inventivo 
 

 
X 
 

DOCUMENTOS ADICIONALES  ENCONTRADOS POR EL EXAMINADOR   DE ACUERDO A LOS CRITERIOS DE BÙSQUEDA. 

CN1781553 

US7981428 

US2008193471 

US2007184526 

US2005009008 

US2010278834 

US2009169505  

US2011305748 

WO15099609 

US2014234357 

US2014314777 

US2014199337 

BÚSQUEDA DE SECUENCIAS 
Número de depósito / patente y N° de secuencia 

% de identidad 

SEQ ID NO 

(de la solicitud) 
NCBI The Lens EMBL-EBI DDJB Genome Quest 

SEQ ID NO: 1 
dbjIBAE07201.1 

Secuencia de 

US2008193471 

Secuencia de 
   



 

 

aminoácidos 

presenta un 100% de 

identidad y cobertura 

aminoácidos SEQ ID 

NO: 1, presenta un 

98% de identidad y 

100% cobertura 

SEQ ID NO: 2 

gbIAAR99628.1 

Secuencia de 

aminoácidos 

presenta un 100% de 

identidad y cobertura 

    

SEQ ID NO: 5 

 US7981428 

SEC ID NO: 7. 

Secuencia de 

aminoácidos 

presenta un 98% de 

identidad 

    

SEQ ID NO: 6 

gbIAAT39066.1 

Secuencia de 

aminoácidos 

presenta un 100% de 

identidad y cobertura 

    

SEQ ID NO: 7 

gbIAAR99628.1 

Secuencia de 

aminoácidos 

presenta un 100% de 

identidad y cobertura 

    

SEQ ID NO: 8 

gbIACA29672.1 

Secuencia de 

aminoácidos 

presenta un 100% de 

identidad y cobertura 

    

SEQ ID NO: 9 

US2007184526 

SEC ID NO: 53. 

Secuencia de 

aminoácidos 

presenta un 97% de 

identidad y 100% y 

cobertura 

    

SEQ ID NO: 15 

US2007184526 

SEC ID NO: 34. 

Secuencia de 

aminoácidos 

presenta un 97% de 

identidad y 99% y 

cobertura 
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Búsqueda de secuencias 
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SEQ ID NO: 9 
SEQ ID NO: 53 de US2007184526 
 

 



 

 

Query: SEQ ID NO: 9 de la solicitud 
Sbjct: SEQ ID NO: 53 de US2007184526 
 

 
 
Query: SEQ ID NO: 15 de la solicitud 
Sbjct: SEQ ID NO: 34 de US2007184526 
 

 



 

 

 

 


