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SUPERINTENDENCIA DE INDUSTRIA Y COMERCIO

RAD: 14­136125­  ­7
DEP: 2020  DIRECCION DE NUEVAS CREACIONES 
TRA: 11  PCT­PATENTE DE INVENCION CAPITULOS I Y II 
ACT: 519   TRASLADOINFORME                   

FECHA:  2015­11­09 18:10:53
EVE:  378  FASE NACIONAL INCLUIDO CAPITULO I 
FOLIOS:   10

Como resultado del examen de fondo realizado,  con fundamento en el  Artículo 45 de la 
Decisión 486 de la Comisión de la Comunidad Andina, se comunica:

1. Documentos estudiados 

Descripción: Radicado N° 14-136125-00000-0000 24/Junio/2014

Reivindicaciones: Radicado N° 14-136125-00000-0000 24/Junio/2014

Dibujos: Radicado N° 14-136125-00000-0000 24/Junio/2014

Secuencias: Radicado N° 14-136125-00000-0000 24/Junio/2014

Prioridad: US 61/564,877 30/Noviembre/2011
US 61/694,957 30/Agosto/2012

2. Análisis de la Prioridad

Se acepta la reivindicación de prioridad porque ésta solicitud fue presentada dentro del plazo 
establecido  (Art.  9  D  486)  y  su  contenido  técnico  corresponde  con  el  de  la  prioridad 
reivindicada.
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3. Objeto de la invención

De acuerdo con lo establecido en el numeral 1.2.2.2  del Título 10 de la Circular Única para 
efectos del examen de patentabilidad, se tendrá en cuenta la tasa pagada por el solicitante 
al  momento  de  comenzar  el  examen  para  las  reivindicaciones  adicionales;  esto  es  que 
cuando la solicitud contenga más de diez (10) reivindicaciones y no se haya pagado la tasa 
complementaria, sólo se estudiarán las cubiertas por la tasa pagada. En el presente caso se 
estudiarán  las  reivindicaciones  1  a  34  del  capítulo  reivindicatorio  del  Radicado  N°  14-
136125-00000-0000.

Título  de  la  solicitud:  “VECTORES  RECOMBINANTES  DE  HVT  QUE  EXPRESAN 
ANTÍGENOS DE PATÓGENOS DE AVES Y SUS USOS”

El problema planteado en esta solicitud consiste en la necesidad de proporcionar vacunas 
eficientes de vectores combinados y métodos de producción de las mismas, que eviten el 
problema de interferencia generado cuando se utilizan dos vectores basados en el virus HVT 
que expresan uno o mas antígenos protectores contra una variedad de patógenos aviares.

Para  resolver  este  problema  técnico  la  solicitud  en  estudio  proporciona  composiciones 
polivalentes o vacunas que comprenden vectores simples o dobles de HVT. 

El objeto de la presente solicitud se relaciona con la Clasificación Internacional de Patentes 
(CIP): A61K 039/012.

4. Excepción a la Patentabilidad (Art 20 D 486 literal (d))

El objeto de las reivindicaciones 31 – 34 no es patentable de acuerdo con el  art  citado, 
debido  a  que  hacen  referencia  a  un  método  para  vacunar  un  ave  a  través  de  la 
administración de la composición o vector recombinante de HVT, para inducir una respuesta 
inmunogénica o protectora contra uno o más patógenos aviares. 

5. De la solicitud de patente 

Titulo

El título de la solicitud de la patente de invención contiene la palabra “usos” y de acuerdo 
con el Art. 14 D 486, los usos no son patentables, por lo cual se sugiere a la solicitante hacer 
la corrección necesaria. 

Reivindicaciones (Art 30 D 486, Art 22 PCT)

1- Las reivindicaciones 1, 2, 6, 11 - 16, 26 - 30 no son claras porque contienen más de un 
enlace gramatical, lo que dificulta comprender cuál es el aporte de la solicitud al estado 
de la técnica. 

2- La reivindicación  1  no  es  clara  porque  reclama  una  composición  o  vacuna  que 
comprende uno o mas vectores de herpesvirus recombinantes de pavo (HVT) lo cuales 
no están definidos en términos de sus características técnicas esenciales, es decir la 
estructura completa del polinucleótido recombinante que codifica para el antígeno de un 
patógeno aviar, o la estructura aminoácida de dicho antígeno, por lo cual no es posible 
determinar el alcance de la materia reclamada. Se le recuerda a la solicitante que una 
composición  de  vacuna  se  debe  definir  a  partir  de  sus  características  técnicas 
esenciales,  especificando  la  estructura  del  componente  activo,  sus  ingredientes, 
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excipientes  en  las  cantidades  o  proporciones  específicas  características  de  dicha 
composición.

3- Las reivindicaciones 1 -  30 no son claras porque definen una composición o vacuna que 
comprende  uno  o  mas  vectores  de  herpesvirus  recombinantes  de  pavo  (HVT)  en 
términos de un resultado alcanzar que da cuenta de su mecanismo de acción, al indicar 
que los polinucleótidos heterólogos codifican para y que expresan al menos un antígeno 
de  un  patógeno  aviar;  que  se  encuentra  operativamente  ligado  a  un  promotor 
seleccionado  de un  grupo  que  consiste  en  promotor  SV40,  promotor  gB del  VEM y 
promotor  CMV de conejillo  de indias;  que se encuentra  operativamente  ligado a una 
señal poliA de SV40; que se inserta en el locus IG1 o el locus SORF3 – US2 del genoma 
de HVT; que codifica un antígeno VP2 del VEBI; que el segundo vector recombinante es 
vHVT13;  que  comprende  uno  o  mas  vectores  de  SB1 seleccionados  del  grupo  que 
consiste en vSB! – 009, vSB1 – 004, vSB1 – 006, vSB1 – 007, vSB1 – 008 y vSB1 – 010. 
En  este  caso  las  reivindicaciones  incluirían  no  sólo  la  solución  propuesta  por  el 
solicitante, sino todas las alternativas presentes o futuras que lleguen a ese resultado, 
por  tanto  se  sugiere  a  la  solicitante  incluir  las  características  estructurales  de  los 
polinucleótidos que hacen parte de la composición. 

4- Las reivindicaciones 2, 11, 12, 22, 26 y 27 no tienen sustento en la descripción ya que 
hacen  referencia  a  porcentajes  de  similitud  de  las  secuencias  de  aminoácidos  que 
caracterizan  los  antígenos  de  patógenos  aviares,  sin  embargo  la  descripción  de  la 
solicitud  no  divulga  que  cualquier  modificación  en  cualquier  posición  resulte  en  una 
estructura con la actividad deseada. Se sugiere a la solicitante caracterizar las posibles 
variantes  estructurales  de  las  secuencias  citadas  en  estas  reivindicaciones  por  sus 
secuencias completas, las cuales además deben ser adjuntadas en un listado aparte con 
su respectivo SEQ ID NO, dichas variantes deben estar completamente sustentadas en 
la  descripción.  Por  último  se  recuerda  al  solicitante  que  no  es  correcto  definir  un 
polinucleótido heterólogo indicando porcentajes de similitud, puesto que esta definición 
no permite establecer la secuencia de polinucleótidos exacta a la que se refiere.

5- Las reivindicaciones 1, 2, 8, 9, 11, 12, 18, 19, 21, 22, 26 y 27 no son claras porque los 
términos  “uno  o  más”  y “al  menos”,  son  imprecisos  y  no  limitativos,  por  lo  cual  no 
permiten distinguir la invención del estado de la técnica.  Se sugiere sustituirlo por un 
término o rango concreto. 

6. Unidad de invención (Art 25 D 486)

La solicitud no cumple con el requisito de unidad de invención porque se refiere a 3 grupos 
inventivos, los cuales representan características técnicas estructurales diferentes.

Los grupos inventivos están definidos por las siguientes características técnicas esenciales:

 Grupo inventivo I (Rv. 1 – 5, 21 - 25). Composición o vacuna caracterizada porque 
comprende uno o mas vectores de herpesvirus recombinantes de pavo (HVT) que 
comprenden al menos uno o mas polinucleótidos heterólogos que codifican para y 
que expresan al menos un antígeno de un patógeno aviar. 

 Grupo inventivo II (Rv. 6, 7, 11 – 17, 26 – 30). Composición o vacuna caracterizada 
porque comprende uno o mas vectores de herpesvirus recombinantes de pavo (HVT) 
que comprenden al menos uno o mas polinucleótidos heterólogos que codifican para 
y que expresan al menos un antígeno de un patógeno aviar, y además comprende un 
segundo vector recombinante de HVT que comprende un polinucleótido heterólogo 
que codifica para y que expresa el antígeno VP2 del VEBI. 
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 Grupo inventivo III (Rv. 8 – 10, 18 – 20). Composición o vacuna caracterizada porque 
comprende uno o mas vectores de herpesvirus recombinantes de pavo (HVT) que 
comprenden al menos uno o mas polinucleótidos heterólogos que codifican para y 
que expresan al menos un antígeno de un patógeno aviar, y además comprende uno 
o mas vectores recombinantes de SB1

No se guarda un concepto común porque las composiciones de vacunas no comparten una 
estructura  esencial  para  la  actividad  común.  Así  mismo,  el  único  concepto  común,  una 
composición de vacuna que  comprende un herpesvirus recombinante de pavo (HVT),  ya 
había sido divulgado con anterioridad en el estado de la técnica (Documento D1). 

Se le sugiere a la solicitante restringir  la materia a patentar  en un solo concepto común 
especificando el avance tecnológico sobre el estado de la técnica. Esto se logra entre otras 
formas  definiendo  las  características  esenciales  de  la  invención  y  mostrando  las  otras 
características  particulares  como dependientes,  pero  sin  perjuicio  de  la  concisión  de  las 
nuevas reivindicaciones tanto independientes como dependientes.

La solicitante también puede realizar una o más de las divisionales de acuerdo a los grupos 
de conceptos técnicos inventivos presentados en esta solicitud, esto claro,  sin ampliar  el 
objeto inicial de la invención.

7.  Determinación del Estado de la Técnica

El estado de la técnica se determinó con base en la fecha de presentación de la solicitud de 
prioridad:  30  de  noviembre  de  2011,  y  se  encontraron  los  siguientes  documentos  que 
anticipan el objeto de esta solicitud:

Ítem Documento Título Fecha de Publicación

D1 US5980906
“Live recombinant avian vaccine using an avian 

herpesvirus as vector”
09/Noviembre/1999

D2 US5853733
“Recombinant herpesvirus of turkeys and uses 

thereof”
29/Diciembre/1998

D3 WO9410321
“Turkey Herpesvirus Vector As A Recombinant 

Infectious Bursal Disease Vaccine”
11/Mayo/1994

El documento  D11 divulga una vacuna recombinante  aviar  que comprende un vector  de 
herpesvirus recombinante que contiene al menos una secuencia de nucleótidos, que codifica 
y expresa un polipéptido antigénico de un patógeno aviar (Abstract). 

El documento D22 divulga un herpesvirus de pavo recombinante denominado S – HVT – 050 
(ATCC No. VR 2400), una vacuna que comprende una cantidad inmunogénica efectiva de 
dicho herpesvirus  y  un  transportador  disponible,  útil  contra  la  enfermedad  de Newcastle 
(Abstract).

El documento D33 divulga una vacuna que comprende un herpesvirus recombinante de pavo 
(HVT) conformada por secuencias que codifican para proteínas estructurales del virus de la 
enfermedad bursal infecciosa, seleccionadas del grupo que consiste de proteínas VP2 y VP3 
(Abstract). 

8. Examen de Patentabilidad (Art 14 D486)

1 http://worldwide.espacenet.com/publicationDetails/biblio?CC=US&NR=5980906A&KC=A&FT=D  
2 http://worldwide.espacenet.com/publicationDetails/biblio?CC=US&NR=5853733A&KC=A&FT=D
3 http://worldwide.espacenet.com/publicationDetails/biblio?CC=WO&NR=9410321A1&KC=A1&FT=D 
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Novedad (Art 16 D486)

La reivindicación 1 consiste en “Una composición o vacuna caracterizada porque comprende 
uno  o  mas  vectores  de  herpesvirus  recombinantes  de  pavo  (HVT)  que  comprenden  al  
menos uno o mas polinucleótidos heterólogos que codifican para y que expresan al menos 
una antígeno de un patógeno aviar”. (Radicado Nº 14-136125-00000-0000)

Comparación de las características técnicas esenciales, con las del estado de la técnica:

Características esenciales D1
Composición o vacuna  Vacuna recombinante aviar (Col. 34, Rv. 4).
Comprende uno o mas vectores de herpesvirus 
recombinantes de pavo (HVT)

 Comprende  un  herpesvirus  recombinante 
de pavo (HVT) (Col. 33 - 34, Rv. 1 - 4).

Uno  o  más  polinucleótidos  heterólogos 
expresan  al  menos  una  antígeno  de  un 
patógeno aviar

Al menos una secuencia de nucleótidos que 
codifica y expresa un polipéptido antigénico 
insertado en regiones intergénicas (Col. 33, 
Rv. 1).

Secuencia de nucleótidos que codifica para 
un  antígeno de un patógeno aviar  (Col. 34, 
Rv. 6).

Las características esenciales de la reivindicación 1 habían sido divulgadas previamente en 
el  documento  D1,  en  el  cual  se  divulgan  vacunas  para  uso  aviar  que  comprenden 
herpesvirus aviares recombinantes vivos, en particular relacionados con el herpesvirus de 
pavo (HVT), en los cuales se ha insertado mediante técnicas de recombinación genética, al 
menos una secuencia de nucleótidos que codifica y expresa un polipéptido antigénico de un 
patógeno aviar  (Col.  1,  párr.  1).  Se incluyen vectores  víricos  recombinantes  útiles en  la 
vacunación  de  aves  contra  agentes  patógenos  tales  como la  enfermedad  de Newcastle 
(NDV) (Col. 1, párr. 2). Los vectores comprenden secuencias de nucleótidos que codifican 
para un antígeno F del virus de la enfermedad de Newcastle (Col. 3, párr. 5, Col. 11, ejemplo 
12). Además, se afirma que el polinucleótido que codifica el antígeno de interés, puede estar 
ligado al promotor CMV (col. 34, Rv. 5) o a otros promotores conocidos en el estado del arte 
como el SV40 y el promotor gB (Col. 2, párr. 2), y estar ligado a una señal de poliA de SV40 
para ser insertada en el sitio intergénico 1 del virus HVT (Col. 9 - 10, ejemplo 9).

Adicionalmente  se divulga el  desarrollo  de vacunas polivalentes  como una mezcla de al 
menos  dos  vacunas  aviares  recombinantes  vivas,  las  cuales  comprenden  diferentes 
secuencias de polinucleótidos correspondientes a diversos patógenos aviares (Col. 3, párr. 
11). Dicha vacuna comprende un herpesvirus recombinante de pavo (HVT) conformado por 
una  primera  secuencia  de  nucleótidos  insertada  bajo  el  control  del  promotor  CMV,  que 
codifica  para  un  patógeno  aviar  tal  como  la  enfermedad  de  Newcastle,  y  una  segunda 
secuencia de nucleótidos insertada bajo el control del promotor CMV, que codifica para el 
antígeno VP2 del VEBI (Col. 35 – 36). 

En consecuencia, la reivindicación 1 no es nueva, según lo divulgado en el documento D1. 

Las  reivindicaciones 3 –  10  no  mencionan  características  esenciales adicionales  para  la 
composición de la reivindicación 1, por lo cual se considera que tampoco son nuevas. 

La reivindicación 1 consiste en “Una composición o vacuna caracterizada porque comprende 
uno  o  mas  vectores  de  herpesvirus  recombinantes  de  pavo  (HVT)  que  comprenden  al  
menos uno o mas polinucleótidos heterólogos que codifican para y que expresan al menos 
una antígeno de un patógeno aviar”. (Radicado Nº 14-136125-00000-0000)

Comparación de las características técnicas esenciales, con las del estado de la técnica:
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Características esenciales D2
Composición o vacuna Vacuna (Col. 160, Rv. 17).
Comprende uno o mas vectores de herpesvirus 
recombinantes de pavo (HVT)

Comprende un herpesvirus recombinante de 
pavo (HVT) (Col. 160, Rv. 1 - 17).

Uno  o  más  polinucleótidos  heterólogos 
expresan  al  menos  una  antígeno  de  un 
patógeno aviar

Secuencia de nucleótidos foránea insertada 
en el genoma de  un herpesvirus de pavo 
para ser expresado en una célula hospedera 
(Col. 159, Rv. 1 - 14).

Las características esenciales de la reivindicación 1 habían sido divulgadas previamente en 
el  documento  D2,  en  el  cual  se  divulgan  vacunas  que  comprenden  una  cantidad 
inmunogénicamente efectiva de un herpesvirus recombinante de pavo, constituido por una 
secuencia de ADN foráneo insertado en un sitio no esencial del genoma de HVT, el cual es 
expresado  bajo  el  control  de  un  secuencia  promotora  localizada  corriente  arriba  de  la 
secuencia de ADN foránea (Col. 7, párr. 3).

Adicionalmente el documento D2 divulga un herpesvirus recombinante de pavo (HVT) que 
comprende  un  polinucleótido  heterólogo  que  expresa  un  antígeno  F  del  virus  de  la 
enfermedad de Newcastle (NVD) caracterizado por la secuencia de aminoácidos SEQ ID 
NO:  13  (Col.  46,  ejemplo  11D),  la  cual  presenta  un  92% de  identidad  y  un  100% de 
cobertura respecto a la SEQ ID NO: 35 reclamada en la solicitud (ver alineamientos). 

Query: SEQ ID NO: 35 de la solicitud
Sbjct: SEQ ID NO: 13 de D2

En consecuencia, la reivindicación 1 no es nueva, según lo divulgado en el documento D2. 
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Las reivindicaciones 2, 21 y 22 no mencionan características novedosas para la composición 
de la reivindicación 1, por lo cual se considera que tampoco es nueva. 

Nivel inventivo (Art18 D486)

La  reivindicación  11  consiste  en  “La  composición  o  vacuna  de  la  reivindicación  1 
caracterizada  porque  el  vector  HVT comprende  un primer  polinucleótido  heterólogo  que  
codifica para y que expresa un antígeno F del virus de la enfermedad de Newcastle (VEN –  
F) que tiene al menos 80% de identidad de secuencia con la secuencia de aminoácidos 
como se indica en SEQ ID NO: 2, 4, 6, 33, 35, o 37…..”  (Radicado N° 14-136125-00000-
0000)

Comparación de las características técnicas esenciales, con las del estado de la técnica:

Características esenciales 
Rv. 11 modalidad Rv. 1

D1 D3

Composición o vacuna Vacuna  recombinante  aviar  (Col. 
34, Rv. 4).

Vacuna (Pág. 22, Rv. 6)

Comprende  uno  o  mas 
vectores  de  herpesvirus 
recombinantes de pavo (HVT)

 Comprende  un  herpesvirus 
recombinante de pavo (HVT) (Col. 
33 - 34, Rv. 1 - 4).

Comprende  un  herpesvirus 
recombinante  de  pavo  (HVT) 
(Pág. 22, Rv. 1 - 6)

Uno  o  mas  polinucleótidos 
heterólogos expresan al menos 
una  antígeno  de  un  patógeno 
aviar

Al  menos  una  secuencia  de 
nucleótidos que codifica y expresa 
un polipéptido antigénico insertado 
en regiones intergénicas (Col. 33, 
Rv. 1).

Secuencia de nucleótidos codifica 
para un  antígeno de un patógeno 
aviar (Col. 34, Rv. 6).

Secuencias de polinucleótidos que 
codifican  para  proteínas 
estructurales  del  virus  de  la 
enfermedad  bursal  infecciosa 
(Pág. 22, Rv. 1).

Vector HVT que comprende un 
primer  polinucleótido 
heterólogo que tiene al menos 
el  80%  de  identidad  con  la 
SEQ ID NO: 33

HVT  recombinante  comprende 
una primera secuencia nucleótida 
que  codifica  y  expresa  un 
polipéptido  antigénico  de  un 
patógeno aviar (Col. 35, Rv. 8).

No registra

Vector HVT que comprende un 
segundo  polinucleótido 
heterólogo que tiene al menos 
el  80%  de  identidad  con  la 
SEQ ID NO: 8

HVT  recombinante  comprende 
una segunda secuencia nucleótida 
que  codifica  y  expresa  un 
polipéptido  antigénico  de  un 
patógeno aviar (Col. 35, Rv. 8).

Proteína  del  virus  de  la 
enfermedad  bursal 
infecciosaregistro  GenBank: 
CAA02337.1.

El documento D1 se considera el estado de la técnica cercano a la invención definida en la 
reivindicación 11 porque divulga vacunas para uso aviar que comprende herpesvirus aviares 
recombinantes vivos, en particular relacionados con el herpesvirus de pavo (HVT), en los 
cuales  se  ha  insertado  mediante  técnicas  de  recombinación  genética,  al  menos  una 
secuencia de nucleótidos que codifica y expresa un polipéptido antigénico de un patógeno 
aviar (Col. 1, párr. 1). Se incluyen vectores víricos recombinantes útiles en la vacunación de 
aves contra agentes patógenos tales como la enfermedad de Newcastle (NDV) (Col. 1, párr. 
2). Los vectores comprenden secuencias de nucleótidos que codifican para un antígeno F 
del virus de la enfermedad de Newcastle (Col. 3, párr. 5, Col. 11, ejemplo 12). Además se 
afirma  que  el  polinucleótido  que  codifica  el  antígeno  de  interés,  puede  estar  ligado  al 
promotor CMV (col. 34, Rv. 5) o a otros promotores conocidos en el estado del arte como el 
SV40 y el promotor gB (Col. 2, párr. 2), y estar ligado a una señal de poliA de SV40 para ser 
insertada en el sitio intergénico 1 del virus HVT (Col. 9 - 10, ejemplo 9).
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En cuanto  al  documento  D3,  divulga una secuencia de polinucleótidos recombinante  del 
herpesvirus de pavo (HVT), que codifica para una proteína estructural del antígeno VP2 del 
virus de la enfermedad bursal infecciosa (VEBI) (Pág. 6, párr. 1 – Ejemplos 1 - 5).
 
La diferencia entre la invención, definida en la reivindicación 11 y la composición de vacuna 
que  divulgada  en  el  documento  D1,  consiste  en  las  secuencias  de  aminoácidos  del 
herpesvirus  de  pavo  recombinante  (HVT)  que  expresan  un  antígeno  del  virus  de  la 
enfermedad de Newcastle y el antígeno VP2 del virus de la enfermedad bursal infecciosa.

El efecto que logra el  incluir  una composición de vacuna que comprenda secuencias de 
aminoácidos características del herpesvirus de pavo recombinante (HVT) que expresan el 
antígeno  del  virus  de  la  enfermedad  de  Newcastle  y  el  antígeno  VP2  del  virus  de  la 
enfermedad bursal infecciosa, es inducir una respuesta inmunogénica en un animal contra 
uno o mas patógenos aviares.

Por lo tanto,  el problema técnico objetivo que pretende resolver esta invención se puede 
formular así: “Como proveer una composición de vacuna polivalente alternativa para el virus 
de la enfermedad bursal infecciosa”.

Sin  embargo,  el  documento  D3  ya  divulgaba  la  secuencia  de  aminoácidos  con  registro 
GenBank:  CAA02337.1,  que caracteriza  una  proteina  del  virus  de  la  enfermedad  bursal 
infecciosa  (VEBI), la cual presenta un 100% de identidad y cobertura (ver alineamientos) 
respecto a la SEQ ID NO: 8 reclamada en la solicitud, correspondiente al antígeno VP2 del 
virus de la enfermedad bursal infecciosa. 

Query: SEQ ID NO: 8 de la solicitud
Sbjct: GenBank: CAA02337.1.

  
Cabe resaltar que el documento D1 ya motivaba a la persona normalmente versada en la 
materia,  a  desarrollar  vacunas polivalentes  como una mezcla de al  menos dos vacunas 
aviares  recombinantes  vivas,  las  cuales  comprenden  diferentes  secuencias  de 
polinucleótidos correspondientes a diversos patógenos aviares (Col. 3, párr. 11), en donde 
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cada herpesvirus recombinante de pavo (HVT) puede comprender una primera secuencia de 
nucleótidos insertada bajo el control del promotor CMV, que codifica para un patógeno aviar 
tal  como la  enfermedad de Newcastle,  y una segunda secuencia de nucleótidos bajo  el 
control del promotor CMV que codifica para el antígeno VP2 del VEBI, las cuales pueden ser 
insertadas en regiones intergénicas (Col. 35 – 36).

En  consecuencia,  la  persona  del  oficio  normalmente  versada  en  la  materia,  incluiría  la 
secuencia  de  aminoácidos  que  caracteriza  al  antígeno  VP2 del  virus  de  la  enfermedad 
bursal infecciosa divulgada en el documento D3, en el procedimiento para la producción de 
vacunas  polivalentes  que  comprenden  herpesvirus  recombinante  de  pavo  (HVT), 
conformados  por  secuencias  de  polinucleótidos  correspondientes  a  diversos  patógenos 
aviares  (Col.  3,  párr.  11)  divulgado  en el  documento  D1 para  llegar  así  al  objeto  de  la 
reivindicación 11 de la solicitud, por lo cual se considera obvia.

En conclusión, la reivindicación 11 cumple el requisito de novedad (Art. 16), pero no cumple 
con el requisito de nivel inventivo (Art. 18).

Las reivindicaciones dependientes 12 – 20, 23 - 30 no mencionan características inventivas 
adicionales para la composición de vacuna la reivindicación 11, por lo cual se considera que 
tampoco tienen nivel inventivo.

9. Conclusión

Los requisitos de Patentabilidad de la presente solicitud están afectados así:

Ítem Documento Reivindicaciones afectadas Requisito que afecta

D1 US5980906 1, 3 – 20, 23 - 30 Novedad/Nivel inventivo

D2 US5853733 1, 2, 21 y 22 Novedad

D3 WO9410321 11 – 20, 23 - 30 Nivel inventivo



En cumplimiento  del  artículo  45  de  la  Decisión  486  de  la  Comisión  de  la  Comunidad 
Andina,  se  le  indica  que  debe  dar  respuesta  dentro  del  término  de  sesenta  (60)  días 
contados a partir del día siguiente de la fecha de notificación de la presente comunicación. 
En caso de no dar  respuesta  al  presente  requerimiento,  o  si  a  pesar  de  la  respuesta 
subsistieran los impedimentos para la concesión, se denegará la patente.

Se invita al solicitante se sirva indicar, si así lo considera, su renuncia al término faltante de 
sesenta (60) días  para dar respuesta a este requerimiento y presentarla por escrito.

Finalmente, se le recuerda al solicitante que si como respuesta a este requerimiento llegara 
a modificar el capítulo reivindicatorio y éste contenga más de diez (10) reivindicaciones, no 
pagará  la  tasa  de  modificación  voluntaria  pero  sí  la  correspondiente  al  pago  por 
reivindicación adicional.

Notifíquese el  presente oficio  conforme a lo dispuesto en el  numeral  5.2,  literal  e),  del 
capítulo quinto del título primero de la Circular Única No. 10 de 2001. 

El anterior requerimiento fue notificado por fijación en lista, de fecha  2015-11-17

Elaboró: Mario Andres Forero 
Revisó: Sandra Carolina Crespo 

       Expediente 14-136125-  -7                                             1er Art 45        



 

 

INFORME DE BÙSQUEDA DE PATENTES PARA EL Radicado N° 14-136125-00000-0000 

CRITERIOS PARA LA BÙSQUEDA (anexar pantallazo o reporte en PDF, junto con los boleanos utilizados) 

  Palabras clave utilizadas 
Recombinant herpesvirus of turkeys (HVT), vector HVT, vaccine , Newcastle Disease Virus F (NDV – F), 
avian pathogens, IBDV VP2 antigen 

CLASIFICACIONES  
INTERNACIONALES UTILIZADAS 

PARA LA BÚSQUEDA 

A61K 039/012. 

BASES DE DATOS CONSULTADAS.  

Patentscope Google/patents   

NCBI PatBase   

Espacenet    

Lens    

INFORMES DE EXÁMENES  REALIZADOS EN OTRAS OFICINAS (documentos patentes, literatura no patente etc…) 

Oficina 

Fecha del examen 
o de   reporte de 

búsqueda de 
documentos 

Anterioridades encontradas para 
el examen o reportados en el 

examen de 
búsqueda(relacionarlos todos) 

Reiv. afectadas 

RELEVAN
CIA 

(requisito 
que afecta) 

FUERON TENIDOS EN 
CUENTA PARA EL EXAMEN 

EN LA OFICINA 
COLOMBIANA 

 

SI  NO 

PCT 
INTERNATIONAL 

SEARCH 
REPORT 

EPO 

20/Marzo/2013 

US5980906 
1 – 5,8 - 11,13 
– 15, 18 - 26, 

28 - 34 

Novedad/ 
Nivel 

inventivo 
X  

WO2008/038845 
2 – 5, 11 – 20, 

22 - 34 
Nivel 

inventivo 
 X 

FR2751225 
2 – 5, 11 – 20, 

22 - 34 
Nivel 

inventivo 
 X 

Zelnik Vladimir et al., 1995. 
“Structure and properties of a 
herpesvirus of turkeys 
recombinant in which US1, US10 
and SORF3 genes have been 
replaced by a lacZ expression 
cassette” 

15, 25, 30 
Nivel 

inventivo 
 X 

EP1298139 
 

8 – 10, 18 - 20 
 

Nivel 
inventivo 

 X 

DOCUMENTOS ADICIONALES  ENCONTRADOS POR EL EXAMINADOR   DE ACUERDO A LOS CRITERIOS DE BÙSQUEDA. 

WO2002036617A2 

US6699479  

US5187087 

FR2751225A1 

US5187087 

US5853733 

US5980906 

US6221362 

US2010183664 

WO9410321 

Bublot M. et al., 2007.  Use of a Vectored Vaccine against Infectious Bursal Disease of Chickens in the Face of High-Titred Maternally Derived Antibody 

BÚSQUEDA DE SECUENCIAS 
Número de depósito / patente y N° de secuencia 

% de identidad 



 

 

SEQ ID NO 

(de la solicitud) 
NCBI The Lens EMBL-EBI DDJB Genome Quest 

SEQ ID NO: 35 

 US5853733 

SEC ID NO: 13. 

Secuencia de 

aminoácidos 

presenta un 92% de 

identidad 

    

SEQ ID NO: 37 

 US5853733 

SEC ID NO: 13. 

Secuencia de 

aminoácidos 

presenta un 89% de 

identidad 

    

SEQ ID NO: 33 

 US5853733 

SEC ID NO: 13. 

Secuencia de 

aminoácidos 

presenta un 91% de 

identidad 

    

SEQ ID NO: 6 

US5853733 

SEC ID NO: 13. 

Secuencia de 

aminoácidos 

presenta un 88% de 

identidad 

    

SEQ ID NO: 4 

US5853733 

SEC ID NO: 13. 

Secuencia de 

aminoácidos 

presenta un 89% de 

identidad 

    

SEQ ID NO: 2 

US5853733 

SEC ID NO: 13. 

Secuencia de 

aminoácidos 

presenta un 89% de 

identidad 

    

SEQ ID NO: 8 
GenBank: 

CAA02337.1 
    

 
Búsqueda en PatBase 

 

 



 

 

 
 

 

 
 



 

 

 
 

 

 
 



 

 

 
 

 

 



 

 

 


