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En relacién con el expediente de la referencia y dando cumplimiento a la dltima
providencia recaida sobre este asunto por medio del presente escrito me permito

manifestarles lo siguiente:

1. De conformidad con precisas instrucciones de mi representada, madifico el titulo de
esta solicitud como sigue:

ANTICUERPOS ESPECIFICOS PARA HER3

2. lgualmente, por instrucciones de la sociedad solicitante se modifica el capitulo
reivindicatorio que ha sido debidamente revisado y corregido de conformidad con las
observaciones efectuadas por el Examinador.

3. La reivindicacion 1 ha sido modificada para mencionar los seis CDR’s con secuencias
amino acidas especificas, cada uno de los cuales esta referenciado pro SEQ ID No.
De la reivindicacion 1 también se ha eliminado la expresion “aislado”,

Al haberse mencionado en la reivindicacién 1 los seis CDR’S con secuencias amino
acidas especificas, alli si indican las caracteristicas estructurales del anticuerpo.

Con respecto a la objecion formulada por el Examinador acerca de que la estructura
definida en términos de una férmula no define de manera concreta la secuencia de los
anticuerpos reclamados, , mi representada, luego de modificar la reivindicacion 1
segun se establece arriba, considera que una persona versada en la materia técnica
correspondiente podria entender las regiones variables de cadena pesada y ligera

comprenden tanto CDR's como regicnes del marco, por lo tanto indicando que los
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citados CDR's se encuentran dentro de las regiones variables de cadena pesada y
ligera. Adicionalmente, incluir [FW1] a [FW8] permite una definicion mas precisa de la
region del marco en las reivindicaciones dependientes.

Con respecto a la objecion sobre la definicion de los aminoacidos X1 a X7 la sociedad
solicitante considera que al haberse especificado los seis COR’s con secuencias
amino acidas especificas, esta objecion queda superada.

La reivindicacion 2 ha sido cancelada.

La reivindicacion 5 ha sido cancelada.

La reivindicacion 7 ha sido cancelada, en tanto que, con respecto a la reivindicacion 8
{ahora reivindicacion 4) , la sociedad solicitante manifiesta que una persona versada
en la materia técnica correspondiente podria entender que no todos los anticuerpos o
fragmentos de enlace de antigenos de los mismos comprenden una region constante
de cadena pesada.

Por lo tanto, la nueva reivindicacion 4 restringe las reivindicaciones de las cuales
depende, indicando que los anticuerpos reclamados o los fragmentos de enlace de
antigenos de los mismos comprenden una region de cadena pesada, la cual es una
caracteristica estructural. Por lo tante la nueva reivindicacion 4 es clara.

En lo que tiene que ver con las reivindicaciones originales 9 — 11 , mi representada
considera que una persona versada en la materia técnica correspondiente entenderia
claramente que "las expresiones 2region constante de 1gG” y "regién constante kappa
humana” o "region constante lambda humana" son caracteristicas estructurales, y
que no todas las moleculas o fragmentos de enlace de antigenos de los mismos
comprenden regiones constantes de cadena pesada o de cadena ligera. Ademas, al
referirse a una region constante, una persona versada en la materia entenderia los
parametros estructurales y por tanto las secuencias amino acidas especificas no son
requeridas para definir esa region constante. Por lo tanto, mi representada considera
que las nuevas reivindicaciones 5 - 7 {antes 9 — 11) son claras.

De la reivindicacion 7 (antes 11) se ha eliminado la expresion “por lo menos” y se ha

adicionado una frase mas especifica.
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Con relacién a la reivindicacion 12 (ahora 8) se ha eliminado la expresion "totalmente
humano”, sin embargo la sociedad solicitante afirma que una persona versada en la
materia tecnica correspondiente entenderia términos como "humanizado”, “quimérico”,
“monaclonal”, “policlonal”, “recombinante” y "multiespecifico” que son ampliamente
utilizados en esta ciencia y su significado en la descripcion de anticuerpos.
Adicionalmente, la descripcion en los parrafos [0077], [0081]-[0083], [0092], [0172] y
[0180] en la version original PCT proveen explicaciones de las caracteristicas técnicas
descritas por esos términos. Por lo tanto la sociedad solicitante considera que la
nueva reivindicacion 8 es clara a la luz de la técnica correspondiente.

La reivindicacion 14 (ahora 10} se ha moedificado segun sugerencia del Examinador.
La reivindicacion 15 (ahora 11) se ha modificado segun sugerencia del Examinador
La reivindicacién 16 (ahora 12) se ha modificado segun sugerencia del Examinador
La reivindicacion 17 (ahora 13) se ha modificado segun sugerencia del Examinador
Las reivindicaciones 19 a 21 han sido canceladas.

Se adjunta a este escrito el listado de secuencias de conformidad con la solicitud PCT
originalmente presentada.

Con respecto a las objeciones sobre presunta falta de nivel inventivo de la materia
reivindicada, la sociedad solicitante desea manifestar lo siguiente:

a.) Sostiene el Examinador que al efectuar una comparacién entre la anterior
reivindicacion 1 y D1, se considera que D1 es el estado de la técnica mas
cercano a lo definido en dicha reivindicacion 1 ya que divulga proteinas de
union especificas a HER3, métodos para producirlos y composiciones que
los comprenden. El Examinador sostiene que la diferencia entre la
reivindicacion 1 y D1 reside en las secuencias de los CDR’s que se
suministran en la reivindicacion 1 utilizando las variables X1-X7, y que
estan claramente establecidas en D1. Afirma el Examinador que no hay
evidencia de un efecto técnico asociado con ia modificacion en la
secuencia de los CDR’s en los anticuerpos tal y como estan reivindicados,
ya que no hay resultados que demuestren la actividad de ningun

anticuerpo salvo 2C2.
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Para superar esta objecion, la sociedad solicitante ha modificado la
reivindicacion 1 para reclamar 6 CDR's, con secuencias amino acidas
especificas. D1 no revela ni sugiere anticuerpos con los citados CDR's.
Adicionalmente, la presente solicitud revela la actividad de un anticuerpo o
de una fragmentc de enlace al antigenc que comprenden los CDR's
reclamados en la nueva reivindicacion 1.

Por lo anterior, en virtud de las modificacicnes realizadas al capitulo
reivindicatorio esta objecion por falta de nivel inventivo debe eliminarse.
Con respecto a D2, el Examinador sostiene que este antecedente revela
anticuerpos monoclonales que se unen e inhiben la activacion del receptor
3 del factor de crecimiento epidérmico Erb83/HER3, utiles para el
tratamiento de enfermedades y desordenes proliferativos asociados con la
activacion de de Erb83/HER3.

La sociedad solicitante ha modificado la reivindicacion 1 para reclamar los
6 CDR's con secuencias de amino &cidos especificas. Ninguno de los
antecedentes D1 o D2, solos o en combinacion, revelan o sugieren
anticuerpos con los CDR’s reclamados. Adicionalmente, la presente
solicitud revela la actividad de un anticuerpo o de una fragmento de enlace
al antigeno del mismo que comprenden los CDR’s reclamados en la
reivindicacion 1. Ni D1 ni D2, solos 0 en combinacion, revelan ni sugieren
gue un anticuerpo o de una fragmento de enlace al antigeno del mismo
que comprenden los CDR’s reclamados tendrian la actividad revelada en
esta solicitud.

Por lo anterior, en virtud de las modificaciones realizadas al capitulo

reivindicatorio esta objecion por falta de nivel inventivo debe eliminarse.

Adjunto el comprobante de pago por reivindicaciones adicionales por valor de $

132.000.00 , recibo No. \6~ 00 \7 8 82
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Renuncio al téermino faltante de traslado, y les solicito proceder a otorgar el privilegio de

patente de invencién aqui tramitado.

De Ustedes Atentamente,

LUIS FELIPE CASTILLO GIBSONE™
T.P. No. 68.995 del C.S.J.



REIVINDICACIONES

Un anticuerpo o un fragmento de enlace al antigeno del mismo que especificamente se
une a HER3 que comprende una region variable de la cadena liviana de un anticuerpo (VL)
y una region variable de la cadena pesada de un anticuerpo (VH), que se caracteriza
porgue la VL comprende la secuencia de aminoacidos:

[FW,JSGSLSNIGLNYVS(SEQ ID NO:19) [FW,JRNNQRPS(SEQ 1D NO:21)[FW,)
AAWDDSPPGEA(SEQ ID NO:23)[FW.,],

que se caracteriza porque [FW,], [FW,], [FW,] y [FW,] representan regiones del marco de
VL, y que se caracteriza porque VH comprende la secuencia de amino acidos:
[FWsYYYMQ(SEQ ID  No. 3)[FW][YIGSSGGYTNYADSVKG(SEQ ID NO:32)
FW;IVGLGDAFDI(SEQ ID No: 35)[FW4],

que se caracteriza porque [FWs], [FWe], [FW-] y [FWq] representan las regiones del marco
de VH.

El anticuerpo o fragmento de enlace al antigeno de la reivindicacion 1, que se caracteriza
porque FW; comprende las SEQ ID NO: 40 o 44, FW, comprende la SEQ ID NO: 41, FW,
comprende la SEQ ID: 42, FW, comprende la SEQ ID NO: 43, FWs comprende la SEQ 1D
NO: 36, FW; comprende la SEQ ID NO: 37, FW; comprende la SEQ ID NQO. 38, v
FW3 comprende la SEQ ID NO: 39,

El anticuerpo o fragmento de enlace al antigeno de la reivindicacion 1, la cual comprende

una VL que comprende la SEQ ID NO: 3 y una VH que comprende la SEQ ID NO: 2.

El anticuerpo o fragmento de enlace al antigeno del mismo de cualquiera de las

reivindicaciones 1 a 3, que comprende una regién constante de la cadena pesada.

El anticuerpo o fragmento de enlace al antigeno del mismo de la reivindicacion 4, que se
caracteriza porque la regién constante de la cadena pesada o fragmento de la misma es
una region constante IgG seleccionada de entre una region constante IgG1, una region

constante 1gG2, una region constante IgG3 y una region constante 1gG4.

El anticuerpo o fragmento de enlace al antigeno del mismo de cualquiera de las
reivindicaciones 1 a 3, que comprende una regién constante de la cadena liviana
seleccionada de entre grupo compuesto por una regioén constante kappa humana y una

region constante lambda humana.

El anticuerpo o fragmento de enlace al antigeno del mismo de las reivindicaciones 5 o 6,

que comprende una region constante IgG, y que se caracteriza porque una a nueve




sustituciones de aminoacidos del dominio constante de IgG se selecciona de entre el grupo

compuesto por:

(a) sustitucion del aminoacido en la posicion 252 por Tirosina (Y), Fenilalanina (F),
Triptofano (W), o Treonina (T),

(b) sustitucion del aminoacido en la posicion 254 por Treonina (T),

(C) sustitucion del aminoécido en la posicion 256 por Serina (S), Arginina (R), Glutamina
(Q), Acido glutamico (E), Acido aspartico (D), o Treonina (T)

(d) sustitucion del aminoacido en la posicion 257 por Leucina (L),

1

(e) sustitucion del aminoacido en la posicién 309 por Prolina (P),

(f) sustitucion del aminoacido en la posicion 311 por Serina (S),

(g) sustitucion del aminoacido en la posicion 428 por Treonina (T), Leucina (L),
Fenilalanina (F), o Serina (S),

(h) sustitucion del aminoacido en la posicion 433 por Arginina (R), Serina (S), Isoleucina
(), Prolina (P), o Glutamina (Q),

(i) sustitucion del aminoacido en la posicion 434 por Triptéfano (W), Metionina (M), Serina
(S), Histidina (H), Fenilalanina (F), o Tirosina, y

(J) una cambinacion de dos 0 mas de las anteriores sustituciones,
que se caracteriza porque la numeracion aparece de acuerdo con el indice de la UE tal

como esta establecido en Kabat.

El anticuerpo o fragmento de enlace al antigeno del mismo de cualquiera de las
reivindicaciones 1 a 7, que se caracteriza porque el anticuerpo es un anticuerpo
humanizado, un anticuerpo quimérico, un anticuerpe monaclonal, un anticuerpo policlonal,
un anticuerpo recombinante, un anticuerpo multi-especifico o un fragmento de enlace al
antigeno del mismo, y que se caracteriza porque el fragmento de unién al antigeno es Fv,
Fab, F(ab")2, Fab', dsFv, scFv, o sc(Fv)2.

El anticuerpo o fragmento de enlace al antigeno del mismo de la reivindicacion 11, que
comprende (i) una cadena liviana de anticuerpo que comprende una VL del anticuerpo que
comprende la SEQ ID NO: 3 y una regién constante de la cadena ligera lambda humana, y
(i) una cadena pesada de anticuerpo que comprende una VH del anticuerpo que
comprende la SEQ ID NO: 2 y una region constante de la cadena pesada de la IgG1
humana, que se caracteriza porque la region constante de la IgG1 humana comprende
sustituciones de aminoacidos relativas al dominio constante de la IgG1 humana de tipo
silvestre en las posiciones 252, 254 y 256, que se caracteriza porque la numeracion
aparece de acuerdo con el indice de la UE tal como esta establecido en Kabat, y que se
caracteriza porque:

(a) el aminoacido en la posicion 252 (Metionina) es sustituido por Tiresina (Y),

(b) el aminoacido en la posicion 254 (Serina) es sustituido por treonina (T), y

(c) el aminoacido en la posicion 256 (Treonina) es sustituido por Acido glutamico (E).
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Una composicion que comprende el anticuerpo o un fragmento del mismo de cualquiera de
las reivindicaciones 1 a 9, donde la composicion es estable en refrigerador y comprende
25 mM histidina / histidina HCI, 2056 mM sacarosa, y 0,02% de polisorbato 80 a pH 6,0 .

Un &cido nucleico que comprende una secuencia que codifica la secuencia amino acida del
anticuerpo de cualquiera de las reivindicaciones 1-7 a 9, que comprende . una region
variable de la cadena liviana de un anticuerpo (VL) y una regién variable de la cadena
pesada de un anticuerpo (VH), que se caracteriza porque la VL comprende la secuencia de
aminoacidos:

[FW1]SGSLSNIGLNYVS(SEQ ID NO:19)[FW2]RNNQRPS(SEQ ID
NO:21)[FW3]AAWDDSPPGEA(SEQ ID NO:23)[FW4]

que se caracteriza porque [FW1], [FW2], [FW3] y [FW4] representan regiones del marco de
VL, y en donde el VH comprende la secuencia de amino acidos:

[FWSIYYYMQ(SEQ ID  NO:31)[FWB]YIGSSGGVTNYADSVKG(SEQ ID  NO:32)
[FW7]VGLGDAFDI(SEQ ID NO:35)[FW8]

que se caracteriza porque [FW5], [FW6], [FW7] y [FW8] representan regiones del marco de
VH.

Un vector que comprende un acido nucleico de acuerdo con la reivindicacion 11 en el que
el vector es un vector de expresion de mamifero que comprende un origen de replicacién,

un promotor adecuado y un potenciador unido al gen a ser expresado. .

Una célula huésped que comprende una secuencia de acidos nucleicos de acuerdo con la
reivindicacion 11 o el vector de acuerdo con la reivindicaciéon 12 en donde la célula

huésped es una célula (CHO) de ovario de hamster chino .

Un método para hacer el anticuerpo o fragmento de enlace al antigeno de cualquiera de
las reivindicaciones 1 a 9, que comprende: (a) cultivar la célula de la reivindicacion 13: y (b)

aislar el anticuerpo o fragmento de enlace al antigeno del mismo.
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Thr Ile Ser Cys Ser
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Ser Trp Tyr Gln Gln
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Arg Asn Asn Gln Arg
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Glu val phe Gly Gly
100

2

118

PRT

Aartificial Sequence

synthetic sequence

2

Pro

Gly

Leu

40

Pro

Ala

Tyr

Gly

Ser

ser

25

Pro

Ser

Ser

Cys

Thr
105

Glu val Gln Leu Leu Glu Ser Gly Gly

1

5

Ser Leu Arg Leu Ser Cys Ala Ala Ser
20

Ala

10

ser

Gly

Gly
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90

ASp

Ala

10

Leu

Gly

Gly

Leu

Ala

90

Lys

Pagina 2

Asn
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Thr

Ile
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Thr

val

Ala
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Leu
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Trp

Gly
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Pro
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Ile

Trp

Thr
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45

Ala

Asn

val

Gly
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Ile
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45

Asp

ser

Asp

val

Glu

AsSD

Thr

Tyr
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110

Pro

Gly

30

Lys

Arg

Gly

Asp

Leu
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Trp

Ser

Leu

Gly
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Leu
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val
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Tyr
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Arg
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Pro



<223>
<400>

Synthetic sequence
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GIn Ser val Leu
1

Arg val

Tyr val

Ile Ser
50

Gly Ser
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Pro Gly
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Trp

Asn
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Glu
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Ser
Tyr
Asn
Gly
Ala

85

Phe

Gln

Cys

Gln

Gln

Thr

70

Asp

Gly

Pro

ser

Gln

Arg

55

ser

Tyr

Gly

Artificial Sequence

Synthetic sequence

5

Gln ser val Leu

1

Arg val

Tyr val

Ile ser
50

Gly Ser
65

Ser Glu

Ile Gly

Thr

Ser

35

Arg

Lys

Asp

Glu

Ile

20

Trp

Asn

ser

Glu

val
100

Thr
5

Ser

Tyr

Asn

Gly

Ala

85

Phe

Gln

Cys

Gln

Gln

Thr

70

Asp

Gly

Pro

Ser

G1n

Arg

55

ser

Tyr

Gly

Pro
Gly
Leu
40

Pro

Tyr

Gly

Pro
Gly
Leu
40

Pro
Ala

Tyr

Gly
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ser

Ser

25

Pro

ser

Ser

Cys

Thr
105

Ser

Ser

25

Pro

ser

ser

Cys

Thr
105

Ala Ser
10

Ser Ser

Gly Thr

Gly val

Leu Ala
75

Ala Ala
90

Lys Leu

Ala Ser
10

Ser Ser

Gly Thr

Gly val

Leu Ala
75

Ala Ala
90

Lys LeU
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Gly

Asn

Ala

Pro
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Ile

Trp

Thr

Gly

Asn

Ala

Pro

60

Ile

Trp

Thr

Thr

Ile

Pro

45

ASp

ser

Asp

val

Thr

Ile

Pro

45

Asp

Ser

ASD

val

Pro

Gly

30

Lys

Arg

Gly

ASp

Leu
110

Pro

Gly

30

Lys

Arg

Gly

Asp

Leu
110

Gly

15

Leu

Leu

Phe

Leu

Gly
95

Gly

15

Leu

Leu

Phe

Leu

Ser
95

Gln

ASN

Leu

Ser

Arg

80

Leu

Gln

AsSN

Leu

Sar

Arg

80

Leu

\
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ng Ser val Leu

Arg

TYr
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Gly

65
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val

val

Ser
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Glu

Gly
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Thr Ile
20

ser Trp
35

Arg Asn

Lys Ser

Asp Glu

Glu val
100

7
110
PRT

Thr
5

Ser
Tyr
Asn
Gly
Ala

85

Phe

Gln

Cys

Gln

Gln

Thr

70

Asp

Gly

Pro

Arg

Gln

Arg

55

ser

Tyr

Gly

Artificial sequence

Synthetic sequence
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GIn ser val Leu
2

Arg

Tyr

Ile

Gly
G5

val

val

Ser

50

ser

Thr Ile
20

Ser Trp
35

Arg Asn

Lys Ser

Thr
5

ser
Tyr
Asn

Gly

Gln

Cys

Gln

Gln

Thr
70

Pro

Ser

Gln

Arrg

55

ser
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Pro Ser

Gly ser
25

Leu Pro
40

Pro Ser

Ala ser

Tyr Cys

Gly Thr
105

Pro Ser

Gly ser
25

Leu Pro
40

Pro Ser

Ala Ser

Ala ser Gly
10

Ser ser Asn

Gly Thr Ala

Gly val Pro
60

Leu Ala Ile
75

Ala Ala Trp
30

Lys Leu Thr

Ala ser Gly
10

Leu Ser Asn

Gly Thr Ala

Gly val Pro
60

Leu Ala Ile
75
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Thr

Tle

Pro

45

Asp

ser

Asp

val

Thr

Pro
45

Asp

ser

Pro

Gly

30

Lys

Arg

Gly

AsSD

Leu
110

Pro

Gly

30

Lys

Arg

Gly

Gly

15

Leu

Leu

Phe

Leu

ser
95

Gly
15

Leu
Leu

Phe

Leu

GlIn

Asn

Leu

Ser

Arg

80

Leu

Gln

Asn

Leu

Ser

Arg
80

2



Her3-100wW01_SL

Ser Glu Asp Glu Ala Asp Tyr Tyr Cys Ala Ala Trp Asp Asp Ser Leu
85 90 95

ser Gly Glu val pPhe Gly Gly Gly Thr Lys Leu Thr val Leu

100 105 110
<210> 8
<211> 110
<212> PRT

<213> Artificial Sequence

<220> _
<223> synthetic sequence

<400> 8

GIn ser val Leu Thr GIn Pro Pro Ser Ala Ser Gly Thr Pro Gly Gln
1 5 10 15

Arg val Thr Ile Ser Cys Ser Gly Ser Ser Ser Asn Ile Gly Leu Asn
20 25 30

Tyr val Ser Trp Tyr GIn GIn Leu Pro Gly Thr Ala Pro Lys Leu Leu
35 40 45

Ile Ser Arg Asn Asn Gln Arg Pro Ser Gly val Pro Asp Arg Phe Ser
50 55 60

Gly Ser Lys Ser Gly Thr Ser Ala Ser Leu Ala Ile Ser Gly Leu Arg
G5 70 75 80

Ser Glu Asp Glu Ala Asp Tyr Tyr Cys Ala Ala Trp Asp Asp Ser Leu
85 90 95

Pro Gly Glu val phe Gly Gly Gly Thr Lys Leu Thr val Leu

100 105 110
<210> 9
<211> 110
<212> PRT

<213> Artificial Sequence

<220>
<223> Synthetic sequence

<400> 9
GIn ser val Leu Thr GIn Pro Pro Ser Ala Ser Gly Thr Pro Gly Gln
2k 5 10 15

Arg val Thr Ile Ser Cys Ser Gly Ser Ser Ser Asn Ile Gly Leu Asn

Tyr val ggr Trp Tyr GIn GIn Leu Pro Gly Thr Ala Pro Lys Leu Leu
40 45

pagina 5



Ile Ser Arg Asn
50

Gly Ser Lys Ser
65

Ser Glu Asp Glu

ser Gly Glu Ala
100

<210> 10

<211> 110

<212> PRT

<213>

<220>

<223>

<400> 10

GIn ser val Leu

1

Arg val Thr Ile
20

Tyr val Sser Trp

35

Ile Ser Arg Asn
50

Gly Ser Lys Ser
65

ser Glu Asp Glu

Ser Gly Glu val
100

<210> 11

<211> 110

<212> PRT

<21 3>

<220>

<223>

<400> 11

Gln Ser val Leu Thr Gln Pro Pro Ser Ala Ser G]

I

Asn Gln Arg

55

Gly Thr Ser
70

Ala Asp Tyr

85

Phe Gly Gly

Thr

5

Ser

Tyr

ASN

Gly

Ala

85

Phe

5

Gln

Cys

Gln

Gln

Thr

70

Asp

Artificial Sequence

Ssynthetic sequence

Pro

Ser

Gln

Arg

55

Ser

Tyr

Gly

artificial sequence

Synthetic sequence

Pro

Ala

Tyr

Gly

Pro

Gly

Leu

40

Pro

Ala

Tyr

Gly

Her3-100wol_sL

ser Gly val Pro
60

Ser Leu Ala Ile
75

Cys Ala Ala Trp
90

Thr Lys Leu Thr
105

ser Ala ser Gly
10

Ser Ser Ser Asn
25

Pro Gly Thr Ala

ser Gly val pro

60

Ser Leu Ala Ile
75

Cys Ala Ala Trp
90

Thr Lys Leu Thr
105

Pagina 6

ASp

ser

Asp

val

Thr

Pro

45

ASp

Ser

Asp

val

Arg

Gly

Asp

Leu
110

Pro

Gly

30

Lys

Arg

Gly

AsSp

Leu
110

X

Phe ser

Leu Arg
80

Ser Leu
95

Gly GlIn
15

Leu Asn
Leu Leu
Phe Sser
Leu Arg

80

Ser Pro
95

y Thr Pro Gly Gln
15



Arg

Tyr

Gly
65

Ser

Arg

val

val

ser

50

Ser

Gly

<210>
<211>
<212>
<213>

<220>
<223>

<400>

Thr

Ser

35

Arg

Lys

Asp

Glu

12
118
PRT

Ile

20

Trp

Asn

sar

Glu

val
100

ser

Tyr

Asn

Gly

Ala

85

Phe

Cys

Gln

Gln

Thr

70

Asp

Gly

ser

GlIn

Arg

55

ser

Tyr

Gly

artificial Sequence

Synthetic sequence

12

Glu val Gln

1

ser

Tyr

Ser

Ala

Met

Leu

Met

Ile

50

Gly

Arg

val

Arg

Gln

35

Ile

Alg

Met

val

Thr
115

Leu

Leu

20

Trp

Gly

Phe

AsSn

Gly

val

Leu

5

Ser

val

Ser

Thr

Ser

85

Leu

ser

Glu

Cys

Arg

ser

Ile

70

Leu

Gly

ser

Ser

Ala

Gln

Gly

55

Ser

Arg

ASp

Gly

Leu

40

Pro

Ala

Tyr

Gly

Gly

Ala

Ala

40

Gly

Arg

Ala

Ala

Her3-100wol_sSL

ser

25

Pro

ser

ser

Cys

Thr
105

Gly

Ser

25

Pro

val

ASp

Glu

Phe
105

Ser Ser Asn

Gly

Gly

Leu

Ala

90

Lys

Gly

10

Gly

Gly

Thr

Asn

Asp

90

AsSp

Pagina 7

Thr

val

Ala

75

Ala

Leu

Leu

Phe

Lys

AsSN

Ser

75

Thr

Ile

Ala

Pro

60

Ile

Trp

Thr

val

Thr

Gly

TYr

60

Lys

Ala

Trp

Ile

Pro

45

Asp

Ser

Asp

val

Gln

Phe

Leu

45

Ala

Asn

val

Gly

Gly

30

Lys

Arg

Gly

Asp

Leu
110

Pro

ser

30

Glu

Asp

Thr

Tyr

Gln
110

Leu

Leu

Phe

Leu

Ser
95

Gly

15

Tyr

Trp

ser

Leu

TY

Gly

Asn

Leu

Ser

Arg

BO

Leu

Gly

Tyr

val

val

Tyr

80

Cys

Thr

)



<210>
<Z211>
<212>
<213>

<220>
<223>

<400>
Glu val
1

Ser Leu

Tyr Met

Ser val
S0

Lys Gly

Ala Arg

Met val

<210>
<211>
<212>
<213>

<220>
<223>

<400>

Gln ser
1k

Arg val

Tyr val

Ile ser
50

13

118

PRT

Artificial sequence
Synthetic sequence
13

Gln Leu Leu Glu Ser
5

Arg Leu Ser Cys Ala
20

GIn Trp val Arg Gln
35

Ile Gly Ser Ser Gly
55

Arg Phe Thr Ile Ser
70

Met Asn Ser Leu Arg
85

val Gly Leu Gly Asp

Thr val Ser Ser
115

14

110

PRT

Artificial Sequence
Synthetic sequence
14

val Leu Thr Gln Pro
5
Thr Ile Ser Cys Ser
20

Ser Trp Tyr Gln Gln
35

Arg Asn Asn Gln Arg
55

Gly

Ala

Ala

40

Gly

Arg

Ala

Ala

Pro

Gly

Leu

40

Pro

Her3-100wol_sSL

Gly

Ser

25

Pro

val

Asp

Glu

Phe
105

Ser
ser
25

Pro

ser

Gly

10

Gly

Gly

Thr

ASn

Asp

90

ASp

Ala
10
Ser

Gly

Gly

Leu

Phe

Lys

Asn

Ser

75

Thr

Ile

ser

Ser

Thr

val

val

Thr

Gly

TYr

60

Lys

Ala

Trp

Gly

Asn

Ala

Pro
60

Pagina 8

Gin Pro

Phe ser
30

Leu Glu
45

Ala Asp

Asn Thr

val Tyr

Gly Gln
110

Thr Pro

Ile Gly
30

Pro Lys
45

Asp Arg

Gly

15

Tyr

Trp

Ser

Leu

Tyr

Gly

Gly
15
Leu

Leu

Phe

Gly

Tyr

val

val

Tyr

80

Cys

Thr

Gln

Asn

Leu

Ser

\G



65

70

Her3-100w01_SL

75

Gly Ser Lys Ser Gly Thr Ser Ala Ser Leu Ala Ile Ser Gly Leu Arg
80

ser Glu Asp Glu Ala Asp Tyr Tyr Cys Ala Ala Trp Asp Asp ger Pro
85 90 5

Pro Gly Glu Ala Phe Gly Gly Gly Thr Lys Leu Thr val Leu

<210>
<211>
<212>
<213>

<220>
<223>

<400>
Gln Ser
1

Arg val

Tyr val

Ile Ser
50

Gly ser
65

Ser Glu

Pro Gly

<210>
<211>
<212>
<213>

<220>
<223>

<400>

100
15
110
PRT
artificial Sequence

synthetic sequence
15

val Leu Thr Gln Pro
5

Thr Ile Ser Cys Arg
20

ser Trp Tyr GIn GIn
35

Arg Asn Asn Gln Arg
55

Lys Ser Gly Thr ser
70

Asp Glu Ala Asp Tyr
85

Glu Ala Phe Gly Gly
100

16
110
PRT
Artificial Sequence

Synthetic sequence

16

Pro

Gly

Leu

40

Pro

Ala

Tyr

Gly

105

Ser

ser

29

Pra

Ser

ser

Cys

Thr
105

Gln ser val Leu Thr Gln Pro Pro Ser
i

5

arg val Thr Ile Ser Cys Ser Gly Ser

20

25

110

Ala Ser Gly Thr Pro
10

Ser Ser Asn Ile Gly
30

Gly Thr Ala Pro Lys
45

Gly val Pro Asp Arg
60

Leu Ala Ile Ser Gly
75

Ala Ala Trp Asp Asp
90

Lys Leu Thr val Leu
110

Gly

15

Leu

Leu

Phe

Leu

Ser
95

Gln

ASn

Leu

Ser

Arg

80

Pro

Ala Ser Gly Thr Pro Gly Gln

10

15

Ser Ser Asn Ile Gly Leu Asn
30
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Tyr val Ser

35

Ile Ser Arg

50
Gly Ser Lys
65
Ser Glu Asp
Ser Gly Glu
<210> 17
<211> 110
<212> PRT
<213>
<220>
<223>
<400> 17
GIn Tyr Glu
1;

Arg val Thr

Tyr val ser
35

Ile Ser Arg
50

Gly Ser Lys
65

Ser Glu Asp

ser Gly Glu
<210> 18
<211> 13
<212>  PRT
<213>

<220>

<223>

<400> 18

Trp Tyr GIn Gln
Asn Asn Gln Arg
55
ser Gly Thr Ser
70

Glu Ala Asp Tyr
85

Ala Phe Gly Gly
100

Artificial sequence

Synthetic sequence

Leu Thr Gln Pro
5

Met Ser Cys Ser
20

Trp Tyr Gln Gln

Asn Asn Gln Arg
55

Ser Gly Thr Ser
70

Glu Ala Asp Tyr
85

val Phe Gly Gly
100

Artificial Sequence

Synthetic sequence

Leu

40

Pro

Ala

Ty r

Gly

Pro

Gly

Leu

40

Pro

Ala

Tyr

Gly

Her3-100wo1_sL
Pro Gly Thr Ala

Ser Gly val Pro
60

Ser Leu Ala Ile
75

Cys Ala Ala Trp
90

Thr Lys Leu Thr
105

ser Ala Ser Gly
10

Ser Ser Ser Asn
25

Pro Gly Thr Ala

ser Gly val Pro
60

Ser Leu Ala Ile
75

Cys Ala Ala Trp
90

Thr Lys Leu Thr
105

Pagina 10

Pro

45

AsSp

Ser

Asp

val

Thr

Ile

Pro

45

Asp

Ser

Asp

val

Lys

Arg

Gly

Asp

Leu
110

Pro

Gly

30

Lys

Arg

Gly

Asp

Leu
110

Leu

Phe

Leu

Ser
95

Gly

15

Leu

Leu

Phe

Leu

ser
95

Leu

Ser

Arg

&0

Pro

Gln

Asn

Leu

ser

Arg

80

Leu



Her3-100wWol_sL
Sser Gly Ser Ser Ser Asn Ile Gly Leu Asn Tyr val Ser
1 5 10

<210> 19

<211> 13

<212> PRT

<213> Artificial Sequence
<220>

<223> Synthetic sequence
<400> 19

Sser Gly Ser Leu Ser Asn Ile Gly Leu Asn Tyr val Ser
1 5 10

<210> 20

<211> 13

<212> PRT

<213> artificial Sequence

<220>

<223> Synthetic sequence

<400> 20

Arg Gly Ser Ser Ser Asn Ile Gly Leu Asn Tyr val Ser
1 5 10
<210> 21

<211> 7

<212> PRT

<213> Artificial Sequence

<220>
<223> Synthetic sequence

<400> 21

Arg Asn Asn Gln Arg Pro Ser
1 5

<210> 22

<211> 11

<212> PRT

<213> artificial Sequence

<220>

<223> Synthetic sequence

<400> 22

Ala Ala Trp Asp Asp Ser Leu Ser Gly Glu val
i 5 10
<210> 23

<211> 11

<212> PRT

<213> artificial Sequence

<220
<223> Synthetic sequence
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Her3-100wol_sL

<400> 23

Ala Ala Trp Asp Asp Ser Pro Pro Gly Glu Ala
1 5 10
<210> 24

<211> 11

<212> PRT

<213> aArtificial Sequence

<220>

<223> synthetic sequence

<400> 24

Ala Ala Trp Asp Asp Ser Pro Ser Gly Glu Ala
1 5 10
<210> 25

<211l> 11

<212> PRT

<213> Artificial Sequence

<220>
<223> Synthetic sequence

<400> 25

Ala Ala Trp Asp Asp Ser Leu Pro Gly Glu val
1 5 10

<210> 26

<211> 11

<212> PRT

<213> Artificial Sequence

<220>

<223> Synthetic sequence

<400> 26

Ala Ala Trp Asp Asp Gly Leu Pro Gly Glu val
1 5 10
<210> 27

wZllss 11

<212> PRT

<213> Artificial Sequence

<220>

<223> sSynthetic sequence
<400> 27

Ala Ala Trp Asp Asp Ser Leu Ile Gly Glu val
1 5 10

<210> 28
<211> 11
<212> PRT

<213> Artificial sequence

<220>
Pagina 12



Her3-100wol_sL
<223> Synthetic sequence

<400> 28

Ala Ala Trp Asp Asp Ser Leu Ser Gly Glu aAla
1 5 10
<210> 29

<211> 11

<212> PRT

<213> Artificial Sequence

<220>

<223> Synthetic sequence

<400> 29

Ala Ala Trp Asp Asp Ser Pro Ser Gly Glu val
1 5

<210> 30

L2lds i

<212> PRT

<213> aArtificial Sequence

<220>

<223> Synthetic sequence

<400> 30

Ala Ala Trp Asp Asp Ser Leu Arg Gly Glu val
1 5 10
<210> 31

<211l> 5

<212> PRT

<213> artificial Sequence

<220>
<223> synthetic sequence

<400> 31

Tyr Tyr Tyr Met Gln
1 5

<210> 32
<211> 17
<212> PRT

<213> Artificial Sequence

<220>
<223> Synthetic sequence

<400> 32

Tyr Ile Gly ser Ser Gly Gly val Thr Asn Tyr ala Asp Ser val Lys
1 5 10 15

Gly

Pagina 13




<210>
<211>
<212>
<213>

<220>
<223>

<400>

Her3-100wol_sL
33
17
PRT
artificial Sequence

synthetic sequence

33

Ile Ile Gly Ser Ser Gly Gly val Thr Asn Tyr Ala Asp Ser val Lys
1 5 15

Gly

<210>
<211>
<212>
<213>

<220>
<223>

<400>
1

Gly

<210>
<211>
<212>
<213>

<220>
<223>

<400>

10

34

17

PRT

Artificial Sequence

Synthetic sequence

34

val Ile Gly Ser Ser Gly Gly val Thr Asn Tyr Ala Asp Ser val Lys
5 10 15

35

9

PRT

Artificial Sequence

Synthetic sequence

35

Xa1 Gly Leu Gly Asp Ala Phe Asp Ile
5

<210>
<211>
<212>
<213>

<220>
<223>

<400>

36

30

PRT

Artificial sequence

Synthetic sequence

36

Glu val Gln Leu Leu Glu Ser Gly Gly Gly Leu val GIn Pro Gly Gly
1 5 10 15

Ser Leu Arg Leu Ser Cys Ala Ala Ser Gly Phe Thr Phe Ser
20

25

Pagina 14




<210>
<211>
<212>
<213>

<220>
<223>

<400>

1

<210>
<211>
<212>
<213>

<220>
<223>

<400>

Her3-100w01_sSL
37
14
PRT
artificial Sequence

Synthetic sequence

37

Trp val Arg Gln Ala Pro Gly Lys Gly Leu Glu Trp val Ser
5 10

38

32

PRT

Artificial sequence

Synthetic sequence

38

| Arg Phe Thr Ile Ser Arg Asp Ash Ser Lys Asn Thr Leu Tyr Leu Gln
i 10 15

5

Met Asn Ser Leu Arg Ala Glu Asp Thr ala val Tyr Tyr Cys Ala Arg
20 30

| <210>
; <211>
| <212>

<213>

<220>
<223>

<400>

25

39

1

PRT

Artificial Sequence

synthetic sequence

39

Trp Gly GIn Gly Thr Met val Thr val Ser Ser
¥ 5 10

<211>
<212>
<213>

<220>

|
|
|
<210>
<223>

<400>

40

22

PRT

Artificial sequence

Synthetic sequence
40

Gln ser val Leu Thr GIn Pro Pro Ser Ala Ser Gly Thr Pro Gly Gln
1 5

10 15

Arg val Thr Ile Ser Cys

|
| <210>
| <211>
<212>
<213>

20

41

15

PRT

Artificial Ssequence
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<220>

<223> Synthetic sequence

<400> 41

Trp Tyr GIn GIn Leu Pro Gly Thr Ala Pro Lys Leu Leu Ile Ser
1 5 10 15
<210> 42

<211> 32

<212> PRT

<213> artificial Sequence

<220>
<223> Synthetic sequence

<400> 42

Gly val Pro Asp Arg Phe ser Gly Ser Lys Ser Gly Thr Ser Ala Ser
I 5 10 15

Leu Ala Ile Ser Gly Leu Arg Ser Glu Asp Glu Ala Asp Tyr Tyr Cys
20 25 30

<210> 43

<211> 10

<212> PRT

<213> Artificial Sequence

<220>

<223> Synthetic sequence

<400> 43

Phe Gly Gly Gly Thr Lys Leu Thr val Leu
1 5 : 10
<210> 44

<211> 22

<212> PRT

<213> Artificial Sequence

<220>

<223> Synthetic sequence

<400> 44

Gln Tyr Glu Leu Thr GIn Pro Pro Ser Ala Ser Gly Thr Pro Gly Gln
i 5 10 15

Arg val Thr Met Ser Cys
20

<210> 45
<211> 330
<212> PRT

<213> Homo sapiens
<400> 45

Ala Ser Thr Lys Gly pro Ser val Phe Pro Leu Ala Pra Ser Ser Lys
Pagina 16



ser

Phe

Gly

Leu

65

Tyr

Lys

Pro

Lys

val

145

Ty

Glu

His

Lys

G1n

225

Leu

Pro

Asn

Thr

Pro

val

50

Ser

Ile

val

Ala

Pro

130

val

val

Gln

Gln

Ala

210

Pro

Thr

Ser

Tyr

ser

Glu

35

His

ser

Cys

Glu

Pro

115

Lys

val

Asp

Tyr

Asp

195

Leu

Arg

Lys

ASp
2

Lys

Gly

20

Pro

Thr

val

Asn

Pro

100

Glu

Asp

Asp

Gly

Asn

180

Trp

Pro

Glu

Gly

val

Phe

val

val

85

Lys

Leu

Thr

val

val

165

ser

Leu

Ala

Pro

Asn Gln

Thr

Thr

Thr

Thr

Pro

Thr

70

AsSn

Ser

Leu

Leu

Ser

150

Glu

Thr

Asn

Pro

Gln

230

val

val

Pro

Ala

val

Ala

55

val

His

Cys

Gly

Met

135

His

val

Tyr

Gly

Ile

215

val

Ser

Glu

Pro

Ala

ser

40

val

Pro

Lys

Asp

Gly

Ile

Glu

His

Arg

Lys

200

Glu

Tyr

Leu

Trp

val

Her3-100wo1l_SL
10

Leu

25

Trp

Leu

Ser

Pro

sSer

Asp

Asn

val

185

Glu

Lys

Thr

Thr

Glu

265

Leu

Gly Cys

Asn Ser

Gln ser

Ser Ser
75

Ser Asn
90

Thr His

Ser val

Arg Thr

Pro Glu
155

Ala Lys
170

val ser

Tyr Lys

Thr Ile

Leu Pro

235

Cys Leu
250

Ser Asn

Asp Ser

Leu

Gly

Ser

60

Leu

Thr

Thr

Phe

Pro

140

val

Thr

val

Cys

Ser

220

Pro

val

Gly

Asp

Pagina 17

val

Ala

45

Gly

Gly

Lys

Cys

Leu

125

Glu

Lys

Lys

Leu

Lys

Ser

Lys

Gln

Gly

Leu

Thr

val

Pro

110

Phe

val

Phe

Prao

Thr

190

val

Ala

Arg

Gly

Pra

270

Ser

15

Asp

Thr

Tyr

Gln

Asp

95

Pro

Pro

Thr

Asn

Arg

val

Ser

Lys

Asp

Phe

255

Glu

Phe

Tyr

Ser

Ser

Thr

80

Lys

Cys

Pro

Cys

Trp

160

Glu

Leu

AsSn

Gly

Glu

240

Tyr

AsSn

Phe



Leu Tyr Ser

290

215

val Phe Ser Cys

305

GIn Lys Ser Leu

<210>
<211>
<212>
<213>

<220>
<223>

<400>

46
330
PRT

Ser

Ser
325

val
310

Leu

Lys Leu Thr val

295

Met

Ser

Artificial Sequence

Synthetic sequence

46

Ala Ser Thr Lys

1

ser

Phe

Gly

Leu

65

Tyr

Lys

Pro

Lys

val

145

Tyr

Thr

Pro

val

50

ser

Ile

val

Ala

Pro

130

val

val

ser Gly
20

Glu Pro
35

His Thr

Ser val

Cys Asn

Glu Pro

100

Pro Glu
115
Lys Asp

val Asp

Asp Gly

Gly
5
Gly
val
Phe
val
val
85
Lys
Leu
Thr

val

val
165

Pro

Thr

Thr

Pro

Thr

70

AsSn

Ser

Leu

Leu

sar

150

Glu

ser

Ala

val

Ala

55

val

His

Cys

Gly

Tyr

135

His

val

280

ASD
His

Pro

val
Ala
ser
40

val
Pro
Lys
Asp
&1y
Ile

Glu

His

Her3-100wol_SL

Lys

Glu

Gly

Phe

Leu

25

Trp

Leu

ser

Pro

Lys

Pro

Thr

AsSp

AsSN

ser Arg Trp
300
Ala Leu His

315

Lys
330

Pro Leu Ala
10

Gly Cys Leu

Asn Ser Gly

GIn Ser ser
60

Ser Ser Leu
75

ser Asn Thr
90

Thr His Thr

Ser val Phe

Arg Glu Pro
140

Pro Glu val
155

Ala Lys Thr
170

Pagina 18

285

Gln GIn Gly Asn

Asn His Tyr Thr

Pro

val

Ala

45

Gly

Gly

Lys

Cys

Leu

125

Glu

Lys

Lys

ser

Leu

Thr

val

Pro

110

Phe

val

Phe

Pro

ser

15

Asp

Thr

Tyr

Gln

Asp

95

Pro

Pro

Thr

Asn

175

320

Lys

Tyr

Ser

ser

Thr

80

Lys

Cys

Pro

Cys

Trp

Glu



Glu Gln Tyr

His GIn Asp
195

Lys Ala Leu
210

Gln Pro Arg
225

Leu Thr Lys

Pro Ser Asp

Asn Tyr Lys

Leu Tyr Sser
290

val Phe ser
305

GIn Lys ser

<210> 47

<211> G648
<212> DNA
<Z213>

<220>
<223~

<400> 47
cagtacgaat

tectrgttcty
ccaggaacgg
gaccgattct
tccgaagatg
ttcggcggag
ctgtteccege

agtgacttct

gcgggagtgg

Asn Ser Thr Tyr Arg

180

Trp Leu Asn Gly Lys

Pro Ala Pro Ile Glu

215

Glu Pro Gln val Tyr
230

Asn GIn val Ser Leu

245

ITe Ala val Glu Trp

260

Thr Thr Pro Pro val

280

Lys Leu Thr val asp

295

Cys Ser val Met His
310

Leu Ser Leu Ser Pro

325

tgactcagcc
ggagcagctc
cccccaaact
ctggctccaa
aggctgatta
ggaccaagct
cctccteotga
acccgggagc

agaccaccac

Artificial sequence

Synthetic sequence

accctcageg
caatatcgga
cctcatctct
gtctggcacc
ttattgtgca
gaccgtecctc
ggagcttcaa
cgtgacagtyg

accctccaaa

Her3-100wo1l_SL

val val ser
185

Glu Tyr Lys
Lys Thr Ile
Thr Leu Pro

235

Thr Cys Leu
250

Glu Ser Asn
265

Leu Asp Ser
Lys Ser Arg

Glu Ala Leu
315

Gly Lys

tctgggacce
cttaattatg
aggaataatc
tcageceteec
gcatgggatg
ggtcagecca
gccaacaagg

gcctggaagg

Caaagcaaca

val Leu Thr
190

Cys Lys val

Ser Lys Ala
220

Pro Ser Arg

val Lys Gly

Gly GIn Pro
270

Asp Gly Ser

Trp GIn GlIn

His Asn His

ccgggcagag
tatcctggta
agcggceecte
tggccatcag
acagcctgag
aggctgecec
ccacactggt
cagatagcag

acaagtacgc

Pagina 19

val Leu

Ser Asn

Lys Gly

Asp Glu
240

Phe Tyr
255

Glu Asn

Phe Phe

Gly Asn

Tyr Thr
320

tgtcaccatg
ccagcacctce
aggggteccct
tgggctccgg
tggtgaggta
ctcggtcact
gtgtctcata
cccecgtcaag

ggccagcagc

GO
120
180
240
300
360
420
480
540



Her3-100wol_sL
tacctgagcc tgacgcctga gcagtggaag tcccacagaa gotacagoetg ccaggtcacg

catgaaggga gcaccgtgga gaagacagtyg gcccctgcag aatgctct

<210> 48
<211> 356
<212> DNA

<213> aArtificial sequence

<220>

<223> Synthetic sequence

<400> 48
gaagttcaat

tcttgegcty
cctggtaaag
gctgactccy
ttgcagatga

cttggggatg

tgttagagtc
cttccggatt
gtttggagtg
ttaaaggtcg
acagcttaag

cttttgatat

tggtggcggt
cactttctct
ggtttcttat
cttcactatc
ggctgaggac
ctggggccaa

cttgttcage
tattactata
atcggttett
tctagagaca
acggccgtgt

gggacaatgg

ctggtggttic
tgcagtgggt
ctggtggcgt
actctaagaa
attactgtgc

tcaccgtctc

pagina 20

tttacgtett
tcgeccaagcet
tactaattat
tactctctac
gagagtaggt

aagcgc

600
648

60
120
180
240
300
356



]
SUPERINTENDENCIA DE INDUSTRIA Y COMERCIO
NIT : 800.176.089-2
el
€ RECIBO DE CAJA No. 16 - 0017882
Industria y Comercio
SUPERINTENDENCIA Bogota D.C., Febrero 25 de 2016 - 15:57:03
RECIBIDO DE : CASTILLO GRAU & ASQOCIADOS LTDA. NI 800.098.704
*** Soporte del Pago ***

TIPO PAGQO BANCO CUENTA No. PAGO FECHA PAGO VR PAGO

CONSIGNACION BANCO DE BOGOTA 062754387 745654980 25/02/2016 259.912.00
“** Conceptos Pagados ***

CANT. RENTISTICO /QQNCEPTO Vr.UNDITARIO Vr.CONCEPTO
1'50005-01-08 QTROS SERVICIOS DE PROPIEDAD, 99 ffTROS SERVCIOS ADMINISTRATIVOS 132.000.00 132.000.00

| $132.000.00

SON: **CIENTO TREINTA ¥ DOS yéos MONEDA CORRIENTE***

Rﬁgﬁs*g*onsable:

Recibo de Caja Aplicado al Expediente No.

@)
|NTENDENCIA DE |NDUSTRIAY COMERCI

| T

3516
i chujgr%ﬁ%ﬁi%. Eve 378 FASENACIONAL!
a. 1

Act 328 CTDLNFORMAOON Folios' 29

Sede Centro: Carrera 13 No, 27 - 00 Pisos 3,4,5 ¥ 10 Bogota, D.C.- Colombia

Wel: www.sic.gov.co c-mal: intoflsic.gov.co Conmulador: {571] 5870000 Fax: (571) 5670284 Linea; 018000-910165 Call Conler: [571) 6513240
. Febrero 205 de 2016 - 15:57.04




