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SUPERINTENDENCIA DE INDUSTRIA Y COMERCIO

RAD: 14­184891­  ­2
DEP: 2020  DIRECCION DE NUEVAS CREACIONES 
TRA: 11  PCT­PATENTE DE INVENCION CAPITULOS I Y II 
ACT: 430   REQUERSOLICITA                    

FECHA:  2015­06­19 10:18:00
EVE:  378  FASE NACIONAL INCLUIDO CAPITULO I 
FOLIOS:   8

Como resultado del examen de fondo realizado,  con fundamento en el  Artículo 45 de la 
Decisión 486 de la Comisión de la Comunidad Andina, se comunica:

1. Documentos estudiados  

Descripción: 14-184891-00000-0000 22/Agosto/2014
Reivindicaciones: 14-184891-00000-0000 22/Agosto/2014
Dibujos: 14-184891-00000-0000 22/Agosto/2014
Secuencias: 14-184891-00000-0000 22/Agosto/2014
Prioridad: JP 2012-038644 24/Febrero/2012

2. Análisis de la Prioridad

Se acepta la reivindicación de prioridad porque ésta solicitud fue presentada dentro del plazo 
establecido  (Art.  9  D  486)  y  su  contenido  técnico  corresponde  con  el  de  la  prioridad 
reivindicada.

3. Objeto de la invención

De acuerdo con lo establecido en el numeral 1.2.2.2  del Título de la Circular Única para 
efectos del examen de patentabilidad, se tendrá en cuenta la tasa pagada por el solicitante 
al  momento  de  comenzar  el  examen  para  las  reivindicaciones  adicionales;  esto  es  que 
cuando la solicitud contenga más de diez (10) reivindicaciones y no se haya pagado la tasa 
complementaria, sólo se estudiarán las cubiertas por la tasa pagada. En la presente solicitud 
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se estudiaran  las  32  reivindicaciones del  radicado N°  14-184891-00000-0000,  ya  que el 
solicitante cancelo las tasas de presentación y de reivindicaciones adicionales. 

Título de la solicitud: “Promotor proveniente de la torenia capaz de actuar en pétalos”

El  problema  planteado  en  esta  solicitud  consiste  en  la  necesidad  de  obtener  nuevos 
promotores para  controlar  el  fenotipo  deseado en plantas para  evitar  el  uso repetido de 
promotores  conocidos  en  la  expresión  de  genes  exógenos  que  pueden  causar 
silenciamiento génico 

Para resolver este problema técnico la solicitud en estudio proporciona un nuevo promotor 
que es útil para controlar el fenotipo del color de la flor de una planta.

El objeto de la presente solicitud se relaciona con la Clasificación Internacional de Patentes 
(CIP): A01H 005/000, C12N 001/015, C12N 001/019, C12N 015/0009, C12N/001/021

4. Excepción a la Patentabilidad (Art 20 D 486 literal (d))

El objeto de las reivindicaciones 4 a 7, 11 a 14, 18 a 21, 24 a 26 y 29 a 32 no es patentable 
citado de acuerdo con el literal (d) del Art citado, debido a que hace referencia a plantas o 
partes de plantas que constituyen una exclusión a la patentabilidad.

5. De la solicitud de patente 

Reivindicaciones (Art 30 D 486, Art 22 PCT)

1. Las  reivindicaciones 1,  8 y 15 no son claras  porque hacen referencia  a un ácido 
nucleico que comprende una secuencia de bases modificada por adición, eliminación 
y/o  sustitución  de  una  o  varias  secuencias  con  respecto  a  una  secuencia  de 
referencia o a un ácido nucleico que está definido por un porcentaje de identidad de 
por  lo  menos  el  90% con respecto  a  dicha  secuencia  de  referencia,  pero  dichas 
modificaciones  no  son  definidas  correctamente  por  su  estructura,  ya  que  no  se 
especifican el número, la posición y el cambio especifico (ej. G123C) o la secuencia 
de nucleótidos resultante modificada. Se recuerda al solicitante que un ácido nucleico 
debe ser caracterizado por su secuencia completa de nucleótidos, la cual además 
debe ser adjunta en un listado aparte con su respectivo SEQ ID NO, y referenciado de 
esta  manera  en  cada  una  de  las  reivindicaciones  correspondientes  y que  no  es 
correcto emplear porcentajes de identidad para definirlo, puesto  que  esto impide 
establecer  a  secuencia nucleótida exacta a la que se refiere.

2. Las reivindicaciones 2, 3, 9, 10, 16, 17, 22, 23, 27 y 28, no son claras debido a que 
hacen  referencia  a  un  vector  de  expresión  pero  dicha  molécula  no  se  encuentra 
correctamente definida por  su estructura.  Se recuerda al  solicitante  que un vector 
debe ser caracterizado por su secuencia completa de nucleótidos, la cual además 
debe ser adjunta en un listado aparte con su respectivo SEQ ID NO, y referenciado de 
esta manera en cada una de las reivindicaciones correspondientes.

6. Unidad de invención (Art 25 D 486)

La solicitud no cumple con el requisito de unidad de invención porque se refiere a 5, grupos 
inventivos.

Los grupos inventivos están definidos por las siguientes características esenciales:

1. Grupo 1 reivindicaciones 1 a 4, 8 a 11: Un ácido nucleico capaz de funcionar como 
una región reguladora de la transcripción del gen F3’5’H de toreina seleccionado del 
grupo : (1) SEQ ID NO: 20 o SEQ ID NO 12, (2) un ácido nucleico capaz de hibridarse 
bajo  condiciones  altamente  estrictas  con  un  ácido  nucleico  compuesto  de  una 
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secuencia de bases complementaria a la SEQ ID NO: 20 o 12, el vector y la célula 
huésped que lo(s) contiene(n).

2.  Grupo 2 reivindicaciones 15, 16, 17 y 18: Un ácido nucleico capaz de funcionar como 
una región reguladora de la transcripción del gen F3’5’H de toreina seleccionado del 
grupo: (1) SEQ ID NO 21, (2) un ácido nucleico capaz de hibridarse bajo condiciones 
altamente estrictas con un ácido nucleico compuesto de una secuencia de bases 
complementaria a la SEQ ID NO: 21, el vector y la célula huésped que lo contienen.

3. Grupo 3 reivindicaciones 27, 28 y 29: El vector de expresión y la célula huésped que 
contienen la secuencia de bases SEQ ID NO: 21 y 12 

4. Grupo 4 reivindicaciones 23 y 24: El vector de expresión y la célula huésped que 
contienen la secuencia de bases SEQ ID NO: 20, 21 y 12.

5. Grupo 5 reivindicaciones 22, 24 y 25: El vector de expresión y la célula huésped que 
contienen la secuencia de bases SEQ ID NO: 20 y 21

Las características de los grupos inventivos [1 a 5]  definen materia  sin ninguna relación 
técnica. Ya que no pueden encontrarse elementos técnicos particulares correspondientes en 
las reivindicaciones, esas invenciones no están vinculadas por un concepto inventivo único 
debido a que, al realizar una comparación estructural entre las secuencias de nucleótidos de 
los promotores reclamados se encuentran que no todas presentan una estructura común 
debido a que la SEQ ID NO: 21 no presenta un identidad significativa con ninguna de las 
otras  dos  secuencias  reclamadas  esto  se  evidencia  en  los  porcentajes  de  identidad 
registrados en la tabla 1,  que corresponde a los resultados del  alineamiento  múltiple  de 
dicha secuencia con las demás reclamadas en la solicitud. En consecuencia, cada una de 
grupos inventivos [1 a 5] representa una invención diferente. Por lo tanto, se considera que 
hay (5) invenciones en las reivindicaciones.

Tabla N° 1 (Alineamiento de las secuencias para los promotores reclamados)

Nombre Longitud Nombre Longitud Identidad

SEQ_ID_NO_12 685 SEQ_ID_NO_20 1618 82.92

SEQ_ID_NO_12 685 SEQ_ID_NO_21 1416 44.67

SEQ_ID_NO_20 1618 SEQ_ID_NO_21 1416 39.9

Se le  sugiere  al  solicitante  restringir  la  materia  a  patentar  en  un  solo  concepto  común 
inventivo especificando el avance tecnológico sobre el estado de la técnica. Esto se logra 
entre otras formas definiendo las características esenciales de la invención  y mostrando las 
otras características particulares como dependientes, pero sin perjuicio de la concisión de 
las nuevas reivindicaciones tanto independientes como dependientes.

El solicitante también puede realizar una o más de las divisionales de acuerdo a los grupos 
de conceptos técnicos inventivos presentados en esta solicitud, esto claro,  sin ampliar  el 
objeto inicial de la invención.

7. Determinación del Estado de la Técnica

El estado de la técnica se determinó con base en la fecha de presentación de la solicitud de 
prioridad: 24 de febrero de 2012, y se encontraron los siguientes documentos que anticipan 
el objeto de esta solicitud:
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Ítem Documento Título Fecha de Publicación*

D1 US 7422881
“DNAs coding for flavone synthases, methods of using 

flavone synthase DNAs, and plants, flowers, and vectors 
containing flavone synthase DNAs”

09/Septiembre/2008

D2 EP 2292764
“Flavonoid 3',5' hydroxylase gene sequences and uses 

therefor”
09/Marzo/2011

El documento D11 divulga un ADN obtenido por ejemplo de boca de dragón o Torenia que 
codifica una enzima que puede convertir flavonas directamente, así como las secuencias de 
ADN y las secuencias de aminoácidos para las enzimas codificadas que están listados en 
las SEQ ID NO: 1 y 2 o 3 y 4, también enseña la introducción de estos genes en plantas 
para alterar el color de las flores (Pág. 1, Resumen).

El documento D22 divulga el uso y la actividad de una secuencia genética que codifica una 
hidroxilasa  de  flavonoides 3’-5’  (F3´5´H)  y  su  correspondiente  polipéptido  inter  alia para 
manipular  el  color  de las flores  o partes  de estas en otros  tejidos de la planta (Pág.  1, 
Resumen)

8. Examen de Patentabilidad (Art 14 D486)

Nivel inventivo (Art18 D486)

La reivindicación 1 consiste en: “Un ácido nucleico seleccionado del grupo que consista de  
lo siguiente: (…)” (Radicado No. 14-184891-00000-0000)

Comparación de las características técnicas esenciales, con las del estado de la técnica:

Características esenciales D1 D2

Un ácido nucleico seleccionado 
del  grupo  que  consista  de  lo 
siguiente:

Un  promotor  especifico  de 
pétalos  derivado  de  cineraria 
seleccionado  del  grupo  que 
comprende (Pág. 30, Rev. 1)

Una  molécula  aislada  de  ácido  nucleico 
para  uso  como  promotor  la  cual  es 
operable en tejidos de pétalos (Pág. 111, 
Rev. 1)

(1) un ácido nucleico compuesto 
de la  secuencia  de bases  que 
se muestra en SEQ ID NO: 20; 

(1) todo o una porción de un 
polinucleótido  que  tiene  la 
secuencia  de  nucleótidos 
indicada en la SEQ ID NO: 9 
(Pág. 30, Rev. 1)

La  molécula  de  ácido  nucleico  es 
seleccionada de  las   SEQ ID NO:  5  o 
SEQ ID NO: 30 (Pág. 111, Rev. 2)

(2) un ácido nucleico capaz de 
funcionar  como  una  región 
regulatoria  de  transcripción  del 
gen  F3'5'H  de  torenia  y 
compuesto de una secuencia de 
bases modificada por medio de 
la  adición,  eliminación  y/o 
sustitución  de  una  o  varias 
secuencias  de  bases  en  la 
secuencia  de  bases  que 
aparece en SEQ ID NO: 20; 

La  molécula  de  ácido  nucleico  aislada 
operablemente unida a una molécula de 
ácido  nucleico  que  comprende  una 
secuencia de nucleótidos que codifica una 
hidroxilasa  de  flavonoides  3’  5’  (F5’3’H) 
(Pág. 111, Rev. 3) la enzima (F3’5’ H) es 
clave en la vía de flavonoides (ej. Petunia 
spp., Torenia Spp.) (Pág. 3, Párr. [0010]) 

(3) un ácido nucleico capaz de 
funcionar  como  una  región 
regulatoria  de  transcripción  del 
gen  F3'5'H  de  torenia  e 
hibridarse  bajo  condiciones 
altamente estrictas con un ácido 
nucleico  compuesto  de  una 
secuencia  de  bases 
complementaria  a  la  secuencia 
de  bases  que  se  muestra  en 
SEQ ID NO: 20; and, 

(2)  un  polinucleótido  que 
hibrida  con  todo  o  una  parte 
de  del  polinucleótido  que 
comprende  la  secuencia  de 
nucleótidos  indicada  en  la 
SEQ  ID  NO:  9  bajo 
condiciones astringentes y que 
funciona como un promotor de 
una región codificante de una 
hidroxilasa  de  flavonoides  3’, 
5’ (F3’5’H).(Pág. 30, Rev. 1)

O una secuencia de nucleótidos capaz de 
hibridar con al menos una de las SEQ ID 
NO: 5 o SEQ ID NO: 30 (Pág. 111, Rev. 
1)

(4) un ácido nucleico capaz de 
funcionar  como  una  región 
regulatoria  de  transcripción  del 
gen F3'5'H de torenia y tener al 

Un ejemplo de un ADN que se 
hibrida  bajo  condiciones 
astringentes  es un ADN que 
tiene  cierta  identidad  de 

O una secuencia de nucleótidos que tiene 
al menos 90% de identidad en secuencia 
con las SEQ ID NO: 5 o SEQ ID NO 30 
(Pág. 111, Rev. 1)

1 En línea: http://www.google.co.ug/patents/US7422881
2 En línea: http://www.google.com/patents/EP2292764A1?cl=en 
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menos un 90% de identidad de 
secuencia  con la 20 secuencia 
de  bases  que  se  muestra  en 
SEQ ID NO: 20

secuencia  o  mayor  con  la 
secuencia  de  nucleótidos  del 
ADN usada como prueba  y la 
identidad de secuencia es por 
ejemplo 70% a 98% o mayor 
(Pág. 9, Párr. [0058])

El documento D1 se considera el estado de la técnica más cercano a la invención definida 
en la reivindicación 1 ya que divulga un promotor especifico de pétalos derivado de cineraria 
seleccionado del grupo que comprende:(1) todo o una porción de un polinucleótido que tiene 
la secuencia de nucleótidos indicada en la SEQ ID NO: 9, (2) un polinucleótido que hibrida 
con todo  o  una parte  de  del  polinucleótido  que  comprende  la  secuencia  de  nucleótidos 
indicada  en  la  SEQ  ID  NO:  9  bajo  condiciones  astringentes  y  que  funciona  como  un 
promotor de una región codificante de una hidroxilasa de flavonoides 3’, 5’ (F3’5’H) (Pág. 30, 
Rev. 1), adicionalmente se divulga un ejemplo de un ADN que se hibrida bajo condiciones 
astringentes que es un ADN que tiene cierta identidad con la secuencia de nucleótidos del 
ADN usada como prueba y la identidad de secuencia es por ejemplo entre un 70% a un 98% 
o mayor (Pág. 9, Párr. [0058]).

En cuanto al documento D2 divulga una molécula aislada de ácido nucleico para uso como 
promotor  la  cual  es  operable  en  tejidos  de  pétalos  que  comprende  una  secuencia  de 
nucleótidos  seleccionada  de  las  SEQ ID NO:  5  o  SEQ ID NO:  30  o  una secuencia  de 
nucleótidos que tiene al menos 90% de identidad en secuencia con las SEQ ID NO: 5 o SEQ 
ID NO 30 o una secuencia de nucleótidos capaz de hibridar con al menos una de las SEQ ID 
NO: 5 o SEQ ID NO: 30 (Pág. 111, Rev. 1), donde dicha molécula de ácido nucleico aislada 
esta operablemente unida a una molécula de ácido nucleico que comprende una secuencia 
de nucleótidos que codifica una hidroxilasa de flavonoides 3’ 5’ (F5’3’H) (Pág. 111, Rev. 3) la 
cual es clave en la vía de síntesis de flavonoides en plantas (ej. Petunia spp., Torenia Spp.) 
(Pág.  3,  Párr.  [0010]).  Adicionalmente  el  documento D1 divulga un  vector  en el  cual  el 
plasmido pCGP175 que contiene el cDNA del gen F3’5’H (Pág. 8, Párr. [20], Figura 5)

La diferencia entre la invención, definida en la reivindicación 1 y el  promotor específico de 
D1  consiste  en  que  la  solicitud  hace  referencia  a  un  ácido  nucleico  compuesto  de  la 
secuencia de bases que se muestra en SEQ ID NO: 20.

El efecto técnico asociado a un ácido nucleico con la secuencia reclamada es la regulación 
de la expresión de los genes de la vía de flavonoides en plantas de petunia para la obtención 
de flores rojizas y en plantas de rosa para  la obtención de plantas con acumulación de 
delfinidina.

Por lo tanto,  el  problema técnico objetivo que pretende resolver esta invención se puede 
formular  así:  “cómo  modificar  el  promotor  específico  para  pétalos  conocido  en  D1 para 
obtener promotor alternativo”.

Sin embargo, una molécula aislada de ácido nucleico que sirve como promotor operable en 
tejidos  de  pétalos  (Pág.  111,  Rev.  1)  ya  había  sido  divulgada  previamente  en  D2  que 
enseña, esta molécula de ácido nucleico aislada operablemente unida a una molécula de 
ácido nucleico que comprende una secuencia de nucleótidos que codifica una hidroxilasa de 
flavonoides 3’  5’  (F5’3’H) (Pág. 111, Rev. 3),  donde dicha enzima clave en la vía de los 
flavonoides conduce a pigmentos basados en cianidina los cuales en muchas especies (ej. 
Rosa spp., Petunia spp) contribuye a la obtención de colores rojos o rosados en las flores 
(Pág.  3,  Párr.  [0009])  y  donde  la  expresión  de  dicho  ácido  nucleico  conduce  a  niveles 
detectables de delfinidina en los tejidos del pétalo (Pág. 111, Rev. 3).

En consecuencia, la persona del oficio normalmente versada en la materia, emplearía las 
enseñanzas sobre un promotor del gen F3’5’H derivado de Torenia del documento D2 para 
obtener  un promotor  especifico de F3’5’H en pétalos que permite regular el  color de las 
flores y la acumulación de pigmentos según lo divulgado en el documento D1, llegando así al 
objeto de la reivindicación 1 de la solicitud. Por lo cual se considera obvia.
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Las reivindicaciones 2 a 4 y 8 a 11 no mencionan características técnica adicionales que 
hagan inventivo el ácido nucleico de la reivindicación 1. Por lo cual se consideran obvias.

Conclusión:
La reivindicación 1 cumple el requisito de novedad (Art. 16), pero no cumple con el requisito 
de nivel inventivo (Art. 18).

La reivindicación 15 consiste en “Un ácido nucleico seleccionado del grupo que consista de  
lo siguiente: (…)” (Radicado No. 14-184891-00000-0000)

Comparación de las características técnicas esenciales, con las del estado de la técnica:

Características esenciales D2 D1

Un  ácido  nucleico  seleccionado  del  grupo 
que consista de lo siguiente:

Una  molécula  aislada  de  ácido 
nucleico para uso como promotor 
la cual  es operable en tejidos de 
pétalos (Pág. 111, Rev. 1)

Genes  que  codifican 
proteínas  que poseen 
actividad  flavona 
sintetasa  (FNS)  (Pág. 
6, Párr. [60])

(1)  un  ácido  nucleico  compuesto  de  la 
secuencia de bases que se muestra en SEQ 
ID NO: 21; 

La molécula de ácido nucleico es 
seleccionada de  las  SEQ ID NO: 
5  o  SEQ  ID  NO:  30  (Pág.  111, 
Rev. 2)

No se menciona

(2)  un  ácido  nucleico  capaz  de  funcionar 
como una región regulatoria de transcripción 
del  gen F3'5'H de torenia  y  compuesto  de 
una  secuencia  de  bases  modificada  por 
medio  de  la  adición,  eliminación  y/o 
sustitución  de  una  o  varias  secuencias  de 
bases en la secuencia de bases que aparece 
en SEQ ID NO: 21; 

La  molécula  de  ácido  nucleico 
aislada  operablemente  unida  a 
una  molécula  de  ácido  nucleico 
que comprende una secuencia de 
nucleótidos  que  codifica  una 
hidroxilasa  de  flavonoides  3’  5’ 
(F5’3’H)  (Pág.  111,  Rev.  3)  la 
enzima (F3’5’ H) es clave en la vía 
de  flavonoides  (ej.  Petunia  spp.,  
Torenia  Spp.)  (Päg.  3,  Párr. 
[0010]) 

No se menciona

(3)  un  ácido  nucleico  capaz  de  funcionar 
como una región regulatoria de transcripción 
del  gen  FNS  de  torenia  e  hibridarse  bajo 
condiciones altamente estrictas con un ácido 
nucleico  compuesto  de  una  secuencia  de 
bases  complementaria  a  la  secuencia  de 
bases que se muestra en SEQ ID NO: 21; y

O  una  secuencia  de  nucleótidos 
capaz  de  hibridar  con  al  menos 
una de las SEQ ID NO: 5 o SEQ 
ID NO: 30 (Pág. 111, Rev. 1)

Que hibridan con todo 
o  parte  de  las 
secuencias  de 
nucleótidos  listadas 
SEQ ID NO: 1, 3 o 7 
(Pág.  6,  Columna  5, 
Párr. [25]) 

(4)  un  ácido  nucleico  capaz  de  funcionar 
como una región regulatoria de transcripción 
del gen FNS de torenia y que tenga por lo 
menos  un  90% de  identidad  de  secuencia 
con la secuencia de bases que aparece en 
SEQ ID NO: 21.

O  una  secuencia  de  nucleótidos 
que  tiene  al  menos  90%  de 
identidad  en  secuencia  con  las 
SEQ ID NO: 5 o SEQ ID NO 30 
(Pág. 111, Rev. 1)

No se menciona

El documento D2 se considera el estado de la técnica más cercano a la invención definida 
en la reivindicación 15 ya que divulga, una molécula aislada de ácido nucleico para uso 
como promotor la cual es operable en tejidos de pétalos que comprende una secuencia de 
nucleótidos  seleccionada  de  las  SEQ ID NO:  5  o  SEQ ID NO:  30  o  una secuencia  de 
nucleótidos que tiene al menos 90% de identidad en secuencia con las SEQ ID NO: 5 o SEQ 
ID NO 30 o una secuencia de nucleótidos capaz de hibridar con al menos una de las SEQ ID 
NO: 5 o SEQ ID NO: 30 (Pág. 111, Rev. 1), donde dicha molécula de ácido nucleico aislada 
esta operablemente unida a una molécula de ácido nucleico que comprende una secuencia 
de nucleótidos que codifica una hidroxilasa de flavonoides 3’ 5’ (F5’3’H) (Pág. 111, Rev. 3) la 
cual es clave en la vía de síntesis de flavonoides en plantas (ej. Petunia spp., Torenia Spp.) 
(Pág. 3, Párr. [0010]).

En cuanto al documento D1 divulga un ADN obtenido por ejemplo de boca de dragón o 
Torenia que codifica una enzima que puede convertir flavonas directamente, así como las 
secuencias  de ADN y las secuencias  de aminoácidos para  las enzimas codificadas que 
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están listados en las SEQ ID NO: 1 y 2 o 3 y 4, también enseña la introducción de estos 
genes  en  plantas  para  alterar  el  color  de  las  flores  (Pág.  1,  Resumen).  Se  divulgan 
específicamente los genes y proteínas flavonas sintetasas II (FNS) derivados de boca de 
dragón,  Torenia y perilla  capaces de sintetizar flavonas directamente desde las flavononas 
(Pág. 7, Columna 7, Párr. [15-20]). Por ejemplo un gen para la hidroxilasa de flavonoides 3’- 
5’ que es un tipo de citocromo P450 y que participa en la vía de síntesis de flavonoides (Pág. 
7, Columna 7, Párr. [5]). Adicionalmente el documento D2 divulga un vector, en particular un 
vector de expresión que contiene cualquiera de los genes anteriormente mencionados, así 
como un huésped transformado con el vector previamente mencionado (Pág. 5, Columna 3, 
Párr. [60-65]).

La diferencia entre la invención, definida en la reivindicación 1 y el promotor específico de 
D2  consiste  en  que  la  solicitud  hace  referencia  a  un  ácido  nucleico  compuesto  de  la 
secuencia de bases que se muestra en SEQ ID NO: 21.

Por lo tanto,  el problema técnico objetivo que pretende resolver esta invención se puede 
formular  así:  “cómo  modificar  el  promotor  específico  para  pétalos  conocido  en  D2 para 
obtener promotor alternativo”.

El efecto técnico asociado a un ácido nucleico con la secuencia reclamada es la regulación 
de la expresión de los genes de la vía de flavonoides en plantas de petunia para la obtención 
de flores rojizas.

Sin embargo, genes y proteínas flavonas sintasas II (FNS) derivados de boca de dragón, 
Torenia y perilla capaces de sintetizar flavonas directamente desde las flavononas (Pág 7, 
Columna 7, Párr. [15-20]) ya habían sido divulgados previamente en el documento D1 que 
enseña  la  introducción  de  estos  genes en plantas  para  alterar  el  color  de  las  flores  en 
plantas (Pág. 1, Resumen).

En consecuencia, la persona del oficio normalmente versada en la materia, emplearía una 
secuencia de un gen FNS como la divulgada en el documento D1, y obtendría un promotor 
para regular el color de las flores como el del documento D2, para llegar así al objeto de la 
reivindicación 1 de la solicitud. Por lo cual se considera obvia.

Las  reivindicaciones  16  a  18,  23  a  24  y  27  a  29  no  mencionan  características  técnica 
adicionales  que hagan  inventivo  el  ácido  nucleico  de  la  reivindicación  1.  Por  lo  cual  se 
consideran obvias.

Conclusión:
La reivindicación 15 cumple el requisito de novedad (Art. 16), pero no cumple con el requisito 
de nivel inventivo (Art. 18).

9. Conclusión

Los requisitos de Patentabilidad de la presente solicitud están afectados así:

Ítem Documento Reivindicaciones afectadas Requisito que afecta
D1 EP 2292764 2 - 4 y 8 - 11 Nivel inventivo
D2 US 7422881 16 -18, 23 - 24 y 27 - 29 Nivel inventivo



En cumplimiento  del  artículo  45  de  la  Decisión  486  de  la  Comisión  de  la  Comunidad 
Andina,  se  le  indica  que  debe  dar  respuesta  dentro  del  término  de  sesenta  (60)  días 
contados a partir del día siguiente de la fecha de notificación de la presente comunicación. 
En caso de no dar  respuesta  al  presente  requerimiento,  o  si  a  pesar  de  la  respuesta 
subsistieran los impedimentos para la concesión, se denegará la patente.

Se invita al solicitante se sirva indicar, si así lo considera, su renuncia al término faltante de 
sesenta (60) días  para dar respuesta a este requerimiento y presentarla por escrito.

Finalmente, se le recuerda al solicitante que si como respuesta a este requerimiento llegara 
a modificar el capítulo reivindicatorio y éste contenga más de diez (10) reivindicaciones, no 
pagará  la  tasa  de  modificación  voluntaria  pero  sí  la  correspondiente  al  pago  por 
reivindicación adicional.

Notifíquese el  presente oficio  conforme a lo dispuesto en el  numeral  5.2,  literal  e),  del 
capítulo quinto del título primero de la Circular Única No. 10 de 2001. 

El anterior requerimiento fue notificado por fijación en lista, de fecha  2015-06-23

Elaboró: Paula Andrea Moreno Gonzalez
Revisó: Sandra Carolina Crespo 
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INFORME DE BÙSQUEDA DE PATENTES PARA EL No de Radicación: 14-184891 

CRITERIOS PARA LA BÙSQUEDA (anexar pantallazo o reporte en PDF, junto con los boleanos 
utilizados) 

  Palabras clave utilizadas “flavone synthase promoter and their uses” “”F3’5’H promoter for flowers color” 

CLASIFICACIONES  
INTERNACIONALES 

UTILIZADAS PARA LA 
BÚSQUEDA 

C12N1/21, C12N15/09, C12N1/15, C12N1/19, A01H5/02, A01H5/00, C12N5/10 

BASES DE DATOS CONSULTADAS.  

Google patents Science direct pubmed Espacenet 

USPTO NCBI The lens  

INFORMES DE EXÁMENES  REALIZADOS EN OTRAS OFICINAS (documentos patentes, literatura no 
patente etc…) 

Oficina 

Fecha del 
examen o de   

reporte de 
búsqueda de 
documentos 

Anterioridades encontradas para 
el examen o reportados en el 

examen de 
búsqueda(relacionarlos todos) 

Reiv. 
afectadas 

RELEVANCIA 
(requisito que 

afecta) 

FUERON TENIDOS EN CUENTA 
PARA EL EXAMEN EN LA 
OFICINA COLOMBIANA 

 

SI  NO 

EUROPEA 26/08/2014 

WO 2010/050605 A1 1-14 NI X  

Molecular Breeding, 2000, 
vol. 6, pp. 239-246 

1-14 NI  X 

WO 2008/156211 A1 15-32 NI   

USPTO 
No se ha 
realizado 

NA NA NA NA NA 

DOCUMENTOS ADICIONALES  ENCONTRADOS POR EL EXAMINADOR   DE ACUERDO A 
LOS CRITERIOS DE BÙSQUEDA. 

EP 2292764 “Flavonoid 3',5' hydroxylase gene sequences and uses therefor” 09/Marzo/2011 

US 7422881 “DNAs coding for flavone synthases, methods of using flavone synthase DNAs, and 
plants, flowers, and vectors containing flavone synthase DNAs” 09/Septiembre/2008 

BÚSQUEDA DE SECUENCIAS 
Número de depósito / patente y N° de secuencia 

% de identidad 

SEQ ID NO 
(de la solicitud) 

NCBI The Lens EMBL-EBI DDJB Genome Quest 

21 
GI:298099667 

US 7422881 / SEQ 
ID NO: 3 

   

Cobertura del 3% e 
identidad del 100% 

Cobertura del 3% e 
identidad del 100% 

   

 
CRITERIOS DE BÚSQUEDA / UNIDAD DE INVENCIÓN (Pantallazos) 
 

Percent Identity  Matrix - created by Clustal2.1 
 
     1: SEQ_ID_NO_12  100.00    
     2: SEQ_ID_NO_20   85.97  100.00    
     3: SEQ_ID_NO_21   41.65   44.00  100.00 
 
CLUSTAL 2.1 multiple sequence alignment 

 

 

SEQ_ID_NO_12      ------------------------------------------------------------ 

SEQ_ID_NO_20      AATATTTAAAGCACAATCTAAAACGAAGCACAGATTCATTTGTATGAAGCACAGATTCAT 60 



 

 

SEQ_ID_NO_21      ---CTAGTAGATAATATCGTGAATGAT----------ATTTGTAAAGAACGTTGTATTA- 46 

                                                                               

 

SEQ_ID_NO_12      ------------------------------------------------------------ 

SEQ_ID_NO_20      CAGGGGTATTTTAGACAAAAACCCGACGAATATCATCCGTTAGATTTATTTTGAGCAAAT 120 

SEQ_ID_NO_21      ------AATTCAGGACACTTAATTGATGAATCACAATCAAATAATATTATTTTGCAGTAT 100 

                                                                               

 

SEQ_ID_NO_12      ------------------------------------------------------------ 

SEQ_ID_NO_20      CCAATGGCCCATTACTTTTGTCCGCACATACGGAGAAAAGTACCGTCCGCATTTGAACCA 180 

SEQ_ID_NO_21      CTGG--------TACATAAGTATGATATAAATG--ATAAGTGCCAT----------AACT 140 

                                                                               

 

SEQ_ID_NO_12      ------------------------------------------------------------ 

SEQ_ID_NO_20      GAGGGGATGGGAGGGACTGCGAACATAATATAATTCGGGTCAATGGCGTACCAAAAAATG 240 

SEQ_ID_NO_21      GTGAGAAT---ATAAACTATAATCGTAATAAAAATTTG--------TATAGCATAAAAT- 188 

                                                                               

 

SEQ_ID_NO_12      ------------------------------------------------------------ 

SEQ_ID_NO_20      GTCAAATAAATAATGCTACAAGTTAAATGCACGTGATTCTCTTGTTGACCGTTAAATGTT 300 

SEQ_ID_NO_21      ---ATTTAATATTTACTATAAATTCAAT---------------------------AAAAT 218 

                                                                               

 

SEQ_ID_NO_12      ------------------------------------------------------------ 

SEQ_ID_NO_20      GATTTCTATTTTGATCGAATTTTATAGATATTAGCTCAGCTGCTGAGACTGAGAGAGAGA 360 

SEQ_ID_NO_21      CAATGCTACATG-----------------ATTATGTAAGATGATGTGG------------ 249 

                                                                               

 

SEQ_ID_NO_12      ------------------------------------------------------------ 

SEQ_ID_NO_20      TTATTTTAGAAACGGATCTGATCAAGATCGCTCGTGATTATTCTCATCATCTCGTGTAGC 420 

SEQ_ID_NO_21      --ATTTTCTTAACAAAATGATTTTGGCTTGATCGTGATGATACT-ATTAAAAAATAATGA 306 

                                                                               

 

SEQ_ID_NO_12      ------------------------------------------------------------ 

SEQ_ID_NO_20      ATTTAGATTTGGTAAAACCGTAAAAATATCTTGTCTTAACTTCTTCCTATTAATTCCACA 480 

SEQ_ID_NO_21      AGTTTGTCTAGGACATGGCATTGGTTTATAGATAGATGTCCTCATACGTTTATTGGCACT 366 

                                                                               

 

SEQ_ID_NO_12      ------------------------------------------------------------ 

SEQ_ID_NO_20      ATCTCACGCAAAAATGTATTTTTACAGCGACATGCCTTGAGGAGGAATTTCAGTGCTAAA 540 

SEQ_ID_NO_21      TG---ACATTTGTTTCTTTTTATTCTTGTGAATTGGGATATGTGGATTTATAAATATTTT 423 

                                                                               

 

SEQ_ID_NO_12      ------------------------------------------------------------ 

SEQ_ID_NO_20      GACAAAATAGACTTAGAAATGTGCCGTTTGATTAATTTTGGTAGTTAAAAAAAAAAAAAT 600 

SEQ_ID_NO_21      TAGAAGTCTGGCTTGTATTT---CTGATACTAATTTTTATGATATAATTTCTTTATGAAT 480 

                                                                               

 

SEQ_ID_NO_12      ------------------------------------------------------------ 

SEQ_ID_NO_20      TATTTATTTATTTATGCTTAGCCATAATAATTAGGACGGAAACAAGAAGAATTTGCCCAT 660 

SEQ_ID_NO_21      TAATTGATATTAAAGGCTCA--TTTGAAGTTTGCGGATGATTCAATGCGAGCAATAGCGT 538 

                                                                               

 

SEQ_ID_NO_12      ------------------------------------------------------------ 

SEQ_ID_NO_20      TTTTAAGGCCTACGAATAGTATACGGGCCATAACTTTATGGGGGACATTTTCAGGCCTAC 720 

SEQ_ID_NO_21      ATATATTGTGATTGGTTGGTGCACTGCACATATAGGCTCGCATCGAATCATCCG------ 592 

                                                                               

 

SEQ_ID_NO_12      ------------------------------------------------------------ 

SEQ_ID_NO_20      CCAATATGATTGAATGTGCCTCCACTCCAATTATCAAAAAGAAACGCCGACTGAGCTTGA 780 

SEQ_ID_NO_21      CCGTTTGCTTAGGAAATTATAAGACTCATTTTATTAATTTAAAAATAGAATTTGG---GT 649 

                                                                               

 

SEQ_ID_NO_12      ------------------------------------------------------------ 

SEQ_ID_NO_20      GCACGATTTTCAAATGTCTACTCCACAGTGCAAAAATTGCACGATCAATTCTGATG---A 837 

SEQ_ID_NO_21      GAAAGGTAGACGTACGGTACGGCTACGGTACCTAACCTTCGAGGCTTAGACTAAGGGTAA 709 

                                                                               

 

SEQ_ID_NO_12      -------TCCTAT-------------TG------------------CACTCGTTTTTTCT 22 

SEQ_ID_NO_20      AATGTATTCCCATCTATGTAGATGAATGGGAGCGTTTGGGATCCAACACTCGTTTTTTCT 897 

SEQ_ID_NO_21      AGAAAAGACCAGGAAAAGAAAAAATCTAG------------------AATCGTTAAAATA 751 



 

 

                         :** .              *.                   *.*****:::: : 

 

SEQ_ID_NO_12      --------CGACGATTTTCTCTGGTCAGGTCCGTTGTTTGGATTCCGACAGGAGACTGAA 74 

SEQ_ID_NO_20      ACCTATTTCGACGGTTTTCTCTGGTCAGG---------TGGTTTCCGAGAGGGGACTGAA 948 

SEQ_ID_NO_21      TTAAATGCAATTAAATGAAAATAAAAAAGGATAAATAAAGATCCACACCACACCTATCAA 811 

                          ..: ..:* :.:.*..:.*.*         :*.:  .*.. * .  :.* ** 

 

SEQ_ID_NO_12      ATATACAG-----TTGTTGAGCTGCTGATGAGATCAATCAAGTCATCTAAGCT-TATCTT 128 

SEQ_ID_NO_20      ATATACAGTACAGTTGTTGAGATATTGATGAGATCAATCAAGTCGTGTAAGCT-TATCTT 1007 

SEQ_ID_NO_21      TTGTGGAGTCTAATTGTT-TGAACTTGAT----ACAATACAATGATATCTGAAGTATCGT 866 

                  :*.*. **     ***** :*.:  ****    :****..*.* .* *.:*.: **** * 

 

SEQ_ID_NO_12      TCTGAAATATATAATTATATTTAATTGATTATCGTACCGCTTGTCAATTTTTTGTCTATT 188 

SEQ_ID_NO_20      TCTGAAA-ATATAATTATATTTAATTGATTATCCTACCGCTTGTCAATTTTTT--CTATT 1064 

SEQ_ID_NO_21      ATCGAAATACACACGTTATGTTTTTCCTATTTGGCACATCATATTTATTCTTG--GTTTT 924 

                  :  **** * * *. *::: **::*  ::*:*   **. *:*.* :*** **    *:** 

 

SEQ_ID_NO_12      GCGAGTGCGTTCTGGTGGAAT---TGGATGTG---GCCGCGATGCCTGGTGTAGTGTAG- 241 

SEQ_ID_NO_20      GCGAGTGTGTTTTGGTGTAAAGAGTAGCTATCGATGCTGAAGAGATTTTTATCAAGTAAG 1124 

SEQ_ID_NO_21      TCAAATCCAAGATACAAAAACTCATAAAATAC----CTCAGTCACCAAAAATAACACTAA 980 

                   *.*.*  .:  *. :. **    *...: :     *  ..  .. :  :.*.. . :.  

 

SEQ_ID_NO_12      CTGAAG--AGATTTTCGAG-TGATTGCTGGTTTTGTTGCCAGCGATAT--------TGAT 290 

SEQ_ID_NO_20      ATGATG--TGGAGAACTAACTGATTGTTTGTTTTGTTGCCAGCGATATATTGATGATGAT 1182 

SEQ_ID_NO_21      CAGATTTCAAACATACTGCATGATTATTTAAAATTAAAACCGAGAAGTG-------AGAT 1033 

                  .:**:   :..  ::* .  *****. * .:::* ::..*.*.**:.*        :*** 

 

SEQ_ID_NO_12      GTTCTTTGCAGTTAAGAGTTATTCTACTTACCAA--TTTTTCTCAT-----AACGTACAC 343 

SEQ_ID_NO_20      GTTCTTTGCAATTAG-AGTTATTCTACTTAACAAACTTTTTCTCTTGTCATAACATACAC 1241 

SEQ_ID_NO_21      GTCCAAG--AATTGTTTGTTAAAACCCTCAAAACTCTAAGGATATT-----ACCTAATAA 1086 

                  ** *::   *.**.  :****::. .** *..*.  *::  .*.:*     *.* :* *. 

 

SEQ_ID_NO_12      AAAAAACC----------------ATTCTATCTATCTAATAAAGGTCAATCTACTCACCA 387 

SEQ_ID_NO_20      ATAGATACTGCATGCTTTTCCATGATTCATTCTATCTAATAAAGGTCAATCTACTCCCCA 1301 

SEQ_ID_NO_21      GTCGTTGG-------------------ATGTAATTCTTATGATGATCACAAATCACACAT 1127 

                  .:..::                     .: *.::***:**.*:*.***.:.::*:*.*.: 

 

SEQ_ID_NO_12      CTTTCA--TCCATGCCATAAATGGAAACATATCATAAGTTAGGTGTGTATCGTTGGATAA 445 

SEQ_ID_NO_20      CTTTCA--TCCATGCCA---ATG-AAACACATACATAAATGGAAACATATCATAATTTAG 1355 

SEQ_ID_NO_21      TCAATAGTTCAACGCAATTACCGAAAGTAGCAGGGCGAAAATGTCATTATCATG--ATCA 1185 

                    :: *  **.* **.*   . * **. * .:    ..::. .:   ****.*   :*.. 

 

SEQ_ID_NO_12      TTTTG-CCCTATTACTTTTTTTTTTTCCTCGTTGAACGTCG-GTTGATGGCCTTAAAAAA 503 

SEQ_ID_NO_20      GTGTGGCCCTATTAGTTTTCTT-----CTCGTTGAACGTCG-GTTGATGGCCTAAAAAAA 1409 

SEQ_ID_NO_21      AAGGGACCATGAATGTAATTGCG-----CAATCAGACGACGTGTCGGTGAAACCAAAAAA 1240 

                   :  * **.*.::: *::*          ..* ..***:** ** *.**...  ****** 

 

SEQ_ID_NO_12      CGTGACAAACCACACAGTTGTCACCCAAC----TCCATTGATACACATATAAAGCTCAGT 559 

SEQ_ID_NO_20      CGTGACAAACCACACAGTTGTCACCCAACGTACTCCATTGATACACATATAAAGCTCAGT 1469 

SEQ_ID_NO_21      TTTAGAAGAAAATATAGCT--CACTCACC----ACCACT---ACTCGAACCTAACACCG- 1290 

                    *...*.*..* * ** *  *** **.*    :*** *   **:*.:* .:*.*:*.*  

 

SEQ_ID_NO_12      AATTGATTAT---------CTCAACTAGCTGAGCATTATTTGCCCCTTCTTTGCTAGATT 610 

SEQ_ID_NO_20      GATTGATTATTCATAAACACTCAACTGGTTGAGCACTATTTGCCTCTTCTTTGCTAGATT 1529 

SEQ_ID_NO_21      CATTAAATATCCT-----ACACCACTTCCT-TTCTATAAAGAACACATCAACCCACAAAG 1344 

                   ***.*:***         *:*.***   * : *: **:: ..* *:**::  *:..*:  

 

SEQ_ID_NO_12      CACATTGTGTAAGTACTCG----GACCTTTTGTTGTAT-----AATCAGAAGAAAACAAA 661 

SEQ_ID_NO_20      CACATCGAGTAAGTACTCCGTCCGACCTTTTATTGTATGGTATAATCGTAAGAAAACAAA 1589 

SEQ_ID_NO_21      CTTTTATCTCGTTTACATCG---AAACCGCTATATCAT------TACATTTACAACAGCG 1395 

                  *: :*     .: ***:      .*.*   *.*:  **      ::*. ::..**..... 

 

SEQ_ID_NO_12      TTAAGCGGCTAGTCACCATTCAGT----- 685 

SEQ_ID_NO_20      TTAAGCAGCTAGTCACCATTCAGTCTAGA 1618 

SEQ_ID_NO_21      CTAAAAAAATATATATAAAGC-------- 1416 

                   ***.....** : * .*: *         

 

Pantallazos Busqueda 
 



 

 

 

 



 

 

 
 



 

 

 


