


	INFORME DE BÙSQUEDA DE PATENTES PARA EL No de Radicación: 14-122917

	CRITERIOS PARA LA BÙSQUEDA (anexar pantallazo o reporte en PDF, junto con los boleanos utilizados)

	  Palabras clave utilizadas
	“Mixed cultures to produce enzymes” “methods for produce cocktails of enzymes”

	CLASIFICACIONES  INTERNACIONALES UTILIZADAS PARA LA BÚSQUEDA
	C12P39/00; C12P7/06; C12P7/08; C12P7/10

	BASES DE DATOS CONSULTADAS. 

	Google patents
	
	
	

	Espacenet
	
	
	

	WIPO
	
	
	

	
	
	
	

	INFORMES DE EXÁMENES  REALIZADOS EN OTRAS OFICINAS (documentos patentes, literatura no patente etc…)

	Oficina
	Fecha del examen o de   reporte de búsqueda de documentos
	Anterioridades encontradas para el examen o reportados en el examen de búsqueda(relacionarlos todos)
	Reiv. afectadas
	RELEVANCIA
(requisito que afecta)
	FUERON TENIDOS EN CUENTA PARA EL EXAMEN EN LA OFICINA COLOMBIANA


	
	
	
	
	
	SI 
	NO

	EUROPEA
	04/12/2012
	WN ZHIYOU ET AL:”production of cellulase/beta-glucosidase by the mixed fungi culture of trichoderma reesei and Aspergillus phoenicis on dairy manure”. APPLIED BIOCHEMISTRY AND BIOTECHNOLOGY, vol.121, April 2005 (2005-04), pages 93-104, ISSN:0273-2289
	1-4, 9, 15-22, 29-31, 33, 38 y 39
	Novedad
	X
	

	
	
	HOURIA OULED HADDAR ET AL: “Biodegradation of native feather keratin by Bacillus subtilis recombinant strains”,BIODEGRADATION, KLUWER ACADEMIC PUBLISHERS, DO, Vol.20, no. 5, 26 March 2009 (2009-03-26), pages 687-694, XP019727763, ISSN: 1572-9729, DOI: 10.1007/S10532-009-9256-0 
	1, 3, 8, 9, 37, 40, 41 y  45-48
	Novedad  
	X
	

	
	
	WO 2010/060056
	1-13, 27 -30, 32, 34 y 35
	Novedad
	X
	

	
	
	WO 2004/113490
	1-6, 10-13, 17 y 28-39
	Novedad
	X
	

	
	
	RAJ KUMAR ET AL: “Bioconversion of lignocellulosic biomass biochemical and molecular perspectives” JOURNAL OF INDUSTRIAL MICROBIOLOGY & BIOTECHNOLOGY; OFFICIAL JOURNAL OF THE SOCIETY FOR INDUSTRIAL MICROBIOLOGY, SPRINGER, BERLIN, DE, vol. 35, no. 5, 13 March 2008 (2008-03-13), pages 377-391, XP019596328, ISSN: 1476-5535
	14, 23-26 y 42-44
	Nivel inventivo
	
	[bookmark: _GoBack]X

	USPTO
	No se ha realizado
	NA
	NA
	NA
	NA
	NA

	DOCUMENTOS ADICIONALES  ENCONTRADOS POR EL EXAMINADOR   DE ACUERDO A LOS CRITERIOS DE BÙSQUEDA.

	BÚSQUEDA DE SECUENCIAS
Número de depósito / patente y N° de secuencia
% de identidad

	SEQ ID NO
(de la solicitud)
	NCBI
	The Lens
	EMBL-EBI
	DDJB
	Genome Quest

	11
	GI: 517312918
	
	
	
	

	
	93%
	
	
	
	

	10
	GI:517314235
	
	
	
	

	
	94%
	
	
	
	

	12
	GI:517314235
	
	
	
	

	
	89%
	
	
	
	



CRITERIOS DE BÚSQUEDA / UNIDAD DE INVENCIÓN (Pantallazos)

Las SEQ ID NO: 10 y 12, muestran unidad de invencion, ya que su identidad es del 99,1%, según el alineamiento empleando clustal w, l SEQ ID NO: 11 codifica la SEQ ID NO: 10 por lo cual esta dentro del mismo concepto inventivo

	SeqA
	Name
	Length
	SeqB
	Name
	Length
	Score

	1
	SEQ_ID_NO_10
	898
	2
	SEQ_ID_NO_12
	886
	99.1



Las demas secuencias reclamadas son genes aisalados de diferentes hongos y bacterias o secuencias ya reportadas en otras solicitudes de patente, según se divulga en los ejemplos de la descripción. 
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CLUSTAL 2.1 multiple sequence alignment

SEQIDNO10  MKLIMVARALSIGAAGTDSAVALASAVPDTLAGVKKADAQKVVTRDTLAYSPPHYPSPLIN 60
SEQIDNO12  MKLIMVARALSIGAAGTDSAVALASAVPDTLAGVKKADAQKVVTRDTLAYSPPHYPSPLIN 60
SEQIDNO_10  DPNAVGHEEAYAKAKSFVSQLTLMEKVNLTTGVGHQGERCVGHVGSIPRLGHRGLCLODG 120
SEQIDNOL12  DPNAVGHEEAYAKAKSFVSQLTLMEKVNLTTGVGHQGERCVGNVGSTPRLGHRGLCLODG 120
SEQIDNO_10  PLGIRLSDVNSAFPAGTTAGASHSKSLWYERGLLIGTEFKEKGIDIALGPATGPLGRTAA 180
SEQIDNOL12  PLGIRLSDVNSAFPAGTTAGASHSKSLWYERGLLIGTEFKEKGIDIALGPATGPLGRTAA 180
SEQIDNO10  GGRIMEGFTVDPYMAGHAMAEAVKGIQDAGVIACAKHYIANEQEHFRQSGEVQSRKYNLS 220
SEQIDNO12  GGRIMEGFTVDPYMAGHAMAEAVKGIQDAGVIACAKHYIANEQEHFRQSGEVOSRKYNLS 220
SEQIDNO10  ESLSSNLODKTPHELYAPFADAVRAGUGSVIICSYNQINISYGCQNSKLLNGILKDENGF 360
SEQIDNO12  ESLSSNLODKTPHELYANPFADAVRAGVGSVIICSYNQINISYGCQNSKLLNGILKDENG 360
SEQIDNO_10  QGFVHSDMAAGHTGAASAVAGLDHSHPGDTAFDSGYSFIGGNL TLAVINGTVPAVRVDO! 360
SEQIDNOL12  QGFVHSDMAAGHTGAASAVAGLDHSHPGDTAFDSGYSFIGGNL TLAVINGTVPAVRVDO! 360
SEQIDNO10  ALRINSAFFKVGKTIZDLADINFSSHTROTFGVHTFAQENREQUIFGVIINGHOHKSHIR 420
SEQIDNO12  ALRINSAFFKVGKTIZDLPDINFSSWTROTFGFVHTFAQENREQUIFGVINGHOHKSHIR 420
SEQIDNO10  EAAAKGSVVLKNTGSLPLKIIPKFLAVIGEDAGPNPAGPNGCGORGCOIGTLAMANGSGTS 480
SEQIDNOL12  EAAAKGSVVLKNTGSLPLKIIPKFLAVIGEDAGPNPAGPNGCGORGCDIIGTLAMANGSGTS 480
SEQIDNO_10  QFPYLITPDQGLSNRATQDGTRYESTLTNNEWASVOALVSQPIVTATVFANADSGEGYLE 520
SEQIDNOL12  QFPYLITPDQGLSNRATQDGTRYESILTNNEWASVOALVSQPNVTATVFANADSGEGYTE 520
SEQIDNO_10  VDGHFGDRKNLTLIQQGDELTKINSSTCPNTIVVLHTVGPVLLADYEKNPNITATVAGL 660
SEQIDNOL12  VDGHFGDRKNLTLIQUGDELTKIVSSTCPNTIVVLHTVGPVLLADYEKNPNITATVAGL 660
SEQIDND10  PGOESGNATADLLYGKVSPGRSPFTUGRTRESYGTEVLYEANIGRGAPQDDFSEGUFIDY 650
SEQIDNO12  PGQESGNATADLLYGKVSPGRSPFTIGRTRESYGTEVLYEANIGRGAPQDDFSEGUFIDY 650
SEQIDNO10  RHFDRRSPSTDGKSSPINTARPLYEFGHGLSHSTFKFSNLHIQKNNVGPNSPRIGKTIAA 720
SEQIDNO12  RHFDKYI TTPIYEFGHGLSKSTFKFSHLHTQKNIVGPHSPPNGKTTAR 708

SEQIDNO10  PSLGSFSKNLKDYGFPKNVRRIKEFIYPYLSTTTSGKEASGDAHYGQTAKEFLPAGALDG 780
SEQIDNO12  PSLGNFSKNLKDYGFPKNVRRIKEFIYPYLNTTTSGKEASGDAHYGQTAKEFLPAGALDG 765
SEQIDNO10  SPOPRSAASGEPGGNRQLYDLLYTVTATITNTGSVHDDAVPQLYLSHGGPNEPPKVLRGE 820
SEQIDNO12  SPOPRSAASGEPGGNRQLYDLLYTVTATITNTGSVHDDAVPQLYLSHGGPNEPPKVLRGF 828
SEQIDNO10  DRIERIAPGQSVTFKADLTRRDLSNNDTKKQUMVITDYPKTVYVGSSSRDLPLSARLP 395
SEQIDNO12  DRIERIAPGQSVTFKADLTRRDLSNNDTKKQUMVITDYPKTVYVGSSSRDLPLSARLP 386

PLEASE NOTE: Showing colors on large alignments is slow.
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