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Como resultado del examen de fondo realizado, con fundamento en el Articulo 45 de la
Decision 486 de la Comision de la Comunidad Andina, se comunica:

1. Documentos estudiados
Descripcion: Radicado N° 14-191567-00000-0000 01/Septiembre/2014

Reivindicaciones: = Radicado N° 14-191567-00000-0000 01/Septiembre/2014

Dibujos: Radicado N° 14-191567-00000-0000 01/Septiembre/2014
Secuencias: Radicado N° 14-191567-00000-0000 01/Septiembre/2014
Prioridad: US61/593,555 01/Febrero/2012
US61/625,222 17/Abril/2012
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2. Analisis de la Prioridad

Se acepta la reivindicacion de prioridad porque ésta solicitud fue presentada dentro del plazo
establecido (Art. 9 D 486) y su contenido técnico corresponde con el de la prioridad
reivindicada.

3. Objeto de la invencién

De acuerdo con lo establecido en el numeral 1.2.2.2 del Titulo 10 de la Circular Unica para
efectos del examen de patentabilidad, se tendra en cuenta la tasa pagada por el solicitante
al momento de comenzar el examen para las reivindicaciones adicionales; esto es que
cuando la solicitud contenga mas de diez (10) reivindicaciones y no se haya pagado la tasa
complementaria, solo se estudiaran las cubiertas por la tasa pagada. En el presente caso se
estudiaran las reivindicaciones 1 a 37 del capitulo reivindicatorio del Radicado N° 14-
191567-00000-0000.

Titulo de la solicitud: “CLASE NOVEDOSA DE GENES DE RESISTENCIA A GLIFOSATO”

El problema planteado en esta solicitud consiste en la necesidad continua de desarrollar
mecanismos que permitan la obtencion de plantas transformadas de interés agronémico
tolerantes al glifosato.

Para resolver este problema técnico la solicitud en estudio proporciona moléculas de &cido
nucleico heterélogas, que comprenden genes de la proteina EPSPS de clase IV, Uutiles en la
produccioén de plantas tolerantes al glifosato.

El objeto de la presente solicitud se relaciona con la Clasificacion Internacional de Patentes
(CIP): AO1H 5/00, C12N 15/29 // 15/82.

4. No es una invencioén (Art 15 D 486 literal (b))

El objeto de las reivindicaciones 2 y 5(i) no se considera una invencion, porque la molécula
de acido nucleico aislada, se encuentra definida en términos de porcentajes de similitud
respecto a las secuencias de polinucledtidos SEC ID NOs: 147, 149, 151, 153, 155, 157,
159, 161, 163, 165, 167 y 169 que codifican un polipéptido EPSPS Clase 1V, y respecto a las
secuencias de aminoacidos SEC ID NOs: 1, 67, 68, 145, 146, 148, 150, 152, 154, 156, 158,
160, 162, 164, 166, y 168 que caracterizan un polipéptido EPSPS Clase IV. Sin embargo, en
el capitulo descriptivo (Pag. 8 y 9, Parr. [0026 - 0036]), se menciona que dichas secuencias
de polinucleétidos y de aminoacidos caracterizan a las 17 proteinas ejemplares EPSPS de
Clase IV. Adicionalmente los polinucleétidos y las respectivas proteinas codificadas que son
representadas por las secuencias mencionadas, se encuentran tal cual en la naturaleza o
pueden ser aisladas (ver informe de busqueda).

Query: SEC ID NO: 67
Sbjct: ref|[WP_042498271.1|,3-phosphoshikimate 1-carboxyvinyltransferase Streptomyces
griseus
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J-phosphoshikimate 1-carboxyvinyltransferase [Streptomyces griseus)
Sequence |D: ref|WP_042498271.1] Length: 412 Number of Matches: 1

Range 1: 57 to 128 GenPept Graphics

Score Expect Identities Positives Gaps
237 bits(534) 2e-69 F2/72(100%) 72/72(100%) 0/ 72(0%)
Query 1 DRWRVEGRPDGPAARPDADVYCRDGATTARFLPTLVAAAASGTYRFDASAQMRRRPLAPLT 60

DRWRVEGRPDGPAAFPDADVY CRDGATTARFLETLVAAAASGTYRFDASAQMRRRPLAPLT
Sbijct 57 DRWRVEGRPDGPAAPDADVYCRDGATTARFLPTLVAAAASGTYRFDASAQMRRRFLAPLT 116

Query 61 RALTALGVDLRH 72
RALTALGVDLRH
Sbjct 117 RALTALGVDLEH 128

Query: SEC ID NO: 146
Sbjct: gb|EDY54343.1] 3-phosphoshikimate 1-carboxyvinyltransferase Streptomyces
davawensis

Range 1: 1 to 410 E-I'.""'IP_E‘D'. Graphics

Score Expact Identities Positives Gaps
1336 bits(3032) 0.0 410/410(100%) 410/410(100%) 0/410(0%)

Query 1 MPVADIPGSESITARALFLAARADGVTTLVRPLRSDDTEGFAEGLARLGYRVGRTPDEWD 60
MPVADIPGERSITARALFLAAAADCVTTLVRPLRESDDTEGFAECLARLGY RVGRTFDSWD

Sbjet 1 MPVADIPGSKSITARALFLAAAADGVTTLVRPLRSDDTEGFAEGLARLGYRVGRTPDSWO 60

Query 61 VDGRPOGPAVAEADVYCRDGATTARFLPTLAAMNGHGTYRFDASEQMRRRPLLPLTRALRE 120
VDGRPOGPAVAEADVYCRDGATTARFLPTLAAACHGTYRFDASEQMRRRPLLPLTRALRE

Sbjet 61 VDGRPOGEAVAEADVYCRDGATTARFLPTLAAMAGHGTYRFDASEQMRRRPLLPLTRALRE 120

Query 121 LGVDLRHEERDGHHPLTVRAAGVAGGEVTLDAGOSSOYLTALLLLGPLTEKGLRINVTDL 140
LGVDLRHEERDGHHPLTVRAAGVAGGEVTLOAGOS SOY LTALLLLGPLTERGLRIHVTDL
Ebjet 121 LGVDLRHEERDGHEHPLTVRAAGVAGGEVTLODAGOSSOYLTALLLLGPLTEKGLRINVTDL 180

Query 181 VESVPYIEITLAMMRAFGVEVTREGHDFVVPPGGYRATTYAIEPDASTSSYFFAARALSGG 240
VSVEY IEI TLAMMRAFGVEVTREGHDFVVPPGGYRATTYAIEPDASTSSYFFAAAALSGG
Sbjet 181 VEVPYIEITLAMMRAFGVEVTREGHDFVVPPGGYRATTYAIEPDASTSSYFFAARALSGG 240

Query 241 EVIVPGLGEGALQGDLGFVDVLRRMGAEVEIGADRTTVRGTGELRGLTVNMRDISDTMPT 300
EVIVPGLGEGALOQGDLGFVDVLRRMGAEVE IGADRTTVRGTGELRGLTVNMRDISDTMPT
Ebjet 241 EVIVPGLGEGALQGDLGFVDVLRRMGAEVEIGADRTTVRGTGELRGLTVMMRDISDTIMPT 300

Query 301 LAAIAPFASGPVRIEDVANTRVEECDRLEACAENLRRLGVEVETGPDWIEIHPGATPTGA 160
LAAIAPFASGPVRIEDVANTRVEECDRLEACAENLRRLGVRVETGPDWIE IHFGATPTGA
Sbjct 301 LAATAPFASGFVRIEDVANTRVEECDRLEACAENLRRLGVRVETGFDWIEIHPGATPTGA 360

Query 361 EIKTYGDHRIVMSFAVTGLRVPGISFDDPGCVRETFPGFHEEFGALRARL 410
EIKTYGDHRIVMSFAVTGLRVPGISFDDPGCVRRTFPGFHEEFGALRARL
Sbjet 361 EIRKTYGDHRIVMSFAVTGLRVPGISFDDPGCVRETFPGFHEEFGALRARL 410

5. Excepcion a la Patentabilidad (Art 20 D 486 literal (c))

El objeto de las reivindicaciones 12 a 18, 29 a 33 y 35 no es patentable de acuerdo con el
Art citado, ya que hacen referencia a una planta transgénica, parte de la planta, 6rgano de la
planta, semilla de la planta, cultivo de tejido de células regenerables producidas a partir de la
planta transgénica y protoplastos producidos a partir de dicha planta.

El objeto de las reivindicaciones 19 a 21, 23 a 28 y 36 no es patentable de acuerdo con el
Art citado, ya que hacen referencia a un método para generar un vegetal, una parte de un
vegetal, un 6rgano de un vegetal, una semilla de un vegetal, o una célula vegetal resistente
al glifosato; un método para controlar semillas en un area bajo cultivo que contiene plantas
resistentes a herbicida, en términos de una etapa que comprende plantar una planta o una
semilla de planta; y un método para conferir resistencia a un herbicida en una planta. Si bien
la solicitante obtuvo una planta modificada la cual presenta resistencia al glifosato, los pasos
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esenciales de “plantar, cultivar, producir o regenerar una planta, cosechar” corresponden a
procesos esencialmente bioldgicos.

6. Reivindicaciones relativas a un uso (Art 14 D 486)

El uso del herbicida para controlar semillas en un area bajo cultivo que contiene plantas
resistentes a herbicida de las reivindicaciones 21 y 22 no es patentable, de acuerdo con el
Art 14.

7. De la solicitud de patente
Titulo

El titulo de la solicitud hace referencia a “genes de resistencia al glifosato”, la cual
corresponde a una frase muy general, que abarca un gran numero de posibilidades que no
se encuentran comprendidas dentro de objeto de la solicitud. Adicionalmente no es permitido

la mencién de atributos tales como “novedoso”, “efectivo”, “potente” entre otros. Se sugiere a
la solicitante hacer las correcciones necesarias.

Reivindicaciones (Art 30 D 486, Art 22 PCT)

1- El capitulo reivindicatorio no es claro porque existe un error en la numeracion del capitulo
reivindicatorio, en donde se presentan dos reivindicaciones numeradas como la
reivindicacion 5. Se le sugiere a la solicitante realizar las correspondientes correcciones.
Sin embargo para efectos del estudio de patentabilidad las reivindicaciones se
designaran como reivindicacion 5(i) y reivindicacion 5(ii).

2- Las reivindicaciones 1, 3, 4, 5(ii) y 37 no son claras, porque no definen una molécula de
acido nucleico aislada que codifica un polipéptido EPSPS Clase IV, en términos de sus
caracteristicas técnicas esenciales, es decir su estructura polinucleétida con se
respectivo SEC ID NOs. En este caso, se sugiere a la solicitante modificar dichas
reivindicaciones especificando la secuencia de la molécula de &acido nucleico completa
con su respectivo SEC ID No.

3- La reivindicacién 3 no es clara porque define la molécula de acido nucleico, en términos
de que esta codifica un polipéptido EPSPS Clase IV segun las secuencias SEC ID
NOs:170-173, las cuales no presentan wuna estructura aminoacida definida
completamente, ya que comprende aminoacidos variables (X), que no son especificados;
por lo cual no es posible distinguir la invencion del estado de la técnica. Se sugiere a la
solicitante caracterizar las posibles variantes estructurales de las secuencias citadas en
esta reivindicacibn por sus secuencias completas, las cuales ademas deben ser
adjuntadas en un listado aparte con su respectivo SEQ ID NO, dichas variantes deben
estar completamente sustentadas en la descripcion.

4- Las reivindicaciones 4, 5(ii) y 37 no son claras, ya que definen una molécula de acido
nucleico en términos de que este comprende un alfa-hélice interno que es adyacente al
sitio de union de glifosato en el polipéptido, en donde el alfa-hélice interno se empuja
dentro del sitio activo de modo que ocluye al fosfonato de glifosato, cuando se compara a
un polipéptido EPSPS Clase I; y que el acido nucleico comprende una secuencia sintética
que ha sido disefiada para expresién en una planta, los cuales se consideran como
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resultados alcanzar. En este caso las reivindicaciones incluirian no sélo la solucién
propuesta por el solicitante, sino todas las alternativas presentes o futuras que lleguen a
ese resultado. Se sugiere a la solicitante definir la molécula de acido nucleico en términos
de sus caracteristicas técnicas esenciales, es decir a partir de la secuencia de
polinucleodtidos completa.

Las reivindicaciones 6 a 8 y 10 no son claras porque no definen el vector especificando el
tipo de vector y la secuencia de polinucleétidos que est4 operativamente unida a un
promotor AtUbil0, que codifica el polipéptido heterélogo. Se sugiere a la solicitante
modificar la redaccion de la reivindicacion mencionada y proveer la secuencia de
polinucleodtidos completa con su respectivo SEQ 1D No.

Las reivindicaciones 9, 11 y 34 no estan soportadas en la descripcion, ya que no se
menciona ni identifica el proceso para producir células transformadas como una linea
celular. Se sugiere al solicitante modificar la redaccion de las reivindicaciones
mencionadas especificando la linea celular a ser transformada especificando su origen y
tipo de célula.

Determinacion del Estado de la Técnica

estado de la técnica se determind con base en la fecha de presentacién de la solicitud de

prioridad: 1 de febrero de 2012, y se encontraron los siguientes documentos que anticipan el
objeto de esta solicitud:

item Documento Titulo Fecha de Publicacion

ot Mt o, 2205, B9 i genome sequence |

D1 . . ' Streptomyces sviceus strain ATCC 21/Septiembre/2009
Cambridge Center, Cambridge, MA 29083"
02142, USA. EDY54343.1

“Grg33, grg35, grg36, grg37, grg38,
D2 US20070300326 9rg39 and grg50: novel epsp 27/Diciembre/2007
synthase genes conferring
herbicide resistance”
D3 US20090093366 Novel Herg'g:]deesfes'sm”ce 9/Abril/2009

El documento D1! divulga una secuencia de polinucleétidos que codifica la proteina 3-
phosphoshikimate 1-carboxyvinyltransferase de Streptomyces sviceus, segun la ATCC
29083 (EMBL: EDY54343).

El documento D2? divulga moléculas de &acidos nucleicos que codifican polipéptidos
tolerantes o resistentes a herbicidas (Abstract).

El documento D33® divulga moléculas de ADN que codifican proteinas EPSPS de soya
mutantes, que confieren tolerancia al glifosato (Pag. 31, Parr. [0243]).

9.

Examen de Patentabilidad (Art 14 D486)

Novedad (Art 16 D486)

1http://www.ebi.ac.uk/ebisearch/search.ebi?query=EDY54343&db=allebi&requestFrom=ebi_index
2http://worldwide.espacenet.com/publicationDetails/biblio?CC=US&NR=2007300326A1&KC=A1&FT=D
3http://worldwide.espacenet.com/publicationDetails/biblio?CC=US&NR=2009093366A1&KC=A1&FT=D
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La reivindicacion 1 consiste en “Una molécula de acido nucleico aislada que codifica un
polipéptido EPSPS Clase IV” (Pag. 201, Radicado N° 14-0191567-00000-0000).

Comparacion de las caracteristicas técnicas esenciales, con las del estado de la técnica:

Caracteristicas Esenciales D1
Molécula de acido nucleico que codifica un | Secuencia de polinucledtidos que codifica la proteina
polipéptido EPSPS Clase IV 5-enolpiruvil shikimato-3-fosfato sintasa (EPSPS) de
Streptomyces  sviceus ATCC 29083 (EMBL:
EDY54343).

Las caracteristicas técnicas esenciales de la reivindicacion 1 habian sido divulgadas
previamente en el documento D1, en el cual se divulga una secuencia de polinucleotidos que
codifica la proteina 5-enolpiruvil shikimato-3-fosfato sintasa (EPSPS) de Streptomyces
sviceus (EMBL: EDY54343), la cual presenta un 100% de identidad y cobertura (ver
alineamiento) con la secuencia de aminoacidos SEC ID NOs: 1 que caracteriza un
polipéptido EPSPS Clase IV reclamado por la solicitante.

CLUSTAL 0(1.2.1) multiple seguence alignment

WO2013116782_1 MRGMPALSLPGSKSITARALFLARNADGYTTLVRFLRSDDTEGFAECLVRLGYRVCRTPD
ATCC_29083 MRGMPALSLPGSKSITARALFLAAAADGVTTLVRFLRSDDTEGFAEGLVRLGYRVGRTPD
LA AR R AR AR AR RS RR ARt RERRRRRRR R R R R AR LSS S
WO2013116782_1 THOVDGRPQGFAVAEADVY CRDGATTARFLPTLARAGHGTYRFDASPQMRRRFLLPLSRA
ATCC_29083 THOVDGRPOGPAVAEADVY CRDGATTARFLPTLARAGHGTYRFDASPOMRRRFLLPLSRA
LA AR AR AR R AR SRR R SRR RR SR RERRER R RRRREREREERREEEEEESEESESS ]
WO2013116782_1 LRDLGVDLRHEEAEGHHPLTVRAARGVEGGEVTLDAGOSSOYLTALLLLGFLTROGLRIRY
ATCC_29083 LRDLGYDLRHEEAECHHPLTVRARGVEGGEVTLDAGOSSQYLTALLLLGFLTROCLRIRY
LRSS R AR A AR R AR AR RS R R R Rl R Rl R RRRRRREEREEREEEEERESEEEESS )
WO2013116782 1 TDLVSAPYVEITLAMMRAFGVEVAREGDVFVVPPGEYRATTYATEFDASTAS YFFARARL
RTCC_29083 TDLVSAPYVEITLAMMRAFGVEVAREGDVFVVFEGGYRATTYATEFDASTASYFFARARL
LA AR R AR A AR AR R AR SRRl RERRRRRRREEREEEEREEES S
WO2013116782_1 TPGAEVTVPGLETCALOGDLEFVIVLRRMEAEVSVEADATTVRGTGELRELTANMRDISD
ATCC_29083 TPGAEVTVPGLGTGALOGDLGFVDVLERMGAEVSVGADATTVRGTGELRGLTANMRDISD
LA AR R AR AR AR RS RR ARt RERRRRRRR R R R R AR LSS S
WO2013116782_1 TMPTLAATAPFASAPVRIEDVANTRVEECDRLEACAENLRRLGVRVATGFDWIETHPGPA
ATCC_29083 TMPTLAATAPFASAPVRIEDVANTRVKECDRLEACAENLRRLGVRVATGFDWIETHPGPA
LA AR AR AR R AR SRR R SRR RR SR RERRER R RRRREREREERREEEEEESEESESS ]
WO2013116782_1 TGAQVTSTGDHRIVMSFAVTGLRVEFGI S FDDFGCVRETFFGFEEAFAELRRG IGS
ATCC_29083 TGAQVTSYGDHRIVMSFAVTCLRVEFGI S FDDFGCVRETFFCFHEAFAELRRG TGS

AR E A EH A EH A TR A AT AT T AT TN AANAANAANTNNNN

En consecuencia, la reivindicacion 1 no es nueva, segun lo divulgado en el documento D1.
Nivel inventivo (Art18 D486)

La reivindicacion 3 consiste en “La molécula de acido nucleico de acuerdo con la
reivindicacion 1, en donde el polipéptido EPSPS Clase IV comprende SEC ID NOs:170-173”
(Pag. 201, Radicado N° 14-0191567-00000-0000).

Comparacion de las caracteristicas técnicas esenciales, con las del estado de la técnica:

| Caracteristicas esenciales | D2 | D3
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Molécula de &cido nucleico aislado | Secuencia de ADN optimizada

Molécula de acido nucleico (P&g. 2, Parr. [0018] - P4g. 66, Rv. | (Pag. 31, Parr. [0243]).
ly?2).
Codifican polipéptidos que son | Codifica una EPSPS mutante,

Codifica un polipéptido EPSPS
Clase IV comprende SEC ID
NOs:170-173

enzimas EPSPS de Clase Illl, | tolerante al glifosato (Pag. 31,
resistentes o  tolerantes  a | Parr. [0243]).
herbicidas (Pag. 3, Parr. [0020]).

El documento D2 se considera el estado de la técnica mas cercano a la invencion definida
en la reivindicacion 3 porque divulga moléculas de acido nucleico aisladas o recombinantes
gue comprenden secuencias de nucledtidos que expresan genes de resistencia a herbicidas,
especificamente al glifosato (Pag. 2, Parr. [0015 - 0018]). En realizaciones especificas,
dichas moléculas de &cido nucleico aisladas codifican polipéptidos que son enzimas EPSPS
de Clase lll, las cuales son resistentes o tolerantes a herbicidas (Pag. 3, Parr. [0020]).
También se divulgan los vectores de expresién que comprenden los constructos de ADN que
expresan los genes de resistencia a herbicidas, los cuales son introducidos en una célula
huésped para la transformacién de plantas (Pag. 9, Parr. [0062 - 0063]).

La diferencia entre la molécula de &cido nucleico aislado, definida en la reivindicacion 3 y la
molécula de ADN divulgada en el documento D2, consiste en las secuencias de aminoacidos
SEC ID NOs: 170 — 173 que caracterizan a las enzimas EPSPS Clase 1V, codificadas por
dicha molécula de &cido nucleico.

No hay evidencia de un efecto técnico asociado al disefio de una molécula de acido nucleico
asilada que codifiqgue un polipéptido EPSPS Clase IV segun las secuencias SEC ID
NOs:170-173, debido a que dichas secuencias no se encuentran definidas a partir de una
estructura aminoacida completa, y el efecto técnico relacionado con la tolerancia al glifosato,
es demostrado por la solicitante, a partir del desarrollo de un sistema de expresion de
plantas transgénicas que genera rasgos tolerantes a los herbicidas, importantes desde el
punto de vista agronémico. Adicionalmente el documento D2 demuestra a partir de pruebas
técnicas, la obtencion de plantas transgénicas de maiz resistentes a herbicidas que
comprenden vectores de expresion que contienen genes que expresan rasgos de resistencia
o tolerancia especifica al glifosato, aislados a partir de proteinas EPSP sintasas de clase Il
de Streptomyces sp.(Ejemplos 1 a 12, Parr. [0083 - 0128]), de las cuales ya se conoce que
mantienen su actividad catalitica sin afectar su union al sustrato PEP, al igual que las
EPSPS Clase IV reclamadas por la solicitante; por lo cual no hay evidencia de un efecto
técnico inesperado ni sorprendente a la luz de las ensefianzas del documento D2.

Por lo tanto, el problema técnico objetivo que pretende resolver esta invencién se puede
formular asi: Como modificar la molécula de acido nucleico recombinante aislada, divulgada
en el documento D2, para producir una molécula de ADN alternativa, que comprenda un gen
que exprese una enzima EPSPS que presente tolerancia al glifosato, atil para la
transformaciéon de una planta monocotiledénea o dicotiledonea de interés agronémico
tolerante a herbicidas.

Sin embargo el documento D3 ya sugeria el desarrollo de un polinucle6tido recombinante
que comprende variantes optimizadas de los genes que codifican para una proteina 3-
enolpiruvilsiquimato-5-fosfato sintetasa (EPSPS), el cual proporciona resistencia especifica
al glifosato, siendo util en la transformacién de una planta de soja resistente a dicho
herbicida (Pag. 31, Parr. [0243 - 0246]). Adicionalmente se divulga el desarrollo de vectores
de expresidon que comprenden un polinucleétido recombinante que expresa genes
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resistentes al glifosato, el cual se encuentra operativamente unido a un promotor AtUbil0
(Pag. 33, Tabla 14 — Pag. 67, Ejemplo 26).

Por lo tanto, la persona del oficio normalmente versada en la materia, incluiria las
enseflanzas para desarrollar polinucleétidos recombinantes que comprenden variantes
optimizadas de los genes que codifican para una proteina 3-enolpiruvilsiqguimato-5-fosfato
sintetasa (EPSPS), la cual proporciona resistencia especifica al glifosato divulgadas en el
documento D3, y la molécula de ADN que comprende genes que expresan rasgos de
resistencia o tolerancia especifica al glifosato, aislados a partir de proteinas EPSP sintasas
de clase Il de Streptomyces sp., divulgada en el documento D2, para llegar asi al objeto de
la solicitud, por lo cual se considera obvia.

En consecuencia, la reivindicacion 3 de acuerdo con lo divulgado en los documentos D2 y
D3, carece de nivel inventivo.

Las reivindicaciones dependientes 4, 5(ii), 6 a 11, 34 y 37 no mencionan alguna
caracteristica que haga inventiva la molécula de acido nucleico aislada de la reivindicacién 3,
por lo cual se considera que tampoco tienen nivel inventivo.

10.Conclusién

Los requisitos de Patentabilidad de la presente solicitud estan afectados asi:

item Documento Reivindicaciones afectadas Requisito que afecta

Fischbach M. et al., 2009. Broad
Institute of MIT and Harvard, 7

D1 Cambridge Center, Cambridge, MA 1 Novedad
02142, USA. EDY54343.1

D2 US20070300326 3,4,5(i),6all-11,34y 37 Nivel inventivo

D3 US20090093366 3,4,5(i),6al11-11, 34y 37 Nivel inventivo
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SUPERINTENDENCIA :

En cumplimiento del articulo 45 de la Decision 486 de la Comision de la Comunidad
Andina, se le indica que debe dar respuesta dentro del término de sesenta (60) dias
contados a partir de la fecha de notificacion de la presente comunicacion. En caso de no
dar respuesta al presente requerimiento, o si a pesar de la respuesta subsistieran los
impedimentos para la concesion, se denegara la patente.

Si como respuesta a este requerimiento el solicitante llegara a modificar: i) el capitulo
reivindicatorio, ii) la descripcion de la invencion a proteger, iii) 0 presente un nuevo capitulo
reivindicatorio, y desee que se realice un nuevo examen de patentabilidad a esta
modificacion, no debera pagar la tasa de modificacion voluntaria pero si la
correspondiente a la tasa de examen de patentabilidad. En todo caso, el numero de
requerimientos por no patentabilidad estara supeditado a que el término del estudio de
patentabilidad no sea superior a 18 meses, contados desde la publicacion de la solicitud de
patente de invencion. Adicionalmente, se le recuerda al solicitante que si como respuesta a
este requerimiento llegara a modificar el capitulo reivindicatorio y éste contenga mas de
diez (10) reivindicaciones debera pagar la tasa por reivindicacion adicional.

Notifiquese el presente oficio conforme a lo dispuesto en el numeral 5.2, literal e), del
capitulo quinto del titulo primero de la Circular Unica No. 10 de 2001.

.

—_—
=

-

JOSE LUIS SALAZAR LOPEZ
Diractor de Nuevas Craaciones (c)

El anterior requerimiento fue notificado por fijacién en lista, de fecha 2016-04-26

Elaboré: Mario Andres Forero
RevisO: Dayron Alexander Ramirez Reyes
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INFORME DE BUSQUEDA DE PATENTES PARA EL Radicado N° 14-0191567-00000-0000

CRITERIOS PARA LA BUSQUEDA (anexar pantallazo o reporte en PDF, junto con los boleanos utilizados)

Polynucleotide EPSP synthase genes, herbicide resistance, molecules encoding herbicide resistance or

Palabras clave utilizadas tolerance polypeplides,

CLASIFICACIONES
INTERNACIONALES UTILIZADAS A01H 5/00, C12N 15/29 // 15/82.
PARA LA BUSQUEDA
BASES DE DATOS CONSULTADAS.
Patentscope Google/patents
NCBI PatBase
Espacenet ScienceDirect
Lens
INFORMES DE EXAMENES REALIZADOS EN OTRAS OFICINAS (documentos patentes, literatura no patente etc...)
FUERON TENIDOS EN
Fecha del CUENTA PARA EL EXAMEN
ex:rflei oe de Anterioridades encontradas para RELEVANC EN LA OFICINA
Oficina reporte de el examen o reportados en el Reiv. afectadas IA COLOMBIANA
ep examen de : (requisito
busqueda de , .
busqueda(relacionarlos todos) que afecta)
documentos
Sl NO
DATABASE EMBL 1 JUNE 2010
“Streptomyces sviceus ATCC
29083. 3-phosphoshikimate 1- 1-3 Novedad X
carboxyvinyltransferase. EMBL:
EDY54343.
DATABASE EMBL 1 JULY 2011
“Amycolatopsis mediterranei
S699. 3-phosphoshikimate 1- 1-3 Novedad X
INTERNATIONAL carboxyvinyltransferase. EMBL:
AEK46452.
SEARCH 31/Agosto/
Verma et al., 2011. Whole
REPORT 2015
EPO Genome Sequence of the Nivel
Rifamycin B-Producing Stain 4-13 . . X
. . . inventivo
Amycolatopsis mediterranei
S699.
DATABASE EMBL 26 JANUARY
2011 “Streptomyces pratensis
ATCC 33331. 3-
phosphoshikimate 1- 1-3 Novedad X
carboxyvinyltransferase. EMBL:
ADW03091
1,2,4-9, Nivel
18/Septiembre/ US2007300326 10-24,29-37 | inventivo X
USPTO 2015 1,2,4-9 Nivel
US2009093366 10-24,29-37 | inventivo X
DOCUMENTOS ADICIONALES ENCONTRADOS POR EL EXAMINADOR DE ACUERDO A LOS CRITERIOS DE BUSQUEDA.
US20110209246
US7517684
W02009099580
US7507875
US2009093366
US2007300326
US7169970

US5510471




US20110023179

US5633435

US2007289035

US2006150270

US2006253921

W02007053482

US2006225147

US2003009783

W00012732

W00031282

US2006242727

US2010186125

US2011321187

US2010251432

Vaithanomsatat & Brown, 2007. Isolation and mutation of recombinant EPSP synthase from pathogenic bacteria Pseudomonas aeruginosa

BUSQUEDA DE SECUENCIAS

Numero de depdsito / patente y N° de secuencia

% de identidad

SEQID NO
(de la solicitud)

NCBI

The Lens EMBL-EBI

DDJB

Genome Quest

SECIDNO: 1

gb|EDY54343.1]
100% de identidad y
cobertura

SEC ID NO: 67

ref|WP_042498271.1|
100% de identidad y
cobertura

SEC ID NO: 68

ref|WP_006127956.1|
100% de identidad y
cobertura

SEC ID NO: 145

ref|WP_014153759.1|
100% de identidad y
cobertura

SEC ID NO: 146

ref|WP_015660246.1|
100% de identidad y
cobertura

SEC ID NO: 147

emb|HE971709.1|
100% de identidad y
cobertura

SEC ID NO: 148

ref|WP_006379385.1|
100% de identidad y
cobertura

SEC ID NO: 150

ref|WP_010350151.1|
100% de identidad y
cobertura

SEC ID NO: 152

gb|EKX63541.1|
100% de identidad y
cobertura

SEC ID NO: 154

ref|WP_007452659.1|
100% de identidad y
cobertura

SEC ID NO: 156

ref|WP_014048642.1|




100% de identidad y
cobertura

ref| WP_010061898.1|
SEC ID NO: 158 100% de identidad y
cobertura

emb|FR845719.1|
SEC ID NO: 161 100% de identidad y
cobertura

gb|EGE41430.1]
SEC ID NO: 162 100% de identidad y
cobertura

ref| WP_013229519.1|
SEC ID NO: 164 100% de identidad y
cobertura

gb|CP003777.1|
SEC ID NO: 165 100% de identidad y
cobertura

ref| WP_014145284.1|
SEC ID NO: 166 100% de identidad y
cobertura

ref| WP_014135045.1|
SEC ID NO: 168 100% de identidad y
cobertura

dbj|AP010968.1|
SEC ID NO: 169 100% de identidad y
cobertura

Busqueda de Secuencias

SEC IDNO: 1

Sequences producing significant alignments:
Select: All None Selected:0

it Alignments o
Description s'\:::s ;?;1 S:ve:r/ vaIEue Ident Accession

3-phosphoshikimate 1-carboxyvinyltransferase [Streptomyces sviceus ATCC 29083] 1346 1346 100% 0.0 100% EDY54343.1
3-phosphoshikimate 1-carboxyvinyltransferase [Streptomyces sviceus] 1335 1335 99% 0.0 100% WP_037900119.1
3-phosphoshikimate 1-carboxyvinyltransferase [Streptomyces sviceus] 868 868 57% 7e-18 43% WP_007384592.1
glucose-6-phosphate dehydrogenase assembly protein OpcA [Streptomyces sviceus] 340 340 5% 0.072 60% WP_007381232.1
glucose-6-phosphate dehydrogenase assembly protein OpcA [Streptomyces sviceus] 322 322 5% 024 55% WP_007385996.1
oxidoreductase [Streptomyces sviceus ATCC 29083] 318 318 3% 034 69% EDY60729.2
hypothetical protein [Streptomyces sviceus) 309 309 3% 060 63% WP_007385828.1
conserved hypothetical protein [Streptomyces sviceus ATCC 29083] 296 296 2% 14 80% EFH28996.1
UDP-glucose/GDP-mannose dehydrogenase [Streptomyces sviceus] 296 296 2% 16 90% WP_007385832.1

hypothetical protein [Streptomyces sviceus] 291 291 4% 241 58% WP_050789810.1




[BIDownload v GenPept Graphics

3-phosphoshikimate 1-carboxyvinyltransferase [Streptomyces sviceus ATCC 29083]

Sequence ID: gb|EDY54343.1| Length: 415 Number of Matches: 1

Range 1: 1 to 415 GenPept Graphics

Score Expect Identities Positives Gaps
1346 bits(3054) 0.0 415/415(100%) 415/415(100%) 0/415(0%)
Query 1 MRGMPALSLPGSKSITARALFLAAAADGVTTLVRPLRSDDTEGFAEGLVRLGYRVGRTPD 60
MRGMPALSLPGSKSITARALFLAAAADGVTTLVRPLRSDDTEGFAEGLVRLGYRVGRTPD
Sbjct 1 MRGMPALSLPGSKSITARALFLAAAADGVTTLVRPLRSDDTEGFAEGLVRLGYRVGRTPD 60
Query 61 TWQVDGRPQGPAVAEADVYCRDGATTARFLPTLAAAGEGTYRFDASPQMRRRPLLPLSRA 120
TWQVDGRPQGPAVAEADVYCRDGATTARFLPTLAAAGEGTYRFDASPQMRRRPLLPLSRA
Sbjct 61 TWQVDGRPQGPAVAEADVYCRDGATTARFLPTLAAAGHGTYRFDASPQMRRRPLLPLSRA 120
Query 121 LRDLGVDLRHEEAEGHHPLTVRAAGVEGGEVTLDAGQSSQYLTALLLLGPLTRQGLRIRV 180
LRDLGVDLRHEEAEGHHPLTVRAAGVEGGEVTLDAGQSSQYLTALLLLGPLTRQGLRIRV
Sbjct 121 LRDLGVDLRHEEAEGHHPLTVRAAGVEGGEVTLDAGQSSQYLTALLLLGPLTRQGLRIRV 180
Query 181 TDLVSAPYVEITLAMMRAFGVEVAREGDVFVVPPGGYRATTYAIEPDASTASYFFAAAAL 240
TDLVSAPYVEITLAMMRAFGVEVAREGDVFVVPPGGYRATTYAIEPDASTASYFFAAAAL
Sbjct 181 TDLVSAPYVEITLAMMRAFGVEVAREGDVFVVPPGGYRATTYAIEPDASTASYFFAAAAL 240
Query 241 TPGAEVTVPGLGTGALQGDLGFVDVLRRMGAEVSVGADATTVRGTGELRGLTANMRDISD 300
TPGAEVTVPGLGTGALQGDLGFVDVLRRMGAEVSVGADATTVRGTGELRGLTANMRDISD
Sbjct 241 TPGAEVTVPGLGTGALQGDLGFVDVLRRMGAEVSVGADATTVRGTGELRGLTANMRDISD 300
Query 301 TMPTLAAIAPFASAPVRIEDVANTRVKECDRLEACAENLRRLGVRVATGPDWIEIHPGPA 360
TMPTLAAIAPFASAPVRIEDVANTRVKECDRLEACAENLRRLGVRVATGPDWIEIHPGPA
Sbjct 301 TMPTLAAIAPFASAPVRIEDVANTRVKECDRLEACAENLRRLGVRVATGPDWIEIHPGPA 360
Query 361 TGAQVTSYGDHRIVMSFAVTGLRVPGISFDDPGCVRKTFPGFEEAFAELRRGIGS 415
TGAQVTSYGDHRIVMSFAVTGLRVPGISFDDPGCVRKTFPGFEHEAFAELRRGIGS
Sbjct 361 TGAQVTSYGDHRIVMSFAVTGLRVPGISFDDPGCVRKTFPGFHEAFAELRRGIGS 415
S producing significant
Select: All None Selected:0
i1 Alignments o
Description x::; :;l:; 2::3 vaiEue Ident Accession
[0) 3-phosphoshikimate 1-carboxyvinyltransferase [Streptomyces griseus] 237 237 100% 2e-69 100% WP_042498271.1
(") putative 5-enolpyruvyishikimate-3-phosphate synthase [Streptomyces griseus subsp. griseus NBRC 13350] 237 237 100% 2e-69 100% BAG18653.1
[7) 3-phosphoshikimate 1-carboxyvinyltransferase [Streptomyces griseus] 229 229 100% 2e-66 97% WP_030704953.1
) 3-phosphoshikimate 1-carboxyvinyltransferase [Streptomyces griseus] 222 222 100% 5e-64 96% WP_030715753.1
) 3-phosphoshikimate 1-carboxyvinyltransferase [Streptomyces griseus] 221 221 100% 1e-63 94% WP_044375761.1
[CJ MULTISPECIES: 3-phosphoshikimate 1-carboxyvinyltransferase [Streptomyces] 214 214 100% 3e-61 92% WP_030344107.1
[JJ MULTISPECIES: 3-phosphoshikimate 1-carboxyvinyltransferase [Streptomyces] 214 214 100% 3e-61 92% WP_030197640.1
[} 3-phosphoshikimate 1-carboxyvinyltransferase [Streptomyces griseus] 182 182 100% 4e-50 83% WP_037676367.1
[C] 3-phosphoshikimate 1-carboxyvinyltransferase [Streptomyces griseus] 167 167 97% B8e-45 79% WP_030754114.1
] cystathionine gamma-synthase [Streptomyces griseus] 344 344 31% 0.055 63% WP_030845870.1
3-phosphoshikimate 1-carboxyvinyltransferase [Streptomyces griseus]
Sequence ID: ref| WP 042498271.1| Length: 412 Number of Matches: 1
Range 1: 57 to 128 GenPept Graphics
Score Expect Identities Positives Gaps
237 bits(534) 2e-69 72/72(100%) 72/72(100%) 0/72(0%)

Query 1 DRWRVEGRPDGPAAPDADVYCRDGATTARFLPTLVAAAASGTYRFDASAQMRRRPLAPLT 60

DRWRVEGRPDGPAAPDADVYCRDGATTARFLPTLVAAAASGTYRFDASAQMRRRPLAPLT
Sbjct 57 DRWRVEGRPDGPAAPDADVYCRDGATTARFLPTLVAAAASGTYRFDASAQMRRRPLAPLT

Query 61 RALTALGVDLRH 72
RALTALGVDLRH
Sbjct 117 RALTALGVDLRH 128

116



SEC ID NO: 68

Seq producing significant
Select: All None Selected:0
1 Alignments o
Description s“::"e ;':; (:::e':’ valg | dent  Accession
7] MULTISPECIES: 3-phosphoshikimate 1-carboxyvinyltransferase [Streptomyces] 235 235 100% 1e-69 100% WP_006127956.1
) MULTISPECIES: transcriptional regulator [Streptomyces] 28.7 287 27% 044 60% WP_010071500.1
] conserved hypothetical protein [Streptomyces roseosporus NRRL 15998] 287 287 27% 044 60% EFE76234.1
| acetylxylan esterase [Streptomyces filamentosus] 274 274 22% 11 67% WP_006127333.1
~) MULTISPECIES: hypothetical protein [Streptomyces] 274 274 29% 14 52% WP_024263184.1
) hypothetical protein [Streptomyces filamentosus] 274 274 29% 11 52% WP_006122654.1
] hypothetical protein [Streptomyces filamentosus] 269 269 13% 1.5 80% WP_010070484.1
) conserved hypothetical protein [Streptomyces roseosporus NRRL 15998] 269 269 13% 15 80% EFE73991.1
() ATP utilizing protein [Streptomyces roseosporus NRRL 15998] 265 265 15% 21 73% EFE79249.1
] ATP utilizing protein [Streptomyces filamentosus] 265 265 15% 21 73% WP_010072932.1
MULTISPECIES: 3-phosphoshikimate 1-carboxyvinyltransferase [Streptomyces]
Sequence ID: ref| WP_006127956.1| Length: 426 Number of Matches: 1
> See 2 more title(s)
Range 1: 57 to 128 GenPept Graphics
Score Expect Identities Positives Gaps
235 bits(530) le-69 72/72(100%) 72/72(100%) 0/72(0%)
Query 1 DRWRVQGRPAGPAATEADVYCRDGATTARFLPTLAAAAASGTYRFDASAQMRRRPLAPLT 60
DRWRVQGRPAGPAATEADVYCRDGATTARFLPTLAAAAASGTYRFDASAQMRRRPLAPLT
Sbjct 57 DRWRVQGRPAGPAATEADVYCRDGATTARFLPTLAAAAASGTYRFDASAQMRRRPLAPLT 116
Query 61 RALTALGVDLRH 72
RALTALGVDLRH
Sbjct 117 RALTALGVDLRH 128
SEC ID NO: 146
Seq p significant
Select: All None Selected:0
11 Alignments o
Description ::I(:(e :::; 2::3' vaIEue Ident Accession
(7] 3-phosphoshikimate 1-carboxyvinyltransferase [Streptomyces davawensis] 1336 1336 100% 0.0 100% WP_015660246.1
O 758 758 58% 2e-14 42% WP_015657929.1
O 309 309 3% 060 73% WP_015662907.1
() binding-protein dependent transporter [Streptomyces davawensis] 305 305 3% 081 73% WP_015657743.1
[C) membrane protein [Streptomyces davawensis] 305 305 5% 083 60% WP_015656270.1
) hybrid non-ribosomal peptide synthase/polyketide synthase [Streptomyces davawensis] 305 305 5% 086 48% WP_015660593.1
[C) transcriptional regulator [Streptomyces davawensis 300 300 8% 1.1 48% WP _015659763.1
) LLM class F420-dependent oxidoreductase [Streptomyces davawensis] 300 300 2% 1.1 91% WP_015656765.1
) pectate lyase [Streptomyces davawensis] 300 300 4% 1.1 65% WP_015661338.1
() translation initiation factor IF-2 [Streptomyces davawensis] 296 296 4% 1.6 62% WP_015657491.1




3-phosphoshikimate 1-carboxyvinyltransferase [Streptomyces davawensis]
Sequence ID: ref| WP_015660246.1| Length: 410 Number of Matches: 1

> See 1 more title(s)

Range 1: 1 to 410 GenPept Graphics

Score Expect Identities Positives Gaps
1336 bits(3032) 0.0 410/410(100%) 410/410(100%) 0/410(0%)
Query 1 MPVADIPGSKSITARALFLAAAADGVTTLVRPLRSDDTEGFAEGLARLGYRVGRTPDSWQ 60
MPVADIPGSKSITARALFLAAAADGVTTLVRPLRSDDTEGFAEGLARLGYRVGRTPDSWQ
Sbjct 1 MPVADIPGSKSITARALFLAAAADGVTTLVRPLRSDDTEGFAEGLARLGYRVGRTPDSWQ 60
Query 61 VDGRPQGPAVAEADVYCRDGATTARFLPTLAAAGHGTYRFDASEQMRRRPLLPLTRALRE 120
VDGRPQGPAVAEADVYCRDGATTARFLPTLAAAGHGTYRFDASEQMRRRPLLPLTRALRE
Sbijct 61 VDGRPQGPAVAEADVYCRDGATTARFLPTLAAAGHGTYRFDASEQMRRRPLLPLTRALRE 120
Query 121 LGVDLRHEERDGHEPLTVRAAGVAGGEVTLDAGQSSQYLTALLLLGPLTEKGLRIHVTDL 180
LGVDLRHEERDGEEPLTVRAAGVAGGEVTLDAGQSSQYLTALLLLGPLTEKGLRIHVTDL
Sbjct 121 LGVDLRHEERDGHHPLTVRAAGVAGGEVTLDAGQSSQYLTALLLLGPLTEKGLRIHVTDL 180
Query 181 VSVPYIEITLAMMRAFGVEVTREGHDFVVPPGGYRATTYAIEPDASTSSYFFAAAALSGG 240
VSVPYIEITLAMMRAFGVEVTREGHDFVVPPGGYRATTYAIEPDASTSSYFFAAAALSGG
Sbjct 181 VSVPYIEITLAMMRAFGVEVTREGHDFVVPPGGYRATTYAIEPDASTSSYFFAAAALSGG 240
Query 241 EVTVPGLGEGALQGDLGFVDVLRRMGAEVEIGADRTTVRGTGELRGLTVNMRDISDTMPT 300
EVIVPGLGEGALQGDLGFVDVLRRMGAEVE IGADRTTVRGTGELRGLTVNMRDISDTMPT
Sbjct 241 EVTVPGLGEGALQGDLGFVDVLRRMGAEVEIGADRTTVRGTGELRGLTVNMRDISDTMPT 300
Query 301 LAAIAPFASGPVRIEDVANTRVKECDRLEACAENLRRLGVRVETGPDWIEIHPGATPTGA 360
LAATAPFASGPVRIEDVANTRVKECDRLEACAENLRRLGVRVETGPDWIEIHPGATPTGA
Sbjct 301 LAAIAPFASGPVRIEDVANTRVKECDRLEACAENLRRLGVRVETGPDWIEIHPGATPTGA 360
Query 361 EIKTYGDHRIVMSFAVTGLRVPGISFDDPGCVRKTFPGFHEEFGALRARL 410
EIKTYGDHRIVMSFAVTGLRVPGISFDDPGCVRKTFPGFHEEFGALRARL
Sbjct 361 EIKTYGDERIVMSFAVTGLRVPGISFDDPGCVRKTFPGFHEEFGALRARL 410
Sequences producing significant alignments:
Select: All None Selected:0
i1 Alignments o
Description ol ioal | Quoty e Ident = Accession
score score cover value
[C) streptomyces davawensis strain JCM 4913 complete genome 2278 2278 100% 0.0 100% HE971709.1
) streptomyces glaucescens strain GLA.O, complete genome 1413 1573 99% 0.0 88% CP009438.1
(7] Streptomyces reticuli genome assembly TUE45, chromosome : | 1232 1232 98% 0.0 85% LN997842.1
) streptomyces sp. PBH53 genome 1227 1274 98% 0.0 85% CP011799.1
[C) streptomyces sp. CdTB01, complete genome 1179 1226 98% 0.0 84% CP013743.1
) streptomyces incamatus strain NRRL 8089 sequence 1175 1277 97% 0.0 84% CP011497.1
[C) streptomyces griseus subsp. griseus NBRC 13350 DNA, complete genome 974 1019 98% 0.0 81% AP009493.1
[T} Streptomyces globisporus C-1027, complete genome 968 1014 97% 0.0 81% CP013738.1
[C) Streptomyces sp. SirexAA-E, complete genome 948 1043 96% 00 81% CP002993.1
[T} Streptomyces sp. PAMC26508, complete genome 941 988 97% 00 81% CP003990.1
Sequences producing significant aligr
Select: All None Selected:0
i1 Alignments o
Description s’::r: :::; 3;’53 va!IEue Ident  Accession
) Sequence 21418 from patent US 8299318 269 269 78% 44 73% AFX34323.1
) Seguence 67423 from patent US 8344211 265 265 78% 58 75% AGD62761.1
—] Sequence 116322 from patent US 7214786 261 261 78% 85 73% ABT28852.1
] unnamed protein product [Mycobacterium avium 104] 261 261 92% 88 69% CAY03270.1
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Title: (EN] MUTATED 5-ENOLPYRUVYLSHIKIMATE-3-PHOSPHATE SYNTHASE, GENE CODING FOR SAID PROTEIN AND TRANSFORMED PLANTS CONTAINING SAID GENE
Abstract: Source: US6566587B [EN] The present |nvent|on relates to DNA molecules of plant origin ing a modified 5- Ipy i 3

synthase (EPSPS) enzyme whereln me afirst
encode isoleucine of the mature
modified to encode serine of the ma\une

PSPS coding sequence that normally encodes a threonine residue of a mature S sequence |s modlﬁed to
equence, and a second EPS coding sequence that normally encodes a proline residue of a mature S sequence is
PS sequence wherein the first and second residues are respectively located at relatively positions 102 and 106 of a

mature EPSPS sequence encoded by said DNA ; and the ion of a ic plant resistant or tolerant to a herbicide of the
phospnonomemylglyclne family, e.g., glyphosate. The mutated enzyme which substanllally maintains the catalytic activity of the wild-type enzyme, allows for
of the plant to a i of th family, and allows for the substantially normal growth or development of

the plant, its organs, tlssues or cells.
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Title: [EN] Herbicide resistant plants

Abstract: Source: US2003041357A [EN] The present invention provides inter alia, a polynucleotide comprising at least a first region encoding a first protein
capable of conferring on a plant, or tissue comprising it, resistance or tolerance to a first herbicide, and a second region encoding a second pmieln likewise capable

of conferring resistance to a second herbicide, with the provisos (i) that the polynucleotide does not encode a fusion protein ising only a 5-enol-py e
phosphoshikimate synthetase (mﬂ) and a glutathione S transferase (GST); (ii) that the polynucleotide does not prise only regions ding {
D) and (GST), and (iii) that the polynucleotide does not ise only regions ding GST and i icin acetyl }

transferase (PAT).
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Title: [EN] Herbicide resistant plants

Abstract: Source: US2003049814A [EN] The present invention provides, inter alia, an isolated polynucleotide ising a region ding a plast transit

peptide and a glyphosate resistant 5-enolpyruvylshikimate phosphate synthase (EPSPS) 3' of the peptide, the said region being under expression control of a plant

operable promoter, with the provisos that the said promoter is not heterologous with respect to the said region, and the chioroplast transit peptide is not heterologous

with respect to the said synthase. The polynucleotide may comprise the follwmg components in the 5' to 3" direction of transcription: (i) at least one transcriptional

enhancer being that enhancing region which is from the i start of the from which the enhancer is obtained and which enhancer per

se does not function as a promoter either in the in which itis i or when present as partof a ;3 (i) the

promoter from the rice PS gene; (iii) the rice genomic sequence which enoodes the rice chloroplast transit peptide; (iv) the genomic sequence which

encodes the rice EPSPS; (v) a transcriptional terminator; wherein the rice EPSPS coding sequence is modified in that a first position is mutated so that the residue  ,.,.u0

t this position is lle rather than Thr and a second position is mutated so that !he residue at this position is Ser rather than Pro, the mutations being introduced into ==
which ise the following region GNAGTAMRPLTAAV (SEQ ID NO:41) in the wild type enzyme such that modified sequence

reads GNAGIAMSLTAAV (SEQ ID NO:42).
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Title: [EN] synthase of variable halomonas high resistance glyphosate and its encoding sequence

Abstract: Source: CN1664095A [EN] The invention discloses a novel 5-enol pyruvyl shikimate3-phosphate

the polynucleotide for encoding the and the method for producing the through
recombination technology. The invention also discloses the use of the polynucleotide for encoding the EPSB.
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Title: [EN] NOVEL HERBICIDE RESISTANCE GENES

Abstract: Source: USZUWOQ:BGGA [EN] The subjecl invention provides novel plants that are not only resistant to 2,4-D and other phenoxy auxin herbicides, but
also to ar there was no that a plant with both of these advantageous properties could be R
produced by the introduction of a single gene. The subject invention also includes planis that produce one or more enzymes of the subject invention alone or
slacked" together with another herbicide resistance gene, preferably a glyphosate resistance gene, so as to provide broader and more robust weed control,

flexibility, and it herbicide resistance options. More enzymes and genes f for use according to the l
subject invention are referred to herein as AAD (aryloxyalkanoate dioxygenase) genes and proteins. No alph: enzyme has
previously been reported to have the ability to degrade herbicides of different chemical classes and modes of action. This highly novel discovery is the basis of
significant herbicide tolerant crop trait ities as well as of marker The subject invention also includes related methods of
controlling weeds. The subject mvenuon enables novel combinations of herbicides to be used in new ways. Furthermore, the subject invention provides novel
methods of the of, and weeds that are resistant (or naturally more tolerant) to one or more herbicides such as glyphosate. I}
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Title: [EN] GLYPHOSATE-RESISTANT PLANTS

Abstract: Source: US2006225147A [EN] This invention relates to g!mhonb-reslstan( transgenic plants and methods of making the same. In a preferred embodiment, a DNA fragment which comprises an
5' regulatory sequence and a glyphosate-resistant codiny plant cells. The encoded has a chloroplast transit peptide. The DNA fragment does not
contain a nol enhancer. Cells are selected for stable transformation, and the selected cells can be used to regenerate glyphosate-resistant transgenic plants. The DNA fragment used for transformation

preferably comprises a modified plant genomic sequence, such as SEQ ID NO: 2, SEQ ID NO:4 or SEQ ID NO: 6. In one embodiment, two DNA fragments of this invention are stably transformed into a plant to
confer glyphosate-resistance.
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