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Fig. 1:

Promotores y 3' UTR priorizados van hacia adelante

NGS COE realizó colecciones de ADNc, completó la 
secuenciación y los análisis

Basándose en los da to s  cuanti ta t ivos de FPKM, se 
identif icaron genes  de expresión al ta para raíces, b rotes  

y const i tuyentes
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