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REIVINDICACIONES  

 

 1. Un anticuerpo o un fragmento de ligación a antí geno 

del anticuerpo que se liga específicamente a la sec uencia de 

aminoácidos representada por SEQ ID NO: 2, caracter izado 

porque la secuencia de cadena pesada comprende una región 

variable que tiene CDRH1, CDRH2, y CDRH3, en donde la CDRH1 

consiste de la secuencia de aminoácido representada  por SEQ 

ID NO: 102, la CDRH2 consiste de una secuencia de a minoácido 

representada por cualquiera de SEQ ID NOs: 104, 106 , 107, y 

108, y la CDRH3 consiste de una secuencia de aminoá cido 

representada por SEQ ID NO: 109 o 110; y 

 la secuencia de cadena ligera comprende una región  

variable que tiene CDRL1, CDRL2, y CDRL3, en donde la CDRL1 

consiste de una secuencia de aminoácido representad a por 

cualquiera de SEQ ID NOs: 93, 94, y 95, la CDRL2 co nsiste de 

una secuencia de aminoácido representada por cualqu iera de 

SEQ ID NOs: 96, 97, y 98, y la CDRL3 consiste de la  secuencia 

de aminoácido representada por SEQ ID NO: 101. 

 2. El anticuerpo o fragmento de ligación a antígen o 

del anticuerpo de conformidad con la reivindicación  1, 

caracterizado porque la secuencia de cadena pesada comprende 

una región variable que tiene CDRH1, CDRH2, y CDRH3 , en donde 

la CDRH1 consiste de la secuencia de aminoácido rep resentada 

por SEQ ID NO: 102, la CDRH2 consiste de la secuenc ia de 
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aminoácido representada por SEQ ID NO: 106, y la CD RH3 

consiste de la secuencia de aminoácido representada  por SEQ 

ID NO: 110; y 

 la secuencia de cadena ligera comprende una región  

variable que tiene CDRL1, CDRL2, y CDRL3, en donde la CDRL1 

consiste de la secuencia de aminoácido representada  por SEQ 

ID NO: 93, la CDRL2 consiste de la secuencia de ami noácido 

representada por SEQ ID NO: 96, y la CDRL3 consiste  de la 

secuencia de aminoácido representada por SEQ ID NO:  101. 

 3. El anticuerpo o fragmento de ligación a antígen o 

del anticuerpo de conformidad con la reivindicación  1, 

caracterizado porque la secuencia de cadena pesada comprende 

una región variable que tiene CDRH1, CDRH2, y CDRH3 , en donde 

la CDRH1 consiste de la secuencia de aminoácido rep resentada 

por SEQ ID NO: 102, la CDRH2 consiste de la secuenc ia de 

aminoácido representada por SEQ ID NO: 106, y la CD RH3 

consiste de la secuencia de aminoácido representada  por SEQ 

ID NO: 110; y 

 la secuencia de cadena ligera comprende una región  

variable que tiene CDRL1, CDRL2, y CDRL3, en donde la CDRL1 

consiste de la secuencia de aminoácido representada  por SEQ 

ID NO: 94, la CDRL2 consiste de la secuencia de ami noácido 

representada por SEQ ID NO: 97, y la CDRL3 consiste  de la 

secuencia de aminoácido representada por SEQ ID NO:  101. 

 4. El anticuerpo o fragmento de ligación a antígen o 
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del anticuerpo de conformidad con la reivindicación  1, 

caracterizado porque la secuencia de cadena pesada comprende 

una región variable que tiene CDRH1, CDRH2, y CDRH3 , en donde 

la CDRH1 consiste de la secuencia de aminoácido rep resentada 

por SEQ ID NO: 102, la CDRH2 consiste de la secuenc ia de 

aminoácido representada por SEQ ID NO: 106, y la CD RH3 

consiste de la secuencia de aminoácido representada  por SEQ 

ID NO: 110; y 

 la secuencia de cadena ligera comprende una región  

variable que tiene CDRL1, CDRL2, y CDRL3, en donde la CDRL1 

consiste de la secuencia de aminoácido representada  por SEQ 

ID NO: 95, la CDRL2 consiste de la secuencia de ami noácido 

representada por SEQ ID NO: 98, y la CDRL3 consiste  de la 

secuencia de aminoácido representada por SEQ ID NO:  101. 

 5. El anticuerpo o fragmento de ligación a antígen o 

del anticuerpo de conformidad con la reivindicación  1, 

caracterizado porque la secuencia de cadena pesada comprende 

una región variable que tiene CDRH1, CDRH2, y CDRH3 , en donde 

la CDRH1 consiste de la secuencia de aminoácido rep resentada 

por SEQ ID NO: 102, la CDRH2 consiste de la secuenc ia de 

aminoácido representada por SEQ ID NO: 107, y la CD RH3 

consiste de la secuencia de aminoácido representada  por SEQ 

ID NO: 110; y 

 la secuencia de cadena ligera comprende una región  

variable que tiene CDRL1, CDRL2, y CDRL3, en donde la CDRL1 
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consiste de la secuencia de aminoácido representada  por SEQ 

ID NO: 93, la CDRL2 consiste de la secuencia de ami noácido 

representada por SEQ ID NO: 96, y la CDRL3 consiste  de la 

secuencia de aminoácido representada por SEQ ID NO:  101. 

 6. El anticuerpo o fragmento de ligación a antígen o 

del anticuerpo de conformidad con la reivindicación  1, 

caracterizado porque la secuencia de cadena pesada comprende 

una región variable que tiene CDRH1, CDRH2, y CDRH3 , en donde 

la CDRH1 consiste de la secuencia de aminoácido rep resentada 

por SEQ ID NO: 102, la CDRH2 consiste de la secuenc ia de 

aminoácido representada por SEQ ID NO: 108, y la CD RH3 

consiste de la secuencia de aminoácido representada  por SEQ 

ID NO: 110; y 

 la secuencia de cadena ligera comprende una región  

variable que tiene CDRL1, CDRL2, y CDRL3, en donde la CDRL1 

consiste de la secuencia de aminoácido representada  por SEQ 

ID NO: 93, la CDRL2 consiste de la secuencia de ami noácido 

representada por SEQ ID NO: 96, y la CDRL3 consiste  de la 

secuencia de aminoácido representada por SEQ ID NO:  101. 

 7. El anticuerpo o fragmento de ligación a antígen o 

del anticuerpo de conformidad con la reivindicación  1, 

caracterizado porque la secuencia de cadena pesada comprende 

una región variable que tiene CDRH1, CDRH2, y CDRH3 , en donde 

la CDRH1 consiste de la secuencia de aminoácido rep resentada 

por SEQ ID NO: 102, la CDRH2 consiste de la secuenc ia de 
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aminoácido representada por SEQ ID NO: 104, y la CD RH3 

consiste de la secuencia de aminoácido representada  por SEQ 

ID NO: 109; y 

 la secuencia de cadena ligera comprende una región  

variable que tiene CDRL1, CDRL2, y CDRL3, en donde la CDRL1 

consiste de la secuencia de aminoácido representada  por SEQ 

ID NO: 93, la CDRL2 consiste de la secuencia de ami noácido 

representada por SEQ ID NO: 96, y la CDRL3 consiste  de la 

secuencia de aminoácido representada por SEQ ID NO:  101. 

 8. El anticuerpo o fragmento de ligación a antígen o 

del anticuerpo de conformidad con la reivindicación  1 o 2, 

caracterizado porque el anticuerpo comprende una se cuencia de 

región variable de cadena pesada que consiste de re siduos de 

aminoácidos de las posiciones 20 a 136 en la secuen cia de 

aminoácido representada por SEQ ID NO: 62 y una sec uencia de 

región variable de cadena ligera que consiste de re siduos de 

aminoácidos de las posiciones 21 a 126 en la secuen cia de 

aminoácido representada por SEQ ID NO: 56. 

 9. El anticuerpo o fragmento de ligación a antígen o 

del anticuerpo de conformidad con la reivindicación  8, 

caracterizado porque el anticuerpo consiste de una secuencia 

de cadena pesada que consiste de residuos de aminoá cidos de 

las posiciones 20 a 465 o 20 a 466 en la secuencia de 

aminoácido representada por SEQ ID NO: 62 y una sec uencia de 

cadena ligera que consiste de residuos de aminoácid os de las 
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posiciones 21 a 234 en la secuencia de aminoácido 

representada por SEQ ID NO: 56. 

 10. El anticuerpo o fragmento de ligación a antíge no 

del anticuerpo de conformidad con la reivindicación  8, 

caracterizado porque consiste de una secuencia de c adena 

pesada que consiste de residuos de aminoácidos de l as 

posiciones 20 a 465 o 20 a 466 en la secuencia de a minoácido 

representada por SEQ ID NO: 70 y una secuencia de c adena 

ligera que consiste de residuos de aminoácidos de l as 

posiciones 21 a 234 en la secuencia de aminoácido 

representada por SEQ ID NO: 56. 

 11. El anticuerpo o fragmento de ligación a antíge no 

del anticuerpo de conformidad con la reivindicación  1 o 3, 

caracterizado porque comprende una secuencia de reg ión 

variable de cadena pesada que consiste de residuos de 

aminoácidos de las posiciones 20 a 136 en la secuen cia de 

aminoácido representada por SEQ ID NO: 62 y una sec uencia de 

región variable de cadena ligera que consiste de re siduos de 

aminoácidos de las posiciones 21 a 126 en la secuen cia de 

aminoácido representada por SEQ ID NO: 58. 

 12. El anticuerpo o fragmento de ligación a antíge no 

del anticuerpo de conformidad con la reivindicación  11, 

caracterizado porque consiste de una secuencia de c adena 

pesada que consiste de residuos de aminoácidos de l as 

posiciones 20 a 465 o 20 a 466 en la secuencia de a minoácido 
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representada por SEQ ID NO: 62 y una secuencia de c adena 

ligera que consiste de residuos de aminoácidos de l as 

posiciones 21 a 234 en la secuencia de aminoácido 

representada por SEQ ID NO: 58. 

 13. El anticuerpo o fragmento de ligación a antíge no 

del anticuerpo de conformidad con la reivindicación  1 o 4, 

caracterizado porque comprende una secuencia de reg ión 

variable de cadena pesada que consiste de residuos de 

aminoácidos de las posiciones 20 a 136 en la secuen cia de 

aminoácido representada por SEQ ID NO: 62 y una sec uencia de 

región variable de cadena ligera que consiste de re siduos de 

aminoácidos de las posiciones 21 a 126 en la secuen cia de 

aminoácido representada por SEQ ID NO: 60. 

 14. El anticuerpo o fragmento de ligación a antíge no 

del anticuerpo de conformidad con la reivindicación  13, 

caracterizado porque consiste de una secuencia de c adena 

pesada que consiste de residuos de aminoácidos de l as 

posiciones 20 a 465 o 20 a 466 en la secuencia de a minoácido 

representada por SEQ ID NO: 62 y una secuencia de c adena 

ligera que consiste de residuos de aminoácidos de l as 

posiciones 21 a 234 en la secuencia de aminoácido 

representada por SEQ ID NO: 60. 

 15. El anticuerpo o fragmento de ligación a antíge no 

del anticuerpo de conformidad con la reivindicación  1 o 5, 

caracterizado porque comprende una secuencia de reg ión 
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variable de cadena pesada que consiste de residuos de 

aminoácidos de las posiciones 20 a 136 en la secuen cia de 

aminoácido representada por SEQ ID NO: 64 y una sec uencia de 

región variable de cadena ligera que consiste de re siduos de 

aminoácidos de las posiciones 21 a 126 en la secuen cia de 

aminoácido representada por SEQ ID NO: 56. 

 16. El anticuerpo o fragmento de ligación a antíge no 

del anticuerpo de conformidad con la reivindicación  15, 

caracterizado porque consiste de una secuencia de c adena 

pesada que consiste de residuos de aminoácidos de l as 

posiciones 20 a 465 o 20 a 466 en la secuencia de a minoácido 

representada por SEQ ID NO: 64 y una secuencia de c adena 

ligera que consiste de residuos de aminoácidos de l as 

posiciones 21 a 234 en la secuencia de aminoácido 

representada por SEQ ID NO: 56. 

 17. El anticuerpo o fragmento de ligación a antíge no 

del anticuerpo de conformidad con la reivindicación  1 o 6, 

caracterizado porque comprende una secuencia de reg ión 

variable de cadena pesada que consiste de residuos de 

aminoácidos de las posiciones 20 a 136 en la secuen cia de 

aminoácido representada por SEQ ID NO: 66 y una sec uencia de 

región variable de cadena ligera que consiste de re siduos de 

aminoácidos de las posiciones 21 a 126 en la secuen cia de 

aminoácido representada por SEQ ID NO: 56. 

 18. El anticuerpo o fragmento de ligación a antíge no 
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del anticuerpo de conformidad con la reivindicación  17, 

caracterizado porque consiste de una secuencia de c adena 

pesada que consiste de residuos de aminoácidos de l as 

posiciones 20 a 465 o 20 a 466 en la secuencia de a minoácido 

representada por SEQ ID NO: 66 y una secuencia de c adena 

ligera que consiste de residuos de aminoácidos de l as 

posiciones 21 a 234 en la secuencia de aminoácido 

representada por SEQ ID NO: 56. 

 19. El anticuerpo o fragmento de ligación a antíge no 

del anticuerpo de conformidad con la reivindicación  1 o 7, 

caracterizado porque comprende una secuencia de reg ión 

variable de cadena pesada que consiste de residuos de 

aminoácidos de las posiciones 20 a 136 en la secuen cia de 

aminoácido representada por SEQ ID NO: 43 y una sec uencia de 

región variable de cadena ligera que consiste de re siduos de 

aminoácidos de las posiciones 21 a 126 en la secuen cia de 

aminoácido representada por SEQ ID NO: 56. 

 20. El anticuerpo o fragmento de ligación a antíge no 

del anticuerpo de conformidad con la reivindicación  19, 

caracterizado porque consiste de una secuencia de c adena 

pesada que consiste de residuos de aminoácidos de l as 

posiciones 20 a 465 o 20 a 466 en la secuencia de a minoácido 

representada por SEQ ID NO: 43 y una secuencia de c adena 

ligera que consiste de residuos de aminoácidos de l as 

posiciones 21 a 235 en la secuencia de aminoácido 
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representada por SEQ ID NO: 56. 

 21. El fragmento de ligación a antígeno del anticu erpo 

de conformidad con cualquiera de las reivindicacion es 1 a 20, 

caracterizado porque el fragmento de ligación a ant ígeno se 

selecciona del grupo que consiste de Fab, F(ab')2, Fab', y 

Fv. 

 22. El anticuerpo de acuerdo con cualquiera de la 

reivindicación 1 a 8, 11, 13, 15, 17, y 19, caracte rizado 

porque es un scFv. 

 23. Una composición farmacéutica, caracterizada po rque 

comprende al menos cualquier anticuerpo o fragmento  de 

ligación a antígeno del anticuerpo de conformidad c on las 

reivindicaciones 1 a 22. 

 24. La composición farmacéutica de conformidad con  la 

reivindicación 23, caracterizada porque es un agent e 

terapéutico y/o profiláctico para rechazos de trasp lantes, 

enfermedades relacionadas inmunitarias, enfermedade s 

alérgicas, enfermedades inflamatorias o cánceres, u n 

activador anti-plaquetas o anti-trombótico, o un in hibidor de 

la activación de células que expresan Orai1. 

 25. La composición farmacéutica de conformidad con  la 

reivindicación 24, caracterizada porque los rechazo s de 

trasplantes son respuestas de rechazo y las reaccio nes de 

hospedero versus injerto al trasplante de un órgano  o tejido 

tal como el corazón, lo riñones, el hígado, la médu la ósea, o 



210  

 

 5

10

15

20

25

la piel, y la enfermedad de injerto versus hospeder o 

provocada por el trasplante de células hematopoyéti cas 

(médula ósea, sangre periférica, sangre del cordón umbilical, 

etc.). 

 26. La composición farmacéutica de conformidad con  la 

reivindicación 24, caracterizada porque las enferme dades 

relacionadas inmunitarias son enfermedades del teji do 

conjuntivo musculoesquelético (artritis reumatoide,  

espondilitis anquilosante, lupus eritematoso sistém ico, 

escleroderma, polimiositis, dermatomiositis, etc.),  

enfermedades hematológicas (anemia aplásica, púrpur a 

trombocitopénica idiopática, etc.), enfermedades 

gastrointestinales (enfermedad de Crohn, colitis ul cerativa, 

etc.), enfermedades neurológicas (esclerosis múltip le, 

miastenia grave, etc.), enfermedades oftálmicas (uv eítis, 

etc.), enfermedades vasculares (enfermedad de Behce t, 

granulomatosis de Wegener, etc.), enfermedades epid érmicas 

(psoriasis, pénfigo, leucoderma, etc.), enfermedade s 

endocrinas (diabetes mellitus tipo 1, tiroiditis 

autoinmunitaria, enfermedad de Graves, enfermedad d e 

Hashimoto, etc.), y similares, las enfermedades alé rgicas son 

dermatitis atópica, asma, anafilaxis, reacción anaf ilactoide, 

alergia a alimentos, rinitis, otitis media, reacció n a 

fármacos, reacción a piquetes de insectos, reacción  a 

plantas, alergia al látex, conjuntivitis, urticaria , y 
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similares, y las enfermedades inflamatorias son enf ermedades 

renales inflamatorias (glomerulonefritis, nefrosis,  etc.), 

enfermedades pulmonares inflamatorias (enfermedad p ulmonar 

obstructiva crónica, fibrosis cística, neumonía int ersticial, 

etc.), enfermedades intestinales inflamatorias (col itis 

ulcerativa, ileitis, etc.), enfermedades hepáticas 

inflamatorias (hepatitis autoinmunitaria, hepatitis  viral, 

etc.), enfermedades cardíacas inflamatorias (miocar ditis, 

enfermedad cardíaca isquémica, aterosclerosis, etc. ), 

enfermedades de la piel inflamatorias (dermatitis p or 

contacto, eccema, etc.), enfermedades oculares infl amatorias 

(tracoma, endoftalmitis, etc.), enfermedades nervio sas 

centrales inflamatorias (meningitis, encefalomielit is, 

encefalitis autoinmunitaria, etc.), enfermedades ar ticulares 

inflamatorias (artritis, osteoartritis, etc.), infl amaciones 

sistémicas (septicemia, hemorragia, hipersensibilid ad, 

síntomas de choque atribuidos a quimioterapia de cá ncer o 

similares, etc.), y similares.  

 27. La composición farmacéutica de conformidad con  la 

reivindicación 24, caracterizada porque los cáncere s son 

cáncer de mama, cáncer de pulmón, cáncer de piel, l eucemia, y 

similares, y casos en los cuales la actividad anti- plaquetas 

o anti-trombóticas es útil para el tratamiento y/o prevención 

de infarto al miocardio, apoplejía, enfermedades ca rdíacas 

isquémicas, trombosis, y similares, y casos en los cuales la 
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inhibición de la activación de células que expresan  Orai1 es 

útil para el tratamiento y/o prevención de leucemia  de 

mastocitos, mastocitos, leucemia basofílica, endome triosis, 

síndrome de Stormorken, miopatía de agregado tubula r, 

artritis reumatoide, espondilitis anquilosante, der matitis 

atópica y similares.  

 28. Un polinucleótido, caracterizado porque codifi ca un 

anticuerpo o un fragmento de ligación a antígeno de l 

anticuerpo de conformidad con cualquiera de las 

reivindicaciones 1 a 22. 

 29. Un vector, caracterizado porque comprende un 

polinucleótido de conformidad con la reivindicación  28. 

 30. Una célula hospedera transformada, caracteriza da 

porque comprende un polinucleótido de conformidad c on la 

reivindicación 28. 

 31. Una célula hospedera transformada, caracteriza da 

porque comprende un vector de conformidad con la 

reivindicación 29. 

 32. Un método para producir un anticuerpo o un 

fragmento de ligación a antígeno del anticuerpo de 

conformidad con cualquiera de las reivindicaciones 1 a 22, 

caracterizado porque comprende el paso de cultivar una célula 

hospedera de conformidad con la reivindicación 30 o  31 y 

purificar un anticuerpo del producto de cultivo.  

 33. Un anticuerpo o un fragmento de ligación a ant ígeno 
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del anticuerpo que se liga específicamente a la sec uencia de 

aminoácidos representada por SEQ ID NO: 2, caracter izado 

porque la concentración en la cual la cantidad de I L-2 

liberada de las células Jurkat tratadas con PMA y A 23187 se 

inhibe por 50% es 80 ng/mL o más baja. 

 34. El anticuerpo o fragmento de ligación a antíge no 

del anticuerpo de conformidad con la reivindicación  33, 

caracterizado porque la concentración en la cual la  cantidad 

de IL-2 liberada de las células Jurkat tratadas con  PMA y 

A23187 que se inhibe por 50% es 10 ng/mL o más baja . 

 35. Un anticuerpo o un fragmento de ligación a ant ígeno 

del anticuerpo que se liga específicamente a la sec uencia de 

aminoácidos representada por SEQ ID NO: 2, caracter izado 

porque la concentración en la cual la cantidad de I L-2 

liberada de células mononucleares de sangre perifér ica humana 

tratadas con PMA y A23187 que se inhibe por 50% es 100 ng/mL 

o más baja. 

 36. El anticuerpo o fragmento de ligación a antíge no 

del anticuerpo de conformidad con la reivindicación  35, 

caracterizado porque la concentración en la cual la  cantidad 

de IL-2 liberada de células mononucleares de sangre  

periférica tratadas con PMA y A23187 que se inhibe por 50% es 

20 ng/mL o más baja. 

 37. Un anticuerpo o un fragmento de ligación a ant ígeno 

del anticuerpo que se liga específicamente a la sec uencia de 
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aminoácidos representada por SEQ ID NO: 2, caracter izado 

porque la concentración en la cual la cantidad de I FN-γ 

liberada de células mononucleares de sangre perifér ica humana 

tratadas con PMA y A23187 que se inhibe por 50% es 800 ng/mL 

o más baja. 

 38. El anticuerpo o fragmento de ligación a antíge no 

del anticuerpo de conformidad con la reivindicación  37, 

caracterizado porque la concentración en la cual la  cantidad 

de IFN- γ liberada de células mononucleares de sangre 

periférica humanas tratadas con PMA y A23187 que se  inhibe 

por 50% es 40 ng/mL o más baja. 


