NOMBRE DEL CLON
1K3VH6-7
1K3VH6-8_0816
1K3VH3-8
2K4VH3-8

1K3VH3-4
1K3VH3-3_0816
2K4VH2-8
2K4VH1-1
2K4VH1-4

1C9 VH404-8_1024
1C9 VH405-12 1024
1C9 VH411-1 1024
1C9_VH406-4_1024
1L20VH2-3 0903
1L20VH2-1_0907
1L20VH2-3 0910
1J20VH1-7_0910
1J20VH1-1-6 0829
ILSVH003-5-8_0907
1L5VH003-6-3 0907
1L5VHO001-7-6_0907
1L5VHO001-6-5 0907
1L5VHO001-6-11_0907
1L5VHO003-6-2 0910
IL5VHO001-6-12_0907
1L5VH003-3-4 0907
IL5SVH003-3-8_0907
CTC2 VH

CTD2_VH

CTA5 VH

CT311_VH
1IN23VH3-5
IN23VH3-7
IN23VH2-1
1K23VH2-1 0910
IK23V HI-4_0907
1K23VH1-10 0907
IN23VH1-5
1K23VH8-4 0907
IK23VH8-5_0907
1K23VH8-9 0907
1E9_VHI1E3

1E9 VH1D5

1A12 VH

FIGURA 10B

Alineaciones de Secuencia de Region Variable de Cadena Pesada (continuacion)

CDR3
RYTQKFKGKKTLTADKSSSTAYMQLSS LASEDSAVYYCARG------- -GIAWFAWGQGTLVTVSA
RYTQKFKGKATLTADKSSSTAYIdQLSS LASEDSAVYYCARG------- -GIAWFAYIIGQGTLVTVSA
RYTQKFKGKATLTADKSS STAYMQLSSLASEDSAVYYCARG-------- GIAWFAYWGQGTLVTVSA
RYTQKFKGKATLTADKSS STAYMQLSSLASEDSAVYYCARG------- -GIAWFAWGQGTLVTVSA
RYTQKFKGKATLTADKSSSTAYMQLSSLASEDSAVYYCARG-------- GIAWFAYWGQGTLVTVSA
RYTQKFKGKATLTADKSSSTAYMQLSSLASEDSAVYYCARG------- -GIAWFAYWGQGTLVTVSA
RYTQKFKGKATLTADKSSSTAYMQLSS LASEDSAVYYCARG GIAWFAYWGQGTLVTVSA
RYTQKFKGKATLTADKSS STAYMQLSSLASEDSAVYYCARG--------GIAWFAYWGQGTLVTVSA
RYTQKFKGKATLTADKSSSTAYMQLSSLASEDSAVYYCARG------- -GIAWFAYWGQGTLVTVSA
RHTQKFKGKATLTADKSSSTAYMQLSSLASEDSAVYYCASGYP—--—-— YFAYWGQGTLVTVSA
RHT QKFKGKATLTADKSSSTAYMQLSSLASEDSAVYYCASGYP—------ YFAYWGQGTLVTVSA
RHTQKFKGKATLTADKSSSTAYMQLSSLASEDSAVYYCASGYP--------- YFAYIIGQGTLVTVSA
RHTQKFKGKAILSACKSSSTAYMQLSSLASEDSAVYYCASGYP —------ YFAYIRGQGTLVTVSA

RYTQKFKGKATLTADKSSSTANMQLSSLASEDSAVYYCAKGD- - -GNFWFAYWGQGTLVTVSA
RYTQKFKGKATLTADKSS STANMQLSSLASEDSAVYYCAKGD- - -GNFWFAYIV'GQGTLVTVSA
RYTQKFKGKATLTADKSSSTANMQLSGLASEDSAVYYCAKGD- - -GNFWFAYWGQGTLVTVSA
RYTQKFKGKATLTADKSSSTANMQLSSLASEDSAVYYCAKCD- - -GNFWFAYWGQGTLVTVSA
RYTQKFKGKATLTADKSSSTANMQLSSLASEDSAVYYCAKGD— -GNFWFAYWGQGTLVTVSA
RLNQKFKDKATLTVDKSSSTAYMQLSSPTSEDSAVYYCACRY-- -DRSYFDYWGQGTTLTVSS
RLNQKFKDKATLTVDKSSSTAYMQLSSPTSEDSAVYYCACRY-- -DRSYFDYWGQGTTLTVSS
RLNQKFKDKATLTVDKSSSTAYIdQLSSPTSEDSAVYYCACRY-- -DRSYFDYIS'GQGTTLTVSS
RLNQKFKDKATLTVDKSSSTAYIdQLSSPTSEDSAW YCACRY-- -DRSYFDWGQGTTLTVSS
RLNQKFKDKATLTVDKSSSTAYMQLSSP TSEDSAVYYCACRY- - -DRSYFDYTAGQGTTLTVSS
RLNQKFKDKATLTVDKSSSTAYMQLSSPTSEDSAVYYCACRY ------ DRSYFDYIiGQGTTLTVSS
RLNQKFKDKATLTVDKSSSTAYMQLSSPTSEDSAVYYCACRY-- -DRSYFDYi"GQGTTLTVSS
RLNQKFKDKATLTVDKSSSTAYI-IQLSSPTSEDSAVYYCACRY-- -DRSYFDYIiGQGTTLTVSS
RLNQKFKDKATLTVDKSSSTAYMQLSSPTSEDSAVYYCACRY— -DRSYFDYIIGQGTTLTVSS

RFNEKFKGKATLSVDTSSTTAYMHLFSLTSDDSAVYYCVRS---------------- CDFWGQGTTLTVSS
RFENEKFKGKAILSVDTSSTTAYMHLFSLTSDDSAVYYCVRS-------m-m------ GDFWGQGTTLTVSS
YYADSMKDRFTI SRDDSQSf-ILYLQMFNLKTEDTAMYYCVRD------- --------- GWWIIGQGTSVTVSS

YYADSVKDRETISRDDSQSMLYLQMFNLKTEDTAMYYCVRD GWWIIGQGTSVTVSS
YYNPSLKSRISITRDTSKNQYYLQLNSVTTEDTATYYCARYNSLLRLGAMDYKGQGTSVTVSS
YYNPSLKSRISITRDTS KNQYYLQLNSVITEDTATYYCARYNS LLRLGAM)YHGQGTSVTVSS
YYNPSLKSRISITRDTSKNQYYLQLNSVTTEDTATYYCARYNSLLRLGAMDYHGQGTSVTVSS
YYNPSLKSRISITRDTSKNQYYLQLNSVTTEDTATYYCARYNS LLRLGAMDYWGQGTSVTVSS
YYNPSLKSRISITRDTSKNQYYLQLNSVITEDTATYYCARYNSLLRLGAMDYWGQGTSVTVSS
YYNPSLKSRISITRDTSKNQYYLQLNSVTTEDTATYYCARYNSLLRLGAMDYNGQGTSVTVSS
YYNPSLKSRISITRDTSKNQYYLQLNSVTTEDTATYYCARYNS LLRLGAMDYWGQGTSVTVSS
YYNPSLKSRISITRDTSKNQYYLQLNSVTTEDTATYYCARYNS LLRLGAMDYWGQGTSVTVSS
YYNPSLKSRISITRDTSKNQYYLQLNSVTTEDTATYYCARYNSLLRLGAMDYWGQGTSVTVSS
YYNPSLKSRISITRDTSKNQYYLQLNSVTTEDTATYYCARYNS LLRLGAMDYWGQGTSVTVSS
YYVDSVKGRFTISRDNAKNSLYLQMNSLRAEDTAVYYCARGGNS --YYGWGQGTLVTVSS
YYVDSVKGRFTISRDNAKNSLYLQMNSLRAEDTAVYYCARGGNS —-------- FRDWGQGTLVTVSS
YYADSVKGRFT ISRDNSKNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCAKDRED-------- GMDVWGQGTTVTVSA
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