
FIGURA 10B

Alineaciones de Secuencia de Región Variable de Cadena Pesada (continuación)

SEO
I D  NO. NOMBRE DEL CLON CDR3

3 9 1K 3V H 6-7 RYTQKFKGKKT LTADKSS STAYMQL SS LASEDSAVYYCARG------- - GIAWFAWGQ GT L VT VSA
-30 1K3VH6 -  8 _ 0  8 1 6 RYTQKFKGKAT LTADKS S ST  A  YldQL SS LAS EDS AVYY CARG-------- GIAWFAYIÍGQ GT L  VT VSA
-51 1K 3V H 3-8 RYTQKFKGKATLTADKS S STAYMQLSS LASE DSAVYYCARG-------- GIAWFAYWGQGTLVTVSA
-32 2K 4V H 3-8 RYTQKFKGKAT LTADKS S STAYMQLSS LASE DSAVYYCARG------- - GIAWFAWGQ GT L VT VSA
4 3 1K 3V H 3-4 RYTQKFKGKATLTADKSS STAYMQLSSLASEDSAVYYCARG-------- GIAWFAYWGQGTLVTVSA
-3-3 1 K 3 V H 3 -3 _ 0 8 1 6 RYTQKFKGKATLTADKS SSTAYMQLSSLASEDSAVYYCARG------- - GIAWFAYWGQGTLVTVSA
-35 2K 4V H 2-8 RYTQKFKGKATLTADKSS STAYMQL SS LASEDSAVYYCARG-------- GIAWFAYWGQGTLVTVSA
-36 2K 4V H 1-1 RYTQKFKGKAT LTADKS S STAYMQLSS LASE DSAVYYCARG------- - GIAWFAYWGQGTLVTVSA
-37 2K 4V H 1-4 RYT QKFKGKATLTADKSS STAYMQLSS LASEDSAVYYCARG------- - GIAWFAYWGQGTLVTVSA
4 8 1 C9_VH 4  0 4 - 8 _ 1 0 2  4 RHTQKFKGKATLTADKSSSTAYMQLSSLASEDSAVYYCASGYP—-------YFAYWGQGTLVTVSA
4 9 1C9 V H 4 0 5 -1 2  1 0 2 4 RHT QKFKGKAT LTADKS S STAYMQLSSLASE DSAVYYCASGYP—-------YFAYWGQGTLVTVSA
5 0 1C9 V H 4 1 1 -1  1 0 2 4 RHTQKFKGKAT LTADKS S STAYMQLSS LAS E DS AVYY CAS GYP---------YFAYIíGQ GT LVTVSA
5 1 1 C 9 _ V H 4 0 6 -4 _ 1 0 2 4 RHTQKFKGKAIL S A C K S S STAYMQLSSLASEDSAVYYCASGYP —-------YFAYIn’GQ GT LVTVSA
5 2 1 L 2 0 V H 2 -3  0 9 0 3 RYT QKFKGKATLTADKSS STANMQLSSLASEDSAVYY CAKGD-  - - GNFWFAYWGQGTLVTVSA
5 3 1 L 2 0 V H 2 -1 _ 0 9 0 7 RYTQKFKGKATLTADKS S STANMQLSS LAS E DSAVYYCAKGD-  - - GNFWFAYl\’G Q GT LVTVSA
5 4 1 L 2 0 V H 2 -3  0 9 1 0 RYT QKFKGKAT LTADKSS STANMQL SGLASE DSAVYY CAKGD-  - - GNFWFAYWGQGTLVTVSA
5 5 1 J 2 0 V H 1 - 7 _ 0 9 1 0 RYTQKFKGKATLTADKSS STANMQLSSLAS E DSAVYY CAKCD - - - GNFWFAYWGQGTLVTVSA
5 6 1 J 2 0 V H 1 - 1 - 6 0 8 2 9 RYTQKFKGKATLTADKSSSTANMQLSSLASEDSAVYYCAKGD— - GNFWFAYWGQGTLVTVSA
5 7 lL 5 V H 0 0 3 - 5 - 8 _ 0 9 0 7 RLNQKFKDKATLTVDKSSSTAYMQLSS PTSEDSAVYYCACRY- - -DRSYFDYWGQGTTLTVSS
5 8 1 L 5 V H 0 0 3 -6 -3  0 9 0 7 RLNQKFKDKATLTVDKSSSTAYMQLSSPTSEDSAVYYCACRY-- -DRSYFDYWGQGTTLTVSS
5 9 1 L5VH00 1 - 7 - 6 _ 0 9 0 7 RLNQKFKDKATLTVDKSSSTAYldQLSS PTSEDSAVYYCACRY-- -DRSYFDYls'GQGTTLTVSS
60 1 L5VH00 1 - 6 - 5  0 9 0 7 RLNQKFKDKAT LTVDKS S STAYldQL SS PTSEDS A W  YCACRY-- -DRSYFDWGQGTTLTVSS
61 1 L 5 V H 0 0 1 - 6 - l l _ 0 9 0 7 RLNQKFKDKAT LTVDKS S STAYMQL SS P TS E DSAVYYCACRY- -  --DRSYFDYTn’GQGTTLTVSS
62 1 L 5 V H 0 0 3 -6 -2  0 9 1 0 RLNQKFKDKATLTVDKSSSTAYMQLSSPTSEDSAVYYCACRY------DRSYFDYlíGQGTTLTVSS
63 lL 5 V H 0 0 1 - 6 - 1 2 _ 0 9 0 7 RLNQKFKDKATLTVDKSSSTAYMQLSSPTSEDSAVYYCACRY-- -DRSYFDYi'’GQGTTLTVSS
64 1 L 5 V H 0 0 3 -3 -4  0 9 0 7 RLNQKFKDKATLTVDKS S STAYl-IQLSS PTSEDSAVYYCACRY- - -DRSYFDYIíGQGTTLTVSS
65 lL 5 V H 0 0 3 - 3 - 8 _ 0 9 0 7 RLNQKFKDKATLTVDKS SSTAYMQLSS PTSEDSAVYYCACRY— -DRSYFDYÍÍGQGTTLTVSS
66 CTC2 VH RFNEKFKGKAT LSVDTS STTAYMHL FS LTS DDS AVYY CVRS---------------- CD FWGQ GT T LT VSS
67 CTD2_VH RFNEKFKGKAILSVDTSSTTAYMHLFSLTSDDSAVYYCVRS---------------- GD FWGQ GTTLT VSS
68 CTA5 VH YYADS^'KDRFT I  SRDDSQSf-lLYL QMFNL KT E DTAMYYCVRD---------------- GWWIÍGQGTSVTVSS
69 C T311_V H YYADSVKDRETISRDDSQSMLYLQMFNLKTEDTAMYYCVRD---------------- GWWlíG Q GT S VT VSS
7 0 1N 23 V H 3 -5 YYNPSLKSRISITRDTSKNQYYLQLNSVTTEDTATYYCARYNSLLRLGAMDYKGQGTSVTVSS
7 1 1N 23V H 3-7 YYNPS LKS R IS IT R D T S  KNQ Y YLQLNS V IT E  DTATYY CARYN S LLR LGAM) YHGQGT SVT VSS
7 2 1N 23V H 2-1 YYNPSLKSRISITRDTSKNQYYLQLNSVTTEDTATYYCARYNSLLRLGAMDYHGQGTSVTVSS
7 3 1K 23 V H 2 -1  0 9 1 0 YYNPSLKSRISITRDTSKNQYYLQLNSVTTEDTATYYCARYNS LLRLGAMDYWGQGTSVTVSS
7 4 lK 2 3 V H l- 4 _ 0 9 0 7 YYNPSLKSRISITRDTSKNQYYLQLNSVrTEDTATYYCARYNSLLRLGAMDYWGQGTSVTVSS
7 5 1 K 2 3 V H 1 -1 0  0 9 0 7 YYNPSLKSRISITRDTSKNQYYLQLNSVTTEDTATYYCARYNSLLRLGAMDYNGQGTSVTVSS
7 6 1N 23V H 1-5 YYNPSLKSRISITRDTSKNQYYLQLNSVTTEDTATYYCARYNS LLRLGAMDYWGQGTSVTVSS
7 7 1K 23 V H 8 -4  0 9 0 7 YYNPSLKSRISITRDTSKNQYYLQLNSVTTEDTATYYCARYNS LLRLGAMDYWGQGTSVTVSS
7 8 lK 2 3 V H 8 -5 _ 0 9 0 7 YYNPSLKSRISITRDTSKNQYYLQLNSVTTEDTATYYCARYNSLLRLGAMDYWGQGTSVTVSS
7 9 1K 23 V H 8 -9  0 9 0 7 YYNPSLKSRISITRDTSKNQYYLQLNSVTTEDTATYYCARYNS LLRLGAMDYWGQGTSVTVSS
8 0 1E9_V H 1E3 YYVDS VKGRFTISRDNAKNS L  YLQMNS L RAE DT AVY Y CARGGNS---------- YYGWGQ GT LVTVSS
8 1 1E 9 VH1D5 YYVDSVKGRFTISRDNAKNS LYLQMNSLRAEDTAVYYCARGGNS ---------- FRDWGQGTLVTVSS
8 2 1A 12 VH YYADS VKGRFT ISRDNSKNT L  YLQMNS LRAE DTAVYY CAKDRED--------GMDVWGQGTTVTVSA

1 1 7
1 1 7
117
1 1 7
1 1 7
1 1 7
1 1 7
117
1 1 7
1 1 6
1 1 6
1 1 6
116
1 1 8
1 1 8
1 1 8
1 1 8
1 1 8
1 1 8
1 1 8
1 1 8
1 1 8
1 1 8
118
1 1 8
1 1 8
1 1 8
1 1 3
113
1 1 5
1 1 5
120
120
120
120
120
120
120
120
120
120
1 1 6
1 1 6
1 1 7


