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REIVINDICACIONES 

1. Una molécula multiespecífica que se une al antíg eno, 

caracterizada porque comprende que comprende: 

(1) un dominio que comprende una región variable de  

anticuerpo que tiene actividad de unión a glipicano -3, 5 

(2) un dominio que comprende una región variable de  

anticuerpo que tiene actividad de unión al complejo  receptor de 

células T, y 

(3) un dominio que comprende una región Fc con acti vidad 

de unión reducida hacia un receptor Fc γ, en donde las regiones 10 

variables de cadena L comprendidas en la región var iable de (1) 

y la región variable de (2) tienen una secuencia de  aminoácido 

común; en donde la molécula multiespecífica que se une al antígeno 

tiene una actividad citotóxica equivalente a, o may or que aquella 

de un anticuerpo biespecífico que comprende un domi nio de unión 15 

a glipicano-3 que comprende las SEQ ID NOs: 47 y 48 , y un dominio 

de unión al complejo del receptor de células T que comprende las 

SEQ ID NOs: 49 y 50. 

2. La molécula multiespecífica que se une al antíge no 

de conformidad con la reivindicación 1, caracteriza da porque la 20 

actividad citotóxica es actividad citotóxica depend iente de 

células T. 

3. La molécula multiespecífica que se une al antíge no 

de conformidad con la reivindicación 1 o 2, caracte rizada porque 

la actividad que se une al complejo del receptor de  células T es 25 
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actividad de unión hacia un receptor de células T. 

4. La molécula multiespecífica que se une al antíge no 

de conformidad con cualquiera de las reivindicacion es 1 a 3, 

caracterizada porque la actividad que se une al com plejo del 

receptor de células T es actividad que se une hacia  una cadena 5 

CD3ε. 

5. La molécula multiespecífica que se une al antíge no 

de conformidad con cualquiera de las reivindicacion es 1 a 4, 

caracterizada porque la región variable de anticuer po de (1) de 

conformidad con la reivindicación 1 es una región v ariable de 10 

anticuerpo que comprende cualquiera de las combinac iones de CDR1, 

CDR2 y CDR2 de cadena H, seleccionadas a partir de (a1) hasta (a5) 

siguientes, o una región variable de anticuerpo fun cionalmente 

equivalente a esta: 

(a1) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuenc ias 15 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 40; 

(a2) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuenc ias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 197; 20 

(a3) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuenc ias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 206; 

(a4) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuenc ias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 25 
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la SEQ ID NO: 211; y 

(a5) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuenc ias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 215. 

6. La molécula multiespecífica que se une al antíge no 5 

de conformidad con cualquiera de las reivindicacion es 1 a 4, 

caracterizada porque la región variable de anticuer po de (2) de 

conformidad con la reivindicación 1 es una región v ariable de 

anticuerpo que comprende cualquiera de las combinac iones de las 

secuencias de aminoácido de CDR1, CDR2, y CDR3 de c adena H, 10 

seleccionadas a partir de (b1) hasta (b15) siguient es, o una región 

variable de anticuerpo funcionalmente equivalente a  esta:  

(b1) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuenc ias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 52; 15 

(b2) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuenc ias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 103; 

(b3) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuenc ias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 20 

la SEQ ID NO: 122; 

(b4) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuenc ias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 128; 

(b5) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuenc ias 25 
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de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 129; 

(b6) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuenc ias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 132; 5 

(b7) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuenc ias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 142; 

(b8) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuenc ias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 10 

la SEQ ID NO: 144; 

(b9) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuenc ias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 164; 

(b10) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuen cias 15 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 168; 

(b11) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuen cias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 421; 20 

(b12) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuen cias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 424; 

(b13) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuen cias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 25 
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la SEQ ID NO: 426; 

(b14) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuen cias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 429; y 

(b15) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuen cias 5 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 430. 

7. La molécula multiespecífica que se une al antíge no 

de conformidad con cualquiera de las reivindicacion es 1 a 4, 

caracterizada porque las regiones variables de anti cuerpo de (1) 10 

y (2) de conformidad con la reivindicación 1 son re giones variables 

de anticuerpo que comprenden cualquiera de las comb inaciones de 

CDR1, CDR2 y CDR2 de cadena H, seleccionadas a part ir de lo 

siguiente (c1) hasta (c19), o regiones variables de  anticuerpo 

funcionalmente equivalentes a esta: 15 

(c1) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la regi ón 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 40; y la s CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 20 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 52; 

(c2) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la regi ón 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 25 
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1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 40; y la s CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 5 

comprendidas en la SEQ ID NO: 421; 

(c3) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la regi ón 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 40; y la s CDR1, CDR2, 10 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 426; 

(c4) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la regi ón 15 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 40; y la s CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 20 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 429; 

(c5) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la regi ón 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 25 
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CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 40; y la s CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 430; 5 

(c6) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la regi ón 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 197; y l as CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 10 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 128; 

(c7) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la regi ón 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 15 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 206; y l as CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 20 

comprendidas en la SEQ ID NO: 142; 

(c8) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la regi ón 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 206; y l as CDR1, CDR2, 25 
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y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 144; 

(c9) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la regi ón 5 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 206; y l as CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 10 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 164; 

(c10) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 15 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 206; y l as CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 168; 20 

(c11) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 211; y l as CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 25 
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de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 142; 

(c12) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 5 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 211; y l as CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 10 

comprendidas en la SEQ ID NO: 144; 

(c13) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 211; y l as CDR1, CDR2, 15 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 164; 

(c14) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 20 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 211; y l as CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 25 
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secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 168; 

(c15) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 5 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 215; y l as CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 103; 10 

(c16) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 215; y l as CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 15 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 122; 

(c17) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 20 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 215; y l as CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 25 
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comprendidas en la SEQ ID NO: 129; 

(c18) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 215; y l as CDR1, CDR2, 5 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 132; y 

(c19) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 10 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 215; y l as CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 15 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 424. 

8.   La molécula multiespecífica que se une al antígeno  

de conformidad con cualquiera de las reivindicacion es 5 a 7, 

caracterizada porque las CDR1, CDR2, y CDR3 son reg iones CDR1, 20 

CDR2, y CDR3 basadas en la numeración de Kabat. 

9.   La molécula multiespecífica que se une al antígeno  

de conformidad con cualquiera de las reivindicacion es 1 a 4, 

caracterizada porque la región variable de anticuer po de (1) de 

conformidad con la reivindicación 1 es una región v ariable de 25 
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anticuerpo que comprende cualquiera de las regiones  variables de 

cadena H seleccionadas a partir de (a1) hasta (a5) siguientes, 

o una región variable de anticuerpo funcionalmente equivalente 

a esta: 

(a1) una región variable de cadena H que tiene la 5 

secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 40;  

(a2) una región variable de cadena H que tiene la 

secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 197;  

(a3) una región variable de cadena H que tiene la 

secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 206;  10 

(a4) una región variable de cadena H que tiene la 

secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 211; y  

(a5) una región variable de cadena H que tiene la 

secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 215. 

10. La molécula multiespecífica que se une al antíg eno 15 

de conformidad con cualquiera de las reivindicacion es 1 a 4, 

caracterizada porque la región variable de anticuer po de (2) de 

conformidad con la reivindicación 1, es una región variable de 

anticuerpo que comprende cualquiera de las regiones  variables de 

cadena H seleccionadas a partir de (b1) hasta (b15)  siguientes, 20 

o una región variable de anticuerpo funcionalmente equivalente 

a esta: 

(b1) una región variable de cadena H que tiene la 

secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 52;  

(b2) una región variable de cadena H que tiene la 25 
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secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 103;  

(b3) una región variable de cadena H que tiene la 

secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 122;  

(b4) una región variable de cadena H que tiene la 

secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 128;  5 

(b5) una región variable de cadena H que tiene la 

secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 129;  

(b6) una región variable de cadena H que tiene la 

secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 132;  

(b7) una región variable de cadena H que tiene la 10 

secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 142;  

(b8) una región variable de cadena H que tiene la 

secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 144; 

(b9) una región variable de cadena H que tiene la 

secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 164; 15 

(b10) una región variable de cadena H que tiene la 

secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 168; 

(b11) una región variable de cadena H que tiene la 

secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 421; 

(b12) una región variable de cadena H que tiene la 20 

secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 424; 

(b13) una región variable de cadena H que tiene la 

secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 426; 

(b14) una región variable de cadena H que tiene la 

secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 429; y 25 
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(b15) una región variable de cadena H que tiene la 

secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 430. 

11. La molécula multiespecífica que se une al antíg eno 

de conformidad con cualquiera de las reivindicacion es 1 a 4, 

caracterizada porque las regiones variables de anti cuerpo de (1) 5 

y (2) de conformidad con la reivindicación 1 son re giones variables 

de anticuerpo que comprenden cualquiera de las comb inaciones de 

las regiones variables de cadena H seleccionadas a partir de (c1) 

hasta (c19) siguientes, o regiones variables de ant icuerpo 

funcionalmente equivalentes a esta: 10 

(c1) una región variable de cadena H comprendida en  la 

región variable de anticuerpo de (1) de conformidad  con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 40; y una región variable de cadena H co mprendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 15 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 52;  

(c2) una región variable de cadena H comprendida en  la 

región variable de anticuerpo de (1) de conformidad  con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 20 

SEQ ID NO: 40; y una región variable de cadena H co mprendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 421; 

(c3) una región variable de cadena H comprendida en  la 25 
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región variable de anticuerpo de (1) de conformidad  con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 40; y una región variable de cadena H co mprendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 5 

SEQ ID NO: 426; 

(c4) una región variable de cadena H comprendida en  la 

región variable de anticuerpo de (1) de conformidad  con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 40; y una región variable de cadena H co mprendida en 10 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 429; 

(c5) una región variable de cadena H comprendida en  la 

región variable de anticuerpo de (1) de conformidad  con la 15 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 40; y una región variable de cadena H co mprendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 430; 20 

(c6) una región variable de cadena H comprendida en  la 

región variable de anticuerpo de (1) de conformidad  con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 197; y una región variable de cadena H c omprendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 25 



242 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 128; 

(c7) una región variable de cadena H comprendida en  la 

región variable de anticuerpo de (1) de conformidad  con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 5 

SEQ ID NO: 206; y una región variable de cadena H c omprendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 142; 

(c8) una región variable de cadena H comprendida en  la 10 

región variable de anticuerpo de (1) de conformidad  con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 206; y una región variable de cadena H c omprendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 15 

SEQ ID NO: 144; 

(c9) una región variable de cadena H comprendida en  la 

región variable de anticuerpo de (1) de conformidad  con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 206; y una región variable de cadena H c omprendida en 20 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 164; 

(c10) una región variable de cadena H comprendida e n 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 25 
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reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 206; y una región variable de cadena H c omprendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 168; 5 

(c11) una región variable de cadena H comprendida e n 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 211; y una región variable de cadena H c omprendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 10 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 142; 

(c12) una región variable de cadena H comprendida e n 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 15 

SEQ ID NO: 211; y una región variable de cadena H c omprendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 144; 

(c13) una región variable de cadena H comprendida e n 20 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 211; y una región variable de cadena H c omprendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 25 
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SEQ ID NO: 164; 

(c14) una región variable de cadena H comprendida e n 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 211; y una región variable de cadena H c omprendida en 5 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 168; 

(c15) una región variable de cadena H comprendida e n 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 10 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 215; y una región variable de cadena H c omprendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 103; 15 

(c16) una región variable de cadena H comprendida e n 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 215; y una región variable de cadena H c omprendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 20 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 122; 

(c17) una región variable de cadena H comprendida e n 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 25 
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SEQ ID NO: 215; y una región variable de cadena H c omprendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 129; 

(c18) una región variable de cadena H comprendida e n 5 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 215; y una región variable de cadena H c omprendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 10 

SEQ ID NO: 132; y 

(c19) una región variable de cadena H comprendida e n 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 215; y una región variable de cadena H c omprendida en 15 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, la cual tiene la secuencia de ami noácido de la 

SEQ ID NO: 424. 

12.   La molécula multiespecífica que se une al 

antígeno de conformidad con cualquiera de las reivi ndicaciones 20 

1 a 11, caracterizada porque la cadena L común de c onformidad con 

la reivindicación 1, es una cadena L común que comp rende cualquiera 

de las combinaciones de CDR1, CDR2, y CDR3 seleccio nadas a partir 

de (d1) hasta (d11) siguientes, o una cadena L comú n funcionalmente 

equivalente a esta:  25 
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(d1) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuenc ias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 53; 

(d2) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuenc ias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 5 

la SEQ ID NO: 223; 

(d3) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuenc ias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 299; 

(d4) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuenc ias 10 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 301; 

(d5) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuenc ias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 302; 15 

(d6) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuenc ias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 304; 

(d7) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuenc ias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 20 

la SEQ ID NO: 306; 

(d8) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuenc ias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 307; 

(d9) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuenc ias 25 
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de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 309; 

(d10) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuen cias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 310; y 5 

(d11) Las CDR1, CDR2, y CDR3 idénticas a las secuen cias 

de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2, y CDR3 co mprendidas en 

la SEQ ID NO: 319. 

13. La molécula multiespecífica que se une al antíg eno 

de conformidad con cualquiera de las reivindicacion es 1 a 11, 10 

caracterizada porque la región variable de cadena L  de conformidad 

con la reivindicación 1, es una región variable de cualquiera de 

las secuencias de aminoácido de cadena L selecciona das a partir 

de (d1) hasta (d11) siguientes: 

(d1) una cadena L que comprende la secuencia de 15 

aminoácido de la SEQ ID NO: 53;  

(d2) una cadena L que comprende la secuencia de 

aminoácido de la SEQ ID NO: 223;  

(d3) una cadena L que comprende la secuencia de 

aminoácido de la SEQ ID NO: 299;  20 

(d4) una cadena L que comprende la secuencia de 

aminoácido de la SEQ ID NO: 301;  

(d5) una cadena L que comprende la secuencia de 

aminoácido de la SEQ ID NO: 302;  

(d6) una cadena L que comprende la secuencia de 25 
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aminoácido de la SEQ ID NO: 304;  

(d7) una cadena L que comprende la secuencia de 

aminoácido de la SEQ ID NO: 306;  

(d8) una cadena L que comprende la secuencia de 

aminoácido de la SEQ ID NO: 307;  5 

(d9) una cadena L que comprende la secuencia de 

aminoácido de la SEQ ID NO: 309;  

(d10) una cadena L que comprende la secuencia de 

aminoácido de la SEQ ID NO: 310; y  

(d11) una cadena L que comprende la secuencia de 10 

aminoácido de la SEQ ID NO: 319.  

14. La molécula multiespecífica que se une al antíg eno 

de conformidad con cualquiera de las reivindicacion es 1 a 4, 

caracterizada porque las regiones variables de anti cuerpo de (1) 

y (2) de conformidad con la reivindicación 1, y la región variable 15 

de cadena común L son regiones variables de anticue rpo que 

comprenden cualquiera de las combinaciones de CDR1,  CDR2, y CDR3 

de cadena H y CDR1, CDR2, y CDR3 de cadena L selecc ionadas a partir 

de (e1) hasta (e25) siguientes, o regiones variable s de anticuerpo 

funcionalmente equivalentes a esta: 20 

(e1) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la regi ón 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 197; las  CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 25 
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de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 128; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 

común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 5 

CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 53 ; 

(e2) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la regi ón 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 197; las  CDR1, CDR2, 10 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 128; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 15 

común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 

CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 29 9; 

(e3) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la regi ón 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 20 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 197; las  CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 128; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 25 
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comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 

común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 

CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 31 0; 

(e4) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la regi ón 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 5 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 197; las  CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 10 

comprendidas en la SEQ ID NO: 128; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 

común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 

CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 31 9; 

(e5) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la regi ón 15 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 206; las  CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 20 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 142; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 

común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 

CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 22 3; 25 
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(e6) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la regi ón 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 206; las  CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 5 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 144; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 

común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 10 

CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 22 3; 

(e7) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la regi ón 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 206; las  CDR1, CDR2, 15 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 164; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 20 

común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 

CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 22 3; 

(e8) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la regi ón 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 25 
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CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 206; las  CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 168; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 5 

comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 

común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 

CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 22 3; 

(e9) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la regi ón 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 10 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 211; las  CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 15 

comprendidas en la SEQ ID NO: 142; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 

común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 

CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 22 3; 

(e10) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 20 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 211; las  CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 25 
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secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 142; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 

común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 

CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 29 9; 5 

(e11) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 211; las  CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 10 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 144; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 

común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 15 

CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 22 3; 

(e12) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 211; las  CDR1, CDR2, 20 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 164; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 25 
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común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 

CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 22 3; 

(e13) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 5 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 211; las  CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 168; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 10 

comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 

común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 

CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 22 3 ; 

(e14) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 15 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 215; las  CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 20 

comprendidas en la SEQ ID NO: 103; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 

común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 

CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 53 ; 

(e15) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 25 
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variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 215; las  CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 5 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 103; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 

común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 

CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 29 9; 10 

(e16) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 215; las  CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 15 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 103; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 

común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 20 

CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 30 1; 

(e17) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 215; las  CDR1, CDR2, 25 
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y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 103; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 5 

común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 

CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 30 2; 

(e18) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 10 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 215; las  CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 103; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 15 

comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 

común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 

CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 30 4; 

(e19) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 20 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 215; las  CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 25 
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comprendidas en la SEQ ID NO: 103; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 

común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 

CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 30 6; 

(e20) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 5 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 215; las  CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 10 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 103; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 

común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 

CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 30 7; 15 

(e21) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 215; las  CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 20 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 103; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 

común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 25 
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CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 30 9; 

(e22) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 215; las  CDR1, CDR2, 5 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 122; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 10 

común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 

CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 53 ; 

(e23) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 15 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 215; las  CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 129; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 20 

comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 

común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 

CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 53 ; 

(e24) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 25 



259 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 215; las  CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 5 

comprendidas en la SEQ ID NO: 132; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 

común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 

CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 53 ; y 

(e25) Las CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la reg ión 10 

variable de anticuerpo de (1) de conformidad con la  reivindicación 

1, e idénticas a las secuencias de aminoácido de la s regiones CDR1, 

CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 215; las  CDR1, CDR2, 

y CDR3 comprendidas en la región variable de anticu erpo de (2) 

de conformidad con la reivindicación 1, e idénticas  a las 15 

secuencias de aminoácido de las regiones CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la SEQ ID NO: 424; y las CDR1, CDR2 , y CDR3 

comprendidas en la región variable de anticuerpo de  la cadena L 

común e idénticas a las secuencias de aminoácido de  las regiones 

CDR1, CDR2, y CDR3 comprendidas en la SEQ ID NO: 53 . 20 

15. La molécula multiespecífica que se une al antíg eno 

de conformidad con cualquiera de las reivindicacion es 1 a 4, 

caracterizada porque las regiones variables de anti cuerpo de (1) 

y (2) de conformidad con la reivindicación 1, y la región variable 

de cadena común L son regiones variables de anticue rpo que 25 
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comprenden cualquiera de las combinaciones de regio nes variables 

seleccionadas a partir de (f1) hasta (f26) siguient es, o regiones 

variables de anticuerpo funcionalmente equivalentes  a esta: 

(f1) una región variable de cadena H comprendida en  la 

región variable de anticuerpo de (1) de conformidad  con la 5 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 197; una región variable de cadena H com prendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 128; y una región variable de anticuerpo  de la cadena 10 

L común idéntica a la secuencia de aminoácido de la  región variable 

comprendida en la SEQ ID NO: 53; 

(f2) una región variable de cadena H comprendida en  la 

región variable de anticuerpo de (1) de conformidad  con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 15 

SEQ ID NO: 197; una región variable de cadena H com prendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 128; y una región variable de anticuerpo  de la cadena 

L común idéntica a la secuencia de aminoácido de la  región variable 20 

comprendida en la SEQ ID NO: 299; 

(f3) una región variable de cadena H comprendida en  la 

región variable de anticuerpo de (1) de conformidad  con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 197; una región variable de cadena H com prendida en 25 
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la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 128; y una región variable de anticuerpo  de la cadena 

L común idéntica a la secuencia de aminoácido de la  región variable 

comprendida en la SEQ ID NO: 310; 5 

(f4) una región variable de cadena H comprendida en  la 

región variable de anticuerpo de (1) de conformidad  con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 197; una región variable de cadena H com prendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 10 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 128; y una región variable de anticuerpo  de la cadena 

L común idéntica a la secuencia de aminoácido de la  región variable 

comprendida en la SEQ ID NO: 319; 

(f5) una región variable de cadena H comprendida en  la 15 

región variable de anticuerpo de (1) de conformidad  con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 206; una región variable de cadena H com prendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 20 

SEQ ID NO: 142; y una región variable de anticuerpo  de la cadena 

L común e idéntica a la secuencia de aminoácido de la región 

variable comprendida en la SEQ ID NO: 223; 

(f6) una región variable de cadena H comprendida en  la 

región variable de anticuerpo de (1) de conformidad  con la 25 
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reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 206; una región variable de cadena H com prendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 144; y una región variable de anticuerpo  de la cadena 5 

L común idéntica a la secuencia de aminoácido de la  región variable 

comprendida en la SEQ ID NO: 223; 

(f7) una región variable de cadena H comprendida en  la 

región variable de anticuerpo de (1) de conformidad  con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 10 

SEQ ID NO: 206; una región variable de cadena H com prendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 164; y una región variable de anticuerpo  de la cadena 

L común e idéntica a la secuencia de aminoácido de la región 15 

variable comprendida en la SEQ ID NO: 223; 

(f8) una región variable de cadena H comprendida en  la 

región variable de anticuerpo de (1) de conformidad  con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 206; una región variable de cadena H com prendida en 20 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 168; y una región variable de anticuerpo  de la cadena 

L común idéntica a la secuencia de aminoácido de la  región variable 

comprendida en la SEQ ID NO: 223; 25 
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(f9) una región variable de cadena H comprendida en  la 

región variable de anticuerpo de (1) de conformidad  con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 211; una región variable de cadena H com prendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 5 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 142; y una región variable de anticuerpo  de la cadena 

L común idéntica a la secuencia de aminoácido de la  región variable 

comprendida en la SEQ ID NO: 223; (f10) una región variable de 

cadena H comprendida en la región variable de antic uerpo de (1) 10 

de conformidad con la reivindicación 1, e idéntica a la secuencia 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 211; una región vari able de cadena 

H comprendida en la región variable de anticuerpo d e (2) de 

conformidad con la reivindicación 1, e idéntica a l a secuencia 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 142; y una región va riable de 15 

anticuerpo de la cadena L común idéntica a la secue ncia de 

aminoácido de la región variable comprendida en la SEQ ID NO: 299; 

(f11) una región variable de cadena H comprendida e n 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 20 

SEQ ID NO: 211; una región variable de cadena H com prendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 144; y una región variable de anticuerpo  de la cadena 

L común idéntica a la secuencia de aminoácido de la  región variable 25 
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comprendida en la SEQ ID NO: 223; 

(f12) una región variable de cadena H comprendida e n 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 211; una región variable de cadena H com prendida en 5 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 164; y una región variable de anticuerpo  de la cadena 

L común idéntica a la secuencia de aminoácido de la  región variable 

comprendida en la SEQ ID NO: 223; 10 

(f13) una región variable de cadena H comprendida e n 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 211; una región variable de cadena H com prendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 15 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 168; y una región variable de anticuerpo  de la cadena 

L común idéntica a la secuencia de aminoácido de la  región variable 

comprendida en la SEQ ID NO: 223; 

(f14) una región variable de cadena H comprendida e n 20 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 215; una región variable de cadena H com prendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 25 
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SEQ ID NO: 103; y una región variable de anticuerpo  de la cadena 

L común idéntica a la secuencia de aminoácido de la  región variable 

comprendida en la SEQ ID NO: 53; 

(f15) una región variable de cadena H comprendida e n 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 5 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 215; una región variable de cadena H com prendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 103; y una región variable de anticuerpo  de la cadena 10 

L común idéntica a la secuencia de aminoácido de la  región variable 

comprendida en la SEQ ID NO: 299; 

(f16) una región variable de cadena H comprendida e n 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 15 

SEQ ID NO: 215; una región variable de cadena H com prendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 103; y una región variable de anticuerpo  de la cadena 

L común idéntica a la secuencia de aminoácido de la  región variable 20 

comprendida en la SEQ ID NO: 301; 

(f17) una región variable de cadena H comprendida e n 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 215; una región variable de cadena H com prendida en 25 
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la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 103; y una región variable de anticuerpo  de la cadena 

L común idéntica a la secuencia de aminoácido de la  región variable 

comprendida en la SEQ ID NO: 302; 5 

(f18) una región variable de cadena H comprendida e n 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 215; una región variable de cadena H com prendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 10 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 103; y una región variable de anticuerpo  de la cadena 

L común idéntica a la secuencia de aminoácido de la  región variable 

comprendida en la SEQ ID NO: 304; 

(f19) una región variable de cadena H comprendida e n 15 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 215; una región variable de cadena H com prendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 20 

SEQ ID NO: 103; y una región variable de anticuerpo  de la cadena 

L común idéntica a la secuencia de aminoácido de la  región variable 

comprendida en la SEQ ID NO: 306; 

(f20) una región variable de cadena H comprendida e n 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 25 
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reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 215; una región variable de cadena H com prendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 103; y una región variable de anticuerpo  de la cadena 5 

L común idéntica a la secuencia de aminoácido de la  región variable 

comprendida en la SEQ ID NO: 307; 

(f21) una región variable de cadena H comprendida e n 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 10 

SEQ ID NO: 215; una región variable de cadena H com prendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 103; y una región variable de anticuerpo  de la cadena 

L común idéntica a la secuencia de aminoácido de la  región variable 15 

comprendida en la SEQ ID NO: 309; 

(f22) una región variable de cadena H comprendida e n 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 215; una región variable de cadena H com prendida en 20 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 122; y una región variable de anticuerpo  de la cadena 

L común idéntica a la secuencia de aminoácido de la  región variable 

comprendida en la SEQ ID NO: 53;  25 
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(f23) una región variable de cadena H comprendida e n 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 215; una región variable de cadena H com prendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 5 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 129; y una región variable de anticuerpo  de la cadena 

L común e idéntica a la secuencia de aminoácido de la región 

variable comprendida en la SEQ ID NO: 53; 

(f24) una región variable de cadena H comprendida e n 10 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 215; una región variable de cadena H com prendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 15 

SEQ ID NO: 132; y una región variable de anticuerpo  de la cadena 

L común e idéntica a la secuencia de aminoácido de la región 

variable comprendida en la SEQ ID NO: 53; 

(f25) una región variable de cadena H comprendida e n 

la región variable de anticuerpo de (1) de conformi dad con la 20 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 215; una región variable de cadena H com prendida en 

la región variable de anticuerpo de (2) de conformi dad con la 

reivindicación 1, e idéntica a la secuencia de amin oácido de la 

SEQ ID NO: 424; y una región variable de anticuerpo  de la cadena 25 
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L común e idéntica a la secuencia de aminoácido de la región 

variable comprendida en la SEQ ID NO: 53; y 

(f26) molécula multiespecífica que se une al antíge no 

que se une a un epítopo traslapante con cada uno de  los epítopos 

en el complejo receptor de células T y glipicano-3 unidos por la 5 

molécula multiespecífica que se une al antígeno de cualquiera de 

(f1) hasta (f25), y la cual tiene una cadena L comú n. 

16. La molécula multiespecífica que se une al antíg eno 

de conformidad con cualquiera de las reivindicacion es 1 a 15, 

caracterizada porque la región Fc de (3) de conform idad con la 10 

reivindicación 1, es una región Fc con una mutación  de aminoácido 

en cualquiera de los aminoácidos que constituyen la  región Fc de 

las SEQ ID NOs: 23 hasta 26 (IgG1 a IgG4). 

17. La molécula multiespecífica que se une al antíg eno 

de conformidad con la reivindicación 16, caracteriz ada porque la 15 

región Fc de (3) de conformidad con la reivindicaci ón 1, es una 

región Fc con mutación de al menos un aminoácido se leccionado a 

partir de las siguientes posiciones de aminoácido e specificadas 

por la numeración Estadounidense: 

posición 220, posición 226, posición 229, posición 231, 20 

posición 232, posición 233, posición 234, posición 235, posición 

236, posición 237, posición 238, posición 239, posi ción 240, 

posición 264, posición 265, posición 266, posición 267, posición 

269, posición 270, posición 295, posición 296, posi ción 297, 

posición 298, posición 299, posición 300, posición 325, posición 25 
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327, posición 328, posición 329, posición 330, posi ción 331, y 

posición 332.  

18. La molécula multiespecífica que se une al antíg eno 

de conformidad con la reivindicación 16, caracteriz ada porque la 

región Fc de (3) de conformidad con la reivindicaci ón 1, es una 5 

región Fc que comprende al menos un aminoácido sele ccionado a 

partir de los siguientes aminoácidos especificados por la 

numeración Estadounidense: 

Arg en la posición de aminoácido 234, Ala o Arg en la 

posición de aminoácido 235, Lys en la posición de a minoácido 239, 10 

y Ala en la posición de aminoácido 297. 

19. La molécula multiespecífica que se une al antíg eno 

de conformidad con cualquiera de las reivindicacion es 16 a 18, 

caracterizada porque la región Fc de (3) de conform idad con la 

reivindicación 1 comprende además, una mutación de aminoácido para 15 

promover la formación de una región Fc heterodiméri ca. 

20. La molécula multiespecífica que se une al antíg eno 

de conformidad con la reivindicación 19, caracteriz ada porque la 

región Fc heterodimérica es la combinación de secue ncia de 

aminoácido de (g1) o (g2) siguientes: 20 

(g1) una combinación de una secuencia de aminoácido  

idéntica a la región Fc de una región constante que  comprende la 

secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 57, y una secuencia de 

aminoácido idéntica a la región Fc de una región co nstante que 

comprende la secuencia de aminoácido de la SEQ ID N O: 58; y 25 
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(g2) una combinación de una secuencia de aminoácido  

idéntica a la región Fc de una región constante que  comprende la 

secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62, y  una secuencia 

de aminoácido idéntica a la región Fc de una región  constante que 

comprende la secuencia de aminoácido de la SEQ ID N O: 61. 5 

21. La molécula multiespecífica que se une al antíg eno 

de conformidad con cualquiera de las reivindicacion es 1 a 20, 

caracterizada porque se une al antígeno es un antic uerpo 

biespecífico. 

22. Un anticuerpo biespecífico de conformidad con 10 

cualquiera de (h1) hasta (h25), caracterizado porqu e es lo 

siguiente: 

(h1) un anticuerpo biespecífico que tiene una caden a 

H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 

comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 15 

la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 215 y u na región 

constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 

61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 

complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 

de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 20 

de la SEQ ID NO: 424 y una región constante que tie ne la secuencia 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 

común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 53; 

(h2) un anticuerpo biespecífico que tiene una caden a 

H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 25 
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comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 

la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 215 y u na región 

constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 

61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 

complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 5 

de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 

de la SEQ ID NO: 103 y una región constante que tie ne la secuencia 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 

común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 53; 

(h3) un anticuerpo biespecífico que tiene una caden a 10 

H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 

comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 

la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 215 y u na región 

constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 

61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 15 

complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 

de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 

de la SEQ ID NO: 103 y una región constante que tie ne la secuencia 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 

común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 299; 20 

(h4) un anticuerpo biespecífico que tiene una caden a 

H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 

comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 

la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 215 y u na región 

constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 25 
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61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 

complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 

de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 

de la SEQ ID NO: 103 y una región constante que tie ne la secuencia 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 5 

común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 301; 

(h5) un anticuerpo biespecífico que tiene una caden a 

H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 

comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 

la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 215 y u na región 10 

constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 

61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 

complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 

de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 

de la SEQ ID NO: 103 y una región constante que tie ne la secuencia 15 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 

común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 302; 

(h6) un anticuerpo biespecífico que tiene una caden a 

H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 

comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 20 

la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 215 y u na región 

constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 

61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 

complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 

de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 25 
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de la SEQ ID NO: 103 y una región constante que tie ne la secuencia 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 

común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 304;  

(h7) un anticuerpo biespecífico que tiene una caden a 

H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 5 

comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 

la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 215 y u na región 

constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 

61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 

complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 10 

de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 

de la SEQ ID NO: 103 y una región constante que tie ne la secuencia 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 

común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 306; 

(h8) un anticuerpo biespecífico que tiene una caden a 15 

H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 

comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 

la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 215 y u na región 

constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 

61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 20 

complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 

de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 

de la SEQ ID NO: 103 y una región constante que tie ne la secuencia 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 

común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 307; 25 
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(h9) un anticuerpo biespecífico que tiene una caden a 

H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 

comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 

la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 215 y u na región 

constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 5 

61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 

complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 

de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 

de la SEQ ID NO: 103 y una región constante que tie ne la secuencia 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 10 

común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 309; 

(h10) un anticuerpo biespecífico que tiene una cade na 

H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 

comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 

la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 215 y u na región 15 

constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 

61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 

complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 

de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 

de la SEQ ID NO: 122 y una región constante que tie ne la secuencia 20 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 

común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 53; 

(h11) un anticuerpo biespecífico que tiene una cade na 

H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 

comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 25 
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la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 215 y u na región 

constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 

61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 

complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 

de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 5 

de la SEQ ID NO: 129 y una región constante que tie ne la secuencia 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 

común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 53; 

(h12) un anticuerpo biespecífico que tiene una cade na 

H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 10 

comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 

la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 215 y u na región 

constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 

61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 

complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 15 

de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 

de la SEQ ID NO: 132 y una región constante que tie ne la secuencia 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 

común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 53; 

(h13) un anticuerpo biespecífico que tiene una cade na 20 

H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 

comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 

la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 197 y u na región 

constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 

61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 25 
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complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 

de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 

de la SEQ ID NO: 128 y una región constante que tie ne la secuencia 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 

común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 299; 5 

(h14) un anticuerpo biespecífico que tiene una cade na 

H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 

comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 

la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 197 y u na región 

constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 10 

61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 

complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 

de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 

de la SEQ ID NO: 128 y una región constante que tie ne la secuencia 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 15 

común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 310; 

(h15) un anticuerpo biespecífico que tiene una cade na 

H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 

comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 

la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 197 y u na región 20 

constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 

61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 

complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 

de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 

de la SEQ ID NO: 128 y una región constante que tie ne la secuencia 25 
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de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 

común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 319; 

(h16) un anticuerpo biespecífico que tiene una cade na 

H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 

comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 5 

la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 197 y u na región 

constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 

61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 

complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 

de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 10 

de la SEQ ID NO: 128 y una región constante que tie ne la secuencia 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 

común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 53; 

(h17) un anticuerpo biespecífico que tiene una cade na 

H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 15 

comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 

la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 211 y u na región 

constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 

61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 

complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 20 

de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 

de la SEQ ID NO: 142 y una región constante que tie ne la secuencia 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 

común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 299; 

(h18) un anticuerpo biespecífico que tiene una cade na 25 
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H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 

comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 

la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 211 y u na región 

constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 

61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 5 

complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 

de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 

de la SEQ ID NO: 142 y una región constante que tie ne la secuencia 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 

común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 223; 10 

(h19) un anticuerpo biespecífico que tiene una cade na 

H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 

comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 

la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 211 y u na región 

constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 15 

61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 

complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 

de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 

de la SEQ ID NO: 144 y una región constante que tie ne la secuencia 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 20 

común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 223; 

(h20) un anticuerpo biespecífico que tiene una cade na 

H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 

comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 

la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 206 y u na región 25 
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constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 

61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 

complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 

de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 

de la SEQ ID NO: 144 y una región constante que tie ne la secuencia 5 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 

común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 223; 

(h21) un anticuerpo biespecífico que tiene una cade na 

H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 

comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 10 

la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 206 y u na región 

constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 

61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 

complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 

de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 15 

de la SEQ ID NO: 142 y una región constante que tie ne la secuencia 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 

común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 223; 

(h22) un anticuerpo biespecífico que tiene una cade na 

H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 20 

comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 

la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 206 y u na región 

constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 

61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 

complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 25 
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de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 

de la SEQ ID NO: 164 y una región constante que tie ne la secuencia 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 

común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 223; 

(h23) un anticuerpo biespecífico que tiene una cade na 5 

H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 

comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 

la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 206 y u na región 

constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 

61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 10 

complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 

de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 

de la SEQ ID NO: 168 y una región constante que tie ne la secuencia 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 

común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 223; 15 

(h24) un anticuerpo biespecífico que tiene una cade na 

H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 

comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 

la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 211 y u na región 

constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 20 

61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 

complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 

de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 

de la SEQ ID NO: 164 y una región constante que tie ne la secuencia 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 25 
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común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 223; 

y 

(h25) un anticuerpo biespecífico que tiene una cade na 

H de anticuerpo que tiene actividad de unión a glip icano-3 que 

comprende una región variable de cadena H de anticu erpo que tiene 5 

la secuencia de aminoácido de la SEQ ID NO: 211 y u na región 

constante que tiene la secuencia de aminoácido de l a SEQ ID NO: 

61; una cadena H de anticuerpo que tiene actividad de unión al 

complejo receptor de células T que comprende una re gión variable 

de cadena H de anticuerpo que tiene la secuencia de  aminoácido 10 

de la SEQ ID NO: 168 y una región constante que tie ne la secuencia 

de aminoácido de la SEQ ID NO: 60 o 62; y una caden a L de anticuerpo 

común que tiene la secuencia de aminoácido de la SE Q ID NO: 223. 

23. Un ácido nucleico, caracterizado porque codific a 

la molécula multiespecífica que se une al antígeno de conformidad 15 

con cualquiera de las reivindicaciones 1 a 20 o el anticuerpo 

biespecífico de conformidad con la reivindicación 2 1 o 22. 

24. Un vector caracterizado porque se introduce el 

ácido nucleico de conformidad con la reivindicación  23. 

25. Una célula, caracterizada porque comprende el á cido 20 

nucleico de conformidad con la reivindicación 23 o el vector de 

conformidad con la reivindicación 24. 

26. Un método caracterizado porque es para producir  la 

molécula multiespecífica que se une al antígeno de conformidad 

con cualquiera de las reivindicaciones 1 a 20, o el  anticuerpo 25 



283 

biespecífico de conformidad con la reivindicación 2 1 o 22 

cultivando la célula de conformidad con la reivindi cación 25. 

27. Una molécula multiespecífica, caracterizada por que 

se une al antígeno o un anticuerpo biespecífico pro ducido por el 

método de conformidad con la reivindicación 26. 5 

28. Una composición farmacéutica, caracterizada por que 

comprende la molécula multiespecífica que se une al  antígeno de 

conformidad con cualquiera de las reivindicaciones 1 a 20, o el 

anticuerpo biespecífico de conformidad con la reivi ndicación 21 

o 22, y un portador farmacéuticamente aceptable. 10 

29. La composición farmacéutica de conformidad con la 

reivindicación 28, caracterizada porque induce cito toxicidad. 

30. La composición farmacéutica de conformidad con la 

reivindicación 29, caracterizada porque la citotoxi cidad es 

citotoxicidad dependiente de células T. 15 

31. La composición farmacéutica de conformidad con la 

reivindicación 28, caracterizada porque es para adm inistración 

a un paciente en necesidad de la molécula multiespe cífica que se 

une al antígeno de conformidad con cualquiera de la s 

reivindicaciones 1 a 20, o el anticuerpo biespecífi co de 20 

conformidad con la reivindicación 21 o 22.  

 

 


