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REIVINDICACIONES 
1. Una partícula tipo virus modificada (VLP) del virus del 

mosaico del pepino (CMV), en donde dicha VLP de CMV 
comprende, esencialmente consiste de, o 5 
alternativamente consiste de, por lo menos un 
polipéptido de CMV modificado, en donde dicho 
polipéptido de CMV modificado comprende, o 
preferiblemente consiste de,  
(a) un polipéptido de CMV, y 10 
(b) un epítopo de célula T ayudante; y 

en donde dicho polipéptido de CMV comprende, o 
preferiblemente consiste de, 
(i) una secuencia de aminoácidos de una proteína de 

recubrimiento de CMV; o 15 
  (ii) una secuencia de aminoácidos mutados, en donde 

la secuencia de aminoácidos a mutar es una 
secuencia de aminoácidos de una proteína de 
recubrimiento de CMV, y en donde dicha 
secuencia de aminoácidos mutados y dicha 20 
proteína de recubrimiento de CMV, muestran una 
identidad de secuencia de al menos 90%, 
preferentemente de al menos 95%, más 
preferiblemente de al menos 98% y más 
preferentemente de al menos 99%. 25 
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2. La VLP modificada de CMV de conformidad con la 

reivindicación 1, en donde dicho polipéptido de CMV 
comprende, preferiblemente consiste de, una secuencia 
de aminoácidos de una proteína de recubrimiento de CMV. 5 
 

3. La VLP modificada de CMV de conformidad con la 
reivindicación 1, en donde dicho polipéptido de CMV 
comprende, preferiblemente consiste de una secuencia de 
aminoácidos mutados, en donde la secuencia de 10 
aminoácidos a mutar es una secuencia de aminoácidos de 
una proteína de recubrimiento de CMV, y en donde dicha 
secuencia de aminoácidos mutados y dicha proteína de 
recubrimiento de CMV, muestran una identidad de 
secuencia de al menos 90%, preferentemente de al menos 15 
95%, más preferiblemente de al menos 98% y más 
preferentemente de al menos 99%. 
 

4. La VLP modificada de CMV de conformidad con la 
reivindicación 3, en donde dicha secuencia de 20 
aminoácidos mutados y dicha secuencia de aminoácidos a 
mutar difieren en por lo menos uno y en máximo 11, 10, 
9, 8, 7, 6, 5, 4, 3 o 2 residuos de aminoácidos, y en 
donde preferiblemente estas diferencias se seleccionan 
de (i) inserción, (ii) eliminación, (iii) intercambio 25 
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de aminoácidos, y (iv) cualquier combinación de (i) a 
(iii). 
 

5. La VLP modificada de CMV de conformidad con cualquiera 
de las reivindicaciones que anteceden, en donde dicho 5 
polipéptido de CMV comprende, o preferiblemente 
consiste de,  
 (i)  (a) una secuencia de aminoácidos de una 

proteína de recubrimiento de CMV, en donde 
dicha secuencia de aminoácidos comprende, o 10 
preferiblemente consiste en, SEQ ID NO: 1 o (b) 
una secuencia de aminoácidos que tiene una 
identidad de secuencia de al menos 75%, 
preferentemente de al menos 80%, más 
preferiblemente de al menos el 85%, otra vez 15 
más preferentemente de al menos 90%, otra vez 
más preferentemente de al menos 95%, aún más 
preferiblemente de al menos 98% y todavía otra 
vez, más preferentemente de al menos 99% de SEQ 
ID NO: 1; o 20 

 (ii) una secuencia de aminoácidos mutados, en donde 
dicha secuencia de aminoácidos a mutar es dicha 
secuencia de aminoácidos como se define en (i) 
de esta reivindicación, y en donde dicha 
secuencia de aminioácidos mutados y dicha 25 
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secuencia de aminoácidos a mutar muestran una 
identidad de secuencia de por lo menos 95%, 
preferiblemente de por lo menos 98%, y más 
preferiblemente de por lo menos 99%. 

 5 
6. La VLP modificada de CMV de conformidad con cualquiera 

de las reivindicaciones que anteceden, en donde dicho 
polipéptido de CMV comprende, o preferiblemente 
consiste de (a) una secuencia de aminoácidos de una 
proteína de recubrimiento de CMV, en donde dicha 10 
secuencia de aminoácidos comprende, o preferiblemente 
consiste en, SEQ ID NO: 1 o (b) una secuencia de 
aminoácidos con una identidad de secuencia de al menos 
75%, preferentemente de al menos 80%, más 
preferiblemente de al menos el 85%, otra vez más 15 
preferentemente de al menos 90%, otra vez más 
preferentemente de al menos 95%, aún más 
preferiblemente de al menos 98% y todavía otra vez, más 
preferentemente de al menos 99% de SEQ ID NO: 1. 
 20 

7. La VLP modificada de CMV de conformidad con cualquiera 
de las reivindicaciones que anteceden, en donde dicho 
polipéptido de CMV comprende, o preferiblemente 
consiste de, 
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 (i)  (a) una secuencia de aminoácidos de una 
proteína de recubrimiento de CMV, en donde 
dicha secuencia de aminoácidos comprende SEQ ID 
NO: 21 o (b) una secuencia de aminoácidos de 
una proteína de recubrimiento de CMV que 5 
comprende una región de secuencia de 
aminoácidos, en donde dicha región de secuencia 
de aminoácidos tiene una identidad de secuencia 
de al menos 75%, preferentemente de al menos 
80%, más preferiblemente de al menos el 85%, 10 
otra vez más preferentemente de al menos 90%, 
otra vez más preferentemente de al menos 95%, 
aún más preferiblemente de al menos 98% y 
todavía otra vez, más preferentemente de al 
menos 99% con la SEQ ID NO: 21; o 15 

 (ii) una secuencia de aminoácidos mutados, en donde 
dicha secuencia de aminoácidos a mutar es dicha 
secuencia de aminoácidos como se define en (i) 
de esta reivindicación, y en donde dicha 
secuencia de aminioácidos mutados y dicha 20 
secuencia de aminoácidos a mutar muestran una 
identidad de secuencia de por lo menos 95%, 
preferiblemente de por lo menos 98%, y más 
preferiblemente de por lo menos 99%. 

 25 
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8. La VLP modificada de CMV de conformidad con cualquiera 
de las reivindicaciones que anteceden, en donde dicho 
polipéptido de CMV comprende, o preferiblemente 
consiste de, (a) una secuencia de aminoácidos de una 
proteína de recubrimiento de CMV, en donde dicha 5 
secuencia de aminoácidos comprende SEQ ID NO: 21 o (b) 
una secuencia de aminoácidos de una proteína de 
recubrimiento de CMV que comprende una región de 
secuencia de aminoácidos, en donde dicha región de 
secuencia de aminoácidos tiene una identidad de 10 
secuencia de al menos 75%, preferentemente de al menos 
80%, más preferiblemente de al menos el 85%, otra vez 
más preferentemente de al menos 90%, otra vez más 
preferentemente de al menos 95%, aún más 
preferiblemente de al menos 98% y todavía otra vez, más 15 
preferentemente de al menos 99% con la SEQ ID NO: 21. 
 

9. La VLP modificada de CMV de conformidad con cualquiera 
de las reivindicaciones que anteceden, en donde dicho 
polipéptido de CMV comprende, o preferiblemente 20 
consiste de, 
 (i)  (a) una secuencia de aminoácidos de una 

proteína de recubrimiento de CMV, en donde 
dicha secuencia de aminoácidos comprende, o 
preferiblemente consiste en, SEQ ID NO: 1 o (b) 25 
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una secuencia de aminoácidos que tiene una 
identidad de secuencia de al menos 75%, 
preferentemente de al menos 80%, más 
preferiblemente de al menos el 85%, otra vez 
más preferentemente de al menos 90%, otra vez 5 
más preferentemente de al menos 95%, aún más 
preferiblemente de al menos 98% y todavía otra 
vez, más preferentemente de al menos 99% de SEQ 
ID NO: 1; y  
 en donde dicha secuencia de aminoácidos 10 

como se define en (a) o (b) en esta 
reivindicación comprende la SEQ ID NO:21; o 
en donde dicha secuencia de aminoácidos 
como se define en (a) o (b) comprende una 
región de secuencia de aminoácidos, en 15 
donde dicha región de secuencia de 
aminoácidos tiene una identidad de 
secuencia de al menos 75%, preferentemente 
de al menos 80%, más preferiblemente de al 
menos el 85%, otra vez más preferentemente 20 
de al menos 90%, otra vez más 
preferentemente de al menos 95%, aún más 
preferiblemente de al menos 98% y todavía 
otra vez más, más preferentemente de al 
menos 99% con SEQ ID NO: 21; o 25 
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 (ii) una secuencia de aminoácidos mutados, en donde 
dicha secuencia de aminoácidos a mutar es dicha 
secuencia de aminoácidos como se define en (i) 
de esta reivindicación, y en donde dicha 
secuencia de aminioácidos mutados y dicha 5 
secuencia de aminoácidos a mutar muestran una 
identidad de secuencia de por lo menos 98%, y 
preferiblemente de por lo menos 99%. 

 
10. La VLP modificada de CMV de conformidad con cualquiera 10 

de las reivindicaciones que anteceden, en donde dicho 
polipéptido de CMV comprende, o preferiblemente 
consiste de, 

una secuencia de aminoácidos de una proteína de 
recubrimiento de CMV, en donde dicha secuencia de 15 
aminoácidos comprende, o preferiblemente consiste 
de, SEQ ID NO: 1 o 
(b) una secuencia de aminoácidos con una identidad 
de secuencia de por lo menos el 90% de la SEQ ID 
NO: 1; y  20 

en donde dicha secuencia de aminoácidos como se define 
en (a) o (b) en esta reivindicación comrpende SEQ ID 
NO: 21; o 
en donde dicha secuencia de aminoácidos como se define 
en (a) o (b) en esta reivindicación comprende una 25 
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región de secuencia de aminoácidos, en donde dicha 
región de secuencia de aminoácidos tiene una identidad 
de secuencia de por lo menos el 90% con la SEQ ID NO: 
21. 
 5 

11. La VLP modificada de CMV de conformidad con cualquiera 
de las reivindicaciones que anteceden, en donde dicho 
epítopo de célula T ayudante sustituye una región N-
terminal de dicho polipéptido de CMV. 
 10 

12. La VLP modificada de CMV de conformidad con cualquiera 
de las reivindicaciones que anteceden, en donde el 
número de aminoácidos de dicha región de N-terminal 
sustituida es igual a o menor que el número de 
aminoácidos del que dicho epítopo de célula T ayudante 15 
consiste. 

 
13. La VLP modificada de CMV de conformidad con cualquiera 

de las reivindicaciones que anteceden, en donde dicha 
región N-terminal sustituida de dicho polipéptido de 20 
CMV consiste en 5 a 15 amino ácidos consecutivos, 
preferiblemente de 9 a 14 aminoácidos consecutivos, más 
preferentemente de 11 a 13 aminoácidos consecutivos. 
 

14. La VLP modificada de CMV de conformidad con cualquiera 25 
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de las reivindicaciones que anteceden, en donde dicha 
región de N-terminal de dicho polipéptido de CMV 
corresponde a los aminoácidos 2-12 de la SEQ ID NO:1. 
 

15. La VLP modificada de CMV de conformidad con cualquiera 5 
de las reivindicaciones que anteceden, en donde dicho 
epítopo de célula T ayudante es un epítopo de célula T 
ayudante universal. 
 

16. La VLP modificada de CMV de conformidad con cualquiera 10 
de las reivindicaciones que anteceden, en donde dicho 
epítopo de célula T ayudante consiste de máximo 20 
aminoácidos. 
 

17. La VLP modificada de CMV de conformidad con cualquiera 15 
de las reivindicaciones que anteceden, en donde dicho 
epítopo de célula Th es una secuencia PADRE. 
 

18. La VLP modificada de CMV de conformidad con cualquiera 
de las reivindicaciones que anteceden, en donde dicho 20 
epítopo de célula Th comprende, preferiblemente 
consiste de, la secuencia de aminoácidos de la SEQ ID 
NO:5. 

 
19. La VLP modificada de CMV de conformidad con cualquiera 25 
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de las reivindicaciones que anteceden, en donde dicho 
epítopo de célula T ayudante se deriva de una vacuna 
humana. 
 

20. La VLP modificada de CMV de conformidad con cualquiera 5 
de las reivindicaciones que anteceden, en donde dicho 
epítopo de célula Th se deriva de la toxina tetánica. 
 

21. La VLP modificada de CMV de conformidad con cualquiera 
de las reivindicaciones que anteceden, en donde dicho 10 
epítopo de célula Th tiene, preferiblemente consiste 
de, la secuencia de aminoácidos de la SEQ ID NO:4. 
 

22. La VLP modificada de CMV de conformidad con cualquiera 
de las reivindicaciones que anteceden, en donde dicho 15 
polipéptido de CMV comprende, o preferiblemente 
consiste de, una secuencia de aminoácidos de una 
proteína de recubrimiento de CMV, en donde dicha 
secuencia de aminoácidos comprende, o preferiblemente 
consiste, de la SEQ ID NO: 1 o una secuencia de 20 
aminoácidos con una identidad de secuencia de al menos 
95 % de la SEQ ID NO:1; y en donde dicha secuencia de 
aminoácidos comprende la SEQ ID NO:21, y en donde dicho 
epítopo de célula T ayudante sustituye la región N-
terminal de dicho polipéptido de CMV, y en donde dicha 25 
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región de N-terminal sustituida de dicho polipéptido de 
CMV consiste de 11 a 13 aminoácidos consecutivos, 
preferiblemente de 11 aminoácidos consecutivos, y en 
donde además preferiblemente dicha región N-terminal de 
dicho polipéptido de CMV corresponde a los aminoácidos 5 
2-12 de la SEQ ID NO:1. 
 

23. La VLP modificada de CMV de conformidad con la 
reivindicación 1, en donde dicho polipéptido de CMV 
comprende, preferiblemente consiste de, una secuencia 10 
de aminoácidos de la SEQ ID NO:6. 
 

24. La VLP modificada de CMV de conformidad con la 
reivindicación 1, en donde dicho polipéptido de CMV 
comprende, preferiblemente consiste de, una secuencia 15 
de aminoácidos de la SEQ ID NO:7. 

 
25. Una composición que comprende una partícula tipo virus 

modificada de conformidad con cualquiera de las 
reivindicaciones 1 a 24. 20 
 

26. La composición de conformidad con la reivindicación 25, 
en donde dicha composición comprende:  
(a) una partícula tipo virus modificada de conformidad 

con cualquiera de las reivindicaciones 1 a 24, y en 25 
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donde dicha partícula tipo virus modificada 
comprende al menos un primer sitio de unión; y 

(b) al menos un antígeno, en donde dicho antígeno 
comprende al menos un segundo sitio de unión; 

en donde (a) y (b) están vinculados a través de dicho 5 
por lo menos un primer y dicho por lo menos un segundo 
sitio de unión. 

 
27. La composición de conformidad con la reivindicación 26, 

en donde dicho primer sitio de unión y dicho segundo 10 
sitio de unión están vinculados a través de por lo 
menos un enlace peptídico covalente.  
 

28. La composición de conformidad con la reivindicación 26, 
en donde dicho primer sitio de unión y dicho segundo 15 
sitio de unión están vinculados a través de por lo 
menos un enlace no peptídico covalente.  
 

29. La composición de conformidad con cualquiera de las 
reivindicaciones 26 a 28, en donde dicho primer sitio 20 
de unión es un grupo amino, preferiblemente un grupo 
amino de un residuo de lisina. 
 

30. La composición de conformidad con cualquiera de las 
reivindicaciones 26 a 29, en donde dicho segundo sitio 25 
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de unión es un grupo sulfhidrilo, preferiblemente un 
grupo sulfhidrilo de un residuo de cisteína. 
 

31. La composición de conformidad con cualquiera de las 
reivindicaciones 26 a 30, en donde dicho primer sitio 5 
de unión no es un grupo sulfhidrilo. 
 

32. La composición de conformidad con cualquiera de las 
reivindicaciones 26 a 31, en donde sólo uno de dichos 
segundos sitios de unión se asocia con dicho primer 10 
sitio de unión a través de al menos un enlace covalente 
no peptídico que conduce a un tipo único y uniforme de 
unión de dicho antígeno a dicha partícula tipo virus 
modificada, en donde dicho sólo un segundo sitio de 
unión que se asocia con dicho primer sitio de unión es 15 
un grupo sulfhidrilo, y en donde dicho antígeno y 
dichas partículas tipo virus modificadas interactúan a 
través de dicha asociación para formar una matriz 
antigénica ordenada y repetitiva. 
 20 

33. La composición de conformidad con cualquiera de las 
reivindicaciones 26 a 32, en donde dicho segundo sitio 
de unión es un grupo sulfhidrilo unido mediante 
acoplamiento químico.  
 25 
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34. La composición de conformidad con cualquiera de las 
reivindicaciones 26 a 30 que además comprende un 
vinculador, en donde en donde dicho vinculador asocia 
dicho antígeno con dicho segundo sitio de unión, y en 
donde preferentemente dicho vinculador comprende o de 5 
forma alternativa consiste en dicho segundo sitio de 
unión. 
 

35. La composición de conformidad con cualquiera de las 
reivindicaciones 25 a 34, que además comprende por lo 10 
menos una sustancia inmunoestimulante, en donde 
preferiblemente dicha sustancia inmunoestimulante se 
une a, se mezcla con o se empaca en dichas partículas 
tipo virus, y en donde preferiblemente dicha sustancia 
inmunoestimulante se empaca en dicha partícula tipo 15 
virus modificada.  
 

36. La composición de conformidad con la reivindicación 35, 
en donde dicha sustancia inmunoestimulante consiste de 
ADN o ARN de origen no eucariota.  20 
 

37. La composición de conformidad con la reivindicación 35 
o la reivindicación 36, en donde dicha sustancia 
inmunestimulantes es un oligonucleótido que contiene 
CpG no metilado, y en donde preferiblemente dicho 25 
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oligonucleótido que contiene CpG no metilado comprende 
una secuencia palindrómica, y en donde además 
preferiblemente el motivo de CpG de dicho 
oligonucleótido que contiene CpG no metilado es parte 
de una secuencia palindrómica, y en donde otra vez 5 
preferiblemente dicha secuencia palindrómica es 
GACGATCGTC (SEQ ID NO:  31).  
 

38. La composición de conformidad con la reivindicación 37, 
en donde dicha secuencia palindrómica es flanqueada en 10 
su 5'-terminal por al menos 3 y máximo 15 entidades de 
guanosina, y en donde dicha secuencia palindrómica es 
flanqueada en su 3'-terminal por al menos 3 y máximo 15 
entidades de guanosina.  
 15 

39. La composición de conformidad con cualquiera de las 
reivindicaciones 26 a 38, en donde dicho antígeno es un 
antígeno de tumor, un antígeno propio, un polipéptido 
de un patógeno, un alérgeno o un hapteno.  
 20 

40. La composición de conformidad con cualquiera de las 
reivindicaciones 26 a 39, en donde dicho antígeno es 
IL-17, y y en donde preferiblemente dicho antígeno 
comprende, o preferiblemente consiste de, la SEQ ID NO: 
42.  25 
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41. La composición de conformidad con cualquiera de las 

reivindicaciones 26 a 39, en donde dicho antígeno es 
IL-5 y en donde preferiblemente dicho antígeno 
comprende, o preferiblemente consiste de, SEQ ID NO: 5 
41.  
 

42. La composición de conformidad con cualquiera de las 
reivindicaciones de 26 a 39, en donde dicho antígeno es 
TNF.  10 
 

43. La composición de conformidad con cualquiera de las 
reivindicaciones 26 a 39, en donde dicho antígeno es IL 
- 1. 
 15 

44. La composición de conformidad con cualquiera de las 
reivindicaciones de 26 a 39, en donde dicho antígeno 
IL-13, y en donde preferentemente dicho antígeno 
comprende, o preferiblemente consiste de, SEQ ID NO: 
46.  20 
 

45. La composición de conformidad con cualquiera de las 
reivindicaciones 26 a 39, en donde dicho antígeno es un 
péptido derivado de A1-42. 
 25 
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46. La composición de conformidad con cualquiera de las 
reivindicaciones 26 a 39, en donde dicho antígeno es 
IgE o un péptido o dominio comprendido en IgE.  
 

47. La composición de conformidad con cualquiera de las 5 
reivindicaciones 26 a 39, en donde dicho antígeno es 
sinucleína o un péptido derivado de sinucleína y en 
donde preferiblemente dicho péptido consiste de 6 a 14 
aminoácidos, y en donde además preferiblemente dicho 
antígeno es un péptido derivado de sinucleína 10 
seleccionado de cualquiera de las SEQ ID NO: 32, SEQ ID 
NO: 33 y SEQ ID NO: 34. 
 

48. La composición de conformidad con cualquiera de las 
reivindicaciones de 26 a 39, en donde dicho antígeno 15 
IL-4, y en donde preferentemente dicho antígeno 
comprende, o preferiblemente consiste de, SEQ ID NO: 
45.  
 

49. La composición de conformidad con cualquiera de las 20 
reivindicaciones 26 a 39, en donde dicho antígeno es 
GnRH.  
 

50. La composición de conformidad con cualquiera de las 
reivindicaciones 26 a 39, en donde dicho antígeno es 25 
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eotaxina.  
 

51. La composición de conformidad con cualquiera de las 
reivindicaciones de 26 a 39, en donde dicho antígeno es 
el dominio extracelular de la proteína M2 del virus de 5 
la Influenza A, un fragmento antigénico del mismo.  
 

52. La composición de conformidad con cualquiera de las 
reivindicaciones 26 a 39, en donde dicho antígeno es 
IL-31, en donde preferentemente dicho antígeno 10 
comprende o preferentemente consiste en, SEQ ID NO: 43 
o SEQ ID NO: 44.  
 

53. La composición de conformidad con cualquiera de las 
reivindicaciones 26 a 39, en donde dicho antígeno se 15 
deriva de Plasmodium falciparum o Plasmodium Vivax, o 
en donde dicho antígeno es el derivado de RSV.  
 

54. La composición de conformidad con cualquiera de las 
reivindicaciones 26 a 39, en donde dicho antígeno es el 20 
alérgeno de gato Fel d1 o un  Fel d1 recombinante (rFel 
d1), en donde preferentemente dicho antígeno es un Fel 
d1 recombinante (rFel d1). 
 

55. La composición de conformidad con cualquiera de las 25 
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reivindicaciones 26 a 39, en donde dicho antígeno 
comprende o preferentemente consiste en, SEQ ID NO: 17 
o SEQ ID NO: 18, y en donde preferentemente dicho 
antígeno comprende, o preferiblemente consiste de, SEQ 
ID NO: 18. 5 
 

56. La composición de conformidad con cualquiera de las 
reivindicaciones 26 a 39, en donde dicho antígeno es el 
alérgeno de perro Can f1 o Can f2. 
 10 

57. La composición de conformidad con una de las 
reivindicaciones 26 a 39, en donde dicho antígeno es el 
péptido relacionado con el gen calcitonina (CGRP). 
 

58. La composición de una de las reivindicaciones 26 a 39, 15 
en donde dicho antígeno es Amilina. 
 

59. Una vacuna que comprende, o alternativamente que 
consiste en, la partícula tipo virus modificada de 
cualquiera de las reivindicaciones 1 a 24 o la 20 
composición de cada una de las reivindicaciones 25 a 
58.  
 

60. Una composición farmacéutica que comprende:  
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(a) la partícula tipo virus modificada de conformidad 
con cualquiera de las reivindicaciones 1 a 24, la 
composición de cualquiera de las reivindicaciones 25 
a 58, o la vacuna de la reivindicación 59; y 

(b) un portador, diluyente y/o excipiente 5 
farmacéuticamente aceptable. 

 
61. Un método de inmunización que comprende administrar la 

partícula tipo virus modificada de conformidad con 
cualquiera de las reivindicaciones 1 a 24, la 10 
composición de conformidad con cualquiera de las 
reivindicaciones 25 a 58, la vacuna de conformidad con 
la reivindicación 59, o la composición farmacéutica de 
la reivindicación 60 a un animal o un humano.  
 15 

62. El método de conformidad con la reivindicación 61, en 
donde dicha partícula tipo virus modificada, partícula 
tipo virus, dicha composición, dicha vacuna, o dicha 
composición farmacéutica, se administra a dicho animal 
o a dicho humano por vía subcutánea, intravenosa, 20 
intradérmica, intranasal, oral, intranodal o 
transdérmica.  
 

63. La partícula tipo virus modificada de conformidad con 
cualquiera de las reivindicaciones 1 a 24, la 25 
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composición de cualquiera de las reivindicaciones 25 a 
58, la vacuna de la reivindicación 59, o la composición 
farmacéutica de la reivindicación 60 para su uso como 
un medicamento.  
 5 

64. El uso de la partícula tipo virus modificada de 
conformidad con cualquiera de las reivindicaciones 1 a 
24, la composición de cualquiera de las 
reivindicaciones 25 a 58, la vacuna de la 
reivindicación 59, o la composición farmacéutica de la 10 
reivindicación 60 en la fabricación de un medicamento 
para el tratamiento de una enfermedad, trastorno o 
padecimiento en un animal o un humano.  
 

65. La partícula tipo virus modificada de conformidad con 15 
cualquiera de las reivindicaciones 1 a 24, la 
composición de cualquiera de las reivindicaciones 25 a 
58, la vacuna de la reivindicación 59, o la composición 
farmacéutica de la reivindicación 60 para su uso en un 
método para el tratamiento de una enfermedad, trastorno 20 
o padecimiento de un animal o humano.  
 

66. La composición de conformidad con cualquiera de las 
reivindicaciones 40 a 44 y 48 para su uso en un método 
para tratar la enfermedad inflamatoria en un animal o 25 
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humano. 
 

67. La composición de conformidad con la reivindicación 66, 
en donde dicha enfermedad inflamatoria se selecciona de 
RA, MS, Psoriasis, asma, Crohn, Colitis, EPOC, 5 
diabetes, neurodermatitis (dermatitis alérgica).  

 
68. La composición de conformidad con la reivindicación 45 

para uso en un método para tratar la enfermedad de 
Alzheimer en un animal o humano.  10 
 

69. La composición de conformidad con la reivindicación 46 
para su uso en un método para tratar las alergias en un 
animal o humano.  
 15 

70. La composición de conformidad con la reivindicación 47 
para su uso en un método para tratar la enfermedad de 
Parkinson en un animal o humano.  
 

71. La composición de conformidad con la reivindicación 49 20 
para bajar los niveles de testosterona en un animal o 
humano.  
 

72. La composición de conformidad con la reivindicación 51 
o la reivindicación 52 para su uso en un método de 25 
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tratamiento o prevención de la infección por virus de 
influenza A en un animal o humano.  
 

73. La composición de conformidad con la reivindicación 53 
para su uso en un método de prevención o tratamiento de 5 
la malaria.  
 

74. La composición de conformidad con la reivindicación 54 
para su uso en un método para prevenir o tratar la 
infección por RSV.  10 
 

75. La composición de conformidad con la reivindicación 55 
para su uso en un método de prevención o tratamiento de 
alergia a gatos en un humano. 
 15 

76. La composición de conformidad con la reivindicación 56 
para su uso en un método de prevención o tratamiento de 
alergia a perros en un humano.  
 

77. La composición de conformidad con la reivindicación 57 20 
para su uso en un método de tratamiento de migraña en 
un animal o humano.  
 

78. La composición de conformidad con la reivindicación 58 
para su uso en un método de tratamiento de la diabetes 25 
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tipo II en un animal o humano. 
 


