INFORME DE BUSQUEDA DE PATENTES

N° de solicitud: 16047290

CRITERIOS PARA LA BUSQUEDA (Anexar pantallazo o reporte en PDF, junto con los boléanos utilizados*. Para el caso de
secuencias, anexar alineamientos)

Palabras clave utilizadas

Plasminogen Activator Inhibitor-1 (PAI-1) antibody
SEQIDNO:6.7.82-98

CLASIFICACIONES UTILIZADAS PARA CIP: CO7K 16/38

LA BUSQUEDA
DOCUMENTOS CONSIDERADOS RELEVANTES (documentos patentes, literatura no patente, etc...)
Categorias
Informes/Base de N° de solicitud/ . Egcha o .. | Reiv. afectadas (Con indicacién, si procede, de B Gl
datos Autor** FUBITBEE 6 e 3 i las partes relevantes o numeros de secuencias) 22
(DD/MM/AAAA) documentos
citados***
SIPI (Obligatoria) NA
ISAIPEA (EPO W02011/139973 10/Nov/2011 NA A
(EPO) US2009/136500 28/May/2009 NA A
NCBI US 7771720 10/08/2010 1-8 NI
Google académico | Karu et al. 1995* 1995 1-8 NI

“** Categorias especiales de documentos citados:

“A” documento que define el estado general de la técnica no
considerado como particularmente relevante.

“E” solicitud de patente o patente anterior pero publicada en la fecha de
presentacion internacional o en fecha posterior.

“P” documento publicado antes de la fecha de presentacion
internacional pero con posterioridad a la fecha de prioridad reivindicada.

“X” documento particularmente relevante; la invencién reivindicada no
puede considerarse nueva o que implique una actividad inventiva por
referencia al documento aisladamente considerado.

“Y” documento particularmente relevante; la invencion reivindicada no
puede considerarse que implique una actividad inventiva cuando el
documento se asocia a otro u otros documentos de la misma naturaleza,
cuya combinacion resulta evidente para un experto en la materia.

**** Indicar entre paréntesis la Autoridad que realiz6 la busqueda o el informe preliminar Ejs: EPO, JP, INAPI.

Literatura no patente Karu, et al. 1995. Recombinant Antibody Technology. ILAR J. 37
*Se incluye entre otros, toda la referencia de la | (3): 132-141.
literatura no patente.

| Fecha del reporte de biisqueda: | 01/11/2017




Unidad de invencién:
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W02015023752 88
W02015023752_89

EMQLQESGPSLVKPSQTLSLTCSVTGDSMTNGYWNWIRKFPGNKLEYMGYITYSGSTYYN
EMQLQESGPGLVKPSETLSLTCSVTGDSMTNGYWNWIRKFPGKGLEYMGYITYSGSTYYN
EMTLKESGPTLVKPTQTLSLTCSVTGESMTQGYWNWIRKFPGKALEYMGYITYSGSTYYN
EMTLKESGPTLVKPTQTLSLTCSVTGDSMTNGYWNWIRKFPGKALEYMGYITYSGSTYYN
EMTLKESGPTLVKPTQTLSLTCSVTGDSMTQGYWNWIRKFPGKALEYMGYITYSGSTYYN
QMTLKESGPTLVKPTQTLSLTCSVSGDSMTNGYWNWIRQFPGKALEYMGYITYSGSTYYN
QMTLKESGPTLVKPTQTLSLTCSVSGESMTQGYWNWIRQFPGKALEYMGYITYSGSTYYN
QMQLQQSGPGLVKPSQTLSLTCAISGDSMTNGYWNWIRQSPSRGLEYMGYITYSGSTYYA
QVQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGDSMTNGYWNWIRQPPGKGLEYMGYITYSGSTYYN
QMQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGDSMTNGYNNNIRQPPGKGLEYMGYITYSGSTYYN

#aa *X* **** ****** * *** ******* # s R R R R R R R

PSLKGRISITRNTSKNQYYLQLSSVTTEDTATYYCARWHYGSPYYFDYWGQGTTLTVSSA
PSLKGRISITRNTSKNQYYLKLSSVTTADTATYYCARWHYGSPYYFDYWGQGTTLTVSS-
PSLKGRISITRQTSKNQYYLTLSSVTTVETATYYCARWHYGSPYYFDYWGQGTTLTVSS-
PSLKGRISITRNTSKNQYYLTLSSVTTVDTATYYCARWHYGSPYYFDYWGQGTTLTVSS-
PSLKGRISITRNTSKNQYYLTLSSVTTVDTATYYCARWHYGSPYYFDYWGQGTTLTVSS-
PSLKGRITITRDTSKNQYYLTLSSVTTVDTATYYCARWHYGSPYYFDYWGQGTTLTVSS-
PSLKGRITITRQTSKNQYYLTLSSVTTVETATYYCARWHYGSPYYFDYWGQGTTLTVSS-
VSVKSRITINRDTSKNQYSLQLSSVTPEDTAVYYCARWHYGSPYYFDYWGQGTLVTVSS-
PSLKSRITISRNTSKNQYSLKLSSVTAADTAVYYCARWHYGSPYYFDYWGQGTLVTVSS-
PSLKSRITISRDTSKNQYSLKLSSVTAADTAVYYCARWHYGSPYYFDYWGQGTLVTVSS-

Wl R, H R, REEEEE o HEERER oEE O CHEERHERECERRRRE R R R R kR

SEQ ID N°83 SEQ ID N°84 SEQ ID N°82 SEQ ID N°85 SEQ ID N°86 SEQ ID N°87 SEQ ID N°90 SEQ ID N°88 SEQ ID N°89

SEQ ID N°6 94.96
SEQ ID N°83
SEQ ID N°84
SEQ ID N°82
SEQ ID N°85
SEQ ID N°86
SEQ ID N°87
SEQ ID N°90
SEQ ID N°88

89.92 93.28 92.44 89.08 86.55 80.67 83.19 83.19
89.92 93.28 92.44 89.08 86.55 79.83 88.24 88.24
96.64 97.48 93.28 96.64 73.95 78.15 78.99

99.16 95.8 93.28 76.47 81.51 81.51

94.96 94.12 75.63 80.67 80.67

96.64 80.67 84.03 85.71

77.31 81.51 82.35

86.55 88.24

98.32



CLUSTAL multiple sequence alignment by MUSCLE (3.8)

W02015623752 98
W02015623752_92
W02015023752 7

W02015623752 96
W02815023752 97
W02815023752 95
W02015623752 94
W02815623752 91
W02015023752 93

W02015623752 98
W02015623752 92
W02015023752 7

W02815623752 96
W02015023752 97
W02015623752 95
W02015623752 94
W02015023752 91
W02015623752_93

EIVMTQSPATLSLSPGERATLSCKASQDINSYLSWLQQKPGQAPRTLIYRANRSVDGIPA
DIKMTQSPSSVSVSPGOTVTITCKASQDINSYLSWLOQKPGQSPKTLIYRANRSVDGVPS
DIKMTQSPSSMYASLGERVTITCKASQDINSYLSWLOQKPGKSPKTLIYRANRSVDGVPS
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCKASQDINSYLSWLOQKPGKAPKLLIYRANRSVDGVPS
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCKASQDINSYLSWLOQKPGKAPKTLIYRANRSVDGVPS
DIKMTQSPSSLSASVGDRVTITCKASQDINSYLSWLOQQKPGKSPKTLIYRAQRSVEGVPS
DIKMTQSPSSLSASVGDRVTITCKASQDINSYLSWLOQKPGKSPKTLIYRANRSVDGVPS
DIKMTQSPSSLSASVGDRVTITCKASQDINSYLSWLOQKPGKSPKTLIYRANRSVDGVPS
DIKMTQSPSSLSASVGDRVTITCKASQDINSYLSWLQQKPGKSPKTLIYRAQRSVEGVPS

B OREREE . . L Ha o ARERBERRERRERERRERE . o R FEBRFERBR B E.

RFSGSGSGQDYTLTISSLEPEDFAVYYCLQYDEFPPTFGGGTKVEIK---
RFSGSGSGODYSLTISSLQAMDEGIYYCLQYDEFPPTFGGGTKLTIK---
RFSGSGSGQDYSLTISSLEYEDMGIYYCLQYDEFPPTFGGGTKLEIKRAD
RFESGSGSGTDYTFTISSLQPEDIATYYCLQYDEFPPTFGGGTKVEIK - -~
RFSGSGSGQDYTFTISSLQPEDIATYYCLQYDEFPPTFGGGTKVEIK - -~
RFSGSGSGQDYSLTISSLQPEDLATYYCLQYDEFPPTFGGGTKLEIK---
RFSGSGSGQDYSLTISSLQPEDLATYYCLQYDEFPPTFGGGTKLEIK---
RFSGSGSGQDYSLTISSLQPEDLGIYYCLQYDEFPPTFGGGTKLEIK - -~
RFSGSGSGQDYSLTISSLQPEDLGIYYCLQYDEFPPTFGGGTKLEIK - -~

R R Rk, L HEREE, £ EEERREER R R R R R . R

SEQID N*92 SEQID N*7 SEQID N*96 SEQID N°97 SEQID N*95 SEQID N°94 SEQID N°91 SEQID N°93
SEQID N°98 77.57 8131 83.18 79.44 81.31 80.37 78.5
SEQID N°92 82.24 84.11 86.92 88.79 90.65 88.79
SEQID N°7 85.05 86.92 89.72 91.59 93.46 91.59
SEQID N*96 98.13 90.65 92.52 90.65 88.79
SEQID N°97 92.52 94.39 92.52 90.65
SEQID N°95 98.13 96.26 98.13
SEQID N°94 98.13 96.26
SEQID N"91 98.13

Blastp: Base de datos pat - Protein sequences derived from the Patent division of GenBank
entrez query: Plasminogen activator inhibitor PAI

Sequences producing significant alignments:

Select: All None Selected:0

i Alignments

Sequence 63 from patent US 7771720

Sequence 60 from patent US 7771720

Sequence 62 from patent US 7771720

Sequence 119 from patent US 7771720

Sequence 119 from patent US 7981415

Sequence 58 from patent US 7771720

Sequence 6 from patent US 6482928

Sequence 1 from patent US 7771720

Sequence 2 from patent US 7771720

Sequence 56 from patent US 7771720

o

Description shgcf:e sth:?L (s;fg vaIIEue Ident Accession
173 173 100% 4e-60 79% ADS206521
172 172 100% Be-60 78% ADS206491
172 172 100% 1e-59 78% ADS20651.1
168 168 100% 3e-58 77% ADS206981
167 167 100% Be-58 76% AEL900431
158 158 100% 4e-54 73% ADS20647.1
144 144 99% 3e-47 62% AAN995321
139 139 100% B8e-47 62% ADS20590.1
136 136 100% 1e-45 62% ADS20591.1
136 136 100% 2e-45 62% ADS206451
134 134 100% 9e-45 61% ADS205931

Sequence 4 from patent US 7771720




