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>SEQ_ID_NO_20 
FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEGSLQKRAIVEQCCTSICSLYQL
ENYCN 
>SEQ_ID_NO_22 
FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEGSLQKRGAVEQCCTSICSLYQL
ENYCN 
>SEQ_ID_NO_24 
FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEGSLQKRGIVEQCCTSICSLYQL
ENACN 
>SEQ_ID_NO_26 
FVNQHLCASHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEGSLQKRGIVEQCCTSICSLYQL
ENYCN 
>SEQ_ID_NO_28 
FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERAFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEGSLQKRGIVEQCCTSICSLYQL
ENYCN 
>SEQ_ID_NO_30 
FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGAFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEGSLQKRGIVEQCCTSICSLYQL
ENYCN 
>SEQ_ID_NO_32 
FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFAYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEGSLQKRGIVEQCCTSICSLYQL
ENYCN 
>SEQ_ID_NO_34 
FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEGSLQKRGIVEQCCTSICSLEQL
ENYCN 
>SEQ_ID_NO_36 
FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEGSLQKRGIVEQCCTSICSLNQL
ENYCN 
>SEQ_ID_NO_37 
FVNEHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPLTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEGSLQKRGIVEGCCTSICSLEELE
NY 
 
FVNEHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPLTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEGSLQKRGIVEGCCTSICSLAELE
NY 

 
>WO2015108398_39 
GIVEQCCTSICSLYQLENYCNQL 
>WO2015108398_40 
FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPKT 
 
>38 y 39  es igual a la SEQ 14 de D1 
FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEGSLQKRGIVEQCCTSICSLYQL
ENYCNQL 
 
ALINEAMIENTOS ENTRE LAS SECUENCIAS DE LA SOLICITUD Y LAS SECUENCIAS DEL DOCUMENTO D5 
 



 
CLUSTAL multiple sequence alignment by MUSCLE (3.8) 

 

 

SEQ_ID_NO_20         FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

WO2014133324_20      FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

                     ************************************************************ 

 

SEQ_ID_NO_20         SLQKRAIVEQCCTSICSLYQLENYCN 

WO2014133324_20      SLQKRAIVEQCCTSICSLYQLENYCN 

                     ************************** 

 
 
CLUSTAL multiple sequence alignment by MUSCLE (3.8) 

 

 

SEQ_ID_NO_22         FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

WO2014133324_22      FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

                     ************************************************************ 

 

SEQ_ID_NO_22         SLQKRGAVEQCCTSICSLYQLENYCN 

WO2014133324_22      SLQKRGAVEQCCTSICSLYQLENYCN 

                     ************************** 

 
CLUSTAL multiple sequence alignment by MUSCLE (3.8) 

 

 

SEQ_ID_NO_24         FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

WO2014133324_24      FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

                     ************************************************************ 

 

SEQ_ID_NO_24         SLQKRGIVEQCCTSICSLYQLENACN 

WO2014133324_24      SLQKRGIVEQCCTSICSLYQLENACN 

 
CLUSTAL multiple sequence alignment by MUSCLE (3.8) 

 

 

SEQ_ID_NO_26         FVNQHLCASHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

WO2014133324_26      FVNQHLCASHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

                     ************************************************************ 

 

SEQ_ID_NO_26         SLQKRGIVEQCCTSICSLYQLENYCN 

WO2014133324_26      SLQKRGIVEQCCTSICSLYQLENYCN 

                     ************************** 

 
CLUSTAL multiple sequence alignment by MUSCLE (3.8) 

 

 

SEQ_ID_NO_28         FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERAFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

WO2014133324_28      FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERAFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

                     ************************************************************ 

 

SEQ_ID_NO_28         SLQKRGIVEQCCTSICSLYQLENYCN 

WO2014133324_28      SLQKRGIVEQCCTSICSLYQLENYCN 

                     ************************** 

 
CLUSTAL multiple sequence alignment by MUSCLE (3.8) 

 

 

SEQ_ID_NO_30         FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGAFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

WO2014133324_30      FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGAFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

                     ************************************************************ 

 

SEQ_ID_NO_30         SLQKRGIVEQCCTSICSLYQLENYCN 



WO2014133324_30      SLQKRGIVEQCCTSICSLYQLENYCN 

                     ************************** 

 
CLUSTAL multiple sequence alignment by MUSCLE (3.8) 

 

 

SEQ_ID_NO_32         FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFAYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

WO2014133324_32      FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFAYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

                     ************************************************************ 

 

SEQ_ID_NO_32         SLQKRGIVEQCCTSICSLYQLENYCN 

WO2014133324_32      SLQKRGIVEQCCTSICSLYQLENYCN 

                     ************************** 

 
CLUSTAL multiple sequence alignment by MUSCLE (3.8) 

 

 

SEQ_ID_NO_34         FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

WO2014133324_34      FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

                     ************************************************************ 

 

SEQ_ID_NO_34         SLQKRGIVEQCCTSICSLEQLENYCN 

WO2014133324_34      SLQKRGIVEQCCTSICSLEQLENYCN 

                     ************************** 

 
CLUSTAL multiple sequence alignment by MUSCLE (3.8) 

 

 

SEQ_ID_NO_36         FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

WO2014133324_36      FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

                     ************************************************************ 

 

SEQ_ID_NO_36         SLQKRGIVEQCCTSICSLNQLENYCN 

WO2014133324_36      SLQKRGIVEQCCTSICSLNQLENYCN 

                     ************************** 

 
ALINEAMIENTOS ENTRE LAS SECUENCIAS DE LA SOICITUD Y EL DOCUMENTO D1 
 
CLUSTAL multiple sequence alignment by MUSCLE (3.8) 

 

 

SEQ_ID_NO_24               FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

SEQ_ID_NO_28               FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERAFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

SEQ_ID_NO_26               FVNQHLCASHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

SEQ_ID_NO_20               FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

SEQ_ID_NO_22               FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

SEQ_ID_NO_30               FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGAFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

SEQ_ID_NO_32               FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFAYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

SEQ_ID_NO_34               FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

SEQ_ID_NO_36               FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

US_2013_0150291_A1_14      FVNQHLCGSHLVEALYLVCGERGFFYTPKTRREAEDLQVGQVELGGGPGAGSLQPLALEG 

                           *******.**************.  *********************************** 

 

SEQ_ID_NO_24               SLQKRGIVEQCCTSICSLYQLENACN---------------------------------- 

SEQ_ID_NO_28               SLQKRGIVEQCCTSICSLYQLENYCN---------------------------------- 

SEQ_ID_NO_26               SLQKRGIVEQCCTSICSLYQLENYCN---------------------------------- 

SEQ_ID_NO_20               SLQKRAIVEQCCTSICSLYQLENYCN---------------------------------- 

SEQ_ID_NO_22               SLQKRGAVEQCCTSICSLYQLENYCN---------------------------------- 

SEQ_ID_NO_30               SLQKRGIVEQCCTSICSLYQLENYCN---------------------------------- 

SEQ_ID_NO_32               SLQKRGIVEQCCTSICSLYQLENYCN---------------------------------- 

SEQ_ID_NO_34               SLQKRGIVEQCCTSICSLEQLENYCN---------------------------------- 

SEQ_ID_NO_36               SLQKRGIVEQCCTSICSLNQLENYCN---------------------------------- 

US_2013_0150291_A1_14      SLQKRGIVEQCCTSICSLYQLENYCNVPGVGVPGVGVPGGGVPGAGVPGVGVPGVGVPGV 

                           *****. *********** **** **       

VQECCT                             



 

Plasmido Secuencia Transgen Sitio de Insercion 

pNG-47    GFP  SEQ ID NO: 38 entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-107    GFP  SEQ ID NO: 38 entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-62  GFP  SEQ ID NO: 38 entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-93  GFP  SEQ ID NO: 38 entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-95  SEQ ID NO: 49   citocina  IFNγ entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-97  SEQ ID NO: 50   citocina  IFNa entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-92  SEQ ID NO: 51   citocina  IFNγ entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-96  SEQ ID NO: 52   citocina  IFNγ entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-105  GFP  SEQ ID NO: 38 entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-106   GFP  SEQ ID NO: 38 entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-107   GFP  SEQ ID NO: 38 entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-108    GFP  SEQ ID NO: 38 entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-109    GFP  SEQ ID NO: 38 entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-110  GFP  SEQ ID NO: 38 entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-159  GFP  SEQ ID NO: 38 entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-61    proteína luminiscente  luciferasa  
SEQ ID NO: 39   

entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-63    proteína luminiscente  luciferasa  
SEQ ID NO: 39   

entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-135  SEQ ID NO: 2   anticuerpo anti-VEGF entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-134  SEQ ID NO: 9   anticuerpo anti-VEGF entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-139  SEQ ID NO: 53   citocina  IFNa entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-73   SEQ ID NO: 8   ScFvs anti-VEGF  SEQ ID NO: 36 entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-74   SEQ ID NO: 5   ScFvs anti-VEGF  SEQ ID NO: 36  entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-76    SEQ ID NO: 7   ScFvs anti-VEGF  SEQ ID NO: 36  entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-78   SEQ ID NO: 6   ScFvs anti-VEGF  SEQ ID NO: 36  entre los genes L5 y E4  
región BY  



pNG-167   SEQ ID NO: 48   anticuerpo anti-VEGF entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-165   SEQ ID NO: 59   anticuerpo anti-VEGF entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-177   SEQ ID NO: 46   anticuerpo anti-PD-L1 entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-190   SEQ ID NO: 60     

pNG-221   SEQ ID NO: 61     

pNG-242   SEQ ID NO: 58   anticuerpo anti-CTLA-4 entre los genes L5 y E4  
región BY  

pNG-217  SEQ ID NO: 57   el antígeno asociado al tumor  NY-
ESO-1 

entre los genes L5 y E4  
región BY  

    

pNG-220   SEQ ID NO: 56   el antígeno asociado al tumor  NY-
ESO-1 

entre los genes L5 y E4  
región BY  

pEnAd2.4 4  pNG-
33  

 SEQ ID No: 64   un origen de replicación bacteriano  
p15A   un gen de resistencia a 
antibióticos  KanR  y la secuencia 
del genoma de EnAd 

entre los genes L5 y E4  
región BY  

PNG-185   
pColoAd2.6  

SEC ID Nº: 65 un origen de replicación bacteriano  
p15A   un gen de resistencia a los 
antibióticos  KanR  y la secuencia 
del genoma EnAd 

En las regiones Bx y By 

PNG-257  SEQ ID NO: 72 el genoma de EnAd con un casete 
de transgénes que codifica un ScFv 
anti-VEGF 

En la región Bx 

PNG-281  SEQ ID NO: 73 el genoma de EnAd con un casete 
de transgénes que codifica un ScFv 
anti-VEGF 

En la región Bx 

PNG-272  SEQ ID NO: 69 un ScFv anti-VEGF y un ScFv anti-
PD-L1 

En las regiones Bx y By 

PNG-280  SEQ ID NO 68: El simportero de yoduro de sodio  
NIS  

entre los genes L5 y E4  
región BY 

PNG-Sh01 SEQ ID NO: 66 un shARN a GAPDH entre los genes L5 y E4  
región BY  

PNG-SH02 SEQ ID NO: 66 un shARN a GAPDH entre los genes L5 y E4  
región BY  

 


