37

tcgtcgggaggaggaggctcgggtggaggeggatcgggtggcggagggageggeggaggeggticggatatccagatgaceca
gtcgecgtecagectcteegectcegtgggagacagagtgacgatcacttgcagageatcagaggacatctactctggecttgettggt
atcagcagaagccgggaaaggtgcccaaactgctcatctatgactectcgaccctccacacgggagtgecatcgegettcageggga
ccggatctgggaccgactacaccctgaccatttcatcgetccagccggaggatgttgecacttacttctgccaacagaattacgacttee
cacttacttttggatgtggcactaagctcgaaatcaagcgeacce

Region variable de cadena ligera del anticuerpo 2109 de la rata (SEC ID NO: 23)
DIVAITQSPASLSASLGETVTTECRASEDIYNGLAWQQKPGKSPHLLTYNSNTLHTGV
PSRFSGTGSGTQYSLKINSLQSEDVATYrCQQNYDFPLTFGSGTKLELK

Region variable de cadena pesada del anticuerpo 2109 de la rata (SEC ID NO: 24)

EVQLHQSGAALVKPGASVKLSCKTSGYTFTDNYTHWVKQSPGKSLEWTGYTNPSSAY
AHYNEKFKTKATLTVDKSTNTAYMELSRLTSEDSATYFCTRRYYSAMPFAYWGQG
TLVTVSS

Estructma del aceptor VK1 2-1(U) A20 JK2 humano (SEC ID NO: 25)

DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGISNYLAWYQQKPGKVPKLLIYAASTLQSGV
PSRFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDVATYYCQKYNSAPYTFGQGTKLE1K

*es decir sin cisternas disefiadas para un enlace de disulfuro
fes decn con cisteinas disefiadas para un enlace de disulfuro

Estructura del aceptor VH3 1-3 3-21 JH4 humano (SEC ID NO: 26)
EVQLVESGGGLVKPGGSLRLSCAASGFTFSSYSMNWVRQAPGKGLEWYVSSISSSTSY
n 7YADSVKGRFTTSRDNAKNSTYT,QMNST4tAFJYTAVYYCARYFDYWGQGTT/VTVSS

Regidén variable de cadena ligera del anticuerpo 2109 gL 1 (SEC ID NO:27)

DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASEDIYNGLAWYQQKPGKVPKLLIYNSNTLHTG
VPSRFSGTGSGTDYTLTISSLQPEDVATYFCQQNYDFPLTFGQGTKLEIK.

Region variable de cadena pesada del anticueipo 2109 gHI (SEC ID NO:28)

EVQLVESGGGLVKPGGSLRLSCATSGYTFTDNYIHWVRQAPGKGLEWTGYTNPSSAY
AHYNEKFKTRFT1ISVDKAKNSAYLQMNSLRAEDIAVYYCTRRY YSAMPFAY WGQG
TLVTVSS

Region constante gl pesada del ratén (SEC ID NO: 30)
AKTTPPSVYPLAPGSAAQTNSMVTLGCLVKGYFPEPVTVTWNSGSLSSGVHTFPAVL

QSDLYTLSSSVTVPSST3VPSETVTCNVAHPASSTKVDKKTVPRDCGCKPCTCTVPEVS
SVFIFPPKPKDVLTTTLTPKVTCWVDTSKDDPEVQFSWFVDDVEVHTAQTQPREEQF
NSTFRSVSELPIMHQDWLNGKEFKCRVNSAIAFPAPIEKTISKTKGRPKAPQVYTIPPPK
EQMAKDKVSLTCMITDFFPEDITVEWQWNGQPAENYKNTQP1IMDTDGSYFVYSKLN
VQKSNWEAGNTFTCSVLHEGLHNHHTEKSLSHSPGK

Regidn constante sin articulacion de Fab gl pesada del raton (SEC ID NO:31)
AKTTPPSVYPLAPGSAAQTNSMVTLGCLVKGYFPEPVTVTWNSGSLSSGVHTFPAVL
QSDLYTLSSSVTVPSSTWPSETVTCN VAHPASSTKVDKK1VPRDC

Regidén constante de cadena ligera del raton (SEC ID NO:32)

Figura 1(continuacion)



