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tcgtcgggaggaggaggctcgggtggaggcggatcgggtggcggagggagcggcggaggcggttcggatatccagatgaccca
gtcgccgtccagcctctccgcctccgtgggagacagagtgacgatcacttgcagagcatcagaggacatctactctggccttgcttggt
atcagcagaagccgggaaaggtgcccaaactgctcatctatgactcctcgaccctccacacgggagtgccatcgcgcttcagcggga
ccggatctgggaccgactacaccctgaccatttcatcgctccagccggaggatgttgccacttacttctgccaacagaattacgacttcc
cacttacttttggatgtggcactaagctcgaaatcaagcgcacc

Región variable de cadena ligera del anticuerpo 2109 de la rata (SEC ID NO: 23) 
D1V\1TQSPASLSASLGETVTTECRASEDIYNGLA\WQQKPGKSPHLLTYNSNTLHTGV 
PSRFSGTGSGTQYSLKINSLQSEDVATYrCQQNYDFPLTFGSGTKLELK

Región variable de cadena pesada del anticuerpo 2109 de la rata (SEC ID NO: 24) 
EVQLHQSGAALVKPGASVKLSCKTSGYTFTDNYTHWVKQSPGKSLEWTGYTNPSSAY 
AHYNEKFKTKATLTVDKSTNTAYMELSRLTSEDSATYFCTRRYYSAMPFAYWGQG 
TLVTVSS

Estructma del aceptor VK1 2-1 (U) A20 JK2 hum ano (SEC ID NO: 25) 
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGISNYLAWYQQKPGKVPKLLIYAASTLQSGV 
PSRFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDVATYYCQKYNSAPYTFGQGTKLE1K

* es decir sin  cisternas diseñadas para u n  enlace de disulfuro
f es decn con cisteínas diseñadas para u n  enlace de disulfuro

Estructura del aceptor VH3 1-3 3-21 JH4 humano (SEC ID NO: 26)
EVQLVESGGGLVKPGGSLRLSCAASGFTFSSYSMNWVRQAPGKGLEWVSSISSSTSY
n 7YADSVKGRFTTSRDNAKNSTYT,QMNST4tAFJyTAVYYCARYFDYWGQGTT/VTVSS

Región variable de cadena ligera del anticuerpo 2109 g L l (SEC ID NO:27) 
DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASEDIYNGLAWYQQKPGKVPKLLIYNSNTLHTG 
VPSRFSGTGSGTDYTLTISSLQPEDVATYFCQQNYDFPLTFGQGTKLEIK.

Región variable de cadena pesada del anticueipo 2109 g H l (SEC ID NO:28) 
EVQLVESGGGLVKPGGSLRLSCATSGYTFTDNYIHWVRQAPGKGLEWTGYTNPSSAY 
AHY NEKFKTRFT1S VDKAKN SAYLQMN SLRAED1AV Y YCTRRY YSAMPFAY WGQG 
TLVTVSS

Región constante g l  pesada del ratón (SEC ID NO: 30)
AKTTPPSVYPLAPGSAAQTNSMVTLGCLVKGYFPEPVTVTWNSGSLSSGVHTFPAVL
QSDLYTLSSSVTVPSST3VPSETVTCNVAHPASSTKVDKKTVPRDCGCKPCTCTVPEVS
SVFIFPPKPKDVLTTTLTPKVTCWVDTSKDDPEVQFSWFVDDVEVHTAQTQPREEQF
NSTFRSVSELPIMHQDWLNGKEFKCRVNSAíAFPAPIEKTISKTKGRPKAPQVYTIPPPK
EQMAKDKVSLTCMITDFFPED1TVEWQWNGQPAENYKNTQP1MDTDGSYFVYSKLN
VQKSNWEAGNTFTCSVLHEGLHNHHTEKSLSHSPGK

Región constante sin  articulación de Fab g l  pesada del ratón (SEC ID N O :31) 
AKTTPPSV YPLAPGSAAQTNSM VTLGCLVKGYFPEPVTVT WNS GSL SSGVHTFP AVL 
QSDLYTLSSSVTVPSSTWPSETVTCN VAHPASSTKVDKK1VPRDC

Región constante de cadena ligera del ratón (SEC ID N O:32)

Figura 1 (continuación)


