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Secuencias completas de aminoacidos de variantes de cadena pesada y de cadena liviana de C,N

Variantes de cadena pesada con injerto
pI teérico de gVH1 / PM: 6,80 / 48822.90

EVKVVESGGGLVQPGGSMKLSCVVSGETFSNYWVNWVROAPGKGLEWVAQIRLKSDNYATHYEESVKGRETISRD
DSKSSVYLOMNNLRAEDSGIYYCTNWEDYWGQGTTVTVSSASTKGPSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPE
PVIVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLSSVVTIVPSSSLGTKTYTCNVDHKPSNTKVDKRVESKYGPPCPPCP
APEFLGGPSVFLFPPKPKDTLMISRTPEVTCVVVDVSQEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQEFNSTYRVVSV
LTVLHODWLNGKEYKCKVSNKGLPSSIEKTISKAKGQPREPQVYTLPPSQEEMTKNQVSLTCLVKGEFYPSDIAVE
WESNGQPENNYKTTPPVLDSDGSFFLYSRLTVDKSRWQEGNVE SCSVMHEALHNHYTQKSLSLSLGK

(SEQ ID NO:13)

FIG. 2A

Secuencias completas de aminoacidos de variantes de cadena pesada y de cadena liviana de C,N

Variantes de cadena pesada con injerto
pI teérico de gVH2 / PM: 6,80 / 48791.87

EVKVVESGGGLVQPGGSLKLSCVVSGEFTFSNYWVNWVRQAPGKGLEWVAQIRLKSDNYATHYEESVKGREFTISRD
DSKSSVYLOMNSLRAEDTGIYYCTNWEDYWGQGTTVTVSSASTKGPSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPE
PVIVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLSSVVTVPSSSLGTKTYTCNVDHKPSNTKVDKRVESKYGPPCPPCP
APEFLGGPSVFLFPPKPKDTLMISRTPEVTCVVVDVSQEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQEFNSTYRVVSV
LTVLHODWLNGKEYKCKVSNKGLPSSIEKTISKAKGQPREPQVYTLPPSQEEMTKNQVSLTCLVKGEYPSDIAVE
WESNGQPENNYKTTPPVLDSDGSFFLYSRLTVDKSRWQEGNVESCSVMHEALHNHYTQKSLSLSLGK

(SEQ ID NO:14)

FIG. 2B

Secuencias completas de aminoacidos de variantes de cadena pesada y de cadena liviana de C;N

Variantes de cadena pesada con injerto
pI teérico de gVH3 / PM: 6,51 /48832.88

EVQVVESGGGLVQPGGSLKLSCVVSGEFTFSNYWVNWVRQAPGKGLEWVAQIRLKSDNYATHYEESVKGREFTISRD
DSKNSVYLOMNSLRAEDTAIYYCTNWEDYWGQGTTVTVSSASTKGPSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPE
PVIVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLSSVVTVPSSSLGTKTYTCNVDHKPSNTKVDKRVESKYGPPCPPCP
APEFLGGPSVFLFPPKPKDTLMISRTPEVTCVVVDVSQEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQENSTYRVVSV
LTVLHODWLNGKEYKCKVSNKGLPSSTIEKTISKAKGQPREPQVYTLPPSQEEMTKNQVSLTCLVKGEYPSDIAVE
WESNGQPENNYKTTPPVLDSDGSFFLYSRLTVDKSRWQEGNVESCSVMHEALHNHYTQKSLSLSLGK

(SEQ ID NO:15)

FIG. 2C

Secuencias completas de aminoacidos de variantes de cadena pesada y de cadena liviana de C,N

Variantes de cadena pesada con injerto
pI teorico de gVH4 / PM: 6,51 /48860.93

EVQLVESGGGLVQPGGSLKLSCVVSGETFSNYWVNWVRQAPGKGLEWVAQIRLKSDNYATHYEESVKGRETISRD
DSKNSLYLOMNSLRAEDTAIYYCTNWEDYWGQGTTVIVSSASTKGPSVFPLAPCSRSTSESTAALGCLVKDYFPE
PVIVSWNSGALTSGVHTFPAVLQSSGLYSLSSVVTVPSSSLGTKTYTCNVDHKPSNTKVDKRVESKYGPPCPPCP
APEFLGGPSVFLFPPKPKDTLMISRTPEVTCVVVDVSQEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQENSTYRVVSV
LTVLHODWLNGKEYKCKVSNKGLPSSIEKTISKAKGQPREPQVYTLPPSQEEMTKNQVSLTCLVKGEFYPSDIAVE
WESNGQPENNYKTTPPVLDSDGSFFLYSRLTVDKSRWQEGNVESCSVMHEALHNHYTQKSLSLSLGK

(SEQ ID NO:16)

FIG. 2D
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Secuencias completas de aminoacidos de variante de cadena pesada y de cadena liviana de C,N

Variantes de cadena liviana con injerto
pI teérico de gVL1 / PM: 6,08 / 24100.81

DIVLTQSPDSLAVSLGERATISCRASQSVSTSRYSYIHWYQQKPGQPPKLLIKYASNLESGVPSRFSGSGSGTIDF
TLNIHPLEEEDFATYYCHHSWEIPLTFGQGTKLEIKRTVAAPSVFEFIFPPSDEQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKV
QWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVYACEVTHQGLSSPVTKSENRGEC

(SEQ ID NO:17)

FIG. 2E

Secuencias completas de aminoacidos de variantes de cadena pesada y de cadena liviana de C,N

Variantes de cadena liviana con injerto
pI teorico de gVL2 / PM: 6,33/ 24068.81

DIVLTQSPDSLAVSLGERATISCRASQSVSTSRYSYIHWYQQKPGQOPPKLLIKYASNLESGVPSREFSGSGSGTDFE
TLNIHPLEPEDFATYYCHHSWEIPLTFGQGTKLEIKRTVAAPSVFIFPPSDEQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKV
QWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVYACEVTHQGLSSPVTKSENRGEC

(SEQ ID NO:18)

FIG. 2F

Secuencias completas de aminoacidos de variantes de cadena pesada y de cadena liviana de C;N
Variantes de cadena liviana con injerto
pI teérico de gVL3 / PM: 6,57 / 23994.72

DIVLTQSPDSLAVSLGERATISCRASQSVSTSRYSYIHWYQQKPGQPPKLLIKYASNLESGVPSRFSGSGSGTIDF
TLTISSLOQPEDFATYYCHHSWEIPLTFGQGTKLEIKRTVAAPSVFEIFPPSDEQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKV
QWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVYACEVTHQGLSSPVTKSENRGEC

(SEQ ID NO:19)

FIG. 2G

Secuencias completas de aminoacidos de variantes de cadena pesada y de cadena liviana de C;N
Variantes de cadena liviana con injerto
pl teérico de gVL4 / PM: 6,57 / 24012.76

DIVMTQSPDSLAVSLGERATISCRASQSVSTSRYSYIHWYQQKPGOPPKLLIKYASNLESGVPSREFSGSGSGTDE
TLTISSLOQPEDFATYYCHHSWEIPLTFGQGTKLEIKRTVAAPSVFEIFPPSDEQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKV
QWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTLSKADYEKHKVYACEVTHQGLSSPVTKSENRGEC

(SEQ ID NO:20)

FIG. 2H



