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Figura 2
región promotora araBAD 4..279

EGFP 323..1041

Terminador de la transcripción 1047..1117

SycE 1509..1117

Parada 2209..2211

etiqueta 6x His 2191..2208

etiqueta Myc 2146..2175

MCS II 2116..2139

YopE 1-138 1702..2115

AmpR 2507..3610

araC 

5837..4959

pBad_Si_1

5,863 pb

pBad_Si_2

5,142 bp

SycE 788..396

Terminador de la transcripción 338..389

MCS I 317..331

región promotora araBAD 4..279

YopE 1-138 981..1394

MCS II 1395..1418

etiqueta 6x His 

1470..1487Parada 

1488..1490

etiqueta Myc 

1425..1454

AmpR 2029..2889

araC 

5116..4238

A
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Figura 3A

Nombre de 

la cepa
Cepa de fondo

Características relevantes 

del inserto

Proteína a 

ser 

suministrad

a por T3SS

Cadena 

principal 

del 

plásmido

Nombre 

del 

plásmido 

resultante

Cebador

es 

Si_Nr.:

resisten

cias
Referencia

∆HOPEMT Y. enterocolitica

MRS40 pIML421 [yopH∆1–

352, yopO∆65–558, yopP23, 

yopE21, yopM23, yopT135] 

Nal

Iriarte y 

Cornelis, 

1998 

∆HOPEMT 

asd yopB

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,T

MRS40 pIML421 [yopB∆89-

217, yopH∆1–352, yopO∆65–

558, yopP23, yopE21, 

yopM23, yopT135]

Nal Kan

∆HOPEMT 

asd

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,T

MRS40 asd∆292-610 

pIML421 [yopH∆1–352, 

yopO∆65–558, yopP23, 

yopE21, yopM23, yopT135] 

Nal

Kudryashev 

y otros, 

2013 

∆HOPEMT 

asd inv

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,T

MRS40 asd∆292-610 

invA∆352-2225::aphA-3 

pIML421 [yopH∆1–352, 

yopO∆65–558, yopP23, 

yopE21, yopM23, yopT135] 

445/446, 

447/448, 

449/450

Nal Kan

∆HOPEMT 

asd inv 

yadA

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,T 

∆invA ∆yadA

MRS40 asd∆292-610 

invA∆587-836 (cointegración 

del vector) yadA∆89-

354::aphA3 pIML421 

[yopH∆1–352, yopO∆65–558, 

yopP23, yopE21, yopM23, 

yopT135] 

352/353, 

354/355, 

356/357

Nal Kan 

Tet
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Figura 3B

Nombre de 

la cepa
Cepa de fondo

Características relevantes del 

inserto

Proteína 

a ser 

suminist

rada por 

T3SS

Cadena 

principal 

del 

plásmido

Nombre 

del 

plásmido 

resultant

e

Cebadore

s Si_Nr.:

resisten

cias

Referenci

a

∆HOPEMT 

asd 

pBad_Si1

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,T 

∆asd  

EGFP (inducible por Arabinosa), 

fragmento SycE-YopE1-138-

MycHis

pBad-

MycHisA 

(Invitrogen)

pBad_Si_

1

285/286 

(EGFP), 

287/288 

(sycE-

YopE1-

138)

Nal Amp

∆HOPEMT 

asd 

pBad_Si2

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,T 

∆asd  

Fragmento SycE-YopE1-138-

MycHis

YopE1-

138-

MycHis

pBad-

MycHisA 

(Invitrogen)

pBad_Si_

2

287/288 

(sycE-

YopE1-

138)

Nal Amp

∆HOPEMT 

asd pSi_85

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,T 

∆asd 

YopE1-

138-Bid
pBad_Si_2 pSi_85 387/391 Nal Amp

∆HOPEMT 

asd pSi_87

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,T 

∆asd  

YopE1-

138-t-Bid
pBad_Si_2 pSi_87 389/391 Nal Amp
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Figura 3C

Nombre de 

la cepa
Cepa de fondo

Características 

relevantes del 

inserto

Proteína a ser 

suministrada por T3SS

Cadena 

principal 

del 

plásmido

Nombre del 

plásmido 

resultante

Cebadores 

Si_Nr.:

resiste

ncias

Referenci

a

∆HOPEMT 

asd 

pSi_120

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,

T ∆asd  

YopE1-138-ET1 pBad_Si_2 pSi_120 436/437
Nal 

Amp

∆HOPEMT 

asd 

pSi_121

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,

T ∆asd  

YopE1-138-z-BIM pbad_Si_1 pSi_121 438/439
Nal 

Amp

∆HOPEMT 

asd 

pSi_132

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,

T ∆asd  

YopE1-138-proteasa de 

TEV S219V
pBad_Si_2 pSi_132 463/464

Nal 

Amp

∆HOPEMT 

asd 

pSi_158

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,

T ∆asd  

YopE1-138 - 2xsitio de 

TEV -EGFP
pBad_Si_2 pSi_158 511/476

Nal 

Amp

∆HOPEMT 

asd 

pSi_151

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,

T ∆asd  

YopE1-138-Ink4C pBad_Si_2 pSi_151 494/495
Nal 

Amp
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Figura 3D

Nombre de 

la cepa
Cepa de fondo

Características 

relevantes del 

inserto

Proteína a ser 

suministrada por 

T3SS

Cadena 

principal del 

plásmido

Nombre del 

plásmido 

resultante

Cebadores 

Si_Nr.:

resisten

cias

Refer

encia

∆HOPEMT 

asd pSi_156

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,T 

∆asd  

YopE1-138-2x sitio 

de TEV - ET1
pBad_Si_2 pSi_156 504/505 Nal Amp

∆HOPEMT 

asd pSi_159

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,T 

∆asd  

YopE1-138-2xsitio 

de TEV - EGFP -

NLS

pBad_Si_2 pSi_159 511/513 Nal Amp

∆HOPEMT 

asd pSi_160

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,T 

∆asd  

YopE1-138-2xsitio 

de TEV - NLS -

EGFP

pBad_Si_2 pSi_160 512/476 Nal Amp

∆HOPEMT 

asd pSi_161

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,T 

∆asd  

YopE1-138-2x sitio 

de TEV - INK4C
pBad_Si_2 pSi_161 508/509 Nal Amp

∆HOPEMT 

asd pSi_164

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,T 

∆asd  

YopE1-138-2x sitio 

de TEV - Flag -

INK4C

pBad_Si_2 pSi_164 515/509 Nal Amp
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Figura 3E

Nombre de 

la cepa
Cepa de fondo

Caracterís

ticas 

relevante

s del 

inserto

Proteína a ser 

suministrada por T3SS

Cadena 

principal del 

plásmido

Nombre del 

plásmido 

resultante

Cebadore

s Si_Nr.:

resiste

ncias

Referenci

a

∆HOPEMT 

asd pSi_318

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,T 

∆asd  

YopE1-138-parte BH3 de 

tBid optimizada en 

codones de Y. 

enterocolitica

pBad_Si_2 pSi_318 677/678
Nal 

Amp

∆HOPEMT 

asd pSi_322

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,T 

∆asd  

YopE1-138-parte BH3 de 

Bax optimizada en 

codones de Y. 

enterocolitica

pBad_Si_2 pSi_322 682/683
Nal 

Amp

S. enterica 

SL1344

∆aroA

S. enterica subsp. 

enterica serovar 

Typhimurium SL1344 

∆aroA

Hoiseth y 

Stocker, 

1981

∆HOPEMT 

asd pSi_315

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,T 

∆asd  

YopE1-138-tBid murina 

optimizada en codones 

de Y. enterocolitica

pBad_Si_2 pSi_315
constructo 

sintético

Nal 

Amp

∆HOPEMT 

asd pSi_236

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,T 

∆asd  

YopE1-138-Ubiquitina pBad_Si_2 pSi_236 585/586
Nal 

Amp

∆HOPEMT 

asd 

pSi_237_II

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,T 

∆asd  

YopE1-138-Ubiquitina-

Flag-INK4C-MycHis
pSi_236 pSI_237_II 588/509

Nal 

Amp
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Figura 3F

Nombre de la cepa

Cepa de 

fondo

Característ

icas 

relevantes 

del inserto

Proteína a ser 

suministrada por 

T3SS

Cadena 

principal del 

plásmido

Nombre del 

plásmido 

resultante

Cebadores 

Si_Nr.:

resisten

cias

Refer

encia

∆HOPEMT

O: ∆HOPEMT asd

pSi_357

Y. 

enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,

M,T (∆asd)  

YopE1-138-BH3 de 

tBid murina 

optimizada en 

codones de Y. 

enterocolitica

pBad_Si_2

pSi_357 733/735 Nal Amp

∆HOPEMT

O: ∆HOPEMT asd

pSi_358

Y. 

enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,

M,T (∆asd)  

YopE1-138-BH3 de 

Bax murina 

optimizada en 

codones de Y. 

enterocolitica

pBad_Si_2

pSi_358 736/738 Nal Amp

∆HOPEMT

O: ∆HOPEMT asd

pSi_371

Y. 

enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,

M,T (∆asd)  

YopE1-138-(BH3 de 

tBid murina 

optimizada en 

codones de Y. 

enterocolitica)2

pSi_357

pSi_371 733/734 Nal Amp

∆HOPEMT

O: ∆HOPEMT asd

pSi_373

Y. 

enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,

M,T (∆asd)   

YopE1-138-BH3 de 

tBid murina 

optimizada en 

codones de Y. 

enterocolitica- BH3 

de Bax murina 

optimizada en 

codones de Y. 

enterocolitica

pSi_358

pSi_373 733/734 Nal Amp
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Figura 3G

Nombre de la cepa

Cepa de 

fondo

Característ

icas 

relevantes 

del inserto

Proteína a ser 

suministrada por 

T3SS

Cadena 

principal del 

plásmido

Nombre del 

plásmido 

resultante

Cebadores 

Si_Nr.:

resisten

cias

Refer

encia

∆HOPEMT

O: ∆HOPEMT asd

pSi_353

Y. 

enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,

M,T (∆asd)  

YopE1-138-BH3 de 

tBid murina 

optimizada en 

codones de Y. 

enterocolitica

extendida (por 4 

Aa)

pBad_Si_2

pSi_353 725/726 Nal Amp

∆HOPEMT

O: ∆HOPEMT asd

pSi_354

Y. 

enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,

M,T (∆asd)  

YopE1-138-

enlazador de 10 Aa-

BH3 de tBid murina 

optimizada en 

codones de Y. 

enterocolitica

pBad_Si_2

pSi_354 727/728 Nal Amp

∆HOPEMT

O: ∆HOPEMT asd

pSi_374

Y. 

enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,

M,T (∆asd)   

YopE1-138-BH3 de 

Bax murina 

optimizada en 

codones de Y. 

enterocolitica-BH3 

de tBid murina

optimizada en 

codones de Y. 

enterocolitica

pSi_357

pSi_374 736/737 Nal Amp
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Figura 3H

Nombre de la cepa

Cepa de 

fondo

Característ

icas 

relevantes 

del inserto

Proteína a ser 

suministrada por 

T3SS

Cadena 

principal del 

plásmido

Nombre del 

plásmido 

resultante

Cebadores 

Si_Nr.:

resisten

cias

Refer

encia

∆HOPEMT

O: ∆HOPEMT asd

pSi_453

Y. 

enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,

M,T (∆asd)  

YopE1-138- dos 

dominios CARD de 

RIG-1 humana 

optimizada en 

codones de Y. 

enterocolitica (Aa. 

1-245)

pBad_Si_2 pSi_453

constructo 

sintético
Nal Amp

∆HOPEMT

O: ∆HOPEMT asd

pSi_454

Y. 

enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,

M,T (∆asd)  

YopE1-138- dos 

dominios CARD de 

RIG-1 humana 

optimizada en 

codones de Y. 

enterocolitica (Aa. 

1-246)

pBad_Si_2 pSi_454

constructo 

sintético
Nal Amp

∆HOPEMT

O: ∆HOPEMT asd

pSi_452

Y. 

enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,

M,T (∆asd)  

YopE1-138- GCN4 de 

S. cerevisiae 

optimizada en 

codones de Y. 

enterocolitica (Aa. 

249-278) - WspR 

de P. aeruginosa 

optimizada en 

codones de Y. 

enterocolitica (Aa. 

172-347)

pBad_Si_2 pSi_452

constructo 

sintético
Nal Amp
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Figura 3I

Nombre de la cepa Cepa de fondo

Caracterí

sticas 

relevante

s del 

inserto

Proteína a ser 

suministrada por 

T3SS

Cadena 

principal 

del 

plásmido

Nombre del 

plásmido 

resultante

Cebadores 

Si_Nr.:

resisten

cias

Refer

encia

∆HOPEMT

O: ∆HOPEMT asd

pSi_428

Y. 

enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M

,T (∆asd)  

YopE1-138- IRF3 S397D 

murino optimizado en 

codones de Y. 

enterocolitica

pBad_Si_2 pSi_428

constructo 

sintético
Nal Amp

∆HOPEMT

O: ∆HOPEMT asd

pSi_482

Y. 

enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M

,T (∆asd)  

YopE1-138- DncV de V. 

Cholerae optimizada 

en codones de Y. 

enterocolitica 

(M3toL413)

pBad_Si_2 pSi_482

constructo 

sintético
Nal Amp

∆HOPEMT

O: ∆HOPEMT asd

pSi_483 Y. 

enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M

,T (∆asd)  

YopE1-138- similar a 

DisA de B. cereus 

optimizada en 

codones de Y. 

enterocolitica (PDB: 

2FB5; Aa. 76-205)

pBad_Si_2 pSi_483

constructo 

sintético
Nal Amp

∆HOPEMT

O: ∆HOPEMT asd

pSi_484 Y. 

enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M

,T (∆asd)  

YopE1-138- cGAS de 

anémona (N. 

vectensis) optimizada 

en codones de Y. 

enterocolitica 

(Ensembl: A7SFB5.1)

pBad_Si_2 pSi_484

constructo 

sintético
Nal Amp
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Figura 3J

Nombre de la cepa

Cepa de 

fondo

Características 

relevantes del inserto

Proteína a ser 

suministrada 

por T3SS

Cadena 

principal 

del 

plásmido

Nombre 

del 

plásmid

o 

resulta

nte

Cebadores 

Si_Nr.:

resisten

cias

Refer

encia

∆HOPEMT asd 

pYV-asd

Y. 

enterocolitica 

∆yopH,O,P,E

,M,T ∆asd

MRS40 pIML421 

[yopH∆1–352, 

yopO∆65–558, yopP23, 

yopE21, yopM23, 

yopT135, pYV-asd]

/ pKNG101 pSi_41

7  

(Mutad

or

PCR1: 869/870; 

PCR2: 871/872; 

PCR3: 873/874; 

overlapping PCR 

869/874

Nal

∆HOPEMT asd 

pBad-asd

Y. 

enterocolitica 

∆yopH,O,P,E

,M,T ∆asd

MRS40 pIML421 

[yopH∆1–352, 

yopO∆65–558, yopP23, 

yopE21, yopM23, 

yopT135]

YopE1-138-

MycHis
pBad_Si_2 pSi_39

7

600/601 Nal

∆HOPEMT virF-

horquillaI

Y. 

enterocolitica 

∆yopH,O,P,E

,M,T

MRS40 [yopH∆1–352, 

yopO∆65–558, yopP23, 

yopE21, yopM23, 

yopT135

virF∆-111 – -57]

/ pKNG101 pSI_44

1 

(Mutad

or)

constructo 

sintético Nal

∆HOPEMT virF-

horquillaI

pSi_371

Y. 

enterocolitica 

∆yopH,O,P,E

,M,T

∆virF-

horquillaI

MRS40 [yopH∆1–352, 

yopO∆65–558, yopP23, 

yopE21, yopM23, 

yopT135

virF∆-111 – -57]

YopE1-138-

(tBid murina 

optimizada 

en codones 

de Y. 

enterocolitica

BH3)2

pBad_Si_2 pSi_3

71

733/734
Nal Amp
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Figura 3K

Nombre de la cepa Cepa de fondo

Características 

relevantes del inserto

Proteína a 

ser 

suministrad

a por T3SS

Cadena 

principal 

del 

plásmido

Nombre 

del 

plásmido 

resultante

Cebadores 

Si_Nr.:

resisten

cias

Refer

encia

∆HOPEMT pYV-

YopE1-138- murine 

BH3 de tBID Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,

T

MRS40 [yopH∆1–352, 

yopO∆65–558, yopP23, 

yopE21, yopM23, 

yopT135

yopE::BH3 de tBID]

YopE1-138-

BH3 de 

tBID

pKNG10

1

pSI_408  

(Mutador)
constructo 

sintético
Nal

∆HOPEMT pYV-

YopE1-138- murine 

(BH3 de tBID)2 Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,

T

MRS40 [yopH∆1–352, 

yopO∆65–558, yopP23, 

yopE21, yopM23, 

yopT135

yopE::(BH3 de tBID) 2]

YopE1-138-

(BH3 de 

tBID) 2

pKNG10

1

pSI_437 

(Mutador)
constructo 

sintético
Nal

∆HOPEMT pYV-virF-

horquillaI - YopE1-138-

murine (BH3 de 

tBID)2

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,

T, yopE::(BH3 de 

tBID) 2

MRS40 [yopH∆1–352, 

yopO∆65–558, yopP23, 

yopE21, yopM23, 

yopT135

yopE::(BH3 de tBID) 2

virF∆-111 – -57]

YopE1-138-

(BH3 de 

tBID) 2

pKNG10

1

pSI_441 

(Mutador)

constructo 

sintético
Nal

∆HOPEMT asd pYV-

asd-YopE1-138- murine 

(BH3 de tBID)2

Y. enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M,

T ∆asd pYV-asd  

MRS40 pIML421 

[yopH∆1–352, 

yopO∆65–558, yopP23, 

yopE21, yopM23, 

yopT135, yopE::(BH3 

de tBID) 2

pYV-asd]

YopE1-138-

(BH3 de 

tBID) 2

pKNG10

1

pSI_437 

(Mutador)

constructo 

sintético
Nal
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Figura 3L

Nombre de la cepa Cepa de fondo

Características 

relevantes del inserto

Proteína 

a ser 

suminist

rada por 

T3SS

Cadena 

principal del 

plásmido

Nombre 

del 

plásmido 

resultante

Cebadore

s Si_Nr.:

resisten

cias

Refer

encia

∆HOPEMT pYV-

YopE1-138- dominios 

CARD de RIG-1 

murino Y. 

enterocolitica 

∆yopH,O,P,E,M

,T

MRS40 [yopH∆1–352, 

yopO∆65–558, yopP23, 

yopE21, yopM23, 

yopT135

yopE::dominios CARD 

de RIG-1

YopE1-

138-

dominio

s 

CARD 

de RIG-

1

pKNG101 pSI_456 

(Mutador)

constructo 

sintético
Nal

∆HOPEMT pYV-pAra-

virF

Y. 
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