M Células 10T1/2

GFP  sqRNA-51-SAg
FACS M + + « +
PCR

1000-
500-
+T7EL
1000-
500-
E Células 2931
GFP sqRNA-51-S02
M - + - +

-A574bp

< 574bp

A377bp

+7197bp

wt ctttctttcaaaaacactagCTGCCA -T:

8/19

pam ? ESE

\CTCTAG-: ;ACAC 5061 8

wl ctttCtttcaaaaacactagCTGCCAGTCjjJAGACTGTrACTCTAGTGACAC 584

-36 Ctt TCTAG7GACAC 251
-39 ctttecttt CAC 123
-32 C tttC tt TCTAGTCACAC 88
-6 ctttctttcaaaaacactaqgC TG C C -——-—--mmv ACTGTTACTCTAG7GACAC 78
-4 etttetttcaaaaacactagC T G C CAGACTGTTACTCTAGTGACAC 55

Ex6n 51 de ratén:

CTGCCAGTCAGACTGTTACTCTAGIGACACAATCTGTGGTTACTAAGGAAACIGTCATCTCCAAACTAGAAATGCCATCTTCT
TTGCTGTTGGAGGTACCTGCACTGGCAGACTTCAACCGAGCTTGGACAGAACITACAGACIGGCTGTCICTGCTTGATCGAGT
TATAAAATCACAGAGAGTGATGGTGGGTGATCTGG/tAGACATCAATGAAATGATCATCAAACAGAAG

Ex6n 51 humano:

0.61
9.30
3.99
1.95
1.40
1.20
0.87

#Lecturas% Lecturas

CTCCTACTCACACTGTTACTCTGGTGACACAACCTGTCCTTACTAAGGAAACTGCCATCTCCAAACTAGAAATGCCATCTTCC
TTGATGTTGGAGGTACCTGCTCTGGCAGATTTCAACCGGGCTTGGACAGAACTTACCGACTGGCTTTCTCTGCTTGATCAAGT
TATAAAATCACACACGGTGATGCTCCGTGACCTTGAGGATATCAACGACATGATCATCAACCACAAG

Posicion

26

19

WT
(+1)
(+1)
(-2)
(-1)
(-2 >
(-4 >
(-5)
(-3)
(L13)

srsfi SRSF1 (IgM-BRCALI)
umbral: 1956 umbral: 1867

Sitio Puntos Posicién Sitio Puntos Posicién

Secuencia de ratén
CAGACTG 349605 i CTGCCAG 196756 i
GACACAA 2 434W 9 CAGACTG 304097 38
Secuencia humana
CAGACTG 3.49605 9 CAGACTG 304097 u
CTCTGGT 2.05834 19 CTCTGGT 287347 31
PAM  F

ttttagCTCCTACTCAGACTGTTACTCTGGTGACACAACCTGTG
ttttagCTCCTACTC/VAGACTGTTACTCTGGTGACACAACCTGTG
ttttagCTCCTACTCCAGACTGTTACTCTGGTGACACAACCTGTG
ttttagC TC CTA — CAGACTGTTACTCTGGTGACACAACCTGTG
ttttagCTCCTACT-AGACTGTTACTCTGGTGACACAACCTGTG
ttttagCTCCTACT— GACTGTTACTCTGGTGACACAACCTGTG

ttttagCTCCTA ——- AGACTGTTACTCTGGTGACACAACCTGTG
ttttagC T C C --——-----—- CAGACTGTTACTCTGGTGACACAACCTGTG
ttttagCTCCTAC— AGACTGTTACTCTGGTGACACAACCTGTG

CTCAGACTGTTACTCTGGTGACACAACCTGTG

FIGURAS 8A-F

SRSF2
umbral: 2 383

Sitio

GACTGTTA
GGTTACTA

GACTGTTA
AACCTGTG

% Lecturas

64.3079
21.5385
5.3930
0.7932
0.3759
0.1999
0.0030
0.0018
0.0018
0.0006

Puntos

278337
472957

2.78337
2.66418



