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<210>    1 
<211>    486 
<212>    PRT 
<213>    Oscillatoria nigroviridis PCC 7112 
 
<220> 
<221>    PÉPTIDO 
<222>    (1)..(486) 
<223>    CyPPO2 
 
 
<400>    1 
Met Glu Leu Leu Asp Thr Leu Ile Val Gly Ala Gly Ile Ser Gly Leu 
  1               5                  10                  15  
 
Ser Leu Ala His Ala Leu His Lys Glu Ala Thr Ser Ala Ser Pro Leu 
             20                  25                  30  
 
Lys Ile Leu Val Ala Glu Ser Gln Gly Arg Val Gly Gly Asn Ile Thr 
         35                  40                  45  
 
Thr Val Thr Ala Glu Gly Phe Leu Trp Glu Glu Gly Pro Asn Ser Phe 
     50                  55                  60  
 
Ser Pro Thr Pro Glu Leu Met Lys Leu Ala Val Asp Val Gly Leu Lys 
 65                  70                  75                  80  
 
Gln Glu Leu Ile Phe Ala Asp Arg Lys Leu Pro Arg Phe Val Tyr Trp 
                 85                  90                  95  
 
Glu Asn Lys Leu Gln Pro Val Pro Met Thr Pro Pro Ala Met Ile Gln 
            100                 105                 110  
 
Ser Gln Leu Leu Ser Phe Pro Gly Lys Leu Arg Ala Leu Phe Gly Ala 
        115                 120                 125  
 
Leu Gly Phe Val Ala Pro Ala Met Gly Asp Arg Leu Ser Gln Gln Gly 
    130                 135                 140  
 
Asn Glu Glu Thr Val Ser Gln Phe Phe Arg Arg His Leu Gly Thr Glu 
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145                 150                 155                 160  
 
Val Met Gln Arg Leu Val Glu Pro Phe Val Ser Gly Val Tyr Ala Gly 
                165                 170                 175  
 
Asp Pro Gln Gln Leu Ser Ala Ala Ala Ala Phe Gly Arg Val Ala Lys 
            180                 185                 190  
 
Met Ala Asp Val Gly Gly Gly Leu Val Ala Gly Ala Leu Leu Ser Ala 
        195                 200                 205  
 
Lys Asn Arg Pro Lys Lys Met Pro Ala Asp Pro Asn Val Pro Lys Thr 
    210                 215                 220  
 
Lys Pro Gly Glu Leu Gly Ser Phe Lys Gln Gly Leu Lys Ala Leu Pro 
225                 230                 235                 240  
 
Glu Ala Ile Ala Ala Lys Leu Gly Asp Arg Val Lys Leu Asn Trp His 
                245                 250                 255  
 
Leu Thr Arg Leu Gln Arg Thr Glu Arg Glu Thr Tyr Ile Ala Glu Phe 
            260                 265                 270  
 
Ser Thr Pro Asp Gly Gln Gln Glu Val Glu Ala Arg Thr Val Val Leu 
        275                 280                 285  
 
Thr Thr Pro Ala Tyr Val Thr Ala Asp Leu Leu Gln Pro Leu Glu Pro 
    290                 295                 300  
 
Gln Val Ser Ser Ala Leu Gln Ala Phe Thr Tyr Pro Thr Val Ala Ser 
305                 310                 315                 320  
 
Val Val Leu Ala Tyr Pro Gln Ser Asp Val Lys Gly Lys Leu Val Gly 
                325                 330                 335  
 
Phe Gly Asn Leu Ile Pro Arg Gly Gln Gly Ile Arg Cys Leu Gly Thr 
            340                 345                 350  
 
Ile Trp Thr Ser Ser Leu Phe Pro Asp Arg Ala Pro Ala Gly Trp Gln 
        355                 360                 365  
 
Thr Leu Thr Ser Tyr Ile Gly Gly Ala Thr Asp Ser Glu Ile Gly Asn 
    370                 375                 380  
 
Leu Asp Ser Glu Gln Ile Val Arg Glu Val His Arg Asp Leu Ser Arg 
385                 390                 395                 400  
 
Ile Leu Leu Lys Pro Asp Val Pro Gln Pro Lys Val Leu Thr Val Lys 
                405                 410                 415  
 
Leu Trp Lys Arg Ala Ile Pro Gln Tyr Asn Leu Gly His Phe Asp Arg 
            420                 425                 430  
 
Leu Gln Gln Ile Asp Glu Gly Leu Lys Ser Leu Pro Gly Val Tyr Leu 
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        435                 440                 445  
 
Cys Ser Asn Tyr Val Gly Gly Val Ala Leu Gly Asp Cys Val Arg Arg 
    450                 455                 460  
 
Gly Phe Asp Arg Ala Arg Glu Val Gly Glu Tyr Leu Gln Lys Lys Gln 
465                 470                 475                 480  
 
Ser Asp Thr Arg Ser Ile 
                485     
 
 
<210>    2 
<211>    1461 
<212>    ADN 
<213>    Oscillatoria nigroviridis PCC 7112 
 
<220> 
<221>    gene 
<222>    (1)..(1461) 
<223>    CyPPO2 
 
 
<400>    2 
atggaactat tagatacctt gattgtgggt gcgggtatta gcggtttgag tttggcgcac         60 
 
gcacttcaca aggaagcaac gagtgcatcg ccgctgaaga ttttagtcgc tgagagtcag        120 
 
ggacgtgtgg gcgggaacat cacgactgtg acagcagagg ggtttctctg ggaggagggc        180 
 
ccgaacagtt tttcgccgac gccggaattg atgaagttgg ctgtggatgt gggattgaag        240 
 
caggagttga tttttgccga tcgcaaattg cctcgttttg tgtattggga aaataagctg        300 
 
caaccggtgc cgatgactcc accggcgatg attcagtctc agttgctgag ttttccgggg        360 
 
aaactgcggg cgttgttcgg ggctttgggg tttgtcgcgc cggcaatggg cgatcgactt        420 
 
tcgcagcagg gtaacgagga aacagtttct caatttttcc gccgtcatct cggtacggaa        480 
 
gtgatgcagc ggttggtgga accttttgtt tctggggttt atgccggcga tccgcaacaa        540 
 
cttagcgcgg cggcggcttt tggccgggta gccaagatgg ctgatgtggg tggcgggctg        600 
 
gtggcggggg cgctgctttc tgctaaaaac agaccgaaga aaatgcctgc agacccgaat        660 
 
gttcctaaaa ctaagccggg ggagttgggt tcgttcaagc aggggttgaa ggctttgcca        720 
 
gaggcgatcg ctgctaagtt gggcgatcga gtgaaactca actggcactt gactcgcctc        780 
 
cagcgcacag aacgcgaaac ttacattgct gaattctcga cgcccgacgg acagcaggaa        840 
 
gttgaggcgc gcaccgtggt tttgacaacg cccgcttacg ttacagccga tttgttgcaa        900 
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cctctggaac cgcaagttag cagcgcttta caagctttta cttatcctac ggttgcctcc        960 
 
gttgtcttag catacccgca gtcggatgtc aagggtaaat tagtgggttt tggaaattta       1020 
 
attccgaggg ggcagggaat tcgctgtctc gggacgattt ggacatcgag tttatttccc       1080 
 
gatcgcgcgc ctgcagggtg gcaaactctc accagttaca tcggcggggc aacagactcg       1140 
 
gaaattggca atctcgactc agaacaaatc gttcgggagg tacaccgaga tttgtctcgg       1200 
 
attttgctga aaccagatgt gccacagcca aaagttttaa cggtgaagct gtggaaacgg       1260 
 
gcgattcctc agtacaattt ggggcatttc gatcgcctgc aacaaatcga tgagggctta       1320 
 
aaatctttgc ctggagtgta tttgtgcagc aactacgttg gcggagtggc tttgggagat       1380 
 
tgcgtgcgaa ggggtttcga tcgtgcgcga gaagtgggcg agtatttgca gaagaaacaa       1440 
 
tcagatactc gatcgatctg a                                                 1461 
 
 
<210>    3 
<211>    479 
<212>    PRT 
<213>    Lyngbya sp. PCC 8106 
 
<220> 
<221>    PÉPTIDO 
<222>    (1)..(479) 
<223>    CyPPO4 
 
 
<400>    3 
Met Thr His Val Leu Asp Ser Leu Ile Val Gly Ala Gly Ile Ser Gly 
  1               5                  10                  15  
 
Leu Ala Leu Ala His Ala Leu His Gln Asn Gln Asp His Gln Leu Pro 
             20                  25                  30  
 
Leu Asn Ile Leu Val Ser Glu His Gln Gly Arg Val Gly Gly Asn Ile 
         35                  40                  45  
 
Thr Thr Val Ser Glu Gly Glu Phe Leu Trp Glu Glu Gly Pro Asn Ser 
     50                  55                  60  
 
Phe Ser Pro Thr Pro Glu Leu Leu Lys Leu Ala Val Glu Val Gly Leu 
 65                  70                  75                  80  
 
Lys Pro Glu Leu Val Phe Ala Asp Arg Lys Leu Pro Arg Tyr Val Tyr 
                 85                  90                  95  
 
Trp Asn Gly Gln Leu Met Pro Val Pro Met Ser Pro Pro Ala Leu Leu 
            100                 105                 110  
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Ser Thr Lys Leu Leu Ser Pro Gly Gly Lys Leu Arg Ala Leu Thr Gly 
        115                 120                 125  
 
Ala Leu Gly Phe Val Gln Pro Ala Met Gly Glu Ser Leu Ser Gln Gln 
    130                 135                 140  
 
Asn Gly Glu Glu Thr Ile Ser Gln Phe Phe Glu Arg His Leu Gly Ser 
145                 150                 155                 160  
 
Glu Val Leu Lys Arg Leu Val Glu Pro Phe Val Ser Gly Val Tyr Ala 
                165                 170                 175  
 
Gly Asp Pro Gln Gln Leu Glu Ile Ser Ser Ala Phe Ala Arg Val Ala 
            180                 185                 190  
 
Arg Met Ala Tyr Ser Gly Gly Gly Leu Val Ala Gly Ala Val Leu Ser 
        195                 200                 205  
 
Arg Arg Gln Asn Lys Ser Pro Arg Ser Pro Ala Asp Pro Ser Ile Pro 
    210                 215                 220  
 
Gln Thr Lys Arg Gly Glu Leu Gly Ser Phe Arg Gln Gly Ile Gly Ala 
225                 230                 235                 240  
 
Leu Pro Asn Ala Ile Ala Lys Gln Leu Gly Asp Gln Leu Lys Leu Asn 
                245                 250                 255  
 
Trp Gln Leu Thr Arg Leu Glu Arg Thr Glu Asn Gln Thr Tyr Arg Ala 
            260                 265                 270  
 
Glu Phe Ser Thr Pro Glu Gly Val Gln Gln Val Glu Thr Arg Thr Val 
        275                 280                 285  
 
Val Leu Thr Thr Pro Ala Tyr Val Thr Ala Glu Ile Leu Lys Pro Leu 
    290                 295                 300  
 
Gln Leu Gln Val Ser Gln Thr Leu Thr Glu Ile Pro Tyr Pro Pro Val 
305                 310                 315                 320  
 
Ala Cys Val Val Leu Ala Tyr Pro Val Ser Ala Leu Lys Gln Lys Leu 
                325                 330                 335  
 
Thr Gly Phe Gly Asn Leu Val Pro Arg Gly Gln Gly Ile Arg Thr Leu 
            340                 345                 350  
 
Gly Thr Ile Trp Thr Ser Ser Leu Phe Pro Gly Arg Ala Pro Gln Gly 
        355                 360                 365  
 
Trp Gln Val Leu Thr Ser Tyr Ile Gly Gly Ala Thr Asp Pro Glu Ile 
    370                 375                 380  
 
Gly Glu Leu Glu Asp Asp Gln Ile Val Glu Ala Val His Gln Asp Leu 
385                 390                 395                 400  
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Arg His Ile Leu Leu Lys Glu Asp Ile Ser Pro Lys Val Leu Ala Val 
                405                 410                 415  
 
His Leu Trp Lys Arg Ala Ile Pro Gln Tyr Asn Leu Gly His Gln Gln 
            420                 425                 430  
 
Arg Leu Gln His Val Asn Glu Gly Leu Glu Ala Met Pro Gly Leu Tyr 
        435                 440                 445  
 
Leu Cys Ser Asn Tyr Ile Asp Gly Val Ala Leu Gly Asp Cys Val Arg 
    450                 455                 460  
 
Arg Ser Ile Gly Gln Ala Asn Glu Ile Leu Ser Phe Leu Gly Gln 
465                 470                 475                 
 
 
<210>    4 
<211>    1440 
<212>    ADN 
<213>    Lyngbya sp. PCC 8106 
 
<220> 
<221>    gene 
<222>    (1)..(1440) 
<223>    CyPPO4 
 
 
<400>    4 
atgactcacg tactcgatag tttaatcgtc ggtgcaggca ttagcggcct ggcgttagct         60 
 
catgctctcc atcagaacca agatcatcaa ttgcctctca acattcttgt cagcgagcat        120 
 
caaggacggg taggaggaaa tataaccaca gtatccgaag gagaatttct ttgggaagaa        180 
 
ggccccaata gtttttctcc aacccctgag ttactgaagt tagcggtaga agtaggtctt        240 
 
aagcctgagc tagtctttgc cgatcgcaag ttacctcggt acgtttactg gaatggtcaa        300 
 
ctcatgcctg tgccgatgag tcctccggct ttgttgagta caaaactctt aagtcctgga        360 
 
ggtaaacttc gagcattaac gggggcattg gggtttgtac aacccgcgat gggagaatcg        420 
 
ttaagtcaac aaaatgggga agaaacgatc tcgcagtttt ttgagcgtca tttgggttca        480 
 
gaagttctca agcgactggt tgaacccttt gtttctggtg tttatgcagg cgatccccag        540 
 
caactcgaaa ttagctcggc ttttgcccga gtcgcacgta tggcttacag tggcggtgga        600 
 
ttggttgctg gagcggtttt atcgcgtcgt cagaacaaat ctccgcgatc gcctgccgac        660 
 
ccgtctattc cccaaactaa acggggagag ttggggtctt ttcgtcaggg gattggagcc        720 
 
ttacccaatg cgatcgccaa acagttaggc gatcaactca aattaaactg gcaactcacc        780 
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cgtctcgaac ggactgaaaa ccaaacctat cgggctgaat tttcgactcc agaaggggtt        840 
 
caacaggtag aaactcgaac ggtggtgttg acgactccgg cctatgtcac agcagaaatt        900 
 
ctcaaaccgt tgcaactcca agtcagtcaa acgttaactg aaattcccta tcccccggtg        960 
 
gcttgcgtcg ttttagccta tcccgtttca gctttaaagc agaaattaac cggatttggc       1020 
 
aatttagttc cccgaggaca agggattcgg acgttaggca cgatttggac atcgagttta       1080 
 
tttcctggtc gcgcccccca aggctggcaa gtcctcacca gttatattgg cggagcgacg       1140 
 
gatccagaaa ttggagagtt agaagatgat caaattgttg aggcggttca tcaagatttg       1200 
 
cgtcacattt tactcaaaga agatatctct cccaaagtgc tagccgtgca tctgtggaaa       1260 
 
cgtgctatcc ctcaatacaa tctcggacac caacaacggt tacaacacgt taatgagggt       1320 
 
ctagaggcaa tgccggggtt atatctgtgt agcaactata tcgacggtgt agcgttggga       1380 
 
gattgtgtgc gtcgttctat cggacaagct aacgaaattc tcagtttttt gggtcaatag       1440 
 
                                                                        1440 
 
 
<210>    5 
<211>    466 
<212>    PRT 
<213>    Halothece sp. PCC 7418 
 
<220> 
<221>    PÉPTIDO 
<222>    (1)..(466) 
<223>    CyPPO8 
 
 
<400>    5 
Met Ile Asp Thr Leu Ile Val Gly Ala Gly Ile Ser Gly Leu Ser Ala 
  1               5                  10                  15  
 
Ala Tyr Arg Leu Asp Glu Lys Gln Arg Gln Val Leu Val Ala Glu Lys 
             20                  25                  30  
 
Arg Asp Arg Ala Gly Gly Asn Ile Thr Ser Gln Gln Ser Gly Asp Phe 
         35                  40                  45  
 
Leu Trp Glu Glu Gly Pro Asn Ser Phe Ser Pro Thr Pro Glu Leu Leu 
     50                  55                  60  
 
Lys Leu Ala Val Asp Ala Gly Leu Arg Asn Glu Leu Ile Phe Ala Asp 
 65                  70                  75                  80  
 
Arg Gly Leu Pro Arg Tyr Val Tyr Trp Glu Gly Lys Leu Arg Pro Val 
                 85                  90                  95  
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Pro Met Ser Pro Pro Thr Ala Val Thr Ser Gln Leu Leu Ser Pro Ile 
            100                 105                 110  
 
Gly Lys Leu Arg Ala Leu Thr Gly Ala Leu Gly Phe Ile Pro Pro Gln 
        115                 120                 125  
 
Val Ser Ser Gln Glu Glu Thr Val Ala Asp Phe Phe Thr Arg His Leu 
    130                 135                 140  
 
Gly Ser Glu Val Ala Gln Arg Leu Val Ser Pro Phe Val Ser Gly Val 
145                 150                 155                 160  
 
Tyr Ala Gly Asp Val Asp Gln Leu Ser Ala Glu Ala Ala Phe Gly Arg 
                165                 170                 175  
 
Val Thr Gln Leu Ala Asp Val Gly Gly Gly Leu Val Ala Gly Ala Ile 
            180                 185                 190  
 
Leu Cys Arg Arg Gln Lys Pro Lys Ser Thr Pro Lys Thr Ala Lys Pro 
        195                 200                 205  
 
Ser Asp Ile Pro Glu Thr Lys Ser Gly Gln Leu Gly Ser Phe Lys Glu 
    210                 215                 220  
 
Gly Leu Gln Gln Leu Pro Ser Ala Ile Val Ser Gln Leu Gly Asp Lys 
225                 230                 235                 240  
 
Val Lys Phe Gln Trp Glu Leu Lys Asn Ile Ser Pro His Pro Glu Ser 
                245                 250                 255  
 
Gly Tyr Val Ala Thr Phe Ser Thr Pro Glu Gly Glu Gln Thr Val Glu 
            260                 265                 270  
 
Ala Lys Thr Val Ile Leu Thr Thr Pro Ala Tyr Val Thr Ala Ser Leu 
        275                 280                 285  
 
Val Lys Asp Leu Ser Pro Gln Ala Ser Gln Ala Leu Asn Glu Ile Ser 
    290                 295                 300  
 
Tyr Pro Pro Val Ala Cys Val Val Leu Ala Tyr Pro Asp Glu Ala Leu 
305                 310                 315                 320  
 
Arg Phe Pro Leu Lys Gly Phe Gly Asn Leu Asn Pro Arg Ser Gln Gly 
                325                 330                 335  
 
Ile Arg Thr Leu Gly Thr Ile Trp Ser Ser Thr Leu Phe Pro Gly Arg 
            340                 345                 350  
 
Thr Pro Lys Gly Trp His Leu Leu Thr Asn Phe Ile Gly Gly Ala Thr 
        355                 360                 365  
 
Asp Pro Ala Ile Ala Glu Leu Ser Glu Asp Gln Ile Ile Glu Gln Val 
    370                 375                 380  
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His Gln Asp Leu Gln Gln Ala Val Ile Lys Ser Gly Ser Ile Pro Lys 
385                 390                 395                 400  
 
Pro Leu Ala Val His Leu Trp Ser Lys Ala Ile Pro Gln Tyr Asn Leu 
                405                 410                 415  
 
Gly His Leu Lys Arg Leu Glu Thr Ile Arg Asn His Leu Lys Pro Phe 
            420                 425                 430  
 
Ser Gly Leu Phe Leu Ser Ser Asn Tyr Leu Asp Gly Val Ala Leu Gly 
        435                 440                 445  
 
Asp Cys Val Arg Arg Gly Glu Glu Ser Ser Gln Ala Val Leu Asp Tyr 
    450                 455                 460  
 
Leu Gly 
465     
 
 
<210>    6 
<211>    1401 
<212>    ADN 
<213>    Halothece sp. PCC 7418 
 
<220> 
<221>    gene 
<222>    (1)..(1401) 
<223>    CyPPO8 
 
 
<400>    6 
atgatagata ctttaattgt gggagcaggg attagtggtt taagtgctgc gtatcgactc         60 
 
gatgagaagc agcgccaagt gctggttgca gaaaagcgcg atcgcgctgg gggaaatatc        120 
 
accagccaac aaagtggcga tttcctctgg gaagaaggac cgaacagttt ttctcccaca        180 
 
ccagaactcc taaaactagc ggttgatgcg ggcttaagaa atgagttaat ctttgctgat        240 
 
cgcggacttc cccgttatgt ttattgggag gggaaactgc gccctgttcc tatgagtccc        300 
 
cccacagccg tgacatccca gttgctgagt ccaatcggga aactacgggc gttaacgggt        360 
 
gcattaggct ttattccccc gcaagtgtcg agtcaggaag aaacggttgc ggactttttt        420 
 
acccgtcatc tcggttcaga agtagcccaa cggttagtga gtccgtttgt gtctggggtt        480 
 
tatgcagggg atgtggatca actcagtgcg gaagctgcat ttggacgagt tacccaactg        540 
 
gcggatgtgg gcggtggact ggtcgcaggt gcgattttat gtcgtcgtca aaagccaaag        600 
 
tcaaccccaa aaacggctaa accgtctgat attccagaaa caaagtctgg acagttaggt        660 
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tcatttaagg aaggattaca acaattaccc agcgcgatcg tttctcaact gggagacaaa        720 
 
gtaaagtttc aatgggaact gaaaaatatc tcccctcatc cagaatcggg ttacgtcgcg        780 
 
acattttcca caccagaggg agaacaaaca gtcgaagcca aaaccgttat cctcaccact        840 
 
cccgcctacg ttaccgcctc tctggtcaaa gatttatcac ctcaagccag tcaagcctta        900 
 
aacgaaattt cctatccccc cgtagcttgt gtggtcttag cctatcccga tgaagccctc        960 
 
cgttttcccc tcaaaggatt tggtaatctt aaccctcgca gtcaaggaat ccgcactctt       1020 
 
ggtacaattt ggagttcaac actctttcca ggacgcacgc cgaaaggttg gcatctctta       1080 
 
accaatttta ttggcggtgc aactgatccc gcaattgctg aactcagtga agatcaaatt       1140 
 
attgaacaag tccatcaaga cttacaacaa gcggtgatta aatcgggaag tatcccgaaa       1200 
 
cccttagccg ttcatttgtg gtcaaaagcg attccgcaat acaatctcgg acatctgaaa       1260 
 
cggttagaaa ccatccgcaa tcacttaaaa cccttctctg gactcttttt atcgagtaac       1320 
 
tatctcgatg gcgttgcgtt gggtgattgt gtgcgccgag gggaagagag tagtcaagcc       1380 
 
gtgttagatt atttgggtta a                                                 1401 
 
 
 
<210>    7 
<211>    537 
<212>    PRT 
<213>    Arabidopsis thaliana 
 
<220> 
<221>    PÉPTIDO 
<222>    (1)..(537) 
<223>    AtPPO1 sivestre  
 
 
<400>    7 
Met Glu Leu Ser Leu Leu Arg Pro Thr Thr Gln Ser Leu Leu Pro Ser 
  1               5                  10                  15  
 
Phe Ser Lys Pro Asn Leu Arg Leu Asn Val Tyr Lys Pro Leu Arg Leu 
             20                  25                  30  
 
Arg Cys Ser Val Ala Gly Gly Pro Thr Val Gly Ser Ser Lys Ile Glu 
         35                  40                  45  
 
Gly Gly Gly Gly Thr Thr Ile Thr Thr Asp Cys Val Ile Val Gly Gly 
     50                  55                  60  
 
Gly Ile Ser Gly Leu Cys Ile Ala Gln Ala Leu Ala Thr Lys His Pro 
 65                  70                  75                  80  
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Asp Ala Ala Pro Asn Leu Ile Val Thr Glu Ala Lys Asp Arg Val Gly 
                 85                  90                  95  
 
Gly Asn Ile Ile Thr Arg Glu Glu Asn Gly Phe Leu Trp Glu Glu Gly 
            100                 105                 110  
 
Pro Asn Ser Phe Gln Pro Ser Asp Pro Met Leu Thr Met Val Val Asp 
        115                 120                 125  
 
Ser Gly Leu Lys Asp Asp Leu Val Leu Gly Asp Pro Thr Ala Pro Arg 
    130                 135                 140  
 
Phe Val Leu Trp Asn Gly Lys Leu Arg Pro Val Pro Ser Lys Leu Thr 
145                 150                 155                 160  
 
Asp Leu Pro Phe Phe Asp Leu Met Ser Ile Gly Gly Lys Ile Arg Ala 
                165                 170                 175  
 
Gly Phe Gly Ala Leu Gly Ile Arg Pro Ser Pro Pro Gly Arg Glu Glu 
            180                 185                 190  
 
Ser Val Glu Glu Phe Val Arg Arg Asn Leu Gly Asp Glu Val Phe Glu 
        195                 200                 205  
 
Arg Leu Ile Glu Pro Phe Cys Ser Gly Val Tyr Ala Gly Asp Pro Ser 
    210                 215                 220  
 
Lys Leu Ser Met Lys Ala Ala Phe Gly Lys Val Trp Lys Leu Glu Gln 
225                 230                 235                 240  
 
Asn Gly Gly Ser Ile Ile Gly Gly Thr Phe Lys Ala Ile Gln Glu Arg 
                245                 250                 255  
 
Lys Asn Ala Pro Lys Ala Glu Arg Asp Pro Arg Leu Pro Lys Pro Gln 
            260                 265                 270  
 
Gly Gln Thr Val Gly Ser Phe Arg Lys Gly Leu Arg Met Leu Pro Glu 
        275                 280                 285  
 
Ala Ile Ser Ala Arg Leu Gly Ser Lys Val Lys Leu Ser Trp Lys Leu 
    290                 295                 300  
 
Ser Gly Ile Thr Lys Leu Glu Ser Gly Gly Tyr Asn Leu Thr Tyr Glu 
305                 310                 315                 320  
 
Thr Pro Asp Gly Leu Val Ser Val Gln Ser Lys Ser Val Val Met Thr 
                325                 330                 335  
 
Val Pro Ser His Val Ala Ser Gly Leu Leu Arg Pro Leu Ser Glu Ser 
            340                 345                 350  
 
Ala Ala Asn Ala Leu Ser Lys Leu Tyr Tyr Pro Pro Val Ala Ala Val 
        355                 360                 365  
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Ser Ile Ser Tyr Pro Lys Glu Ala Ile Arg Thr Glu Cys Leu Ile Asp 
    370                 375                 380  
 
Gly Glu Leu Lys Gly Phe Gly Gln Leu His Pro Arg Thr Gln Gly Val 
385                 390                 395                 400  
 
Glu Thr Leu Gly Thr Ile Tyr Ser Ser Ser Leu Phe Pro Asn Arg Ala 
                405                 410                 415  
 
Pro Pro Gly Arg Ile Leu Leu Leu Asn Tyr Ile Gly Gly Ser Thr Asn 
            420                 425                 430  
 
Thr Gly Ile Leu Ser Lys Ser Glu Gly Glu Leu Val Glu Ala Val Asp 
        435                 440                 445  
 
Arg Asp Leu Arg Lys Met Leu Ile Lys Pro Asn Ser Thr Asp Pro Leu 
    450                 455                 460  
 
Lys Leu Gly Val Arg Val Trp Pro Gln Ala Ile Pro Gln Phe Leu Val 
465                 470                 475                 480  
 
Gly His Phe Asp Ile Leu Asp Thr Ala Lys Ser Ser Leu Thr Ser Ser 
                485                 490                 495  
 
Gly Tyr Glu Gly Leu Phe Leu Gly Gly Asn Tyr Val Ala Gly Val Ala 
            500                 505                 510  
 
Leu Gly Arg Cys Val Glu Gly Ala Tyr Glu Thr Ala Ile Glu Val Asn 
        515                 520                 525  
 
Asn Phe Met Ser Arg Tyr Ala Tyr Lys 
    530                 535         
 
 
<210>    8 
<211>    1614 
<212>    ADN 
<213>    Arabidopsis thaliana 
 
<220> 
<221>    gene 
<222>    (1)..(1614) 
<223>    AtPPO1 sivestre  
 
 
<400>    8 
atggagttat ctcttctccg tccgacgact caatcgcttc ttccgtcgtt ttcgaagccc         60 
 
aatctccgat taaatgttta taagcctctt agactccgtt gttcagtggc cggtggacca        120 
 
accgtcggat cttcaaaaat cgaaggcgga ggaggcacca ccatcacgac ggattgtgtg        180 
 
attgtcggcg gaggtattag tggtctttgc atcgctcagg cgcttgctac taagcatcct        240 
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gatgctgctc cgaatttaat tgtgaccgag gctaaggatc gtgttggagg caacattatc        300 
 
actcgtgaag agaatggttt tctctgggaa gaaggtccca atagttttca accgtctgat        360 
 
cctatgctca ctatggtggt agatagtggt ttgaaggatg atttggtgtt gggagatcct        420 
 
actgcgccaa ggtttgtgtt gtggaatggg aaattgaggc cggttccatc gaagctaaca        480 
 
gacttaccgt tctttgattt gatgagtatt ggtgggaaga ttagagctgg ttttggtgca        540 
 
cttggcattc gaccgtcacc tccaggtcgt gaagaatctg tggaggagtt tgtacggcgt        600 
 
aacctcggtg atgaggtttt tgagcgcctg attgaaccgt tttgttcagg tgtttatgct        660 
 
ggtgatcctt caaaactgag catgaaagca gcgtttggga aggtttggaa actagagcaa        720 
 
aatggtggaa gcataatagg tggtactttt aaggcaattc aggagaggaa aaacgctccc        780 
 
aaggcagaac gagacccgcg cctgccaaaa ccacagggcc aaacagttgg ttctttcagg        840 
 
aagggacttc gaatgttgcc agaagcaata tctgcaagat taggtagcaa agttaagttg        900 
 
tcttggaagc tctcaggtat cactaagctg gagagcggag gatacaactt aacatatgag        960 
 
actccagatg gtttagtttc cgtgcagagc aaaagtgttg taatgacggt gccatctcat       1020 
 
gttgcaagtg gtctcttgcg ccctctttct gaatctgctg caaatgcact ctcaaaacta       1080 
 
tattacccac cagttgcagc agtatctatc tcgtacccga aagaagcaat ccgaacagaa       1140 
 
tgtttgatag atggtgaact aaagggtttt gggcaattgc atccacgcac gcaaggagtt       1200 
 
gaaacattag gaactatcta cagctcctca ctctttccaa atcgcgcacc gcccggaaga       1260 
 
attttgctgt tgaactacat tggcgggtct acaaacaccg gaattctgtc caagtctgaa       1320 
 
ggtgagttag tggaagcagt tgacagagat ttgaggaaaa tgctaattaa gcctaattcg       1380 
 
accgatccac ttaaattagg agttagggta tggcctcaag ccattcctca gtttctagtt       1440 
 
ggtcactttg atatccttga cacggctaaa tcatctctaa cgtcttcggg ctacgaaggg       1500 
 
ctatttttgg gtggcaatta cgtcgctggt gtagccttag gccggtgtgt agaaggcgca       1560 
 
tatgaaaccg cgattgaggt caacaacttc atgtcacggt acgcttacaa gtaa             1614 
 
 
<210>    9 
<211>    537 
<212>    PRT 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
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<223>    AtPPO1 tipo mutante 
 
 
<400>    9 
Met Glu Leu Ser Leu Leu Arg Pro Thr Thr Gln Ser Leu Leu Pro Ser 
  1               5                  10                  15  
 
Phe Ser Lys Pro Asn Leu Arg Leu Asn Val Tyr Lys Pro Leu Arg Leu 
             20                  25                  30  
 
Arg Cys Ser Val Ala Gly Gly Pro Thr Val Gly Ser Ser Lys Ile Glu 
         35                  40                  45  
 
Gly Gly Gly Gly Thr Thr Ile Thr Thr Asp Cys Val Ile Val Gly Gly 
     50                  55                  60  
 
Gly Ile Ser Gly Leu Cys Ile Ala Gln Ala Leu Ala Thr Lys His Pro 
 65                  70                  75                  80  
 
Asp Ala Ala Pro Asn Leu Ile Val Thr Glu Ala Lys Asp Arg Val Gly 
                 85                  90                  95  
 
Gly Asn Ile Ile Thr Arg Glu Glu Asn Gly Phe Leu Trp Glu Glu Gly 
            100                 105                 110  
 
Pro Asn Ser Phe Gln Pro Ser Asp Pro Met Leu Thr Met Val Val Asp 
        115                 120                 125  
 
Ser Gly Leu Lys Asp Asp Leu Val Leu Gly Asp Pro Thr Ala Pro Arg 
    130                 135                 140  
 
Phe Val Leu Trp Asn Gly Lys Leu Arg Pro Val Pro Ser Lys Leu Thr 
145                 150                 155                 160  
 
Asp Leu Pro Phe Phe Asp Leu Met Ser Ile Gly Gly Lys Ile Arg Ala 
                165                 170                 175  
 
Gly Phe Gly Ala Leu Gly Ile Arg Pro Ser Pro Pro Gly Arg Glu Glu 
            180                 185                 190  
 
Ser Val Glu Glu Phe Val Arg Arg Asn Leu Gly Asp Glu Val Phe Glu 
        195                 200                 205  
 
Arg Leu Ile Glu Pro Phe Cys Ser Gly Val Tyr Ala Gly Asp Pro Ser 
    210                 215                 220  
 
Lys Leu Ser Met Lys Ala Ala Phe Gly Lys Val Trp Lys Leu Glu Gln 
225                 230                 235                 240  
 
Asn Gly Gly Ser Ile Ile Gly Gly Thr Phe Lys Ala Ile Gln Glu Arg 
                245                 250                 255  
 
Lys Asn Ala Pro Lys Ala Glu Arg Asp Pro Arg Leu Pro Lys Pro Gln 
            260                 265                 270  
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Gly Gln Thr Val Gly Ser Phe Arg Lys Gly Leu Arg Met Leu Pro Glu 
        275                 280                 285  
 
Ala Ile Ser Ala Arg Leu Gly Ser Lys Val Lys Leu Ser Trp Lys Leu 
    290                 295                 300  
 
Leu Gly Ile Thr Lys Leu Glu Ser Gly Gly Tyr Asn Leu Thr Tyr Glu 
305                 310                 315                 320  
 
Thr Pro Asp Gly Leu Val Ser Val Gln Ser Lys Ser Val Val Met Thr 
                325                 330                 335  
 
Val Pro Ser His Val Ala Ser Gly Leu Leu Arg Pro Leu Ser Glu Ser 
            340                 345                 350  
 
Ala Ala Asn Ala Leu Ser Lys Leu Tyr Tyr Pro Pro Val Ala Ala Val 
        355                 360                 365  
 
Ser Ile Ser Tyr Pro Lys Glu Ala Ile Arg Thr Glu Cys Leu Ile Asp 
    370                 375                 380  
 
Gly Glu Leu Lys Gly Phe Gly Gln Leu His Pro Arg Thr Gln Gly Val 
385                 390                 395                 400  
 
Glu Thr Leu Gly Thr Ile Tyr Ser Ser Ser Leu Phe Pro Asn Arg Ala 
                405                 410                 415  
 
Pro Pro Gly Arg Ile Leu Leu Leu Asn Met Ile Gly Gly Ser Thr Asn 
            420                 425                 430  
 
Thr Gly Ile Leu Ser Lys Ser Glu Gly Glu Leu Val Glu Ala Val Asp 
        435                 440                 445  
 
Arg Asp Leu Arg Lys Met Leu Ile Lys Pro Asn Ser Thr Asp Pro Leu 
    450                 455                 460  
 
Lys Leu Gly Val Arg Val Trp Pro Gln Ala Ile Pro Gln Phe Leu Val 
465                 470                 475                 480  
 
Gly His Phe Asp Ile Leu Asp Thr Ala Lys Ser Ser Leu Thr Ser Ser 
                485                 490                 495  
 
Gly Tyr Glu Gly Leu Phe Leu Gly Gly Asn Tyr Val Ala Gly Val Ala 
            500                 505                 510  
 
Leu Gly Arg Cys Val Glu Gly Ala Tyr Glu Thr Ala Ile Glu Val Asn 
        515                 520                 525  
 
Asn Phe Met Ser Arg Tyr Ala Tyr Lys 
    530                 535         
 
 
<210>    10 
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<211>    156 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    cTP(chloroplast transit péptido) 
 
 
<400>    10 
atggagttat ctcttctccg tccgacgact caatcgcttc ttccgtcgtt ttcgaagccc         60 
 
aatctccgat taaatgttta taagcctctt agactccgtt gttcagtggc cggtggacca        120 
 
accgtcggat cttcaaaaat cgaaggcgga ggaggc                                  156 
 
 
<210>    11 
<211>    72 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    HA(hemaglutinina) tag 
 
 
<400>    11 
atgtatcctt atgatgttcc agattatgct agtcttatgt acccatacga cgtgcctgac         60 
 
tacgcatcat tg                                                             72 
 
 
<210>    12 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    cebador CyPPO2_F  
 
 
<400>    12 
ccccggatcc atggaacttc ttgatactct                                          30 
 
 
<210>    13 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    cebador CyPPO2_R  
 
 
<400>    13 
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ccccctcgag gattgacctg gtatcactct                                          30 
 
 
<210>    14 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    cebador CyPPO4_F  
 
 
<400>    14 
ccccggatcc atgacccatg ttttggattc                                          30 
 
 
<210>    15 
<211>    35 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    cebador CyPPO4_R  
 
 
<400>    15 
ccccctcgag ctgtcctaaa aatgataaaa tctcg                                    35 
 
 
<210>    16 
<211>    33 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    cebador CyPPO8_F  
 
 
<400>    16 
ccccggatcc atgatagata ctcttatagt ggg                                      33 
 
 
<210>    17 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador CyPPO8_R 
 
 
<400>    17 
ccccctcgag tcctaagtaa tctaaaactg                                          30 
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<210>    18 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_Y373M 
 
 
<400>    18 
gacctctatg attggtggag ctactgatag                                          30 
 
 
<210>    19 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_Y373M 
 
 
<400>    19 
accaatcata gaggtcaatg tttgccatcc                                          30 
 
 
<210>    20 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_Y373V 
 
 
<400>    20 
gacctctgtg attggtggag ctactgatag                                          30 
 
 
<210>    21 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_Y373V 
 
 
<400>    21 
accaatcaca gaggtcaatg tttgccatcc                                          30 
 
 
<210>    22 
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<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_Y373I 
 
 
<400>    22 
gacctctatc attggtggag ctactgatag                                          30 
 
 
<210>    23 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_Y373I 
 
 
<400>    23 
accaatgata gaggtcaatg tttgccatcc                                          30 
 
 
<210>    24 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_Y373T 
 
 
<400>    24 
gacctctaca attggtggag ctactgatag                                          30 
 
 
<210>    25 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_Y373T 
 
 
<400>    25 
accaattgta gaggtcaatg tttgccatcc                                          30 
 
 
<210>    26 
<211>    30 
<212>    ADN 
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<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_Y373L 
 
 
<400>    26 
gacctctttg attggtggag ctactgatag                                          30 
 
 
<210>    27 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_Y373L 
 
 
<400>    27 
accaatcaaa gaggtcaatg tttgccatcc                                          30 
 
 
<210>    28 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_Y373C 
 
 
<400>    28 
gacctcttgt attggtggag ctactgatag                                          30 
 
 
<210>    29 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_Y373C 
 
 
<400>    29 
accaatacaa gaggtcaatg tttgccatcc                                          30 
 
 
<210>    30 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
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<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_A175C 
 
 
<400>    30 
ggtgtgtact gtggagatcc tcaacagctc                                          30 
 
 
<210>    31 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Reverse cebador forCyPPO2_ A175C 
 
 
<400>    31 
aggatctcca cagtacacac cagaaacaaa                                          30 
 
 
<210>    32 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_A175L 
 
 
<400>    32 
ggtgtgtact tgggagatcc tcaacagctc                                          30 
 
 
<210>    33 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_A175L 
 
 
<400>    33 
aggatctccc aagtacacac cagaaacaaa                                          30 
 
 
<210>    34 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_V318M 
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<400>    34 
tatccaacaa tggcttcagt tgtgttggca                                          30 
 
 
<210>    35 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_V318M 
 
 
<400>    35 
aactgaagcc attgttggat aagtgaatgc                                          30 
 
 
<210>    36 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_G351A 
 
 
<400>    36 
cgctgtctcg ctacgatttg gacatcgagt                                          30 
 
 
<210>    37 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_G351A 
 
 
<400>    37 
ccaaatcgta gcgagacagc gaattccctg                                          30 
 
 
 
<210>    38 
<211>    32 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_S63T 
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<400>    38 
gcccgaacac tttttcgccg acgccggaat tg                                       32 
 
 
<210>    39 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_S63T 
 
 
<400>    39 
ggcgaaaaag tgttcgggcc ctcctcccag                                          30 
 
 
<210>    40 
<211>    34 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_R92A 
 
 
<400>    40 
caaattgcct gcttttgtgt attgggaaaa taag                                     34 
 
 
<210>    41 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_R92A 
 
 
<400>    41 
atacacaaaa gcaggcaatt tgcgatcggc                                          30 
 
 
<210>    42 
<211>    31 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_V173S 
 
 
<400>    42 
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gtttctggga gttatgccgg cgatccgcaa c                                        31 
 
 
<210>    43 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_V173S 
 
 
<400>    43 
ccggcataac tcccagaaac aaaaggttcc                                          30 
 
 
<210>    44 
<211>    31 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_V173C 
 
 
<400>    44 
gtttctgggt gttatgccgg cgatccgcaa c                                        31 
 
 
<210>    45 
<211>    32 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_V173C 
 
 
<400>    45 
ccggcataac acccagaaac aaaaggttcc ac                                       32 
 
 
<210>    46 
<211>    31 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_V173T 
 
 
<400>    46 
gtttctggga cttatgccgg cgatccgcaa c                                        31 
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<210>    47 
<211>    32 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_V173T 
 
 
<400>    47 
ccggcataag tcccagaaac aaaaggttcc ac                                       32 
 
 
<210>    48 
<211>    33 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_L229F 
 
 
<400>    48 
actaagccgg gggagttcgg ttcgttcaag cag                                      33 
 
 
<210>    49 
<211>    33 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_L229F 
 
 
<400>    49 
ctgcttgaac gaaccgaact cccccggctt agt                                      33 
 
 
<210>    50 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_L340I 
 
 
<400>    50 
ttttggaaat ataattccga gggggcaggg                                          30 
 
 
<210>    51 
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<211>    34 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_L340I 
 
 
<400>    51 
ctcggaatta tatttccaaa acccactaat ttac                                     34 
 
 
<210>    52 
<211>    31 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_I353T 
 
 
<400>    52 
tcgggacgac ttggacatcg agtttatttc c                                        31 
 
 
<210>    53 
<211>    31 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_I353T 
 
 
<400>    53 
gatgtccaag tcgtcccgag acagcgaatt c                                        31 
 
 
<210>    54 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_I353L 
 
 
<400>    54 
ctcgggacgc tttggacatc gagtttattt                                         30 
     
 
<210>    55 
<211>    30 
<212>    ADN 
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<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_I353L 
 
 
<400>    55 
atgtccaaag cgtcccgaga cagcgaattc                                         30 
 
 
<210>    56 
<211>    33 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_I353V 
 
 
<400>    56 
actaagccgg gggagttcgg ttcgttcaag cag                                      33 
 
 
<210>    57 
<211>    33 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_I353V 
 
 
<400>    57 
ctgcttgaac gaaccgaact cccccggctt agt                                      33 
 
 
<210>    58 
<211>    31 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_I353C 
 
 
<400>    58 
tcgggacgtg ttggacatcg agtttatttc c                                        31 
 
 
<210>    59 
<211>    31 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
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<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_I353C 
 
 
<400>    59 
gatgtccaac acgtcccgag acagcgaatt c                                       31 
 
 
<210>    60 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_V318T 
 
 
<400>    60 
tatcctacga ctgcctccgt tgtcttagca                                         30 
 
 
<210>    61 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_V318T 
 
 
<400>    61 
aacggaggca gtcgtaggat aagtaaaagc                                         30 
 
 
<210>    62 
<211>    33 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_E228A 
 
 
<400>    62 
aaaactaagc cgggggcgtt gggttcgttc aag                                      33 
 
 
<210>    63 
<211>    33 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_E228A 
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<400>    63 
cttgaacgaa cccaacgccc ccggcttagt ttt                                      33 
 
 
 
<210>    64 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_P91L 
 
 
<400>    64 
aaacttctta gattcgtgta ttgggaaaac                                          30 
 
 
<210>    65 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_P91L 
 
 
<400>    65 
acgaatctaa gaagttttct atctgcgaat                                          30 
   
 
<210>    66 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_P316A+V318L 
 
 
<400>    66 
gcttttactt atgctacgct tgcctccgtt                                          30 
 
 
<210>    67 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_P316A+V318L 
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<400>    67 
gacaacggag gcaagcgtag cataagtaaa                                          30 
   
 
<210>    68 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_P316L+V318L 
 
 
<400>    68 
gcttttactt atcttacgct tgcctccgtt                                          30 
 
 
<210>    69 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_P316L+V318L 
 
 
<400>    69 
gacaacggag gcaagcgtaa gataagtaaa                                          30 
   
 
<210>    70 
<211>    32 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_F337V 
 
 
<400>    70 
ttagtgggtg ttggaaattt aattccgagg gg                                       32 
 
 
<210>    71 
<211>    33 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_F337V 
 
 
<400>    71 
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taaatttcca acacccacta atttaccctt gac                                      33 
   
 
<210>    72 
<211>    33 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_T352V 
 
 
<400>    72 
tgtctcgggg tgatttggac atcgagttta ttt                                      33 
 
 
<210>    73 
<211>    32 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_T352V 
 
 
<400>    73 
gtccaaatca ccccgagaca gcgaattccc tg                                      32 
 
 
<210>    74 
<211>    31 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_V173L 
 
 
<400>    74 
gtttctgggc tttatgccgg cgatccgcaa c                                       31 
 
 
<210>    75 
<211>    31 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_V173L 
 
 
<400>    75 
cggcataaag cccagaaaca aaaggttcca c                                      31 
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<210>    76 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_A175I 
 
 
<400>    76 
gtttctgggg tttatattgg cgatccgcaa                                       30 
 
 
<210>    77 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_A175I 
 
 
<400>    77 
ttgttgcgga tcgccaatat aaaccccaga                                      30 
 
 
<210>    78 
<211>    34 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_L340V 
 
 
<400>    78 
ttttggaaat gttattccaa gaggtcaagg aatc                                 34 
 
 
<210>    79 
<211>    32 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_L340V 
 
 
<400>    79 
cttggaataa catttccaaa acccacgagt tt                                   32 
 
 
<210>    80 
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<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_L340T 
 
 
<400>    80 
ttttggaaat actattccaa gaggtcaagg                                      30 
 
 
<210>    81 
<211>    34 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_L340T 
 
 
<400>    81 
cttggaatag tatttccaaa acccacgagt tttc                                 34 
 
 
<210>    82 
<211>    33 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para CyPPO2_F169A 
 
 
<400>    82 
ccagaaacag caggttccac caaccgctgc atc                                  33 
 
 
<210>    83 
<211>    31 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para CyPPO2_F169A 
 
 
<400>    83 
gtggaacctg ctgtttctgg ggtttatgcc g                                    31 
 
 
<210>    84 
<211>    30 
<212>    ADN 
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<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO4_Y375M 
 
 
<400>    84 
cttacatcta tgattggtgg agctaccgat                                          30 
 
 
<210>    85 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO4_Y375M 
 
 
<400>    85 
ccaccaatca tagatgtaag aacctgccat                                          30 
 
 
<210>    86 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO4_Y375V 
 
 
<400>    86 
cttacatctg ttattggtgg agctaccgat                                          30 
 
 
<210>    87 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO4_Y375V 
 
 
<400>    87 
ccaccaataa cagatgtaag aacctgccat                                          30 
 
 
<210>    88 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
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<220> 
<223>    F cebador for CyPPO4_Y375I 
 
 
<400>    88 
cttacatcta tcattggtgg agctaccgat                                          30 
 
 
<210>    89 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO4_Y375I 
 
 
<400>    89 
ccaccaatga tagatgtaag aacctgccat                                          30 
 
 
<210>    90 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO4_Y375T 
 
 
<400>    90 
cttacatcta ccattggtgg agctaccgat                                          30 
 
 
<210>    91 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO4_Y375T 
 
 
<400>    91 
ccaccaatgg tagatgtaag aacctgccat                                          30 
 
 
<210>    92 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO4_Y375C 
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<400>    92 
cttacatctt gtattggtgg agctaccgat                                          30 
 
 
<210>    93 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO4_Y375C 
 
 
<400>    93 
ccaccaatac aagatgtaag aacctgccat                                          30 
 
 
<210>    94 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO4_A176C 
 
 
<400>    94 
ggtgtgtatt gtggagatcc acaacagctt                                          30 
 
 
<210>    95 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO4_A176C 
 
 
<400>    95 
tggatctcca caatacacac cagaaacaaa                                          30 
 
 
<210>    96 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO4_A176L 
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<400>    96 
ggtgtgtatt tgggagatcc acaacagctt                                          30 
 
 
<210>    97 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO4_A176L 
 
 
<400>    97 
tggatctccc aaatacacac cagaaacaaa                                          30 
 
 
<210>    98 
<211>    33 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO4_P318L+V320L 
 
 
<400>    98 
attccttatt tgccattggc ttgtgttgtg ctc                                      33 
 
 
<210>    99 
<211>    34 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO4_P318L+V320L 
 
 
<400>    99 
aacacaagcc aatggcaaat aaggaatttc tgta                                     34 
 
 
<210>    100 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO4_V320M 
 
 
<400>    100 
tatcctccaa tggcttgtgt tgtgctcgca                                          30 
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<210>    101 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO4_V320M 
 
 
<400>    101 
aacacaagcc attggaggat aaggaatttc                                          30 
 
 
<210>    102 
<211>    33 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO4_P318A+V320L 
 
 
<400>    102 
attccttatg ctccattggc ttgtgttgtg ctc                                      33 
 
 
<210>    103 
<211>    34 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO4_P318A+V320L 
 
 
<400>    103 
aacacaagcc aatggagcat aaggaatttc tgta                                     34 
 
 
<210>    104 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_F363M 
 
 
<400>    104 
ttgacaaata tgattggtgg agctaccgat                                          30 
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<210>    105 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_F363M 
 
 
<400>    105 
caccaatcat atttgtcaaa aggtgccatc                                          30 
 
 
<210>    106 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_F363V 
 
 
<400>    106 
cttttgacaa atgttattgg tggagctacc                                          30 
 
 
<210>    107 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_F363V 
 
 
<400>    107 
agctccacca ataacatttg tcaaaaggtg                                          30 
 
 
<210>    108 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_F363L 
 
 
<400>    108 
cttttgacaa atcttattgg tggagctacc                                          30 
 
 
<210>    109 
<211>    30 
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<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_F363L 
 
 
<400>    109 
agctccacca ataagatttg tcaaaaggtg                                          30 
 
 
<210>    110 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_F363C 
 
 
<400>    110 
cttttgacaa attgtattgg tggagctacc                                          30 
 
 
<210>    111 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_F363C 
 
 
<400>    111 
agctccacca atacaatttg tcaaaaggtg                                          30 
 
 
<210>    112 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_A162C 
 
 
<400>    112 
tctggtgtgt attgtggaga tgttgatcaa                                          30 
 
 
<210>    113 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
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<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_A162C 
 
 
<400>    113 
atcaacatct ccacaataca caccagaaac                                          30 
 
 
<210>    114 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_A162L 
 
 
<400>    114 
tctggtgtgt atcttggaga tgttgatcaa                                          30 
 
 
<210>    115 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_A162L 
 
 
<400>    115 
atcaacatct ccaagataca caccagaaac                                          30 
 
 
<210>    116 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_P306L+V308L 
 
 
<400>    116 
atctcatatc ttccacttgc ttgcgttgtg                                          30 
 
 
<210>    117 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
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<223>    R cebador for CyPPO8_P306L+V308L 
 
 
<400>    117 
aacgcaagca agtggaagat atgagatttc                                          30 
 
 
<210>    118 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_V308M 
 
 
<400>    118 
tcatatcctc caatggcttg cgttgtgctc                                          30 
 
 
<210>    119 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_V308M 
 
 
<400>    119 
cacaacgcaa gccattggag gatatgagat                                          30 
 
 
<210>    120 
<211>    36 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_P306A+V308L 
 
 
<400>    120 
atttcctatg cccccctagc ttgtgtggtc ttagcc                                   36 
 
 
<210>    121 
<211>    38 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_P306A+V308L 
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<400>    121 
cacacaagct aggggggcat aggaaatttc gtttaagg                                 38 
 
 
<210>    122 
<211>    31 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_V160S 
 
 
<400>    122 
gtgtctgggt cttatgcagg ggatgtggat c                                        31 
 
 
<210>    123 
<211>    32 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_V160S 
 
 
<400>    123 
cctgcataag acccagacac aaacggactc ac                                       32 
 
 
<210>    124 
<211>    31 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_I343T 
 
 
<400>    124 
ttggtacaac ttggagttca acactctttc c                                        31 
 
 
<210>    125 
<211>    31 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_I343T 
 
 
<400>    125 
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gaactccaag ttgtaccaag agtgcggatt c                                        31 
 
 
<210>    126 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_F363I 
 
 
<400>    126 
cttttgacaa atattattgg tggagctacc                                          30 
 
 
<210>    127 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_F363I 
 
 
<400>    127 
agctccacca ataatatttg tcaaaaggtg                                          30 
 
 
<210>    128 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_F363T 
 
 
<400>    128 
cttttgacaa atactattgg tggagctacc                                          30 
 
 
<210>    129 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_F363T 
 
 
<400>    129 
agctccacca atagtatttg tcaaaaggtg                                          30 
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<210>    130 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_R85A 
 
 
<400>    130 
ggacttcccg cttatgttta ttgggagggg                                          30 
 
 
<210>    131 
<211>    32 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_R85A 
 
 
<400>    131 
caataaacat aagcgggaag tccgcgatca gc                                       32 
 
 
<210>    132 
<211>    31 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_I343V 
 
 
<400>    132 
cttggtacag tttggagttc aacactcttt c                                        31 
 
 
<210>    133 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_I343V 
 
 
<400>    133 
aactccaaac tgtaccaaga gtgcggattc                                          30 
 
 
<210>    134 
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<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_P84L 
 
 
<400>    134 
aggtttactt aggtatgttt actgggaggg                                          30 
 
 
<210>    135 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_P84L 
 
 
<400>    135 
catacctaag taaacctcta tctgcaaaga                                          30 
 
 
<210>    136 
<211>    33 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_R85C 
 
 
<400>    136 
gacttccctg ttatgtttat tgggagggga aac                                      33 
 
 
<210>    137 
<211>    33 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_R85C 
 
 
<400>    137 
taaacataac agggaagtcc gcgatcagca aag                                      33 
 
 
<210>    138 
<211>    32 
<212>    ADN 
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<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_R85H 
 
 
<400>    138 
acttccccat tatgtttatt gggaggggaa ac                                      32 
 
 
<210>    139 
<211>    32 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_R85H 
 
 
<400>    139 
caataaacat aatggggaag tccgcgatca gc                                      32 
 
 
<210>    140 
<211>    32 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_R85L 
 
 
<400>    140 
acttcccctt tatgtttatt gggaggggaa ac                                      32 
 
 
<210>    141 
<211>    32 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_R85L 
 
 
<400>    141 
caataaacat aaaggggaag tccgcgatca gc                                      32 
 
 
<210>    142 
<211>    33 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 



48 

 

<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_R85T 
 
 
<400>    142 
gacttcccac ttatgtttat tgggagggga aac                                     33 
 
 
<210>    143 
<211>    34 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_R85T 
 
 
<400>    143 
ataaacataa gtgggaagtc cgcgatcagc aaag                                    34 
 
 
<210>    144 
<211>    33 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_R85V 
 
 
<400>    144 
gacttcccgt ttatgtttat tgggagggga aac                                     33 
 
 
<210>    145 
<211>    34 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_R85V 
 
 
<400>    145 
ataaacataa acgggaagtc cgcgatcagc aaag                                    34 
 
 
<210>    146 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_F156A 
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<400>    146 
gtgagtccgg ctgtgtctgg ggtttatgca                                         30 
 
 
<210>    147 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_F156A 
 
 
<400>    147 
cccagacaca gccggactca ctaaccgttg                                         30 
 
 
<210>    148 
<211>    33 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_V160C 
 
 
<400>    148 
ccgtttgtgt ctgggtgcta tgcaggggat gtg                                     33 
 
 
<210>    149 
<211>    33 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_V160C 
 
 
<400>    149 
cacatcccct gcatagcacc cagacacaaa cgg                                     33 
 
 
<210>    150 
<211>    31 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_Q179G 
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<400>    150 
tccgccagtc cggtaactcg tccaaatgca g                                       31 
 
 
<210>    151 
<211>    31 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_Q179G 
 
 
<400>    151 
cgagttaccg gactggcgga tgtgggcggt g                                     31 
 
 
<210>    152 
<211>    36 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_F327V 
 
 
<400>    152 
gttttcccct caaaggagtg ggtaatctta accctc                                36 
 
 
<210>    153 
<211>    36 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_F327V 
 
 
<400>    153 
gagggttaag attacccact cctttgaggg gaaaac                                36 
 
 
<210>    154 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_L330T 
 
 
<400>    154 
tttggtaata ctaaccctcg cagtcaagga                                       30 
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<210>    155 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_L330T 
 
 
<400>    155 
gcgagggtta gtattaccaa atcctttgag                                       30 
 
 
<210>    156 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    F cebador for CyPPO8_F363M+N362S 
 
 
<400>    156 
cttttgacat caatgattgg tggagctacc                                       30 
 
 
<210>    157 
<211>    30 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    R cebador for CyPPO8_F363M+N362S 
 
 
<400>    157 
ccaatcattg atgtcaaaag gtgccatcct                                       30 
 
 
<210>    158 
<211>    21 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para sonda CyPPO8 F363M  
 
 
<400>    158 
gcgttaacgg gtgcattagg c                                                21 
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<210>    159 
<211>    20 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para sonda CyPPO8 F363M  
 
 
<400>    159 
tggaaagagt gttgaactcc                                                  20 
 
 
<210>    160 
<211>    20 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    TOPO-cTP_F cebador 
 
 
<400>    160 
caccatggag ttatctcttc                                                  20 
 
 
<210>    161 
<211>    20 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    cebador TOPO-CyPPO2_R  
 
 
<400>    161 
tcagatcgat cgagtatctg                                                  20 
 
 
<210>    162 
<211>    20 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador TOPO-CyPPO8_R 
 
 
<400>    162 
ttaacccaaa taatctaaca                                                  20 
 
 
<210>    163 
<211>    20 
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<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador directo para sonda Bar  
 
 
<400>    163 
ttccgtaccg agccgcagga                                                  20 
 
 
<210>    164 
<211>    20 
<212>    ADN 
<213>    Secuencia artificial 
 
<220> 
<223>    Cebador inverso para sonda Bar  
 
 
<400>    164 
cgttgggcag cccgatgaca                                                  20 
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