LISTA DE SECUENCIAS
<110> REVANCE THERAPEUTICS, INC.
<120> METODOS DE TRATAMIENTO PARA LA DISTONIA CERVICAL
<130> 13720.105001CD

<140>
<141>

<160> 10
<170> Patente en versién 3.5

216> 1

<211> 51

<212> PRT

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Descripcidén de la secuencia artificial: polipéptido
sintético

<220>
<221> MISC_FEATURE
<222> (1)..(20)
<223> Esta regidn puede abarcar 0-20 residuos 'Gly'
en donde algunas posiciones pueden estar ausentes

<220>
<221> MISC_FEATURE
<222> (32)..(51)
<223> Esta regidn puede abarcar 0-20 residuos 'Gly'
en donde algunas posiciones pueden estar ausentes

<220>

<223> Consulte la especificacidn presentada para obtener una descripciodn

detallada de
sustituciones y realizaciones preferidas

<400> 1
Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly
1 5 10 15

Gly Gly Gly Gly Arg Gly Arg Asp Asp Arg Arg Gln Arg Arg Arg Gly
20 25 30

Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly
35 40 45



Gly Gly Gly
50

210> 2

<211> 51

<212> PRT

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Descripcidén de la secuencia artificial: polipéptido
sintético

<220>
<221> MISC_FEATURE
<222> (1)..(20)
<223> Esta regidn puede abarcar 0-20 residuos 'Gly'
en donde algunas posiciones pueden estar ausentes

<220>
<221> MISC_FEATURE
<222> (32)..(51)
<223> Esta region puede abarcar 0-20 residuos 'Gly'
en donde algunas posiciones pueden estar ausentes

<220>
<223> Consulte la especificacidn presentada para obtener una descripciodn
detallada de

sustituciones y realizaciones preferidas

<400> 2
Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly
1 5 10 15

Gly Gly Gly Gly Tyr Gly Arg Lys Lys Arg Arg Gln Arg Arg Arg Gly
20 25 30

Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly
35 40 45

Gly Gly Gly
50

<210> 3

<211> 49

<212> PRT

<213> Secuencia artificial



<220>
<223> Descripcidén de la secuencia artificial: polipéptido
sintético

<220>
<221> MISC_FEATURE
<222> (1)..(20)
<223> Esta regidn puede abarcar 0-20 residuos 'Gly'
en donde algunas posiciones pueden estar ausentes

<220>
<221> MISC_FEATURE
<222> (30)..(49)
<223> Esta regidn puede abarcar 0-20 residuos 'Gly'
en donde algunas posiciones pueden estar ausentes

<220>
<223> Consulte la especificacidn presentada para obtener una descripciodn
detallada de

sustituciones y realizaciones preferidas

<400> 3
Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly
1 5 10 15

Gly Gly Gly Gly Arg Lys Lys Arg Arg Gln Arg Arg Arg Gly Gly Gly
20 25 30

Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly
35 40 45

Gly

210> 4

<211> 35

<212> PRT

<213> Secuencia artificial

<220>

<223> Descripcidén de la secuencia artificial: polipéptido
sintético

<400> 4

Arg Lys Lys Arg Arg Gln Arg Arg Arg Gly Lys Lys Lys Lys Lys Lys

1 5 10 15

Lys Lys Lys Lys Lys Lys Lys Lys Lys Gly Arg Lys Lys Arg Arg Gln



20 25 30

Arg Arg Arg
35

<2106> 5

<211> 45

<212> PRT

<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Descripcidén de la secuencia artificial: polipéptido
sintético

<220>
<221> MISC_FEATURE
<222> (1)..(20)
<223> Esta regidn puede abarcar 0-20 residuos 'Gly'
en donde algunas posiciones pueden estar ausentes

<220>
<221> MISC_FEATURE
222> (21)..(45)
<223> Esta regid6n puede abarcar 5, 7, 9, 11, 13, 15, 17, 21, 23
o 25 residuos 'Arg' en donde algunas posiciones pueden estar ausentes

<220>
<223> Consulte la especificacidn presentada para obtener una descripciodn
detallada de

sustituciones y realizaciones preferidas

<400> 5
Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly Gly
1 5 10 15

Gly Gly Gly Gly Arg Arg Arg Arg Arg Arg Arg Arg Arg Arg Arg Arg
20 25 30

Arg Arg Arg Arg Arg Arg Arg Arg Arg Arg Arg Arg Arg
35 40 45

<210> 6

<211> 19

<212> PRT

<213> Drosophila sp.

<400> 6
Ser Gly Arg Gln Ile Lys Ile Trp Phe Gln Asn Arg Arg Met Lys Trp



Lys Lys Cys

210> 7

<211> 39

<212> PRT

<213> Secuencia artificial

<220>

<223> Descripcidén de la secuencia artificial: polipéptido
sintético

<400> 7

Tyr Gly Arg Lys Lys Arg Arg Gln Arg Arg Arg Gly Lys Lys Lys Lys

1 5 10 15

Lys Lys Lys Lys Lys Lys Lys Lys Lys Lys Lys Gly Tyr Gly Arg Lys
20 25 30

Lys Arg Arg Gln Arg Arg Arg
35

<2106> 8

<211> 39

<212> PRT

<213> Secuencia artificial

<220>

<223> Descripcidén de la secuencia artificial: polipéptido
sintético

<400> 8

Arg Gly Arg Asp Asp Arg Arg Gln Arg Arg Arg Gly Lys Lys Lys Lys

1 5 10 15

Lys Lys Lys Lys Lys Lys Lys Lys Lys Lys Lys Gly Arg Gly Arg Asp
20 25 30

Asp Arg Arg Gln Arg Arg Arg
35

<210> 9
<211> 20
<212> PRT



<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Descripcidén de la secuencia artificial: péptido
sintético

<220>

<221> MISC_FEATURE

<222> (1)..(20)

<223> Esta secuencia puede abarcar 10-20 residuos 'Lys'
en donde algunas posiciones pueden estar ausentes

<220>
<223> Consulte la especificacidn presentada para obtener una descripciodn
detallada de

sustituciones y realizaciones preferidas

<400> 9
Lys Lys Lys Lys Lys Lys Lys Lys Lys Lys Lys Lys Lys Lys Lys Lys
1 5 10 15

Lys Lys Lys Lys
20

210> 10
<211> 10
<212> PRT
<213> Secuencia artificial

<220>
<223> Descripcidén de la secuencia artificial: péptido
sintético

<400> 10
Gly Gly Gly Arg Arg Arg Arg Arg Arg Arg
1 5 10



