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Secuencia de aminoácidos la cadena liviana chB 1 (SEQ ID NO: 28)
MVLQTQVFISLLLWISGAYGDIQMTQTASSLSASLGDRVTISCRASQDINHYLNWYQQKPDGTVKLL 

IY FT3RLH SGVPSRFSG5G5GTHYSLTITNLEQEDIATYFCQQGYPLPWTFGGC-TKLEIKRAVAAPS 

VFIFPPSDEQLKSGTASWCLLNNFYPREAKVQWKVDNALQSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSSTLTL 

S KADYE KHKVYAC EVTHQGIS S PVT K S FMRGEC

Secuencia de señal (1-20), región variable de la cadena liviana (21-127), región 
constante de la cadena liviana (128-234)

Fragmento de ADN que incluye la secuencia de ADN que codifican la secuencia de 
aminoácidos de la cadena liviana cliBl (SEQ ID NO: 29)

ccagcctccggactctagagccaccA T G G T G C T G C A G A C C C A G G T G TT C A T C A G C C T G C T G C T G TG G

ATCAGCGGCGCCTACGGCGACATCCAGATGACCCAGACAGCCAGCAGCCTGAGCGCCAGCCTGGGCG

ATAGAGTGACCATCAGCTGCAGAGCCAGCCAGGACATCAACAACTACCTGAACTGGTATCAGCAGAA

ACCCGACGGCACCGTGAAGCTGCTGATCTACTTCACCAGCAGACTGCACAGCGGCGTGCCCAGCAGA

TTTTCTGGCAGCGGCTCTGGCACCCACTACAGCCTGACCATCACCAACCTGGAACAGGAAGATATCG

CTACCTACTTCTGTCAGCAAGGCTACCCCCTGCCCrGGACCTTTGGCGGCGGAACAAAGCTGGAAAT

CAAGCGGGCCGTGGCCGCTCCCTCCGTGTTCATCTTTCCACCCAGCGACGAGCAGCTGAAGTCCGGC

ACAGCTAGCGTCGTGTGCCTGCTGAACAACTTCTACCCCCGCGAGGCCAAGGTGCAGTGGAAGGTGG

ACAATGCCCTGCAGAGCGGCAACAGCCAGGAAAGCGTGACCGAGCAGGACAGCAAGGACTCCACCTA

CTCCCTGAGCAGCACCCTGACCCTGAGCAAGGCCGACTACGAGAAGCACAAGGTGTACGCCTGCGAA

GTGACCCACCAGGGCCTGTCTAGGCCCGTGACCAAGAGCTTCAACCGGGGCGAGTGTtg d u L L  U aaa

c g g g g g a g g c t a a c t

Secuencia de señal (26-85), región variable de la cadena liviana (86-406), región 
constante de la cadena liviana (407-727)

[Figura 23]
Secuencia de aminoácidos de la región variable de la cadena liviana cliB 1 (SEQ ID NO: 30)

DIQM TQTASSLSASLGDRVTISCRASQDINNYLNWYQQKPDGTVKLLIYFTSRLH SGVPSRFSGSGS 

GTHYSLTITHLEQEDIATYFCQQGYPLPWTFGGGTKLEIK

Secuencia de nucleótidos que codifican la región variable de la cadena liviana cliBl (SEQ 
ID NO: 31)

GACATCCAGATGACCCAGACAGCCAGCAGCCTGAGCGCCAGCCTGGGCGATAGAGTGACCATCAGCT

GCAGAGCCAGCCAGGACATCAACAACTACCTGAACTGGTATCAGCAGAAACCCGACGGCACCGTGAA

GCTGCTGATCTACTTCACCAGCAGACTGCACAGCGGCGTGCCCAGCAGATTTTCTGGCAGCGGCTCT

GGCACCCACTACAGCCTGACCATCACCAACCTGGAACAGGAAGATATCGCTACCTACTTCTGTCAGC

AAGGCTACCCCCTGCCCT GGACCTTTGGC GGCGGAACAAAGCT GGAAATCAAG


