
                               LISTADO DE SECUENCIAS 
 
<110> MERCK SHARP & DOHME CORP. 
      MERCK SHARP & DOHME B.V. 
  
<120> ANTICUERPOS ANTI-CD27 
 
<130> 23413 
 
<140> 
<141> 
 
<150> 62,546,214 
<151> 2017-08-16 
 
<150> 62/399,837 
<151> 2016-09-26 
 
<160> 78     
 
<170> PatentIn version 3.5 
 
<210> 1 
<211> 5 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      péptido sintético" 
 
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (4)..(4) 
<223> /reemplace="V" o "L" o "I" o "G" o "A" o "S" o "T"  
 
<220> 
<221> MISC_FEATURE 
<222> (1)..(5) 
<223> /nota="Los residuos de la variante  dados en la secuencia  
      no tienen preferencia respecto a aquellos en las anotaciones para  
      las posiciones de la variante " 
 
<400> 1 
Asn Tyr Gly Met Asn  
1               5    
 
 
<210> 2 
<211> 17 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 



 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      péptido sintético" 
 
 
<220> 
<221> MOD_RES 
<222> (3)..(6) 
<223> Cualquier aminoácido excepto M o C  
 
<400> 2 
Trp Ile Xaa Xaa Xaa Xaa Gly Glu Pro Thr Tyr Ala Glu Glu Phe Lys  
1               5                   10                  15       
 
 
Gly  
     
 
 
<210> 3 
<211> 7 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      péptido sintético" 
 
 
<220> 
<221> MOD_RES 
<222> (5)..(5) 
<223> Cualquier aminoácido excepto C  
 
<400> 3 
Glu Gly Asp Ala Xaa Asp Tyr  
1               5            
 
 
<210> 4 
<211> 10 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      péptido sintético" 
 
 
<220> 



<221> VARIANTE  
<222> (9)..(9) 
<223> /reemplace="V" o "L" o "I" o "G" o "A" o "S" o "T"  
 
<220> 
<221> MISC_FEATURE 
<222> (1)..(10) 
<223> /nota="Los residuos de la variante  dados en la secuencia  
      no tienen preferencia respecto a aquellos en las anotaciones para  
      las posiciones de la variante " 
 
<400> 4 
Ser Ala Ser Ser Ser Val Ser Tyr Met His  
1               5                   10   
 
 
<210> 5 
<211> 7 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      péptido sintético" 
 
 
<220> 
<221> MOD_RES 
<222> (1)..(2) 
<223> Cualquier aminoácido excepto M o C  
  
<400> 5 
Xaa Xaa Ser Lys Leu Ala Ser  
1               5            
 
 
<210> 6 
<211> 9 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      péptido sintético" 
 
 
<220> 
<221> MOD_RES 
<222> (3)..(3) 
<223> Cualquier aminoácido excepto M o C  
 
<220> 



<221> MOD_RES 
<222> (4)..(5) 
<223> Cualquier aminoácido excepto M, C o P  
 
<400> 6 
Gln Gln Xaa Xaa Xaa Tyr Pro Phe Thr  
1               5                    
 
 
<210> 7 
<211> 116 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 7 
Gln Ile Gln Leu Val Gln Ser Gly Pro Glu Leu Lys Lys Pro Gly Glu  
1               5                   10                  15       
 
 
Thr Val Lys Ile Ser Cys Lys Ala Ser Gly Tyr Thr Phe Thr Asn Tyr  
            20                  25                  30           
 
 
Gly Met Asn Trp Val Lys Gln Ala Pro Gly Lys Gly Leu Lys Trp Met  
        35                  40                  45               
 
 
Gly Trp Ile Asn Thr Asn Thr Gly Glu Pro Thr Tyr Ala Glu Glu Phe  
    50                  55                  60                   
 
 
Lys Gly Arg Phe Ala Phe Ser Leu Glu Thr Ser Ala Thr Thr Ala Tyr  
65                  70                  75                  80   
 
 
Leu Gln Ile Asn Asn Leu Lys Asn Glu Asp Thr Ala Thr Tyr Phe Cys  
                85                  90                  95       
 
 
Ala Arg Glu Gly Asp Ala Met Asp Tyr Trp Gly Gln Gly Thr Ser Val  
            100                 105                 110          
 
 
Thr Val Ser Ser  
        115      
 
 
<210> 8 
<211> 106 



<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 8 
Gln Ile Val Leu Thr Gln Ser Pro Ala Ile Met Ser Ala Ser Pro Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Glu Lys Val Thr Met Thr Cys Ser Ala Ser Ser Ser Val Ser Tyr Met  
            20                  25                  30           
 
 
His Trp Tyr Gln Gln Lys Ser Gly Thr Ser Pro Lys Arg Trp Ile Tyr  
        35                  40                  45               
 
 
Asp Thr Ser Lys Leu Ala Ser Gly Val Pro Ala Arg Phe Ser Gly Ser  
    50                  55                  60                   
 
 
Gly Ser Gly Thr Ser Tyr Ser Leu Thr Ile Ser Ser Met Glu Ala Glu  
65                  70                  75                  80   
 
 
Asp Ala Ala Thr Tyr Tyr Cys Gln Gln Trp Asn Ser Tyr Pro Phe Thr  
                85                  90                  95       
 
 
Phe Gly Ser Gly Thr Lys Leu Glu Ile Lys  
            100                 105      
 
 
<210> 9 
<211> 116 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (20)..(20) 
<223> /reemplace="I"  
 
<220> 



<221> VARIANTE  
<222> (34)..(34) 
<223> /reemplace="V" o "L" o "I" o "G" o "A" o "S" o "T"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (38)..(38) 
<223> /reemplace="R"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (48)..(48) 
<223> /reemplace="V" o "L" o "I"  
 
<220> 
<221> MOD_RES 
<222> (50)..(50) 
<223> Cualquier aminoácido excepto M o C  
  
<220> 
<221> MOD_RES 
<222> (52)..(55) 
<223> Cualquier aminoácido excepto M o C  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (73)..(73) 
<223> /reemplace="E"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (76)..(76) 
<223> /reemplace="A"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (77)..(77) 
<223> /reemplace="T"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (81)..(81) 
<223> /reemplace="L" o "V" o "I"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (83)..(83) 
<223> /reemplace="I"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (88)..(88) 
<223> /reemplace="N"  
 



<220> 
<221> MOD_RES 
<222> (101)..(102) 
<223> Cualquier aminoácido excepto M o C  
 
<220> 
<221> MOD_RES 
<222> (103)..(103) 
<223> Cualquier aminoácido excepto C  
 
<220> 
<221> MISC_FEATURE 
<222> (1)..(116) 
<223> /nota="Los residuos de la variante  dados en la secuencia  
      no tienen preferencia respecto a aquellos en las anotaciones para  
      las posiciones de la variante " 
 
<400> 9 
Glu Ile Gln Leu Val Gln Ser Gly Ala Glu Val Lys Lys Pro Gly Ala  
1               5                   10                  15       
 
 
Ser Val Lys Val Ser Cys Lys Ala Ser Gly Tyr Thr Phe Thr Asn Tyr  
            20                  25                  30           
 
 
Gly Met Asn Trp Val Lys Gln Ala Pro Gly Gln Gly Leu Lys Trp Met  
        35                  40                  45               
 
 
Gly Xaa Ile Xaa Xaa Xaa Xaa Gly Glu Pro Thr Tyr Ala Glu Glu Phe  
    50                  55                  60                   
 
 
Lys Gly Arg Phe Thr Phe Thr Leu Asp Thr Ser Ile Ser Thr Ala Tyr  
65                  70                  75                  80   
 
 
Met Glu Leu Ser Ser Leu Arg Ser Glu Asp Thr Ala Val Tyr Tyr Cys  
                85                  90                  95       
 
 
Ala Arg Glu Gly Xaa Xaa Xaa Asp Tyr Trp Gly Gln Gly Thr Thr Val  
            100                 105                 110          
 
 
Thr Val Ser Ser  
        115      
 
 
<210> 10 
<211> 116 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 



 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 10 
Glu Ile Gln Leu Val Gln Ser Gly Ala Glu Val Lys Lys Pro Gly Ala  
1               5                   10                  15       
 
 
Ser Val Lys Val Ser Cys Lys Ala Ser Gly Tyr Thr Phe Thr Asn Tyr  
            20                  25                  30           
 
 
Gly Met Asn Trp Val Lys Gln Ala Pro Gly Gln Gly Leu Lys Trp Met  
        35                  40                  45               
 
 
Gly Trp Ile Asn Thr Asn Thr Gly Glu Pro Thr Tyr Ala Glu Glu Phe  
    50                  55                  60                   
 
 
Lys Gly Arg Phe Thr Phe Thr Leu Asp Thr Ser Ile Ser Thr Ala Tyr  
65                  70                  75                  80   
 
 
Met Glu Leu Ser Ser Leu Arg Ser Glu Asp Thr Ala Val Tyr Tyr Cys  
                85                  90                  95       
 
 
Ala Arg Glu Gly Asp Ala Met Asp Tyr Trp Gly Gln Gly Thr Thr Val  
            100                 105                 110          
 
 
Thr Val Ser Ser  
        115      
 
 
<210> 11 
<211> 116 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 11 
Glu Ile Gln Leu Val Gln Ser Gly Ala Glu Val Lys Lys Pro Gly Ala  
1               5                   10                  15       
 
 



Ser Val Lys Ile Ser Cys Lys Ala Ser Gly Tyr Thr Phe Thr Asn Tyr  
            20                  25                  30           
 
 
Gly Met Asn Trp Val Lys Gln Ala Pro Gly Gln Gly Leu Lys Trp Met  
        35                  40                  45               
 
 
Gly Trp Ile Asn Thr Asn Thr Gly Glu Pro Thr Tyr Ala Glu Glu Phe  
    50                  55                  60                   
 
 
Lys Gly Arg Phe Thr Phe Thr Leu Asp Thr Ser Ala Thr Thr Ala Tyr  
65                  70                  75                  80   
 
 
Leu Glu Ile Ser Ser Leu Arg Ser Glu Asp Thr Ala Val Tyr Tyr Cys  
                85                  90                  95       
 
 
Ala Arg Glu Gly Asp Ala Met Asp Tyr Trp Gly Gln Gly Thr Thr Val  
            100                 105                 110          
 
 
Thr Val Ser Ser  
        115      
 
 
<210> 12 
<211> 116 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 12 
Glu Ile Gln Leu Val Gln Ser Gly Ala Glu Val Lys Lys Pro Gly Ala  
1               5                   10                  15       
 
 
Ser Val Lys Val Ser Cys Lys Ala Ser Gly Tyr Thr Phe Thr Asn Tyr  
            20                  25                  30           
 
 
Gly Met Asn Trp Val Lys Gln Ala Pro Gly Gln Gly Leu Lys Trp Met  
        35                  40                  45               
 
 
Gly Trp Ile Asn Thr Asn Thr Gly Glu Pro Thr Tyr Ala Glu Glu Phe  
    50                  55                  60                   
 



 
Lys Gly Arg Phe Thr Phe Thr Leu Asp Thr Ser Ile Ser Thr Ala Tyr  
65                  70                  75                  80   
 
 
Met Glu Leu Ser Ser Leu Arg Asn Glu Asp Thr Ala Val Tyr Tyr Cys  
                85                  90                  95       
 
 
Ala Arg Glu Gly Asp Ala Met Asp Tyr Trp Gly Gln Gly Thr Thr Val  
            100                 105                 110          
 
 
Thr Val Ser Ser  
        115      
 
 
<210> 13 
<211> 116 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 13 
Glu Ile Gln Leu Val Gln Ser Gly Ala Glu Val Lys Lys Pro Gly Ala  
1               5                   10                  15       
 
 
Ser Val Lys Val Ser Cys Lys Ala Ser Gly Tyr Thr Phe Thr Asn Tyr  
            20                  25                  30           
 
 
Gly Met Asn Trp Val Arg Gln Ala Pro Gly Gln Gly Leu Lys Trp Met  
        35                  40                  45               
 
 
Gly Trp Ile Asn Thr Asn Thr Gly Glu Pro Thr Tyr Ala Glu Glu Phe  
    50                  55                  60                   
 
 
Lys Gly Arg Phe Thr Phe Thr Leu Asp Thr Ser Ala Ser Thr Ala Tyr  
65                  70                  75                  80   
 
 
Met Glu Leu Ser Ser Leu Arg Ser Glu Asp Thr Ala Val Tyr Tyr Cys  
                85                  90                  95       
 
 
Ala Arg Glu Gly Asp Ala Met Asp Tyr Trp Gly Gln Gly Thr Thr Val  
            100                 105                 110          



 
 
Thr Val Ser Ser  
        115      
 
 
<210> 14 
<211> 106 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (1)..(1) 
<223> /reemplace="D"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (3)..(3) 
<223> /reemplace="Q"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (9)..(9) 
<223> /reemplace="S"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (13)..(13) 
<223> /reemplace="A"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (15)..(15) 
<223> /reemplace="V"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (17)..(17) 
<223> /reemplace="D"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (19)..(19) 
<223> /reemplace="V"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  



<222> (21)..(21) 
<223> /reemplace="I"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (22)..(22) 
<223> /reemplace="T"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (32)..(32) 
<223> /reemplace="V" o "L" o "I" o "G" o "A" o "S" o "T"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (41)..(41) 
<223> /reemplace="K"  
 
<220> 
<221> MOD_RES 
<222> (46)..(46) 
<223> Cualquier aminoácido excepto M o C  
 
<220> 
<221> MOD_RES 
<222> (49)..(50) 
<223> Cualquier aminoácido excepto M o C  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (69)..(69) 
<223> /reemplace="S"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (71)..(71) 
<223> /reemplace="T"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (77)..(77) 
<223> /reemplace="M" o "V" o "I"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (78)..(78) 
<223> /reemplace="Q"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (82)..(82) 
<223> /reemplace="V" o "L" o "I" o "T"  
 
<220> 



<221> VARIANTE  
<222> (84)..(84) 
<223> /reemplace="T"  
 
<220> 
<221> MOD_RES 
<222> (90)..(90) 
<223> Cualquier aminoácido excepto M o C  
 
<220> 
<221> MOD_RES 
<222> (91)..(92) 
<223> Cualquier aminoácido excepto M, C o P  
 
<220> 
<221> MISC_FEATURE 
<222> (1)..(106) 
<223> /nota="Los residuos de la variante  dados en la secuencia  
      no tienen preferencia respecto a aquellos en las anotaciones para  
      las posiciones de la variante " 
 
<400> 14 
Glu Ile Val Leu Thr Gln Ser Pro Ala Thr Leu Ser Leu Ser Pro Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Glu Arg Ala Thr Leu Ser Cys Ser Ala Ser Ser Ser Val Ser Tyr Met  
            20                  25                  30           
 
 
His Trp Tyr Gln Gln Lys Pro Gly Gln Ala Pro Lys Arg Xaa Ile Tyr  
        35                  40                  45               
 
 
Xaa Xaa Ser Lys Leu Ala Ser Gly Val Pro Ala Arg Phe Ser Gly Ser  
    50                  55                  60                   
 
 
Gly Ser Gly Thr Asp Tyr Ser Leu Thr Ile Ser Ser Leu Glu Pro Glu  
65                  70                  75                  80   
 
 
Asp Phe Ala Val Tyr Tyr Cys Gln Gln Xaa Xaa Xaa Tyr Pro Phe Thr  
                85                  90                  95       
 
 
Phe Gly Gln Gly Thr Lys Leu Glu Ile Lys  
            100                 105      
 
 
<210> 15 
<211> 106 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 



 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 15 
Glu Ile Val Leu Thr Gln Ser Pro Ala Thr Leu Ser Leu Ser Pro Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Glu Arg Ala Thr Leu Ser Cys Ser Ala Ser Ser Ser Val Ser Tyr Met  
            20                  25                  30           
 
 
His Trp Tyr Gln Gln Lys Pro Gly Gln Ala Pro Lys Arg Trp Ile Tyr  
        35                  40                  45               
 
 
Asp Thr Ser Lys Leu Ala Ser Gly Val Pro Ala Arg Phe Ser Gly Ser  
    50                  55                  60                   
 
 
Gly Ser Gly Thr Asp Tyr Ser Leu Thr Ile Ser Ser Leu Glu Pro Glu  
65                  70                  75                  80   
 
 
Asp Phe Ala Val Tyr Tyr Cys Gln Gln Trp Asn Ser Tyr Pro Phe Thr  
                85                  90                  95       
 
 
Phe Gly Gln Gly Thr Lys Leu Glu Ile Lys  
            100                 105      
 
 
 
 
<210> 16 
<211> 106 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 16 
Glu Ile Val Leu Thr Gln Ser Pro Ala Thr Leu Ser Leu Ser Pro Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Glu Arg Ala Thr Leu Ser Cys Ser Ala Ser Ser Ser Val Ser Tyr Met  
            20                  25                  30           



 
 
His Trp Tyr Gln Gln Lys Pro Gly Gln Ala Pro Lys Arg Trp Ile Tyr  
        35                  40                  45               
 
 
Asp Thr Ser Lys Leu Ala Ser Gly Val Pro Ala Arg Phe Ser Gly Ser  
    50                  55                  60                   
 
 
Gly Ser Gly Thr Ser Tyr Ser Leu Thr Ile Ser Ser Leu Glu Pro Glu  
65                  70                  75                  80   
 
 
Asp Phe Ala Thr Tyr Tyr Cys Gln Gln Trp Asn Ser Tyr Pro Phe Thr  
                85                  90                  95       
 
 
Phe Gly Gln Gly Thr Lys Leu Glu Ile Lys  
            100                 105      
 
 
<210> 17 
<211> 106 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 17 
Glu Ile Val Leu Thr Gln Ser Pro Ala Thr Leu Ser Ala Ser Pro Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Glu Arg Val Thr Leu Ser Cys Ser Ala Ser Ser Ser Val Ser Tyr Met  
            20                  25                  30           
 
 
His Trp Tyr Gln Gln Lys Pro Gly Gln Ala Pro Lys Arg Trp Ile Tyr  
        35                  40                  45               
 
 
Asp Thr Ser Lys Leu Ala Ser Gly Val Pro Ala Arg Phe Ser Gly Ser  
    50                  55                  60                   
 
 
Gly Ser Gly Thr Asp Tyr Ser Leu Thr Ile Ser Ser Met Glu Pro Glu  
65                  70                  75                  80   
 
 
Asp Phe Ala Val Tyr Tyr Cys Gln Gln Trp Asn Ser Tyr Pro Phe Thr  



                85                  90                  95       
 
 
Phe Gly Gln Gly Thr Lys Leu Glu Ile Lys  
            100                 105      
 
 
<210> 18 
<211> 106 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 18 
Asp Ile Gln Leu Thr Gln Ser Pro Ser Thr Leu Ser Ala Ser Val Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Asp Arg Val Thr Ile Thr Cys Ser Ala Ser Ser Ser Val Ser Tyr Met  
            20                  25                  30           
 
 
His Trp Tyr Gln Gln Lys Pro Gly Lys Ala Pro Lys Arg Trp Ile Tyr  
        35                  40                  45               
 
 
Asp Thr Ser Lys Leu Ala Ser Gly Val Pro Ala Arg Phe Ser Gly Ser  
    50                  55                  60                   
 
 
Gly Ser Gly Thr Asp Tyr Thr Leu Thr Ile Ser Ser Leu Gln Pro Glu  
65                  70                  75                  80   
 
 
Asp Phe Ala Thr Tyr Tyr Cys Gln Gln Trp Asn Ser Tyr Pro Phe Thr  
                85                  90                  95       
 
 
Phe Gly Gln Gly Thr Lys Leu Glu Ile Lys  
            100                 105      
 
 
<210> 19 
<211> 240 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 
 
<400> 19 
Thr Pro Ala Pro Lys Ser Cys Pro Glu Arg His Tyr Trp Ala Gln Gly  
1               5                   10                  15       



 
 
Lys Leu Cys Cys Gln Met Cys Glu Pro Gly Thr Phe Leu Val Lys Asp  
            20                  25                  30           
 
 
Cys Asp Gln His Arg Lys Ala Ala Gln Cys Asp Pro Cys Ile Pro Gly  
        35                  40                  45               
 
 
Val Ser Phe Ser Pro Asp His His Thr Arg Pro His Cys Glu Ser Cys  
    50                  55                  60                   
 
 
Arg His Cys Asn Ser Gly Leu Leu Val Arg Asn Cys Thr Ile Thr Ala  
65                  70                  75                  80   
 
 
Asn Ala Glu Cys Ala Cys Arg Asn Gly Trp Gln Cys Arg Asp Lys Glu  
                85                  90                  95       
 
 
Cys Thr Glu Cys Asp Pro Leu Pro Asn Pro Ser Leu Thr Ala Arg Ser  
            100                 105                 110          
 
 
Ser Gln Ala Leu Ser Pro His Pro Gln Pro Thr His Leu Pro Tyr Val  
        115                 120                 125              
 
 
Ser Glu Met Leu Glu Ala Arg Thr Ala Gly His Met Gln Thr Leu Ala  
    130                 135                 140                  
 
 
Asp Phe Arg Gln Leu Pro Ala Arg Thr Leu Ser Thr His Trp Pro Pro  
145                 150                 155                 160  
 
 
Gln Arg Ser Leu Cys Ser Ser Asp Phe Ile Arg Ile Leu Val Ile Phe  
                165                 170                 175      
 
 
Ser Gly Met Phe Leu Val Phe Thr Leu Ala Gly Ala Leu Phe Leu His  
            180                 185                 190          
 
 
Gln Arg Arg Lys Tyr Arg Ser Asn Lys Gly Glu Ser Pro Val Glu Pro  
        195                 200                 205              
 
 
Ala Glu Pro Cys Arg Tyr Ser Cys Pro Arg Glu Glu Glu Gly Ser Thr  
    210                 215                 220                  
 
 



Ile Pro Ile Gln Glu Asp Tyr Arg Lys Pro Glu Pro Ala Cys Ser Pro  
225                 230                 235                 240  
 
 
<210> 20 
<211> 240 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 
 
<400> 20 
Thr Pro Ala Pro Lys Ser Cys Pro Glu Arg His Tyr Trp Ala Gln Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Lys Leu Cys Cys Gln Met Cys Glu Pro Gly Thr Phe Leu Val Lys Asp  
            20                  25                  30           
 
 
Cys Asp Gln His Arg Lys Thr Ala Gln Cys Asp Pro Cys Ile Pro Gly  
        35                  40                  45               
 
 
Val Ser Phe Ser Pro Asp His His Thr Arg Pro His Cys Glu Ser Cys  
    50                  55                  60                   
 
 
Arg His Cys Asn Ser Gly Leu Leu Val Arg Asn Cys Thr Ile Thr Ala  
65                  70                  75                  80   
 
 
Asn Ala Glu Cys Ala Cys Arg Asn Gly Trp Gln Cys Arg Asp Lys Glu  
                85                  90                  95       
 
 
Cys Thr Glu Cys Asp Pro Leu Pro Asn Pro Ser Leu Thr Ala Arg Ser  
            100                 105                 110          
 
 
Ser Gln Ala Leu Ser Pro His Pro Gln Pro Thr His Leu Pro Tyr Val  
        115                 120                 125              
 
 
Ser Glu Met Leu Glu Ala Arg Thr Ala Gly His Met Gln Thr Leu Ala  
    130                 135                 140                  
 
 
Asp Phe Arg Gln Leu Pro Ala Arg Thr Leu Ser Thr His Trp Pro Pro  
145                 150                 155                 160  
 
 
Gln Arg Ser Leu Cys Ser Ser Asp Phe Ile Arg Ile Leu Val Ile Phe  
                165                 170                 175      
 
 



Ser Gly Met Phe Leu Val Phe Thr Leu Ala Gly Ala Leu Phe Leu His  
            180                 185                 190          
 
 
Gln Arg Arg Lys Tyr Arg Ser Asn Lys Gly Glu Ser Pro Val Glu Pro  
        195                 200                 205              
 
 
Ala Glu Pro Cys Arg Tyr Ser Cys Pro Arg Glu Glu Glu Gly Ser Thr  
    210                 215                 220                  
 
 
Ile Pro Ile Gln Glu Asp Tyr Arg Lys Pro Glu Pro Ala Cys Ser Pro  
225                 230                 235                 240  
 
 
<210> 21 
<211> 240 
<212> PRT 
<213> Macaca mulatta 
 
<400> 21 
Thr Pro Ala Pro Lys Ser Cys Pro Glu Arg His Tyr Trp Ala Gln Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Lys Leu Cys Cys Gln Met Cys Glu Pro Gly Thr Phe Leu Val Lys Asp  
            20                  25                  30           
 
 
Cys Asp Gln His Arg Lys Ala Ala Gln Cys His Pro Cys Ile Pro Gly  
        35                  40                  45               
 
 
Val Ser Phe Ser Pro Asp His His Thr Arg Pro His Cys Glu Ser Cys  
    50                  55                  60                   
 
 
Arg His Cys Asn Ser Gly Leu Leu Ile Arg Asn Cys Thr Ile Thr Ala  
65                  70                  75                  80   
 
 
Asn Ala Val Cys Ala Cys Arg Asn Gly Trp Gln Cys Arg Asp Lys Glu  
                85                  90                  95       
 
 
Cys Thr Glu Cys Asp Pro Pro Pro Asn Pro Ser Leu Thr Thr Trp Pro  
            100                 105                 110          
 
 
Ser Gln Ala Leu Gly Pro His Pro Gln Pro Thr His Leu Pro Tyr Val  
        115                 120                 125              
 
 



Asn Glu Met Leu Glu Ala Arg Thr Ala Gly His Met Gln Thr Leu Ala  
    130                 135                 140                  
 
 
Asp Phe Arg His Leu Pro Ala Arg Thr Leu Ser Thr His Trp Pro Pro  
145                 150                 155                 160  
 
 
Gln Arg Ser Leu Cys Ser Ser Asp Phe Ile Arg Ile Leu Val Ile Phe  
                165                 170                 175      
 
 
Ser Gly Met Phe Leu Val Phe Thr Leu Ala Gly Thr Leu Phe Leu His  
            180                 185                 190          
 
 
Gln Gln Arg Lys Tyr Arg Ser Asn Lys Gly Glu Ser Pro Met Glu Pro  
        195                 200                 205              
 
 
Ala Glu Pro Cys Pro Tyr Ser Cys Pro Arg Glu Glu Glu Gly Ser Thr  
    210                 215                 220                  
 
 
Ile Pro Ile Gln Glu Asp Tyr Arg Lys Pro Glu Pro Ala Ser Ser Pro  
225                 230                 235                 240  
 
 
<210> 22 
<211> 443 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 22 
Glu Val Arg Leu Gln Gln Ser Gly Ala Asp Leu Val Lys Pro Gly Ala  
1               5                   10                  15       
 
 
Ser Val Lys Leu Ser Cys Thr Ala Ser Gly Phe Ile Ile Lys Ala Thr  
            20                  25                  30           
 
 
Tyr Met His Trp Val Arg Gln Arg Pro Glu Gln Gly Leu Glu Trp Ile  
        35                  40                  45               
 
 
Gly Arg Ile Asp Pro Ala Asn Gly Glu Thr Lys Tyr Asp Pro Lys Phe  
    50                  55                  60                   
 



 
Gln Val Lys Ala Thr Ile Thr Ala Asp Thr Ser Ser Ser Thr Ala Tyr  
65                  70                  75                  80   
 
 
Leu Gln Leu Asn Ser Leu Thr Ser Asp Asp Thr Ala Val Tyr Tyr Cys  
                85                  90                  95       
 
 
Ala Arg Tyr Ala Trp Tyr Phe Asp Val Trp Gly Ala Gly Thr Thr Val  
            100                 105                 110          
 
 
Thr Val Ser Ser Ala Ser Thr Lys Gly Pro Ser Val Phe Pro Leu Ala  
        115                 120                 125              
 
 
Pro Cys Ser Arg Ser Thr Ser Glu Ser Thr Ala Ala Leu Gly Cys Leu  
    130                 135                 140                  
 
 
Val Lys Asp Tyr Phe Pro Glu Pro Val Thr Val Ser Trp Asn Ser Gly  
145                 150                 155                 160  
 
 
Ala Leu Thr Ser Gly Val His Thr Phe Pro Ala Val Leu Gln Ser Ser  
                165                 170                 175      
 
 
Gly Leu Tyr Ser Leu Ser Ser Val Val Thr Val Pro Ser Ser Ser Leu  
            180                 185                 190          
 
 
Gly Thr Lys Thr Tyr Thr Cys Asn Val Asp His Lys Pro Ser Asn Thr  
        195                 200                 205              
 
 
Lys Val Asp Lys Arg Val Glu Ser Lys Tyr Gly Pro Pro Cys Pro Pro  
    210                 215                 220                  
 
 
Cys Pro Ala Pro Glu Phe Leu Gly Gly Pro Ser Val Phe Leu Phe Pro  
225                 230                 235                 240  
 
 
Pro Lys Pro Lys Asp Thr Leu Met Ile Ser Arg Thr Pro Glu Val Thr  
                245                 250                 255      
 
 
Cys Val Val Val Asp Val Ser Gln Glu Asp Pro Glu Val Gln Phe Asn  
            260                 265                 270          
 
 
Trp Tyr Val Asp Gly Val Glu Val His Asn Ala Lys Thr Lys Pro Arg  



        275                 280                 285              
 
 
Glu Glu Gln Phe Asn Ser Thr Tyr Arg Val Val Ser Val Leu Thr Val  
    290                 295                 300                  
 
 
Leu His Gln Asp Trp Leu Asn Gly Lys Glu Tyr Lys Cys Lys Val Ser  
305                 310                 315                 320  
 
 
Asn Lys Gly Leu Pro Ser Ser Ile Glu Lys Thr Ile Ser Lys Ala Lys  
                325                 330                 335      
 
 
Gly Gln Pro Arg Glu Pro Gln Val Tyr Thr Leu Pro Pro Ser Gln Glu  
            340                 345                 350          
 
 
Glu Met Thr Lys Asn Gln Val Ser Leu Thr Cys Leu Val Lys Gly Phe  
        355                 360                 365              
 
 
Tyr Pro Ser Asp Ile Ala Val Glu Trp Glu Ser Asn Gly Gln Pro Glu  
    370                 375                 380                  
 
 
Asn Asn Tyr Lys Thr Thr Pro Pro Val Leu Asp Ser Asp Gly Ser Phe  
385                 390                 395                 400  
 
 
Phe Leu Tyr Ser Arg Leu Thr Val Asp Lys Ser Arg Trp Gln Glu Gly  
                405                 410                 415      
 
 
Asn Val Phe Ser Cys Ser Val Met His Glu Ala Leu His Asn His Tyr  
            420                 425                 430          
 
 
Thr Gln Lys Ser Leu Ser Leu Ser Leu Gly Lys  
        435                 440              
 
 
<210> 23 
<211> 213 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 23 



Asp Ile Gln Met Thr Gln Ser Pro Ala Ser Leu Ser Ala Ser Val Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Asp Thr Val Thr Ile Thr Cys Arg Ala Ser Glu Asn Ile Tyr Ser Phe  
            20                  25                  30           
 
 
Leu Ala Trp Tyr His Gln Lys Gln Gly Arg Ser Pro Gln Leu Leu Val  
        35                  40                  45               
 
 
Tyr His Ala Lys Thr Leu Ala Glu Gly Val Pro Ser Arg Phe Ser Gly  
    50                  55                  60                   
 
 
Ser Gly Ser Gly Thr Gln Phe Ser Leu Lys Ile Asn Ser Leu Gln Ala  
65                  70                  75                  80   
 
 
Glu Asp Phe Gly Ser Tyr Tyr Cys Gln His Tyr Tyr Gly Ser Pro Leu  
                85                  90                  95       
 
 
Thr Phe Gly Ala Gly Thr Lys Leu Glu Val Lys Arg Thr Val Ala Ala  
            100                 105                 110          
 
 
Pro Ser Val Phe Ile Phe Pro Pro Ser Asp Glu Gln Leu Lys Ser Gly  
        115                 120                 125              
 
 
Thr Ala Ser Val Val Cys Leu Leu Asn Asn Phe Tyr Pro Arg Glu Ala  
    130                 135                 140                  
 
 
Lys Val Gln Trp Lys Val Asp Asn Ala Leu Gln Ser Gly Asn Ser Gln  
145                 150                 155                 160  
 
 
Glu Ser Val Thr Glu Gln Asp Ser Lys Asp Ser Tyr Ser Leu Ser Ser  
                165                 170                 175      
 
 
Thr Leu Thr Leu Ser Lys Ala Asp Tyr Glu Lys His Lys Val Tyr Ala  
            180                 185                 190          
 
 
Cys Glu Val Thr His Gln Gly Leu Ser Ser Pro Val Thr Lys Ser Phe  
        195                 200                 205              
 
 
Asn Arg Gly Glu Cys  
    210              



 
 
<210> 24 
<211> 443 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 24 
Gln Val Gln Leu Val Gln Ser Gly Ala Glu Val Lys Lys Pro Gly Ala  
1               5                   10                  15       
 
 
Ser Val Lys Val Ser Cys Lys Ala Ser Gly Phe Ile Ile Lys Ala Thr  
            20                  25                  30           
 
 
Tyr Met His Trp Val Arg Gln Ala Pro Gly Gln Arg Leu Glu Trp Met  
        35                  40                  45               
 
 
Gly Arg Ile Asp Pro Ala Asn Gly Glu Thr Lys Tyr Asp Pro Lys Phe  
    50                  55                  60                   
 
 
Gln Val Arg Val Thr Ile Thr Ala Asp Thr Ser Ala Ser Thr Ala Tyr  
65                  70                  75                  80   
 
 
Met Glu Leu Ser Ser Leu Arg Ser Glu Asp Thr Ala Val Tyr Tyr Cys  
                85                  90                  95       
 
 
Ala Arg Tyr Ala Trp Tyr Phe Asp Val Trp Gly Gln Gly Thr Leu Val  
            100                 105                 110          
 
 
Thr Val Ser Ser Ala Ser Thr Lys Gly Pro Ser Val Phe Pro Leu Ala  
        115                 120                 125              
 
 
Pro Cys Ser Arg Ser Thr Ser Glu Ser Thr Ala Ala Leu Gly Cys Leu  
    130                 135                 140                  
 
 
Val Lys Asp Tyr Phe Pro Glu Pro Val Thr Val Ser Trp Asn Ser Gly  
145                 150                 155                 160  
 
 
Ala Leu Thr Ser Gly Val His Thr Phe Pro Ala Val Leu Gln Ser Ser  



                165                 170                 175      
 
 
Gly Leu Tyr Ser Leu Ser Ser Val Val Thr Val Pro Ser Ser Ser Leu  
            180                 185                 190          
 
 
Gly Thr Lys Thr Tyr Thr Cys Asn Val Asp His Lys Pro Ser Asn Thr  
        195                 200                 205              
 
 
Lys Val Asp Lys Arg Val Glu Ser Lys Tyr Gly Pro Pro Cys Pro Pro  
    210                 215                 220                  
 
 
Cys Pro Ala Pro Glu Phe Leu Gly Gly Pro Ser Val Phe Leu Phe Pro  
225                 230                 235                 240  
 
 
Pro Lys Pro Lys Asp Thr Leu Met Ile Ser Arg Thr Pro Glu Val Thr  
                245                 250                 255      
 
 
Cys Val Val Val Asp Val Ser Gln Glu Asp Pro Glu Val Gln Phe Asn  
            260                 265                 270          
 
 
Trp Tyr Val Asp Gly Val Glu Val His Asn Ala Lys Thr Lys Pro Arg  
        275                 280                 285              
 
 
Glu Glu Gln Phe Asn Ser Thr Tyr Arg Val Val Ser Val Leu Thr Val  
    290                 295                 300                  
 
 
Leu His Gln Asp Trp Leu Asn Gly Lys Glu Tyr Lys Cys Lys Val Ser  
305                 310                 315                 320  
 
 
Asn Lys Gly Leu Pro Ser Ser Ile Glu Lys Thr Ile Ser Lys Ala Lys  
                325                 330                 335      
 
 
Gly Gln Pro Arg Glu Pro Gln Val Tyr Thr Leu Pro Pro Ser Gln Glu  
            340                 345                 350          
 
 
Glu Met Thr Lys Asn Gln Val Ser Leu Thr Cys Leu Val Lys Gly Phe  
        355                 360                 365              
 
 
Tyr Pro Ser Asp Ile Ala Val Glu Trp Glu Ser Asn Gly Gln Pro Glu  
    370                 375                 380                  
 



 
Asn Asn Tyr Lys Thr Thr Pro Pro Val Leu Asp Ser Asp Gly Ser Phe  
385                 390                 395                 400  
 
 
Phe Leu Tyr Ser Arg Leu Thr Val Asp Lys Ser Arg Trp Gln Glu Gly  
                405                 410                 415      
 
 
Asn Val Phe Ser Cys Ser Val Met His Glu Ala Leu His Asn His Tyr  
            420                 425                 430          
 
 
Thr Gln Lys Ser Leu Ser Leu Ser Leu Gly Lys  
        435                 440              
 
 
<210> 25 
<211> 214 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 25 
Asp Ile Gln Met Thr Gln Ser Pro Ser Ser Leu Ser Ala Ser Val Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Asp Arg Val Thr Ile Thr Cys Arg Ala Ser Glu Asn Ile Tyr Ser Phe  
            20                  25                  30           
 
 
Leu Ala Trp Tyr Gln Gln Lys Pro Gly Lys Ala Pro Lys Leu Leu Ile  
        35                  40                  45               
 
 
Tyr His Ala Lys Thr Leu Ala Glu Gly Val Thr Ser Arg Phe Ser Gly  
    50                  55                  60                   
 
 
Ser Gly Ser Gly Thr Asp Phe Thr Leu Thr Ile Ser Ser Leu Gln Pro  
65                  70                  75                  80   
 
 
Glu Asp Ser Ala Thr Tyr Tyr Cys Gln His Tyr Tyr Gly Ser Pro Leu  
                85                  90                  95       
 
 
Thr Phe Gly Gln Gly Thr Arg Leu Glu Ile Lys Arg Thr Val Ala Ala  
            100                 105                 110          



 
 
Pro Ser Val Phe Ile Phe Pro Pro Ser Asp Glu Gln Leu Lys Ser Gly  
        115                 120                 125              
 
 
Thr Ala Ser Val Val Cys Leu Leu Asn Asn Phe Tyr Pro Arg Glu Ala  
    130                 135                 140                  
 
 
Lys Val Gln Trp Lys Val Asp Asn Ala Leu Gln Ser Gly Asn Ser Gln  
145                 150                 155                 160  
 
 
Glu Ser Val Thr Glu Gln Asp Ser Lys Asp Ser Thr Tyr Ser Leu Ser  
                165                 170                 175      
 
 
Ser Thr Leu Thr Leu Ser Lys Ala Asp Tyr Glu Lys His Lys Val Tyr  
            180                 185                 190          
 
 
Ala Cys Glu Val Thr His Gln Gly Leu Ser Ser Pro Val Thr Lys Ser  
        195                 200                 205              
 
 
Phe Asn Arg Gly Glu Cys  
    210                  
 
 
<210> 26 
<211> 19 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      péptido sintético" 
 
<400> 26 
Met Glu Trp Ser Trp Val Phe Leu Phe Phe Leu Ser Val Thr Thr Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Val His Ser  
             
 
 
<210> 27 
<211> 20 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 



<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      péptido sintético" 
 
<400> 27 
Met Ser Val Pro Thr Gln Val Leu Gly Leu Leu Leu Leu Trp Leu Thr  
1               5                   10                  15       
 
 
Asp Ala Arg Cys  
            20   
 
 
<210> 28 
<211> 327 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 28 
Ala Ser Thr Lys Gly Pro Ser Val Phe Pro Leu Ala Pro Cys Ser Arg  
1               5                   10                  15       
 
 
Ser Thr Ser Glu Ser Thr Ala Ala Leu Gly Cys Leu Val Lys Asp Tyr  
            20                  25                  30           
 
 
Phe Pro Glu Pro Val Thr Val Ser Trp Asn Ser Gly Ala Leu Thr Ser  
        35                  40                  45               
 
 
Gly Val His Thr Phe Pro Ala Val Leu Gln Ser Ser Gly Leu Tyr Ser  
    50                  55                  60                   
 
 
Leu Ser Ser Val Val Thr Val Pro Ser Ser Ser Leu Gly Thr Lys Thr  
65                  70                  75                  80   
 
 
Tyr Thr Cys Asn Val Asp His Lys Pro Ser Asn Thr Lys Val Asp Lys  
                85                  90                  95       
 
 
Arg Val Glu Ser Lys Tyr Gly Pro Pro Cys Pro Pro Cys Pro Ala Pro  
            100                 105                 110          
 
 
Glu Phe Leu Gly Gly Pro Ser Val Phe Leu Phe Pro Pro Lys Pro Lys  



        115                 120                 125              
 
 
Asp Thr Leu Met Ile Ser Arg Thr Pro Glu Val Thr Cys Val Val Val  
    130                 135                 140                  
 
 
Asp Val Ser Gln Glu Asp Pro Glu Val Gln Phe Asn Trp Tyr Val Asp  
145                 150                 155                 160  
 
 
Gly Val Glu Val His Asn Ala Lys Thr Lys Pro Arg Glu Glu Gln Phe  
                165                 170                 175      
 
 
Asn Ser Thr Tyr Arg Val Val Ser Val Leu Thr Val Leu His Gln Asp  
            180                 185                 190          
 
 
Trp Leu Asn Gly Lys Glu Tyr Lys Cys Lys Val Ser Asn Lys Gly Leu  
        195                 200                 205              
 
 
Pro Ser Ser Ile Glu Lys Thr Ile Ser Lys Ala Lys Gly Gln Pro Arg  
    210                 215                 220                  
 
 
Glu Pro Gln Val Tyr Thr Leu Pro Pro Ser Gln Glu Glu Met Thr Lys  
225                 230                 235                 240  
 
 
Asn Gln Val Ser Leu Thr Cys Leu Val Lys Gly Phe Tyr Pro Ser Asp  
                245                 250                 255      
 
 
Ile Ala Val Glu Trp Glu Ser Asn Gly Gln Pro Glu Asn Asn Tyr Lys  
            260                 265                 270          
 
 
Thr Thr Pro Pro Val Leu Asp Ser Asp Gly Ser Phe Phe Leu Tyr Ser  
        275                 280                 285              
 
 
Arg Leu Thr Val Asp Lys Ser Arg Trp Gln Glu Gly Asn Val Phe Ser  
    290                 295                 300                  
 
 
Cys Ser Val Met His Glu Ala Leu His Asn His Tyr Thr Gln Lys Ser  
305                 310                 315                 320  
 
 
Leu Ser Leu Ser Leu Gly Lys  
                325          
 



 
<210> 29 
<211> 107 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 
 
<400> 29 
Arg Thr Val Ala Ala Pro Ser Val Phe Ile Phe Pro Pro Ser Asp Glu  
1               5                   10                  15       
 
 
Gln Leu Lys Ser Gly Thr Ala Ser Val Val Cys Leu Leu Asn Asn Phe  
            20                  25                  30           
 
 
Tyr Pro Arg Glu Ala Lys Val Gln Trp Lys Val Asp Asn Ala Leu Gln  
        35                  40                  45               
 
 
Ser Gly Asn Ser Gln Glu Ser Val Thr Glu Gln Asp Ser Lys Asp Ser  
    50                  55                  60                   
 
 
Thr Tyr Ser Leu Ser Ser Thr Leu Thr Leu Ser Lys Ala Asp Tyr Glu  
65                  70                  75                  80   
 
 
Lys His Lys Val Tyr Ala Cys Glu Val Thr His Gln Gly Leu Ser Ser  
                85                  90                  95       
 
 
Pro Val Thr Lys Ser Phe Asn Arg Gly Glu Cys  
            100                 105          
 
 
<210> 30 
<211> 330 
<212> PRT 
<213> Homo sapiens 
 
<400> 30 
Ala Ser Thr Lys Gly Pro Ser Val Phe Pro Leu Ala Pro Ser Ser Lys  
1               5                   10                  15       
 
 
Ser Thr Ser Gly Gly Thr Ala Ala Leu Gly Cys Leu Val Lys Asp Tyr  
            20                  25                  30           
 
 
Phe Pro Glu Pro Val Thr Val Ser Trp Asn Ser Gly Ala Leu Thr Ser  
        35                  40                  45               
 
 
Gly Val His Thr Phe Pro Ala Val Leu Gln Ser Ser Gly Leu Tyr Ser  



    50                  55                  60                   
 
 
Leu Ser Ser Val Val Thr Val Pro Ser Ser Ser Leu Gly Thr Gln Thr  
65                  70                  75                  80   
 
 
Tyr Ile Cys Asn Val Asn His Lys Pro Ser Asn Thr Lys Val Asp Lys  
                85                  90                  95       
 
 
Lys Val Glu Pro Lys Ser Cys Asp Lys Thr His Thr Cys Pro Pro Cys  
            100                 105                 110          
 
 
Pro Ala Pro Glu Leu Leu Gly Gly Pro Ser Val Phe Leu Phe Pro Pro  
        115                 120                 125              
 
 
Lys Pro Lys Asp Thr Leu Met Ile Ser Arg Thr Pro Glu Val Thr Cys  
    130                 135                 140                  
 
 
Val Val Val Asp Val Ser His Glu Asp Pro Glu Val Lys Phe Asn Trp  
145                 150                 155                 160  
 
 
Tyr Val Asp Gly Val Glu Val His Asn Ala Lys Thr Lys Pro Arg Glu  
                165                 170                 175      
 
 
Glu Gln Tyr Asn Ser Thr Tyr Arg Val Val Ser Val Leu Thr Val Leu  
            180                 185                 190          
 
 
His Gln Asp Trp Leu Asn Gly Lys Glu Tyr Lys Cys Lys Val Ser Asn  
        195                 200                 205              
 
 
Lys Ala Leu Pro Ala Pro Ile Glu Lys Thr Ile Ser Lys Ala Lys Gly  
    210                 215                 220                  
 
 
Gln Pro Arg Glu Pro Gln Val Tyr Thr Leu Pro Pro Ser Arg Asp Glu  
225                 230                 235                 240  
 
 
Leu Thr Lys Asn Gln Val Ser Leu Thr Cys Leu Val Lys Gly Phe Tyr  
                245                 250                 255      
 
 
Pro Ser Asp Ile Ala Val Glu Trp Glu Ser Asn Gly Gln Pro Glu Asn  
            260                 265                 270          
 



 
Asn Tyr Lys Thr Thr Pro Pro Val Leu Asp Ser Asp Gly Ser Phe Phe  
        275                 280                 285              
 
 
Leu Tyr Ser Lys Leu Thr Val Asp Lys Ser Arg Trp Gln Gln Gly Asn  
    290                 295                 300                  
 
 
Val Phe Ser Cys Ser Val Met His Glu Ala Leu His Asn His Tyr Thr  
305                 310                 315                 320  
 
 
Gln Lys Ser Leu Ser Leu Ser Pro Gly Lys  
                325                 330  
 
 
<210> 31 
<211> 326 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 31 
Ala Ser Thr Lys Gly Pro Ser Val Phe Pro Leu Ala Pro Cys Ser Arg  
1               5                   10                  15       
 
 
Ser Thr Ser Glu Ser Thr Ala Ala Leu Gly Cys Leu Val Lys Asp Tyr  
            20                  25                  30           
 
 
Phe Pro Glu Pro Val Thr Val Ser Trp Asn Ser Gly Ala Leu Thr Ser  
        35                  40                  45               
 
 
Gly Val His Thr Phe Pro Ala Val Leu Gln Ser Ser Gly Leu Tyr Ser  
    50                  55                  60                   
 
 
Leu Ser Ser Val Val Thr Val Pro Ser Ser Asn Phe Gly Thr Gln Thr  
65                  70                  75                  80   
 
 
Tyr Thr Cys Asn Val Asp His Lys Pro Ser Asn Thr Lys Val Asp Lys  
                85                  90                  95       
 
 
Thr Val Glu Arg Lys Cys Cys Val Glu Cys Pro Pro Cys Pro Ala Pro  
            100                 105                 110          



 
 
Pro Val Ala Gly Pro Ser Val Phe Leu Phe Pro Pro Lys Pro Lys Asp  
        115                 120                 125              
 
 
Thr Leu Met Ile Ser Arg Thr Pro Glu Val Thr Cys Val Val Val Asp  
    130                 135                 140                  
 
 
Val Ser His Glu Asp Pro Glu Val Gln Phe Asn Trp Tyr Val Asp Gly  
145                 150                 155                 160  
 
 
Val Glu Val His Asn Ala Lys Thr Lys Pro Arg Glu Glu Gln Phe Asn  
                165                 170                 175      
 
 
Ser Thr Phe Arg Val Val Ser Val Leu Thr Val Val His Gln Asp Trp  
            180                 185                 190          
 
 
Leu Asn Gly Lys Glu Tyr Lys Cys Lys Val Ser Asn Lys Gly Leu Pro  
        195                 200                 205              
 
 
Ala Pro Ile Glu Lys Thr Ile Ser Lys Thr Lys Gly Gln Pro Arg Glu  
    210                 215                 220                  
 
 
Pro Gln Val Tyr Thr Leu Pro Pro Ser Arg Glu Glu Met Thr Lys Asn  
225                 230                 235                 240  
 
 
Gln Val Ser Leu Thr Cys Leu Val Lys Gly Phe Tyr Pro Ser Asp Ile  
                245                 250                 255      
 
 
Ala Val Glu Trp Glu Ser Asn Gly Gln Pro Glu Asn Asn Tyr Lys Thr  
            260                 265                 270          
 
 
Thr Pro Pro Met Leu Asp Ser Asp Gly Ser Phe Phe Leu Tyr Ser Lys  
        275                 280                 285              
 
 
Leu Thr Val Asp Lys Ser Arg Trp Gln Gln Gly Asn Val Phe Ser Cys  
    290                 295                 300                  
 
 
Ser Val Met His Glu Ala Leu His Asn His Tyr Thr Gln Lys Ser Leu  
305                 310                 315                 320  
 
 



Ser Leu Ser Pro Gly Lys  
                325      
 
 
<210> 32 
<211> 116 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (1)..(1) 
<223> /reemplace="Q"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (9)..(9) 
<223> /reemplace="P"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (11)..(11) 
<223> /reemplace="L"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (16)..(16) 
<223> /reemplace="E"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (17)..(17) 
<223> /reemplace="T"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (20)..(20) 
<223> /reemplace="I"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (34)..(34) 
<223> /reemplace="V" o "L" o "I" o "G" o "A" o "S" o "T"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (38)..(38) 
<223> /reemplace="R"  



 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (43)..(43) 
<223> /reemplace="K"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (48)..(48) 
<223> /reemplace="V" o "L" o "I"  
 
<220> 
<221> MOD_RES 
<222> (50)..(50) 
<223> Cualquier aminoácido excepto M o C  
  
<220> 
<221> MOD_RES 
<222> (52)..(55) 
<223> Cualquier aminoácido excepto M o C  
  
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (69)..(69) 
<223> /reemplace="T"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (71)..(71) 
<223> /reemplace="S"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (73)..(73) 
<223> /reemplace="E"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (76)..(76) 
<223> /reemplace="A"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (77)..(77) 
<223> /reemplace="T"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (81)..(81) 
<223> /reemplace="L" o "V" o "I"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (83)..(83) 



<223> /reemplace="I"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (88)..(88) 
<223> /reemplace="N"  
 
<220> 
<221> MOD_RES 
<222> (101)..(102) 
<223> Cualquier aminoácido excepto M o C  
 
<220> 
<221> MOD_RES 
<222> (103)..(103) 
<223> Cualquier aminoácido excepto C  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (111)..(111) 
<223> /reemplace="S"  
 
<220> 
<221> MISC_FEATURE 
<222> (1)..(116) 
<223> /nota="Los residuos de la variante  dados en la secuencia  
      no tienen preferencia respecto a aquellos en las anotaciones para  
      las posiciones de la variante " 
 
<400> 32 
Glu Ile Gln Leu Val Gln Ser Gly Ala Glu Val Lys Lys Pro Gly Ala  
1               5                   10                  15       
 
 
Ser Val Lys Val Ser Cys Lys Ala Ser Gly Tyr Thr Phe Thr Asn Tyr  
            20                  25                  30           
 
 
Gly Met Asn Trp Val Lys Gln Ala Pro Gly Gln Gly Leu Lys Trp Met  
        35                  40                  45               
 
 
Gly Xaa Ile Xaa Xaa Xaa Xaa Gly Glu Pro Thr Tyr Ala Glu Glu Phe  
    50                  55                  60                   
 
 
Lys Gly Arg Phe Ala Phe Thr Leu Asp Thr Ser Ile Ser Thr Ala Tyr  
65                  70                  75                  80   
 
 
Met Glu Leu Ser Ser Leu Arg Ser Glu Asp Thr Ala Val Tyr Tyr Cys  
                85                  90                  95       
 
 



Ala Arg Glu Gly Xaa Xaa Xaa Asp Tyr Trp Gly Gln Gly Thr Thr Val  
            100                 105                 110          
 
 
Thr Val Ser Ser  
        115      
 
 
<210> 33 
<211> 106 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (1)..(1) 
<223> /reemplace="D" o "Q"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (3)..(3) 
<223> /reemplace="Q"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (9)..(9) 
<223> /reemplace="S"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (10)..(10) 
<223> /reemplace="I"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (11)..(11) 
<223> /reemplace="M"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (13)..(13) 
<223> /reemplace="A"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (15)..(15) 
<223> /reemplace="V"  
 



<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (17)..(17) 
<223> /reemplace="D"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (18)..(18) 
<223> /reemplace="R"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (19)..(19) 
<223> /reemplace="V"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (21)..(21) 
<223> /reemplace="I" o "M"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (22)..(22) 
<223> /reemplace="T"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (32)..(32) 
<223> /reemplace="V" o "L" o "I" o "G" o "A" o "S" o "T"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (39)..(39) 
<223> /reemplace="S"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (41)..(41) 
<223> /reemplace="K" o "T"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (42)..(42) 
<223> /reemplace="S"  
 
<220> 
<221> MOD_RES 
<222> (46)..(46) 
<223> Cualquier aminoácido excepto M o C 
 
<220> 
<221> MOD_RES 
<222> (49)..(50) 
<223> Cualquier aminoácido excepto M o C 



 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (69)..(69) 
<223> /reemplace="S"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (71)..(71) 
<223> /reemplace="T"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (77)..(77) 
<223> /reemplace="M" o "V" o "I"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (78)..(78) 
<223> /reemplace="Q"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (79)..(79) 
<223> /reemplace="P"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (82)..(82) 
<223> /reemplace="V" o "L" o "I" o "T" o "A"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (84)..(84) 
<223> /reemplace="T"  
 
<220> 
<221> MOD_RES 
<222> (90)..(90) 
<223> Cualquier aminoácido excepto M o C 
 
<220> 
<221> MOD_RES 
<222> (91)..(92) 
<223> Cualquier aminoácido excepto M, C o P 
 
<220> 
<221> MISC_FEATURE 
<222> (1)..(106) 
<223> /nota="Los residuos de la variante  dados en la secuencia  
      no tienen preferencia respecto a aquellos en las anotaciones para  
      las posiciones de la variante " 
 
<400> 33 



Glu Ile Val Leu Thr Gln Ser Pro Ala Thr Leu Ser Leu Ser Pro Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Glu Lys Ala Thr Leu Ser Cys Ser Ala Ser Ser Ser Val Ser Tyr Met  
            20                  25                  30           
 
 
His Trp Tyr Gln Gln Lys Pro Gly Gln Ala Pro Lys Arg Xaa Ile Tyr  
        35                  40                  45               
 
 
Xaa Xaa Ser Lys Leu Ala Ser Gly Val Pro Ala Arg Phe Ser Gly Ser  
    50                  55                  60                   
 
 
Gly Ser Gly Thr Asp Tyr Ser Leu Thr Ile Ser Ser Leu Glu Ala Glu  
65                  70                  75                  80   
 
 
Asp Phe Ala Val Tyr Tyr Cys Gln Gln Xaa Xaa Xaa Tyr Pro Phe Thr  
                85                  90                  95       
 
 
Phe Gly Gln Gly Thr Lys Leu Glu Ile Lys  
            100                 105      
 
 
<210> 34 
<211> 116 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial: Synthetic 
      polipéptido sintético" 
 
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (1)..(1) 
<223> /reemplace="Q"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (9)..(9) 
<223> /reemplace="P"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (11)..(11) 
<223> /reemplace="L"  
 



<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (16)..(16) 
<223> /reemplace="E"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (17)..(17) 
<223> /reemplace="T"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (20)..(20) 
<223> /reemplace="I"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (34)..(34) 
<223> /reemplace="V" o "L" o "I" o "G" o "A" o "S" o "T"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (38)..(38) 
<223> /reemplace="R"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (43)..(43) 
<223> /reemplace="K"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (46)..(46) 
<223> /reemplace="E" 
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (48)..(48) 
<223> /reemplace="V" o "L" o "I"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (50)..(50) 
<223> /reemplace="F" o "Y"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (52)..(52) 
<223> /reemplace="Q"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (54)..(54) 
<223> /reemplace="Q"  



 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (69)..(69) 
<223> /reemplace="T"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (71)..(71) 
<223> /reemplace="S"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (73)..(73) 
<223> /reemplace="E"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (76)..(76) 
<223> /reemplace="A"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (77)..(77) 
<223> /reemplace="T"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (81)..(81) 
<223> /reemplace="L" o "V" o "I"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (83)..(83) 
<223> /reemplace="I"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (88)..(88) 
<223> /reemplace="N"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (103)..(103) 
<223> /reemplace="L" o "V" o "I"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (111)..(111) 
<223> /reemplace="S"  
 
<220> 
<221> MISC_FEATURE 
<222> (1)..(116) 



<223> /nota="Los residuos de la variante dados en la secuencia  
      no tienen preferencia respecto a aquellos en las anotaciones para  
      las posiciones de la variante" 
 
<400> 34 
Glu Ile Gln Leu Val Gln Ser Gly Ala Glu Val Lys Lys Pro Gly Ala  
1               5                   10                  15       
 
 
Ser Val Lys Val Ser Cys Lys Ala Ser Gly Tyr Thr Phe Thr Asn Tyr  
            20                  25                  30           
 
 
Gly Met Asn Trp Val Lys Gln Ala Pro Gly Gln Gly Leu Lys Trp Met  
        35                  40                  45               
 
 
Gly Trp Ile Asn Thr Asn Thr Gly Glu Pro Thr Tyr Ala Glu Glu Phe  
    50                  55                  60                   
 
 
Lys Gly Arg Phe Ala Phe Thr Leu Asp Thr Ser Ile Ser Thr Ala Tyr  
65                  70                  75                  80   
 
 
Met Glu Leu Ser Ser Leu Arg Ser Glu Asp Thr Ala Val Tyr Tyr Cys  
                85                  90                  95       
 
 
Ala Arg Glu Gly Asp Ala Met Asp Tyr Trp Gly Gln Gly Thr Thr Val  
            100                 105                 110          
 
 
Thr Val Ser Ser  
        115      
 
 
<210> 35 
<211> 106 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (1)..(1) 
<223> /reemplace="D" o "Q"  
 
<220> 



<221> VARIANTE  
<222> (3)..(3) 
<223> /reemplace="Q"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (9)..(9) 
<223> /reemplace="S"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (10)..(10) 
<223> /reemplace="I"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (11)..(11) 
<223> /reemplace="M"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (13)..(13) 
<223> /reemplace="A"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (15)..(15) 
<223> /reemplace="V"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (17)..(17) 
<223> /reemplace="D"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (18)..(18) 
<223> /reemplace="R"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (19)..(19) 
<223> /reemplace="V"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (21)..(21) 
<223> /reemplace="I" o "M"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (22)..(22) 
<223> /reemplace="T"  
 



<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (32)..(32) 
<223> /reemplace="V" o "L" o "I" o "G" o "A" o "S" o "T"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (39)..(39) 
<223> /reemplace="S"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (41)..(41) 
<223> /reemplace="K" o "T"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (42)..(42) 
<223> /reemplace="S"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (45)..(45) 
<223> /reemplace="L"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (46)..(46) 
<223> /reemplace="L"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (69)..(69) 
<223> /reemplace="S"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (71)..(71) 
<223> /reemplace="T"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (77)..(77) 
<223> /reemplace="M" o "V" o "I"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (78)..(78) 
<223> /reemplace="Q"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (79)..(79) 
<223> /reemplace="P"  



 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (82)..(82) 
<223> /reemplace="V" o "L" o "I" o "T" o "A"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (84)..(84) 
<223> /reemplace="T"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (90)..(90) 
<223> /reemplace="F" o "Y"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (91)..(91) 
<223> /reemplace="Q"  
 
<220> 
<221> MISC_FEATURE 
<222> (1)..(106) 
<223> /nota="Los residuos de la variante dados en la secuencia  
      no tienen preferencia respecto a aquellos en las anotaciones para  
      las posiciones de la variante" 
 
<400> 35 
Glu Ile Val Leu Thr Gln Ser Pro Ala Thr Leu Ser Leu Ser Pro Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Glu Lys Ala Thr Leu Ser Cys Ser Ala Ser Ser Ser Val Ser Tyr Met  
            20                  25                  30           
 
 
His Trp Tyr Gln Gln Lys Pro Gly Gln Ala Pro Lys Arg Trp Ile Tyr  
        35                  40                  45               
 
 
Asp Thr Ser Lys Leu Ala Ser Gly Val Pro Ala Arg Phe Ser Gly Ser  
    50                  55                  60                   
 
 
Gly Ser Gly Thr Asp Tyr Ser Leu Thr Ile Ser Ser Leu Glu Ala Glu  
65                  70                  75                  80   
 
 
Asp Phe Ala Val Tyr Tyr Cys Gln Gln Trp Asn Ser Tyr Pro Phe Thr  
                85                  90                  95       
 
 
Phe Gly Gln Gly Thr Lys Leu Glu Ile Lys  



            100                 105      
 
 
<210> 36 
<211> 213 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 36 
Glu Ile Val Leu Thr Gln Ser Pro Ala Thr Leu Ser Leu Ser Pro Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Glu Arg Ala Thr Leu Ser Cys Ser Ala Ser Ser Ser Val Ser Tyr Met  
            20                  25                  30           
 
 
His Trp Tyr Gln Gln Lys Pro Gly Gln Ala Pro Lys Arg Trp Ile Tyr  
        35                  40                  45               
 
 
Asp Thr Ser Lys Leu Ala Ser Gly Val Pro Ala Arg Phe Ser Gly Ser  
    50                  55                  60                   
 
 
Gly Ser Gly Thr Asp Tyr Ser Leu Thr Ile Ser Ser Leu Glu Pro Glu  
65                  70                  75                  80   
 
 
Asp Phe Ala Val Tyr Tyr Cys Gln Gln Trp Asn Ser Tyr Pro Phe Thr  
                85                  90                  95       
 
 
Phe Gly Gln Gly Thr Lys Leu Glu Ile Lys Arg Thr Val Ala Ala Pro  
            100                 105                 110          
 
 
Ser Val Phe Ile Phe Pro Pro Ser Asp Glu Gln Leu Lys Ser Gly Thr  
        115                 120                 125              
 
 
Ala Ser Val Val Cys Leu Leu Asn Asn Phe Tyr Pro Arg Glu Ala Lys  
    130                 135                 140                  
 
 
Val Gln Trp Lys Val Asp Asn Ala Leu Gln Ser Gly Asn Ser Gln Glu  
145                 150                 155                 160  
 
 



Ser Val Thr Glu Gln Asp Ser Lys Asp Ser Thr Tyr Ser Leu Ser Ser  
                165                 170                 175      
 
 
Thr Leu Thr Leu Ser Lys Ala Asp Tyr Glu Lys His Lys Val Tyr Ala  
            180                 185                 190          
 
 
Cys Glu Val Thr His Gln Gly Leu Ser Ser Pro Val Thr Lys Ser Phe  
        195                 200                 205              
 
 
Asn Arg Gly Glu Cys  
    210              
 
 
<210> 37 
<211> 446 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 37 
Glu Ile Gln Leu Val Gln Ser Gly Ala Glu Val Lys Lys Pro Gly Ala  
1               5                   10                  15       
 
 
Ser Val Lys Val Ser Cys Lys Ala Ser Gly Tyr Thr Phe Thr Asn Tyr  
            20                  25                  30           
 
 
Gly Met Asn Trp Val Lys Gln Ala Pro Gly Gln Gly Leu Lys Trp Met  
        35                  40                  45               
 
 
Gly Trp Ile Asn Thr Asn Thr Gly Glu Pro Thr Tyr Ala Glu Glu Phe  
    50                  55                  60                   
 
 
Lys Gly Arg Phe Thr Phe Thr Leu Asp Thr Ser Ile Ser Thr Ala Tyr  
65                  70                  75                  80   
 
 
Met Glu Leu Ser Ser Leu Arg Ser Glu Asp Thr Ala Val Tyr Tyr Cys  
                85                  90                  95       
 
 
Ala Arg Glu Gly Asp Ala Met Asp Tyr Trp Gly Gln Gly Thr Thr Val  
            100                 105                 110          
 



 
Thr Val Ser Ser Ala Ser Thr Lys Gly Pro Ser Val Phe Pro Leu Ala  
        115                 120                 125              
 
 
Pro Ser Ser Lys Ser Thr Ser Gly Gly Thr Ala Ala Leu Gly Cys Leu  
    130                 135                 140                  
 
 
Val Lys Asp Tyr Phe Pro Glu Pro Val Thr Val Ser Trp Asn Ser Gly  
145                 150                 155                 160  
 
 
Ala Leu Thr Ser Gly Val His Thr Phe Pro Ala Val Leu Gln Ser Ser  
                165                 170                 175      
 
 
Gly Leu Tyr Ser Leu Ser Ser Val Val Thr Val Pro Ser Ser Ser Leu  
            180                 185                 190          
 
 
Gly Thr Gln Thr Tyr Ile Cys Asn Val Asn His Lys Pro Ser Asn Thr  
        195                 200                 205              
 
 
Lys Val Asp Lys Lys Val Glu Pro Lys Ser Cys Asp Lys Thr His Thr  
    210                 215                 220                  
 
 
Cys Pro Pro Cys Pro Ala Pro Glu Leu Leu Gly Gly Pro Ser Val Phe  
225                 230                 235                 240  
 
 
Leu Phe Pro Pro Lys Pro Lys Asp Thr Leu Met Ile Ser Arg Thr Pro  
                245                 250                 255      
 
 
Glu Val Thr Cys Val Val Val Asp Val Ser His Glu Asp Pro Glu Val  
            260                 265                 270          
 
 
Lys Phe Asn Trp Tyr Val Asp Gly Val Glu Val His Asn Ala Lys Thr  
        275                 280                 285              
 
 
Lys Pro Arg Glu Glu Gln Tyr Asn Ser Thr Tyr Arg Val Val Ser Val  
    290                 295                 300                  
 
 
Leu Thr Val Leu His Gln Asp Trp Leu Asn Gly Lys Glu Tyr Lys Cys  
305                 310                 315                 320  
 
 
Lys Val Ser Asn Lys Ala Leu Pro Ala Pro Ile Glu Lys Thr Ile Ser  



                325                 330                 335      
 
 
Lys Ala Lys Gly Gln Pro Arg Glu Pro Gln Val Tyr Thr Leu Pro Pro  
            340                 345                 350          
 
 
Ser Arg Asp Glu Leu Thr Lys Asn Gln Val Ser Leu Thr Cys Leu Val  
        355                 360                 365              
 
 
Lys Gly Phe Tyr Pro Ser Asp Ile Ala Val Glu Trp Glu Ser Asn Gly  
    370                 375                 380                  
 
 
Gln Pro Glu Asn Asn Tyr Lys Thr Thr Pro Pro Val Leu Asp Ser Asp  
385                 390                 395                 400  
 
 
Gly Ser Phe Phe Leu Tyr Ser Lys Leu Thr Val Asp Lys Ser Arg Trp  
                405                 410                 415      
 
 
Gln Gln Gly Asn Val Phe Ser Cys Ser Val Met His Glu Ala Leu His  
            420                 425                 430          
 
 
Asn His Tyr Thr Gln Lys Ser Leu Ser Leu Ser Pro Gly Lys  
        435                 440                 445      
 
 
<210> 38 
<211> 442 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 38 
Glu Ile Gln Leu Val Gln Ser Gly Ala Glu Val Lys Lys Pro Gly Ala  
1               5                   10                  15       
 
 
Ser Val Lys Val Ser Cys Lys Ala Ser Gly Tyr Thr Phe Thr Asn Tyr  
            20                  25                  30           
 
 
Gly Met Asn Trp Val Lys Gln Ala Pro Gly Gln Gly Leu Lys Trp Met  
        35                  40                  45               
 
 



Gly Trp Ile Asn Thr Asn Thr Gly Glu Pro Thr Tyr Ala Glu Glu Phe  
    50                  55                  60                   
 
 
Lys Gly Arg Phe Thr Phe Thr Leu Asp Thr Ser Ile Ser Thr Ala Tyr  
65                  70                  75                  80   
 
 
Met Glu Leu Ser Ser Leu Arg Ser Glu Asp Thr Ala Val Tyr Tyr Cys  
                85                  90                  95       
 
 
Ala Arg Glu Gly Asp Ala Met Asp Tyr Trp Gly Gln Gly Thr Thr Val  
            100                 105                 110          
 
 
Thr Val Ser Ser Ala Ser Thr Lys Gly Pro Ser Val Phe Pro Leu Ala  
        115                 120                 125              
 
 
Pro Cys Ser Arg Ser Thr Ser Glu Ser Thr Ala Ala Leu Gly Cys Leu  
    130                 135                 140                  
 
 
Val Lys Asp Tyr Phe Pro Glu Pro Val Thr Val Ser Trp Asn Ser Gly  
145                 150                 155                 160  
 
 
Ala Leu Thr Ser Gly Val His Thr Phe Pro Ala Val Leu Gln Ser Ser  
                165                 170                 175      
 
 
Gly Leu Tyr Ser Leu Ser Ser Val Val Thr Val Pro Ser Ser Asn Phe  
            180                 185                 190          
 
 
Gly Thr Gln Thr Tyr Thr Cys Asn Val Asp His Lys Pro Ser Asn Thr  
        195                 200                 205              
 
 
Lys Val Asp Lys Thr Val Glu Arg Lys Cys Cys Val Glu Cys Pro Pro  
    210                 215                 220                  
 
 
Cys Pro Ala Pro Pro Val Ala Gly Pro Ser Val Phe Leu Phe Pro Pro  
225                 230                 235                 240  
 
 
Lys Pro Lys Asp Thr Leu Met Ile Ser Arg Thr Pro Glu Val Thr Cys  
                245                 250                 255      
 
 
Val Val Val Asp Val Ser His Glu Asp Pro Glu Val Gln Phe Asn Trp  
            260                 265                 270          



 
 
Tyr Val Asp Gly Val Glu Val His Asn Ala Lys Thr Lys Pro Arg Glu  
        275                 280                 285              
 
 
Glu Gln Phe Asn Ser Thr Phe Arg Val Val Ser Val Leu Thr Val Val  
    290                 295                 300                  
 
 
His Gln Asp Trp Leu Asn Gly Lys Glu Tyr Lys Cys Lys Val Ser Asn  
305                 310                 315                 320  
 
 
Lys Gly Leu Pro Ala Pro Ile Glu Lys Thr Ile Ser Lys Thr Lys Gly  
                325                 330                 335      
 
 
Gln Pro Arg Glu Pro Gln Val Tyr Thr Leu Pro Pro Ser Arg Glu Glu  
            340                 345                 350          
 
 
Met Thr Lys Asn Gln Val Ser Leu Thr Cys Leu Val Lys Gly Phe Tyr  
        355                 360                 365              
 
 
Pro Ser Asp Ile Ala Val Glu Trp Glu Ser Asn Gly Gln Pro Glu Asn  
    370                 375                 380                  
 
 
Asn Tyr Lys Thr Thr Pro Pro Met Leu Asp Ser Asp Gly Ser Phe Phe  
385                 390                 395                 400  
 
 
Leu Tyr Ser Lys Leu Thr Val Asp Lys Ser Arg Trp Gln Gln Gly Asn  
                405                 410                 415      
 
 
Val Phe Ser Cys Ser Val Met His Glu Ala Leu His Asn His Tyr Thr  
            420                 425                 430          
 
 
Gln Lys Ser Leu Ser Leu Ser Pro Gly Lys  
        435                 440          
 
 
<210> 39 
<211> 116 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  



      polipéptido sintético" 
 
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (20)..(20) 
<223> /reemplace="I"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (38)..(38) 
<223> /reemplace="R"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (76)..(76) 
<223> /reemplace="A"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (77)..(77) 
<223> /reemplace="T"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (81)..(81) 
<223> /reemplace="L"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (83)..(83) 
<223> /reemplace="I"  
 
<220> 
<221> MISC_FEATURE 
<222> (1)..(116) 
<223> /nota="Los residuos de la variante dados en la secuencia  
      no tienen preferencia respecto a aquellos en las anotaciones para  
      las posiciones de la variante" 
 
<400> 39 
Glu Ile Gln Leu Val Gln Ser Gly Ala Glu Val Lys Lys Pro Gly Ala  
1               5                   10                  15       
 
 
Ser Val Lys Val Ser Cys Lys Ala Ser Gly Tyr Thr Phe Thr Asn Tyr  
            20                  25                  30           
 
 
Gly Met Asn Trp Val Lys Gln Ala Pro Gly Gln Gly Leu Lys Trp Met  
        35                  40                  45               
 
 
Gly Trp Ile Asn Thr Asn Thr Gly Glu Pro Thr Tyr Ala Glu Glu Phe  



    50                  55                  60                   
 
 
Lys Gly Arg Phe Thr Phe Thr Leu Asp Thr Ser Ile Ser Thr Ala Tyr  
65                  70                  75                  80   
 
 
Met Glu Leu Ser Ser Leu Arg Ser Glu Asp Thr Ala Val Tyr Tyr Cys  
                85                  90                  95       
 
 
Ala Arg Glu Gly Asp Ala Met Asp Tyr Trp Gly Gln Gly Thr Thr Val  
            100                 105                 110          
 
 
Thr Val Ser Ser  
        115      
 
 
<210> 40 
<211> 106 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (1)..(1) 
<223> /reemplace="D"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (3)..(3) 
<223> /reemplace="Q"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (9)..(9) 
<223> /reemplace="S"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (13)..(13) 
<223> /reemplace="A"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (15)..(15) 
<223> /reemplace="V"  



 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (17)..(17) 
<223> /reemplace="D"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (19)..(19) 
<223> /reemplace="V"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (21)..(21) 
<223> /reemplace="I"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (22)..(22) 
<223> /reemplace="T"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (41)..(41) 
<223> /reemplace="K"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (69)..(69) 
<223> /reemplace="S"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (71)..(71) 
<223> /reemplace="T"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (77)..(77) 
<223> /reemplace="M"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (78)..(78) 
<223> /reemplace="Q"  
 
<220> 
<221> VARIANTE  
<222> (84)..(84) 
<223> /reemplace="T" 
 
<220> 
<221> MISC_FEATURE 
<222> (1)..(106) 



<223> /nota="Los residuos de la variante dados en la secuencia  
      no tienen preferencia respecto a aquellos en las anotaciones para  
      las posiciones de la variante" 
 
<400> 40 
Glu Ile Val Leu Thr Gln Ser Pro Ala Thr Leu Ser Leu Ser Pro Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Glu Arg Ala Thr Leu Ser Cys Ser Ala Ser Ser Ser Val Ser Tyr Met  
            20                  25                  30           
 
 
His Trp Tyr Gln Gln Lys Pro Gly Gln Ala Pro Lys Arg Trp Ile Tyr  
        35                  40                  45               
 
 
Asp Thr Ser Lys Leu Ala Ser Gly Val Pro Ala Arg Phe Ser Gly Ser  
    50                  55                  60                   
 
 
Gly Ser Gly Thr Asp Tyr Ser Leu Thr Ile Ser Ser Leu Glu Pro Glu  
65                  70                  75                  80   
 
 
Asp Phe Ala Val Tyr Tyr Cys Gln Gln Trp Asn Ser Tyr Pro Phe Thr  
                85                  90                  95       
 
 
Phe Gly Gln Gly Thr Lys Leu Glu Ile Lys  
            100                 105      
 
 
<210> 41 
<211> 443 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 41 
Gln Val Gln Leu Val Gln Ser Gly Ala Glu Val Lys Lys Pro Gly Ala  
1               5                   10                  15       
 
 
Ser Val Lys Val Ser Cys Lys Ala Ser Gly Phe Ile Ile Lys Ala Thr  
            20                  25                  30           
 
 
Tyr Met His Trp Val Arg Gln Ala Pro Gly Gln Arg Leu Glu Trp Met  
        35                  40                  45               



 
 
Gly Arg Ile Asp Pro Ala Asn Gly Glu Thr Lys Tyr Asp Pro Lys Phe  
    50                  55                  60                   
 
 
Gln Val Arg Val Thr Ile Thr Ala Asp Thr Ser Ala Ser Thr Ala Tyr  
65                  70                  75                  80   
 
 
Met Glu Leu Ser Ser Leu Arg Ser Glu Asp Thr Ala Val Tyr Tyr Cys  
                85                  90                  95       
 
 
Ala Arg Tyr Ala Trp Tyr Phe Asp Val Trp Gly Gln Gly Thr Leu Val  
            100                 105                 110          
 
 
Thr Val Ser Ser Ala Ser Thr Lys Gly Pro Ser Val Phe Pro Leu Ala  
        115                 120                 125              
 
 
Pro Cys Ser Arg Ser Thr Ser Glu Ser Thr Ala Ala Leu Gly Cys Leu  
    130                 135                 140                  
 
 
Val Lys Asp Tyr Phe Pro Glu Pro Val Thr Val Ser Trp Asn Ser Gly  
145                 150                 155                 160  
 
 
Ala Leu Thr Ser Gly Val His Thr Phe Pro Ala Val Leu Gln Ser Ser  
                165                 170                 175      
 
 
Gly Leu Tyr Ser Leu Ser Ser Val Val Thr Val Pro Ser Ser Ser Leu  
            180                 185                 190          
 
 
Gly Thr Lys Thr Tyr Thr Cys Asn Val Asp His Lys Pro Ser Asn Thr  
        195                 200                 205              
 
 
Lys Val Asp Lys Arg Val Glu Ser Lys Tyr Gly Pro Pro Cys Pro Pro  
    210                 215                 220                  
 
 
Cys Pro Ala Pro Glu Phe Leu Gly Gly Pro Ser Val Phe Leu Phe Pro  
225                 230                 235                 240  
 
 
Pro Lys Pro Lys Asp Thr Leu Met Ile Ser Arg Thr Pro Glu Val Thr  
                245                 250                 255      
 
 



Cys Val Val Val Asp Val Ser Gln Glu Asp Pro Glu Val Gln Phe Asn  
            260                 265                 270          
 
 
Trp Tyr Val Asp Gly Val Glu Val His Asn Ala Lys Thr Lys Pro Arg  
        275                 280                 285              
 
 
Glu Glu Gln Phe Asn Ser Thr Tyr Arg Val Val Ser Val Leu Thr Val  
    290                 295                 300                  
 
 
Leu His Gln Asp Trp Leu Asn Gly Lys Glu Tyr Lys Cys Lys Val Ser  
305                 310                 315                 320  
 
 
Asn Lys Gly Leu Pro Ser Ser Ile Glu Lys Thr Ile Ser Lys Ala Lys  
                325                 330                 335      
 
 
Gly Gln Pro Arg Glu Pro Gln Val Tyr Thr Leu Pro Pro Ser Gln Glu  
            340                 345                 350          
 
 
Glu Met Thr Lys Asn Gln Val Ser Leu Thr Cys Leu Val Lys Gly Phe  
        355                 360                 365              
 
 
Tyr Pro Ser Asp Ile Ala Val Glu Trp Glu Ser Asn Gly Gln Pro Glu  
    370                 375                 380                  
 
 
Asn Asn Tyr Lys Thr Thr Pro Pro Val Leu Asp Ser Asp Gly Ser Phe  
385                 390                 395                 400  
 
 
Phe Leu Tyr Ser Arg Leu Thr Val Asp Lys Ser Arg Trp Gln Glu Gly  
                405                 410                 415      
 
 
Asn Val Phe Ser Cys Ser Val Met His Glu Ala Leu His Asn His Tyr  
            420                 425                 430          
 
 
Thr Gln Lys Ser Leu Ser Leu Ser Leu Gly Lys  
        435                 440              
 
 
<210> 42 
<211> 214 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 



<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 42 
Asp Ile Gln Met Thr Gln Ser Pro Ser Ser Leu Ser Ala Ser Val Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Asp Arg Val Thr Ile Thr Cys Arg Ala Ser Glu Asn Ile Tyr Ser Phe  
            20                  25                  30           
 
 
Leu Ala Trp Tyr Gln Gln Lys Pro Gly Lys Ala Pro Lys Leu Leu Ile  
        35                  40                  45               
 
 
Tyr His Ala Lys Thr Leu Ala Glu Gly Val Pro Ser Arg Phe Ser Gly  
    50                  55                  60                   
 
 
Ser Gly Ser Gly Thr Asp Phe Thr Leu Thr Ile Ser Ser Leu Gln Pro  
65                  70                  75                  80   
 
 
Glu Asp Phe Ala Thr Tyr Tyr Cys Gln His Tyr Tyr Gly Ser Pro Leu  
                85                  90                  95       
 
 
Thr Phe Gly Gln Gly Thr Lys Val Glu Ile Lys Arg Thr Val Ala Ala  
            100                 105                 110          
 
 
Pro Ser Val Phe Ile Phe Pro Pro Ser Asp Glu Gln Leu Lys Ser Gly  
        115                 120                 125              
 
 
Thr Ala Ser Val Val Cys Leu Leu Asn Asn Phe Tyr Pro Arg Glu Ala  
    130                 135                 140                  
 
 
Lys Val Gln Trp Lys Val Asp Asn Ala Leu Gln Ser Gly Asn Ser Gln  
145                 150                 155                 160  
 
 
Glu Ser Val Thr Glu Gln Asp Ser Lys Asp Ser Thr Tyr Ser Leu Ser  
                165                 170                 175      
 
 
Ser Thr Leu Thr Leu Ser Lys Ala Asp Tyr Glu Lys His Lys Val Tyr  
            180                 185                 190          
 
 
Ala Cys Glu Val Thr His Gln Gly Leu Ser Ser Pro Val Thr Lys Ser  



        195                 200                 205              
 
 
Phe Asn Arg Gly Glu Cys  
    210                  
 
 
<210> 43 
<211> 164 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 43 
Thr Pro Ala Pro Lys Ser Cys Pro Glu Arg His Tyr Trp Ala Gln Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Lys Leu Cys Cys Gln Met Cys Glu Pro Gly Thr Phe Leu Val Lys Asp  
            20                  25                  30           
 
 
Cys Asp Gln His Arg Lys Ala Ala Gln Cys Asp Pro Cys Ile Pro Gly  
        35                  40                  45               
 
 
Val Ser Phe Ser Pro Asp His His Thr Arg Pro His Cys Glu Ser Cys  
    50                  55                  60                   
 
 
Arg His Cys Asn Ser Gly Leu Leu Val Arg Asn Cys Thr Ile Thr Ala  
65                  70                  75                  80   
 
 
Asn Ala Glu Cys Ala Cys Arg Asn Gly Trp Gln Cys Arg Asp Lys Glu  
                85                  90                  95       
 
 
Cys Thr Glu Cys Asp Pro Leu Pro Asn Pro Ser Leu Thr Ala Arg Ser  
            100                 105                 110          
 
 
Ser Gln Ala Leu Ser Pro His Pro Gln Pro Thr His Leu Pro Tyr Val  
        115                 120                 125              
 
 
Ser Glu Met Leu Glu Ala Arg Thr Ala Gly His Met Gln Thr Leu Ala  
    130                 135                 140                  
 
 



Asp Phe Arg Gln Leu Pro Ala Arg Thr Leu Ser Thr His His His His  
145                 150                 155                 160  
 
 
His His His His  
                 
 
 
<210> 44 
<211> 224 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 44 
Glu Ile Gln Leu Val Gln Ser Gly Ala Glu Val Lys Lys Pro Gly Ala  
1               5                   10                  15       
 
 
Ser Val Lys Val Ser Cys Lys Ala Ser Gly Tyr Thr Phe Thr Asn Tyr  
            20                  25                  30           
 
 
Gly Met Asn Trp Val Lys Gln Ala Pro Gly Gln Gly Leu Lys Trp Met  
        35                  40                  45               
 
 
Gly Trp Ile Asn Thr Asn Thr Gly Glu Pro Thr Tyr Ala Glu Glu Phe  
    50                  55                  60                   
 
 
Lys Gly Arg Phe Thr Phe Thr Leu Asp Thr Ser Ile Ser Thr Ala Tyr  
65                  70                  75                  80   
 
 
Met Glu Leu Ser Ser Leu Arg Ser Glu Asp Thr Ala Val Tyr Tyr Cys  
                85                  90                  95       
 
 
Ala Arg Glu Gly Asp Ala Met Asp Tyr Trp Gly Gln Gly Thr Thr Val  
            100                 105                 110          
 
 
Thr Val Ser Ser Ala Ser Thr Lys Gly Pro Ser Val Phe Pro Leu Ala  
        115                 120                 125              
 
 
Pro Ser Ser Lys Ser Thr Ser Gly Gly Thr Ala Ala Leu Gly Cys Leu  
    130                 135                 140                  
 



 
Val Lys Asp Tyr Phe Pro Glu Pro Val Thr Val Ser Trp Asn Ser Gly  
145                 150                 155                 160  
 
 
Ala Leu Thr Ser Gly Val His Thr Phe Pro Ala Val Leu Gln Ser Ser  
                165                 170                 175      
 
 
Gly Leu Tyr Ser Leu Ser Ser Val Val Thr Val Pro Ser Ser Ser Leu  
            180                 185                 190          
 
 
Gly Thr Gln Thr Tyr Ile Cys Asn Val Asn His Lys Pro Ser Asn Thr  
        195                 200                 205              
 
 
Lys Val Asp Lys Lys Val Glu Pro Lys Ser Cys Asp Lys Thr His Thr  
    210                 215                 220                  
 
 
<210> 45 
<211> 213 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 45 
Glu Ile Val Leu Thr Gln Ser Pro Ala Thr Leu Ser Leu Ser Pro Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Glu Arg Ala Thr Leu Ser Cys Ser Ala Ser Ser Ser Val Ser Tyr Met  
            20                  25                  30           
 
 
His Trp Tyr Gln Gln Lys Pro Gly Gln Ala Pro Lys Arg Trp Ile Tyr  
        35                  40                  45               
 
 
Asp Thr Ser Lys Leu Ala Ser Gly Val Pro Ala Arg Phe Ser Gly Ser  
    50                  55                  60                   
 
 
Gly Ser Gly Thr Asp Tyr Ser Leu Thr Ile Ser Ser Leu Glu Pro Glu  
65                  70                  75                  80   
 
 
Asp Phe Ala Val Tyr Tyr Cys Gln Gln Trp Asn Ser Tyr Pro Phe Thr  
                85                  90                  95       



 
 
Phe Gly Gln Gly Thr Lys Leu Glu Ile Lys Arg Thr Val Ala Ala Pro  
            100                 105                 110          
 
 
Ser Val Phe Ile Phe Pro Pro Ser Asp Glu Gln Leu Lys Ser Gly Thr  
        115                 120                 125              
 
 
Ala Ser Val Val Cys Leu Leu Asn Asn Phe Tyr Pro Arg Glu Ala Lys  
    130                 135                 140                  
 
 
Val Gln Trp Lys Val Asp Asn Ala Leu Gln Ser Gly Asn Ser Gln Glu  
145                 150                 155                 160  
 
 
Ser Val Thr Glu Gln Asp Ser Lys Asp Ser Thr Tyr Ser Leu Ser Ser  
                165                 170                 175      
 
 
Thr Leu Thr Leu Ser Lys Ala Asp Tyr Glu Lys His Lys Val Tyr Ala  
            180                 185                 190          
 
 
Cys Glu Val Thr His Gln Gly Leu Ser Ser Pro Val Thr Lys Ser Phe  
        195                 200                 205              
 
 
Asn Arg Gly Glu Cys  
    210              
 
 
<210> 46 
<211> 708 
<212> ADN 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polinucleótido sintético" 
 
<400> 46 
atggacatgc gggtgccagc tcagctgctg ggcctgctgc tgctgtggct gagaggcgcc       
60 
 
agatgcgaga tcgtgctgac ccagtccccc gccaccctgt ctctgagccc tggcgagaga      
120 
 
gccaccctga gctgctccgc ctcctcctcc gtgtcctaca tgcactggta tcagcagaag      
180 
 



cccggccagg cccccaagcg gtggatctac gacacctcca agctggcctc cggcgtgccc      
240 
 
gccagattct ccggctctgg ctctggcacc gactactccc tgaccatctc cagcctggaa      
300 
 
cccgaggact tcgccgtgta ctactgccag cagtggaact cctacccctt caccttcggc      
360 
 
cagggcacca agctggaaat caagcgtacg gtggctgcac catctgtctt catcttcccg      
420 
 
ccatctgatg agcagttgaa atctggaact gcctctgttg tgtgcctgct gaataacttc      
480 
 
tatcccagag aggccaaagt acagtggaag gtggataacg ccctccaatc gggtaactcc      
540 
 
caggagagtg tcacagagca ggacagcaag gacagcacct acagcctcag cagcaccctg      
600 
 
acgctgagca aagcagacta cgagaaacac aaagtctacg cctgcgaagt cacccatcag      
660 
 
ggcctgagct cgcccgtcac aaagagcttc aacaggggag agtgttga                   
708 
 
 
<210> 47 
<211> 1398 
<212> ADN 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polinucleótido sintético" 
 
<400> 47 
atgggctcca ccgccatcct gggactgctg ctggctgtgc tgcagggcgt gtgcgccgag       
60 
 
atccagctgg tgcagtctgg cgccgaagtg aagaaacctg gcgcctccgt gaaggtgtcc      
120 
 
tgcaaggcct ccggctacac cttcaccaac tacggcatga actgggtgaa acaggcccca      
180 
 
ggccagggcc tgaagtggat gggctggatc aacaccaaca ccggcgagcc cacctacgcc      
240 
 
gaagagttca agggccggtt caccttcacc ctggacacct ccatctccac cgcctacatg      
300 
 



gaactgtcct ccctgcggag cgaggacacc gccgtgtact actgcgcccg agagggcgac      
360 
 
gccatggact attggggcca gggcacaacc gtgaccgtgt cctccgctag caccaagggc      
420 
 
ccatcggtct tccccctggc accctcctcc aagagcacct ctgggggcac agcggccctg      
480 
 
ggctgcctgg tcaaggacta cttccccgaa ccggtgacgg tgtcgtggaa ctcaggcgcc      
540 
 
ctgaccagcg gcgtgcacac cttcccggcc gtcctacagt cctcaggact ctactccctc      
600 
 
agcagcgtgg tgaccgtgcc ctccagcagc ttgggcaccc agacctacat ctgcaacgtg      
660 
 
aatcacaagc ccagcaacac caaggtggac aagaaggttg agcccaaatc ttgtgacaaa      
720 
 
actcacacat gcccaccgtg cccagcacct gaactcctgg ggggaccgtc agtcttcctc      
780 
 
ttccccccaa aacccaagga caccctcatg atctcccgga cccctgaggt cacatgcgtg      
840 
 
gtggtggacg tgagccacga agaccctgag gtcaagttca actggtacgt ggacggcgtg      
900 
 
gaggtgcata atgccaagac aaagccgcgg gaggagcagt acaacagcac gtaccgtgtg      
960 
 
gtcagcgtcc tcaccgtcct gcaccaggac tggctgaatg gcaaggagta caagtgcaag     
1020 
 
gtctccaaca aagccctccc agcccccatc gagaaaacca tctccaaagc caaagggcag     
1080 
 
ccccgagaac cacaggtgta caccctgccc ccatcccggg acgagctgac caagaaccag     
1140 
 
gtcagcctga cctgcctggt caaaggcttc tatcccagcg acatcgccgt ggagtgggag     
1200 
 
agcaatgggc agccggagaa caactacaag accacgcctc ccgtgctgga ctccgacggc     
1260 
 
tccttcttcc tctacagcaa gctcaccgtg gacaagagca ggtggcagca ggggaacgtc     
1320 
 
ttctcatgct ccgtgatgca tgaggctctg cacaaccact acacgcagaa gagcctctcc     
1380 
 



ctgtctccgg gtaaatga                                                   
1398 
 
 
<210> 48 
<211> 218 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 48 
Glu Ile Val Leu Thr Gln Ser Pro Ala Thr Leu Ser Leu Ser Pro Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Glu Arg Ala Thr Leu Ser Cys Arg Ala Ser Lys Gly Val Ser Thr Ser  
            20                  25                  30           
 
 
Gly Tyr Ser Tyr Leu His Trp Tyr Gln Gln Lys Pro Gly Gln Ala Pro  
        35                  40                  45               
 
 
Arg Leu Leu Ile Tyr Leu Ala Ser Tyr Leu Glu Ser Gly Val Pro Ala  
    50                  55                  60                   
 
 
Arg Phe Ser Gly Ser Gly Ser Gly Thr Asp Phe Thr Leu Thr Ile Ser  
65                  70                  75                  80   
 
 
Ser Leu Glu Pro Glu Asp Phe Ala Val Tyr Tyr Cys Gln His Ser Arg  
                85                  90                  95       
 
 
Asp Leu Pro Leu Thr Phe Gly Gly Gly Thr Lys Val Glu Ile Lys Arg  
            100                 105                 110          
 
 
Thr Val Ala Ala Pro Ser Val Phe Ile Phe Pro Pro Ser Asp Glu Gln  
        115                 120                 125              
 
 
Leu Lys Ser Gly Thr Ala Ser Val Val Cys Leu Leu Asn Asn Phe Tyr  
    130                 135                 140                  
 
 
Pro Arg Glu Ala Lys Val Gln Trp Lys Val Asp Asn Ala Leu Gln Ser  
145                 150                 155                 160  
 



 
Gly Asn Ser Gln Glu Ser Val Thr Glu Gln Asp Ser Lys Asp Ser Thr  
                165                 170                 175      
 
 
Tyr Ser Leu Ser Ser Thr Leu Thr Leu Ser Lys Ala Asp Tyr Glu Lys  
            180                 185                 190          
 
 
His Lys Val Tyr Ala Cys Glu Val Thr His Gln Gly Leu Ser Ser Pro  
        195                 200                 205              
 
 
Val Thr Lys Ser Phe Asn Arg Gly Glu Cys  
    210                 215              
 
 
<210> 49 
<211> 5 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      péptido sintético" 
 
<400> 49 
Asn Tyr Tyr Met Tyr  
1               5    
 
 
<210> 50 
<211> 17 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      péptido sintético" 
 
<400> 50 
Gly Ile Asn Pro Ser Asn Gly Gly Thr Asn Phe Asn Glu Lys Phe Lys  
1               5                   10                  15       
 
 
Asn  
     
 
 
<210> 51 
<211> 11 
<212> PRT 



<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      péptido sintético" 
 
<400> 51 
Arg Asp Tyr Arg Phe Asp Met Gly Phe Asp Tyr  
1               5                   10       
 
 
<210> 52 
<211> 120 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 52 
Gln Val Gln Leu Val Gln Ser Gly Val Glu Val Lys Lys Pro Gly Ala  
1               5                   10                  15       
 
 
Ser Val Lys Val Ser Cys Lys Ala Ser Gly Tyr Thr Phe Thr Asn Tyr  
            20                  25                  30           
 
 
Tyr Met Tyr Trp Val Arg Gln Ala Pro Gly Gln Gly Leu Glu Trp Met  
        35                  40                  45               
 
 
Gly Gly Ile Asn Pro Ser Asn Gly Gly Thr Asn Phe Asn Glu Lys Phe  
    50                  55                  60                   
 
 
Lys Asn Arg Val Thr Leu Thr Thr Asp Ser Ser Thr Thr Thr Ala Tyr  
65                  70                  75                  80   
 
 
Met Glu Leu Lys Ser Leu Gln Phe Asp Asp Thr Ala Val Tyr Tyr Cys  
                85                  90                  95       
 
 
Ala Arg Arg Asp Tyr Arg Phe Asp Met Gly Phe Asp Tyr Trp Gly Gln  
            100                 105                 110          
 
 
Gly Thr Thr Val Thr Val Ser Ser  
        115                 120  
 



 
<210> 53 
<211> 447 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 53 
Gln Val Gln Leu Val Gln Ser Gly Val Glu Val Lys Lys Pro Gly Ala  
1               5                   10                  15       
 
 
Ser Val Lys Val Ser Cys Lys Ala Ser Gly Tyr Thr Phe Thr Asn Tyr  
            20                  25                  30           
 
 
Tyr Met Tyr Trp Val Arg Gln Ala Pro Gly Gln Gly Leu Glu Trp Met  
        35                  40                  45               
 
 
Gly Gly Ile Asn Pro Ser Asn Gly Gly Thr Asn Phe Asn Glu Lys Phe  
    50                  55                  60                   
 
 
Lys Asn Arg Val Thr Leu Thr Thr Asp Ser Ser Thr Thr Thr Ala Tyr  
65                  70                  75                  80   
 
 
Met Glu Leu Lys Ser Leu Gln Phe Asp Asp Thr Ala Val Tyr Tyr Cys  
                85                  90                  95       
 
 
Ala Arg Arg Asp Tyr Arg Phe Asp Met Gly Phe Asp Tyr Trp Gly Gln  
            100                 105                 110          
 
 
Gly Thr Thr Val Thr Val Ser Ser Ala Ser Thr Lys Gly Pro Ser Val  
        115                 120                 125              
 
 
Phe Pro Leu Ala Pro Cys Ser Arg Ser Thr Ser Glu Ser Thr Ala Ala  
    130                 135                 140                  
 
 
Leu Gly Cys Leu Val Lys Asp Tyr Phe Pro Glu Pro Val Thr Val Ser  
145                 150                 155                 160  
 
 
Trp Asn Ser Gly Ala Leu Thr Ser Gly Val His Thr Phe Pro Ala Val  
                165                 170                 175      



 
 
Leu Gln Ser Ser Gly Leu Tyr Ser Leu Ser Ser Val Val Thr Val Pro  
            180                 185                 190          
 
 
Ser Ser Ser Leu Gly Thr Lys Thr Tyr Thr Cys Asn Val Asp His Lys  
        195                 200                 205              
 
 
Pro Ser Asn Thr Lys Val Asp Lys Arg Val Glu Ser Lys Tyr Gly Pro  
    210                 215                 220                  
 
 
Pro Cys Pro Pro Cys Pro Ala Pro Glu Phe Leu Gly Gly Pro Ser Val  
225                 230                 235                 240  
 
 
Phe Leu Phe Pro Pro Lys Pro Lys Asp Thr Leu Met Ile Ser Arg Thr  
                245                 250                 255      
 
 
Pro Glu Val Thr Cys Val Val Val Asp Val Ser Gln Glu Asp Pro Glu  
            260                 265                 270          
 
 
Val Gln Phe Asn Trp Tyr Val Asp Gly Val Glu Val His Asn Ala Lys  
        275                 280                 285              
 
 
Thr Lys Pro Arg Glu Glu Gln Phe Asn Ser Thr Tyr Arg Val Val Ser  
    290                 295                 300                  
 
 
Val Leu Thr Val Leu His Gln Asp Trp Leu Asn Gly Lys Glu Tyr Lys  
305                 310                 315                 320  
 
 
Cys Lys Val Ser Asn Lys Gly Leu Pro Ser Ser Ile Glu Lys Thr Ile  
                325                 330                 335      
 
 
Ser Lys Ala Lys Gly Gln Pro Arg Glu Pro Gln Val Tyr Thr Leu Pro  
            340                 345                 350          
 
 
Pro Ser Gln Glu Glu Met Thr Lys Asn Gln Val Ser Leu Thr Cys Leu  
        355                 360                 365              
 
 
Val Lys Gly Phe Tyr Pro Ser Asp Ile Ala Val Glu Trp Glu Ser Asn  
    370                 375                 380                  
 
 



Gly Gln Pro Glu Asn Asn Tyr Lys Thr Thr Pro Pro Val Leu Asp Ser  
385                 390                 395                 400  
 
 
Asp Gly Ser Phe Phe Leu Tyr Ser Arg Leu Thr Val Asp Lys Ser Arg  
                405                 410                 415      
 
 
Trp Gln Glu Gly Asn Val Phe Ser Cys Ser Val Met His Glu Ala Leu  
            420                 425                 430          
 
 
His Asn His Tyr Thr Gln Lys Ser Leu Ser Leu Ser Leu Gly Lys  
        435                 440                 445          
 
 
<210> 54 
<211> 11 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      péptido sintético" 
 
<400> 54 
Arg Ala Ser Gln Ser Val Ser Ser Tyr Leu Ala  
1               5                   10       
 
 
<210> 55 
<211> 7 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      péptido sintético" 
 
<400> 55 
Asp Ala Ser Asn Arg Ala Thr  
1               5            
 
 
<210> 56 
<211> 9 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  



      péptido sintético" 
 
<400> 56 
Gln Gln Ser Ser Asn Trp Pro Arg Thr  
1               5                    
 
 
<210> 57 
<211> 107 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 57 
Glu Ile Val Leu Thr Gln Ser Pro Ala Thr Leu Ser Leu Ser Pro Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Glu Arg Ala Thr Leu Ser Cys Arg Ala Ser Gln Ser Val Ser Ser Tyr  
            20                  25                  30           
 
 
Leu Ala Trp Tyr Gln Gln Lys Pro Gly Gln Ala Pro Arg Leu Leu Ile  
        35                  40                  45               
 
 
Tyr Asp Ala Ser Asn Arg Ala Thr Gly Ile Pro Ala Arg Phe Ser Gly  
    50                  55                  60                   
 
 
Ser Gly Ser Gly Thr Asp Phe Thr Leu Thr Ile Ser Ser Leu Glu Pro  
65                  70                  75                  80   
 
 
Glu Asp Phe Ala Val Tyr Tyr Cys Gln Gln Ser Ser Asn Trp Pro Arg  
                85                  90                  95       
 
 
Thr Phe Gly Gln Gly Thr Lys Val Glu Ile Lys  
            100                 105          
 
 
<210> 58 
<211> 214 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  



      polipéptido sintético" 
 
<400> 58 
Glu Ile Val Leu Thr Gln Ser Pro Ala Thr Leu Ser Leu Ser Pro Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Glu Arg Ala Thr Leu Ser Cys Arg Ala Ser Gln Ser Val Ser Ser Tyr  
            20                  25                  30           
 
 
Leu Ala Trp Tyr Gln Gln Lys Pro Gly Gln Ala Pro Arg Leu Leu Ile  
        35                  40                  45               
 
 
Tyr Asp Ala Ser Asn Arg Ala Thr Gly Ile Pro Ala Arg Phe Ser Gly  
    50                  55                  60                   
 
 
Ser Gly Ser Gly Thr Asp Phe Thr Leu Thr Ile Ser Ser Leu Glu Pro  
65                  70                  75                  80   
 
 
Glu Asp Phe Ala Val Tyr Tyr Cys Gln Gln Ser Ser Asn Trp Pro Arg  
                85                  90                  95       
 
 
Thr Phe Gly Gln Gly Thr Lys Val Glu Ile Lys Arg Thr Val Ala Ala  
            100                 105                 110          
 
 
Pro Ser Val Phe Ile Phe Pro Pro Ser Asp Glu Gln Leu Lys Ser Gly  
        115                 120                 125              
 
 
Thr Ala Ser Val Val Cys Leu Leu Asn Asn Phe Tyr Pro Arg Glu Ala  
    130                 135                 140                  
 
 
Lys Val Gln Trp Lys Val Asp Asn Ala Leu Gln Ser Gly Asn Ser Gln  
145                 150                 155                 160  
 
 
Glu Ser Val Thr Glu Gln Asp Ser Lys Asp Ser Thr Tyr Ser Leu Ser  
                165                 170                 175      
 
 
Ser Thr Leu Thr Leu Ser Lys Ala Asp Tyr Glu Lys His Lys Val Tyr  
            180                 185                 190          
 
 
Ala Cys Glu Val Thr His Gln Gly Leu Ser Ser Pro Val Thr Lys Ser  
        195                 200                 205              
 



 
Phe Asn Arg Gly Glu Cys  
    210                  
 
 
<210> 59 
<211> 5 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      péptido sintético" 
 
<400> 59 
Asn Ser Gly Met His  
1               5    
 
 
<210> 60 
<211> 17 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      péptido sintético" 
 
<400> 60 
Val Ile Trp Tyr Asp Gly Ser Lys Arg Tyr Tyr Ala Asp Ser Val Lys  
1               5                   10                  15       
 
 
Gly  
     
 
 
<210> 61 
<211> 4 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      péptido sintético" 
 
<400> 61 
Asn Asp Asp Tyr  
1                
 
 



<210> 62 
<211> 113 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 62 
Gln Val Gln Leu Val Glu Ser Gly Gly Gly Val Val Gln Pro Gly Arg  
1               5                   10                  15       
 
 
Ser Leu Arg Leu Asp Cys Lys Ala Ser Gly Ile Thr Phe Ser Asn Ser  
            20                  25                  30           
 
 
Gly Met His Trp Val Arg Gln Ala Pro Gly Lys Gly Leu Glu Trp Val  
        35                  40                  45               
 
 
Ala Val Ile Trp Tyr Asp Gly Ser Lys Arg Tyr Tyr Ala Asp Ser Val  
    50                  55                  60                   
 
 
Lys Gly Arg Phe Thr Ile Ser Arg Asp Asn Ser Lys Asn Thr Leu Phe  
65                  70                  75                  80   
 
 
Leu Gln Met Asn Ser Leu Arg Ala Glu Asp Thr Ala Val Tyr Tyr Cys  
                85                  90                  95       
 
 
Ala Thr Asn Asp Asp Tyr Trp Gly Gln Gly Thr Leu Val Thr Val Ser  
            100                 105                 110          
 
 
Ser  
     
 
 
<210> 63 
<211> 440 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 63 



Gln Val Gln Leu Val Glu Ser Gly Gly Gly Val Val Gln Pro Gly Arg  
1               5                   10                  15       
 
 
Ser Leu Arg Leu Asp Cys Lys Ala Ser Gly Ile Thr Phe Ser Asn Ser  
            20                  25                  30           
 
 
Gly Met His Trp Val Arg Gln Ala Pro Gly Lys Gly Leu Glu Trp Val  
        35                  40                  45               
 
 
Ala Val Ile Trp Tyr Asp Gly Ser Lys Arg Tyr Tyr Ala Asp Ser Val  
    50                  55                  60                   
 
 
Lys Gly Arg Phe Thr Ile Ser Arg Asp Asn Ser Lys Asn Thr Leu Phe  
65                  70                  75                  80   
 
 
Leu Gln Met Asn Ser Leu Arg Ala Glu Asp Thr Ala Val Tyr Tyr Cys  
                85                  90                  95       
 
 
Ala Thr Asn Asp Asp Tyr Trp Gly Gln Gly Thr Leu Val Thr Val Ser  
            100                 105                 110          
 
 
Ser Ala Ser Thr Lys Gly Pro Ser Val Phe Pro Leu Ala Pro Cys Ser  
        115                 120                 125              
 
 
Arg Ser Thr Ser Glu Ser Thr Ala Ala Leu Gly Cys Leu Val Lys Asp  
    130                 135                 140                  
 
 
Tyr Phe Pro Glu Pro Val Thr Val Ser Trp Asn Ser Gly Ala Leu Thr  
145                 150                 155                 160  
 
 
Ser Gly Val His Thr Phe Pro Ala Val Leu Gln Ser Ser Gly Leu Tyr  
                165                 170                 175      
 
 
Ser Leu Ser Ser Val Val Thr Val Pro Ser Ser Ser Leu Gly Thr Lys  
            180                 185                 190          
 
 
Thr Tyr Thr Cys Asn Val Asp His Lys Pro Ser Asn Thr Lys Val Asp  
        195                 200                 205              
 
 
Lys Arg Val Glu Ser Lys Tyr Gly Pro Pro Cys Pro Pro Cys Pro Ala  
    210                 215                 220                  



 
 
Pro Glu Phe Leu Gly Gly Pro Ser Val Phe Leu Phe Pro Pro Lys Pro  
225                 230                 235                 240  
 
 
Lys Asp Thr Leu Met Ile Ser Arg Thr Pro Glu Val Thr Cys Val Val  
                245                 250                 255      
 
 
Val Asp Val Ser Gln Glu Asp Pro Glu Val Gln Phe Asn Trp Tyr Val  
            260                 265                 270          
 
 
Asp Gly Val Glu Val His Asn Ala Lys Thr Lys Pro Arg Glu Glu Gln  
        275                 280                 285              
 
 
Phe Asn Ser Thr Tyr Arg Val Val Ser Val Leu Thr Val Leu His Gln  
    290                 295                 300                  
 
 
Asp Trp Leu Asn Gly Lys Glu Tyr Lys Cys Lys Val Ser Asn Lys Gly  
305                 310                 315                 320  
 
 
Leu Pro Ser Ser Ile Glu Lys Thr Ile Ser Lys Ala Lys Gly Gln Pro  
                325                 330                 335      
 
 
Arg Glu Pro Gln Val Tyr Thr Leu Pro Pro Ser Gln Glu Glu Met Thr  
            340                 345                 350          
 
 
Lys Asn Gln Val Ser Leu Thr Cys Leu Val Lys Gly Phe Tyr Pro Ser  
        355                 360                 365              
 
 
Asp Ile Ala Val Glu Trp Glu Ser Asn Gly Gln Pro Glu Asn Asn Tyr  
    370                 375                 380                  
 
 
Lys Thr Thr Pro Pro Val Leu Asp Ser Asp Gly Ser Phe Phe Leu Tyr  
385                 390                 395                 400  
 
 
Ser Arg Leu Thr Val Asp Lys Ser Arg Trp Gln Glu Gly Asn Val Phe  
                405                 410                 415      
 
 
Ser Cys Ser Val Met His Glu Ala Leu His Asn His Tyr Thr Gln Lys  
            420                 425                 430          
 
 



Ser Leu Ser Leu Ser Leu Gly Lys  
        435                 440  
 
 
<210> 64 
<211> 76 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 64 
Gln Val Gln Leu Val Gln Ser Gly Ala Glu Val Lys Lys Pro Gly Ala  
1               5                   10                  15       
 
 
Ser Val Lys Val Ser Cys Lys Ala Ser Gly Tyr Thr Phe Thr Trp Val  
            20                  25                  30           
 
 
Arg Gln Ala Pro Gly Gln Gly Leu Glu Trp Met Gly Arg Val Thr Met  
        35                  40                  45               
 
 
Thr Arg Asp Thr Ser Ile Ser Thr Ala Tyr Met Glu Leu Ser Arg Leu  
    50                  55                  60                   
 
 
Arg Ser Asp Asp Thr Ala Val Tyr Tyr Cys Ala Arg  
65                  70                  75       
 
 
<210> 65 
<211> 76 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 65 
Gln Val Gln Leu Val Gln Ser Gly Ala Glu Val Lys Lys Pro Gly Ala  
1               5                   10                  15       
 
 
Ser Val Lys Val Ser Cys Lys Ala Ser Gly Tyr Thr Phe Thr Trp Val  
            20                  25                  30           
 
 



Arg Gln Ala Pro Gly Gln Gly Leu Glu Trp Met Gly Arg Val Thr Met  
        35                  40                  45               
 
 
Thr Arg Asp Thr Ser Thr Ser Thr Val Tyr Met Glu Leu Ser Ser Leu  
    50                  55                  60                   
 
 
Arg Ser Glu Asp Thr Ala Val Tyr Tyr Cys Ala Arg  
65                  70                  75       
 
 
<210> 66 
<211> 70 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 66 
Asp Ile Gln Met Thr Gln Ser Pro Ser Ser Leu Ser Ala Ser Val Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Asp Arg Val Thr Ile Thr Cys Trp Tyr Gln Gln Lys Pro Gly Lys Ala  
            20                  25                  30           
 
 
Pro Lys Leu Leu Ile Tyr Gly Val Pro Ser Arg Phe Ser Gly Ser Gly  
        35                  40                  45               
 
 
Ser Gly Thr Asp Phe Thr Leu Thr Ile Ser Ser Leu Gln Pro Glu Asp  
    50                  55                  60                   
 
 
Phe Ala Thr Tyr Tyr Cys  
65                  70   
 
 
<210> 67 
<211> 70 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 67 



Glu Ile Val Leu Thr Gln Ser Pro Ala Thr Leu Ser Leu Ser Pro Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Glu Arg Ala Thr Leu Ser Cys Trp Tyr Gln Gln Lys Pro Gly Gln Ala  
            20                  25                  30           
 
 
Pro Arg Leu Leu Ile Tyr Gly Ile Pro Ala Arg Phe Ser Gly Ser Gly  
        35                  40                  45               
 
 
Ser Gly Thr Asp Phe Thr Leu Thr Ile Ser Ser Leu Glu Pro Glu Asp  
    50                  55                  60                   
 
 
Phe Ala Val Tyr Tyr Cys  
65                  70   
 
 
<210> 68 
<211> 5 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      péptido sintético" 
 
<400> 68 
Val Val Val Pro Pro  
1               5    
 
 
<210> 69 
<211> 10 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      péptido sintético" 
 
<400> 69 
His His His His His His His His His Gly  
1               5                   10   
 
 
<210> 70 
<211> 83 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 



 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 70 
Ser Cys Pro Glu Arg His Tyr Trp Ala Gln Gly Lys Leu Cys Cys Gln  
1               5                   10                  15       
 
 
Met Cys Glu Pro Gly Thr Phe Leu Val Lys Asp Cys Asp Gln His Arg  
            20                  25                  30           
 
 
Lys Ala Ala Gln Cys Asp Pro Cys Ile Pro Gly Val Ser Phe Ser Pro  
        35                  40                  45               
 
 
Asp His His Thr Arg Pro His Cys Glu Ser Cys Arg His Cys Asn Ser  
    50                  55                  60                   
 
 
Gly Leu Leu Val Arg Asn Cys Thr Ile Thr Ala Asn Ala Glu Cys Ala  
65                  70                  75                  80   
 
 
Cys Arg Asn  
             
 
 
<210> 71 
<211> 7 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      péptido sintético" 
 
<400> 71 
Asp Lys Glu Cys Thr Glu Cys  
1               5            
 
 
<210> 72 
<211> 212 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  



      polipéptido sintético" 
 
<400> 72 
Glu Ile Val Leu Thr Gln Ser Pro Ala Thr Leu Ser Leu Ser Pro Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Glu Arg Ala Thr Leu Ser Cys Ser Ala Ser Ser Ser Val Ser Tyr Met  
            20                  25                  30           
 
 
His Trp Tyr Gln Gln Lys Pro Gly Gln Ala Pro Lys Arg Trp Ile Tyr  
        35                  40                  45               
 
 
Asp Thr Ser Lys Leu Ala Ser Gly Val Pro Ala Arg Phe Ser Gly Ser  
    50                  55                  60                   
 
 
Gly Ser Gly Thr Asp Tyr Ser Leu Thr Ile Ser Ser Leu Glu Pro Glu  
65                  70                  75                  80   
 
 
Asp Phe Ala Val Tyr Tyr Cys Gln Gln Trp Asn Ser Tyr Pro Phe Thr  
                85                  90                  95       
 
 
Phe Gly Gln Gly Thr Lys Leu Glu Ile Lys Arg Thr Val Ala Ala Pro  
            100                 105                 110          
 
 
Ser Val Phe Ile Phe Pro Pro Ser Asp Glu Gln Leu Lys Ser Gly Thr  
        115                 120                 125              
 
 
Ala Ser Val Val Cys Leu Leu Asn Asn Phe Tyr Pro Arg Glu Ala Lys  
    130                 135                 140                  
 
 
Val Gln Trp Lys Val Asp Asn Ala Leu Gln Ser Gly Asn Ser Gln Glu  
145                 150                 155                 160  
 
 
Ser Val Thr Glu Gln Asp Ser Lys Asp Ser Thr Tyr Ser Leu Ser Ser  
                165                 170                 175      
 
 
Thr Leu Thr Leu Ser Lys Ala Asp Tyr Glu Lys His Lys Val Tyr Ala  
            180                 185                 190          
 
 
Cys Glu Val Thr His Gln Gly Leu Ser Ser Pro Val Thr Lys Ser Phe  
        195                 200                 205              
 



 
Asn Arg Gly Glu  
    210          
 
 
<210> 73 
<211> 131 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 73 
Glu Ile Gln Leu Val Gln Ser Gly Ala Glu Val Lys Lys Pro Gly Ala  
1               5                   10                  15       
 
 
Ser Val Lys Val Ser Cys Lys Ala Ser Gly Tyr Thr Phe Thr Asn Tyr  
            20                  25                  30           
 
 
Gly Met Asn Trp Val Lys Gln Ala Pro Gly Gln Gly Leu Lys Trp Met  
        35                  40                  45               
 
 
Gly Trp Ile Asn Thr Asn Thr Gly Glu Pro Thr Tyr Ala Glu Glu Phe  
    50                  55                  60                   
 
 
Lys Gly Arg Phe Thr Phe Thr Leu Asp Thr Ser Ile Ser Thr Ala Tyr  
65                  70                  75                  80   
 
 
Met Glu Leu Ser Ser Leu Arg Ser Glu Asp Thr Ala Val Tyr Tyr Cys  
                85                  90                  95       
 
 
Ala Arg Glu Gly Asp Ala Met Asp Tyr Trp Gly Gln Gly Thr Thr Val  
            100                 105                 110          
 
 
Thr Val Ser Ser Ala Ser Thr Lys Gly Pro Ser Val Phe Pro Leu Ala  
        115                 120                 125              
 
 
Pro Ser Ser  
    130      
 
 
<210> 74 
<211> 81 



<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 74 
Gly Thr Ala Ala Leu Gly Cys Leu Val Lys Asp Tyr Phe Pro Glu Pro  
1               5                   10                  15       
 
 
Val Thr Val Ser Trp Asn Ser Gly Ala Leu Thr Ser Gly Val His Thr  
            20                  25                  30           
 
 
Phe Pro Ala Val Leu Gln Ser Ser Gly Leu Tyr Ser Leu Ser Ser Val  
        35                  40                  45               
 
 
Val Thr Val Pro Ser Ser Ser Leu Gly Thr Gln Thr Tyr Ile Cys Asn  
    50                  55                  60                   
 
 
Val Asn His Lys Pro Ser Asn Thr Lys Val Asp Lys Lys Val Glu Pro  
65                  70                  75                  80   
 
 
Lys  
     
 
 
<210> 75 
<211> 15 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      péptido sintético" 
 
<400> 75 
Arg Ala Ser Lys Gly Val Ser Thr Ser Gly Tyr Ser Tyr Leu His  
1               5                   10                  15   
 
 
<210> 76 
<211> 7 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 



<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      péptido sintético" 
 
<400> 76 
Leu Ala Ser Tyr Leu Glu Ser  
1               5            
 
 
<210> 77 
<211> 9 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      péptido sintético" 
 
<400> 77 
Gln His Ser Arg Asp Leu Pro Leu Thr  
1               5                    
 
 
<210> 78 
<211> 111 
<212> PRT 
<213> Secuencia Artificial 
 
<220> 
<221> fuente 
<223> /nota="Descripción de la Secuencia Artificial:  
      polipéptido sintético" 
 
<400> 78 
Glu Ile Val Leu Thr Gln Ser Pro Ala Thr Leu Ser Leu Ser Pro Gly  
1               5                   10                  15       
 
 
Glu Arg Ala Thr Leu Ser Cys Arg Ala Ser Lys Gly Val Ser Thr Ser  
            20                  25                  30           
 
 
Gly Tyr Ser Tyr Leu His Trp Tyr Gln Gln Lys Pro Gly Gln Ala Pro  
        35                  40                  45               
 
 
Arg Leu Leu Ile Tyr Leu Ala Ser Tyr Leu Glu Ser Gly Val Pro Ala  
    50                  55                  60                   
 
 
Arg Phe Ser Gly Ser Gly Ser Gly Thr Asp Phe Thr Leu Thr Ile Ser  
65                  70                  75                  80   
 



 
Ser Leu Glu Pro Glu Asp Phe Ala Val Tyr Tyr Cys Gln His Ser Arg  
                85                  90                  95       
 
 
Asp Leu Pro Leu Thr Phe Gly Gly Gly Thr Lys Val Glu Ile Lys  
            100                 105                 110      
 
 


