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Señora 

Edna Marcela Ramírez Orozco 

Directora de Nuevas Creaciones 

Superintendencia de Industria y Comercio 

E.  S.  D. 

 

 

Referencia: Solicitud de Patente PCT denominada Eritropoyetina 

Humana Modificada. 

 

Asunto: Respuesta al Requerimiento No. 6461 del 29 de abril de 2021. 

 

Expediente No. NC2021/0004447 

 

 

Juan Carlos Cuesta Quintero, mayor de edad, identificado como aparece al pie de mí 

firma, obrando en mi calidad de apoderado de la Universidad Nacional del Litoral, 

Consejo Nacional de Investigaciones Científicas y Técnicas (CONICET) y 

Universidad Nacional de General San Martín, en atención al Requerimiento No. 6461 

del 29 de abril de 2021, aporto lo siguiente: 

 

1. Cesión: 

 

Se informa a este Despacho que el día 9 de abril de 2019, se presentó la declaración 

realizada bajo la Regla 4.17 (ii) del Tratado de Cooperación en Materia de Patentes. 

 

No obstante lo anterior, aportamos nuevamente el documento exigido por parte de este 

Despacho. 

 

2. Reivindicaciones: 

 

Es importante manifestar a este Despacho que con el documento de Descripción 

presentado dentro de la solicitud inicial se acompañaron las 26 reivindicaciones que hace 

parte del capítulo reivindicatorio original presentado a nivel internacional. 

 

En virtud de introducir el capítulo reivindicatorio contenido por 25 reivindicaciones, acto 

seguido a la presentación mi representada solicitó modificación del capítulo reivindicatorio 

bajo solicitud de modificación NC2021/0004449. 

 

No obstante lo anterior, acompañamos con esta respuesta las 25 reivindicaciones 

contenidos en el documento de descripción acompañado con la solicitud inicial. 
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Cordialmente,  

 

Juan Carlos Cuesta Quintero. 

C.C. 79.339.809 de Bogotá 

T.P. 43.273 del C.S. de la J. 





REIVINDICACIONES 

 

1. Una eritropoyetina humana modificada con actividad 

eritropoyética menor al 0,5 % en relación a una 

eritropoyetina nativa, que mantiene su capacidad 

neuroprotectora y neuroplástica, caracterizada porque 

comprende al menos una mutación de un sitio de unión a un 

receptor homodimérico o heterodimérico mediante la 

incorporación de sitios consenso de glicosilación. 

 

2. La eritropoyetina humana modificada de la reivindicación 

1 donde dichos sitios de unión al receptor son 

seleccionados del conjunto de aminoácidos comprendidos 

por las posiciones: 45-47, 15-17, 104, 98-100, 106-108, 

149, 151-153, 76-78, 72-74, 62-64, 65-67 y sus 

combinaciones. 

 

3. La eritropoyetina humana modificada de la reivindicación 

1 caracterizada porque dicha mutación es seleccionada del 

conjunto comprendido por: 

a. Lys45Asn y Asn47Thr; 

b. Tyr15Asn y Leu17Thr; 

c. Ser104Asn; 

d. Ala98Asn y Ser100Thr; 

e. Thr106Asn y Leu108Thr; 

f. Leu149Thr; 

g. Gly151Asn y Leu153Thr; 

h. Arg76Asn y Gln78Thr; 

i. Glu72Asn y Val74Thr; 

j. Glu62Asn y Trp64Thr;y 

k. Gln65Asn y Leu67Thr. 



4. La eritropoyetina humana modificada de la reivindicación 

1 caracterizada porque comprende una actividad 

eritropoyética de hasta el 0,2% en relación a una 

eritropoyetina humana. 

 

5. La eritropoyetina humana modificada de la reivindicación 

1 caracterizada porque comprende nula actividad 

eritropoyética. 

 

6. La eritropoyetina humana modificada de la reivindicación 

1 caracterizada porque es codificada por una secuencia de 

ADN que comprende una secuencia de nucleótidos 

seleccionada del conjunto comprendido por: SEQ ID Nº1, 

SEQ ID Nº3, SEQ ID Nº7, SEQ ID Nº9, SEQ ID Nº11, SEQ ID 

Nº13, SEQ ID Nº15, SEQ ID Nº17, SEQ ID Nº19, SEQ ID Nº21 

y SEQ ID Nº23. 

 

7. La eritropoyetina humana modificada de la reivindicación 

1 caracterizada porque comprende una secuencia de 

aminoácidos seleccionada del conjunto comprendido por: 

SEQ ID Nº2, SEQ ID Nº4, SEQ ID Nº8, SEQ ID Nº10, SEQ ID 

Nº12, SEQ ID Nº14, SEQ ID Nº16, SEQ ID Nº18, SEQ ID Nº20, 

SEQ ID Nº22 y SEQ ID Nº24. 

 

8. Un ácido nucleico que comprende al menos la secuencia de 

nucleótidos seleccionada del conjunto comprendido por: 

SEQ ID Nº1, SEQ ID Nº3, SEQ ID Nº7, SEQ ID Nº9, SEQ ID 

Nº11, SEQ ID Nº13, SEQ ID Nº15, SEQ ID Nº17, SEQ ID Nº19, 

SEQ ID Nº21 y SEQ ID Nº23.   

 

9. Un vector de transformación, caracterizado porque 

comprende la secuencia de nucleótidos seleccionada del 

conjunto comprendido por: SEQ ID Nº1, SEQ ID Nº3, SEQ ID 



Nº7, SEQ ID Nº9, SEQ ID Nº11, SEQ ID Nº13, SEQ ID Nº15, 

SEQ ID Nº17, SEQ ID Nº19, SEQ ID Nº21 y SEQ ID Nº23.  

 

10. Un vector de expresión, caracterizado porque 

comprende la secuencia de nucleótidos seleccionada del 

conjunto comprendido por: SEQ ID Nº1, SEQ ID Nº3, SEQ ID 

Nº7, SEQ ID Nº9, SEQ ID Nº11, SEQ ID Nº13, SEQ ID Nº15, 

SEQ ID Nº17, SEQ ID Nº19, SEQ ID Nº21 y SEQ ID Nº23. 

 

11. Un vector lentiviral, caracterizado porque comprende 

la secuencia de nucleótidos seleccionada del conjunto 

comprendido por: SEQ ID Nº1, SEQ ID Nº3, SEQ ID Nº7, SEQ 

ID Nº9, SEQ ID Nº11, SEQ ID Nº13, SEQ ID Nº15, SEQ ID 

Nº17, SEQ ID Nº19, SEQ ID Nº21 y SEQ ID Nº23. 

 

12. Una célula genéticamente modificada que comprende una 

molécula de ácido nucleico seleccionada del conjunto 

comprendido por: SEQ ID Nº1, SEQ ID Nº3, SEQ ID Nº7, SEQ 

ID Nº9, SEQ ID Nº11, SEQ ID Nº13, SEQ ID Nº15, SEQ ID 

Nº17, SEQ ID Nº19, SEQ ID Nº21 y SEQ ID Nº23. 

 

13. La célula genéticamente modificada de la 

reivindicación 12 caracterizada porque comprende una 

línea celular animal o vegetal o cualquier huésped celular 

que permita adición de N-glicanos. 

 

14. La célula genéticamente modificada de la 

reivindicación 12 caracterizada porque comprende una 

línea celular animal. 

 

15. La célula genéticamente modificada de la 

reivindicación 12 caracterizada porque es seleccionada 

del conjunto comprendido por CHO.K1, HEK293, NS0, BHK-21 

y HeLa. 



 

16. Una composición farmacéutica caracterizado porque 

comprende una cantidad terapéuticamente eficaz de la 

eritropoyetina humana modificada de la reivindicación 1. 

 

17. Una composición farmacéutica caracterizado porque 

comprende una cantidad terapéuticamente eficaz de la 

eritropoyetina humana modificada de la reivindicación 1 

para el tratamiento de patologías seleccionadas del 

conjunto comprendido por Alzheimer, Parkinson, esclerosis 

amiotrófica lateral (ELA), enfermedades de las neuronas 

motoras, enfermedad de Huntington, atrofias 

espinocerebelosas, enfermedad de Creutzfeld-Jakob, 

enfermedades incapacitantes como la depresión o la 

esquizofrenia, enfermedades del desarrollo como el 

síndrome de Down, daño del tejido nervioso por los 

accidentes cerebrovasculares (ACV) y las traumatismos 

cráneo-encefálicos. 

 

18. El uso de la eritropoyetina humana modificada de la 

reivindicación 1 para el tratamiento de patologías 

seleccionadas del conjunto comprendido por Alzheimer, 

Parkinson, esclerosis amiotrófica lateral (ELA), 

enfermedades de las neuronas motoras, enfermedad de 

Huntington, atrofias espinocerebelosas, la enfermedad de 

Creutzfeld-Jakob, enfermedades incapacitantes como la 

depresión o la esquizofrenia, enfermedades del desarrollo 

como el síndrome de Down, daño del tejido nervioso por 

los accidentes cerebrovasculares (ACV) y las traumatismos 

cráneo-encefálicos.  

 

19. Un proceso de obtención de la eritropoyetina humana 

modificada de la reivindicación 1, caracterizado porque 

comprende los siguientes pasos: 



a. disponer de secuencias de ácidos nucleicos que 

codifican dicha eritropoyetina humana modificada; 

b. construir, al menos, un vector de cotransfección de 

células empaquetadoras; 

c. cotransfectar dichas células empaquetadoras 

productoras de partículas lentivirales que contienen 

dicha secuencia de ácido nucleico que codifica para 

dicha eritropoyetina humana modificada; 

d. cosechar dichas partículas lentivirales producidas 

por las células empaquetadoras del paso c-; 

e. transducir células capaces de expresar y plegar la 

eritropoyetina humana modificada con dichas 

partículas lentivirales de dicho paso d-; 

f. seleccionar las células del paso e- que comprendan 

la secuencia de ácido nucleico que codifica para 

dicha eritropoyetina humana modificada; 

g. cultivar las células del paso f- para que expresen 

dicha eritropoyetina humana modificada y; 

h. aislar y purificar dicha eritropoyetina humana 

modificada. 

 

20. El proceso de la reivindicación 19, donde en dicho 

paso a-, dichas secuencias de ácido nucleico son 

seleccionadas del conjunto comprendido por SEQ ID Nº1, 

SEQ ID Nº3, SEQ ID Nº7, SEQ ID Nº9, SEQ ID Nº11, SEQ ID 

Nº13, SEQ ID Nº15, SEQ ID Nº17, SEQ ID Nº19, SEQ ID Nº21 

y SEQ ID Nº23. 

 

21. El proceso de la reivindicación 19, donde dicho paso 

b- comprende un vector que permite la entrada de la 

partícula lentiviral en la célula; un vector que codifica 

para: una proteína de matriz, una cápside, una proteasa, 



una transcriptasa inversa y una integrasa; un vector de 

transferencia que contiene la secuencia de eritropoyetina 

humana modificada; y un vector que induce la exportación 

nuclear de dicho vector de transferencia. 

 

22. El proceso de la reivindicación 19, donde en dicho 

paso e-, dichas células son seleccionadas del conjunto 

comprendido por CHO.K1, HEK293, NS0, BHK-21 y HeLa. 

 

23. El proceso de la reivindicación 19, donde dicho paso 

h-, es una purificación por inmunoafinidad que comprende 

un anticuerpo anti-rhEPO, y un eluyente. 

 

24. El proceso de la reivindicación 23, donde dicho 

eluyente es seleccionado del conjunto comprendido por 

glicina, ácido acético - NaCl, sales de acetato, ácido 

cítrico, sales de fosfato, etanol, isopropanol, dioxano, 

etilenglicol, tris/HCl, y sus mezclas. 

 

25. El proceso de la reivindicación 23, donde dicho 

eluyente es seleccionado del conjunto comprendido por 

glicina, ácido acético- NaCl. 

 

26. El proceso de la reivindicación 23, donde dicho 

eluyente es seleccionado del conjunto comprendido por 

glicina 0,1 M pH=2; glicina 0,15 M pH=2,5 y ácido acético 

0,2 M, NaCl 0,15 M pH=3. 

 


