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Resumen: 

 Este documento proporciona métodos y materiales para identificar anomalías 

cromosómicas que se pueden utilizar para identificar a un mamífero por tener enfermedad 

(por ejemplo, cáncer o anomalía congénita). Por ejemplo, este documento proporciona 

métodos y materiales para evaluar datos de secuenciación para identificar que un mamífero 5 

tiene una enfermedad asociada con una o más anomalías cromosómicas (por ejemplo, 

cáncer o anomalías congénitas). Por ejemplo, este documento proporciona métodos y 

materiales para evaluar datos de secuenciación que se pueden utilizar en el diagnóstico de 

cáncer, pruebas prenatal no invasiva (NIPT), diagnóstico genético pre-implantacional y 

evaluación de anomalías congénitas. 10 


