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Figura 1: llustracion del vector binario 24217.
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FIG URA 2. Fotografias de experimentos de bioensayos de roya realizados en hojas recogidas 
de eventos primarios de soja generados a partir del vector binario 24217.
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Figura 3. Expresion relativa (eje y) del gen de la p-tubulina de la roya de la soja en 
eventos primarios de soja de la construccion 24217 14 dias despues de la inoculacion.
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Figura 4. Expresion relativa [eje y) de los genes r/R-4 y TfR~B de 6, canescens en 
eventos de soja transgenica que confieren resistencia a la roya de la soja.
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Figura 5. Sumario del analisis por qRT-PCR de GVG003&55G5 Tl^ plantas 
de generation que son homocigotas o heterocigotas para los genes HR- 
4 y T/R-S,
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Figura 6. Las plantas GVG00885565 nulas y homocigoticas para la generacion de T1 14 
dias despues de la inoculacion con tres poblaciones diferentes de roya de la soja. 
Notese el alto grado de esporulacion de la roya en las hojas de las plantas nulas.
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Figura 7. La expresion relativa (eje y) del gen de la p-tubulina de la roya de la soja 8, 14 y 21 
dfas despues de inoculacion en las plantas nulas y homocigotas para TIft-A, T/R-B,
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Figura 8A. Mapa del vector binario de TIR-A (24205) utilizado en 
experimentos de cotransformacion.
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Figura 8B. Mapas de vector binario de TIR~B (24192) utilizado en experimentos 

de cotransformacion.
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Figura 9: Sumario de la expresion relativa por qRT-PCR de la expresion de la p- 
tubulina de la roya de la soja [eje y) a partir de eventos primarios de soja 14 dfas 
despues de la inoculacion^
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Figura 10. llustracion del vector binario 23891; PI339656 de G. clandestina, TIR-A y TIR-B
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FIG. 11: Representacion de SNP de PI440935 de G/yc/ne canescens asociados con 
resistencia a ASR (es decir, cada punto es igual a 1 SNP que se asocia con 
resistencia a ASR)
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FIG. 12: Representacion de SNP de PI440915 de G/yc/ne conesceris asociados con resistencia a
ASR con el numero de cromosonrias (es decir, cada punto es igual a 1 SNP que se asocia con 
resistencia a ASR)
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FIG. 13: De&cubrimiento del intervalo de cartografiado para el Armazon 
(MMX)&6F (Intervalo sugerido del cromosoma 140.85 - 2.5 Mb)
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FIG. 14: Representacion de SIMP de PBJ9656 de GJycine c/andestJna asociados con 

resistencia a ASR (es decir^ cada punto equivale a 1 SIMP que se asocia con resistencia 
ASR; armazon 148S1 (Crl4) y armazon 9&SS (CR9))

SNP informativos = 10.915, SNP totales en contiguos superiores = 2.165
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FIG. 15: Descu brim lento del intervalo de cartografiado para el Armazon 14S51 
[Intervalo sugerido del cromosoma 14: 3.1S-3.5Mb)


