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Señores
INTELLIA THERAPEUTICS, INC.

TÍTULO DE LA SOLICITUD: “POLINUCLEÓTIDOS, COMPOSICIONES Y MÉTODOS 
PARA LA EDICIÓN DEL GENOMA”
NUMERO DE SOLICITUD INTERNACIONAL: PCT/US2018/053439
FECHA DE PRESENTACIÓN INTERNACIONAL: 28 de septiembre de 2018.
PRIORIDAD: US 62/566,144 29 de septiembre de 2017.

Como resultado del examen de patentabilidad realizado a la solicitud indicada en la 
referencia, atendiendo a lo consagrado en el artículo 45 de la Decisión 486 de 2000, se 
le comunica que esta Dirección ha encontrado que la materia objeto de solicitud no 
cumple con algunos requisitos establecidos en la Decisión, con fundamento en los 
siguientes aspectos:

1. Modificaciones presentadas

Revisada la modificación a la solicitud objeto de estudio, la cual fue radicada el 21 de 
noviembre de 2022 bajo el número NC2020/0005181, y teniendo en cuenta lo señalado 
en el artículo 34 de la Decisión 486 de 2000 de la Comisión de la Comunidad Andina, 
esta oficina acepta las modificaciones presentadas por ajustarse a los requisitos legales.

2. Objeto de la invención

El problema planteado consiste en la necesidad de polinucleótidos, composiciones y 
métodos mejorados para la edición del genoma que brinden uno o más beneficios, como 
al menos uno de eficacia de edición mejorada o inmunogenicidad reducida (por ejemplo, 
reducción de la elevación de citoquinas tras la administración).

Para resolver dicho problema técnico, la solicitud en estudio plantea un ARNm que 
comprende un marco de lectura abierto que codifica un agente de unión a ADN guiado 
por ARN, en el que el marco de lectura abierto comprende una secuencia cualquiera de 
las SEQ ID Nos: 111, 114 y 117 y, en el que el marco de lectura abierto tiene un contenido 
de adenina que va desde su contenido mínimo de adenina hasta el 105% del contenido 
mínimo de adenina. 

3. Reivindicaciones estudiadas

El presente estudio se basa en el capítulo reivindicatorio presentado según el Radicado 
N° NC2020/0005181 el 21 de noviembre de 2022.

4. De la solicitud de patente

4.1. Reivindicaciones 

Teniendo en cuenta lo establecido en el artículo 30 de la Decisión 486 de 2000 de la 
Comisión de la Comunidad Andina:
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"Las reivindicaciones definirán la materia que se desea proteger mediante la 
patente. Deben ser claras y concisas y estar enteramente sustentadas por la 
descripción. (…)"

 
Esta oficina informa que:

 La reivindicación 1 no es clara porque no define un ARNm que comprende un 
marco de lectura abierto que codifica un agente de unión a ADN guiado por ARN, 
en términos de sus características técnicas esenciales completas, es decir 
indicando que el agente de unión a ADN guiado por el ARN tiene actividad de 
endonucleasa de doble cadena o actividad de nicasa y, que dicho agente 
comprende un dominio de unión a ADN Cas, Cas nicasa o dCas. Se le recuerda 
al solicitante que, una reivindicación independiente debe ser autosuficiente y, en 
consecuencia, debe mencionar todas las características técnicas esenciales del 
producto reclamado, con el objetivo de poder distinguir inequívocamente la 
invención del estado de la técnica. Se sugiere al solicitante incluir en las 
reivindicaciones independientes las características técnicas esenciales completas 
del ARNm de la invención.  

 La reivindicación 2 no es clara porque no define un ARNm que comprende un 
marco de lectura abierto que codifica un agente de unión a ADN guiado por ARN, 
en términos de sus características técnicas esenciales estructurales y funcionales 
completas, es decir indicando la secuencia de nucleótidos (Con su respectivo SEQ 
ID No.) específica que lo caracteriza y mencionando que el agente de unión a ADN 
guiado por el ARN tiene actividad de endonucleasa de doble cadena o actividad 
de nicasa, en donde este comprende un dominio de unión a ADN Cas, Cas nicasa 
o dCas. Aunado a lo anterior, se le reitera al solicitante, que el reclamar un ARNm 
en términos de que “(…) el marco de lectura abierto tiene un contenido de adenina 
que va desde su contenido mínimo de adenina hasta el 105% del contenido 
mínimo de adenina”, resulta en una definición completamente ambigua, que no 
registra un valor particular donde se muestre cual es el contenido de referencia 
mínimo de adenina presente en el marco de lectura abierto.  Se le recuerda al 
solicitante que, una reivindicación independiente debe ser autosuficiente y, en 
consecuencia, debe mencionar todas las características técnicas esenciales del 
producto reclamado, con el objetivo de poder distinguir inequívocamente la 
invención del estado de la técnica. Se sugiere al solicitante incluir en la 
reivindicación independiente las características técnicas esenciales del ARNm de 
la invención.  

 La reivindicación 2 no presentan sustento en la descripción, en razón a que 
reclaman un ARNm en términos de que “(…) el marco de lectura abierto tiene un 
contenido de adenina que va desde su contenido mínimo de adenina hasta el 
105% del contenido mínimo de adenina”, lo cual abarca un sinnúmero de ARNm 
que no han sido contemplados ni explorados por el solicitante y resultan 
especulativos frente a su capacidad de codificar un agente de unión a ADN guiado 
por ARN. Se le sugiere al solicitante definir el ARNm exclusivamente en términos 
de sus características técnicas esenciales funcionales y estructurales completas, 
y limitar el objeto reclamado a una razonable generalización de los ARNm 
desarrollados en la presente solicitud de acuerdo con lo soportado en la 
descripción. 

 Las reivindicaciones 1 y 2 no son concisas porque reclaman un ARNm que 
comprende un marco de lectura abierto que codifica un agente de unión a ADN 
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guiado por ARN, en más de una reivindicación independiente. Se le recuerda al 
solicitante que por categoría inventiva de producto es recomendable presentar 
solo una reivindicación independiente y las demás si son verdaderas modalidades 
se sugiere presentarlas en la forma de reivindicaciones dependientes.

 Las reivindicaciones 12 y 13 no son claras porque hacen referencia a que el agente 
de unión a ADN comprende una señal de localización nuclear “SLA”, en lugar de 
mencionar adecuadamente la abreviatura “SLN” o “NLA” por sus siglas en ingles. 
Se le sugiere al solicitante realizar las aclaraciones que considere pertinentes.  

     
En consecuencia, es necesario que allegue las aclaraciones o modificaciones 
correspondientes para dar cumplimiento a lo establecido en el citado artículo.

4.2. Descripción

Revisado el capítulo descriptivo de la solicitud, este no divulga la invención de manera 
suficientemente clara y completa, para que una persona capacitada en la materia pueda 
ejecutarla, incumpliendo de esta forma lo establecido en el artículo 28 de la Decisión 486 
de la Comisión de la Comunidad Andina. En este sentido el capítulo descriptivo (Radicado 
Nº NC2020/0005181 del 27 de abril de 2020), no presenta evidencia técnica concreta y 
explícita que le permita reclamar un ARNm que comprende un marco de lectura abierto 
que codifica un agente de unión a ADN guiado por ARN, en el que el marco de lectura 
abierto tiene un contenido de adenina que va desde su contenido mínimo de adenina 
hasta el 105% del contenido mínimo de adenina, en donde dicho ARNm comprende 
“cualquier” agente de unión a ADN guiado por ARN y está caracterizado por “cualquier” 
estructura nucleotídica. En este sentido, se le aclara al solicitante que la memoria 
descriptiva presenta evidencia técnica de la producción de un ARNm que comprende un 
marco de lectura abierto que codifica un agente de unión a ADN guiado por ARN el cual 
comprende una secuencia de nucleótidos seleccionada del grupo que consiste de las 
SEQ ID NO: 4, 7, 9, 10, 11, 12, 14, 15, 17, 18, 20, 21, 23, 24, 26, 27, 29, 30, 50, 52, 54, 
65, 66, 107 a 175, en donde dicho agente de unión comprende un dominio de unión a 
ADN Cas, Cas nicasa o dCas (Págs. 219 a 378 – Listado de secuencias). 

5. Determinación del Estado de la Técnica

La fecha para determinar el estado de la técnica es el 29 de septiembre de 2017, que 
corresponde a la fecha de presentación de la solicitud de prioridad.

Consultadas las fuentes de información con que se cuenta, se encontró el siguiente 
documento que anticipa el objeto de esta solicitud:

Ítem Documento Título Fecha de publicación 

D1 WO2013176772
“Methods and compositions for rna-directed 
target dna modification and for rna-directed 

modulation of transcription”
28 de noviembre de 2013

D11 divulga un ARN ADN-objetivo que comprende una secuencia dirigida, la cual, junto 
con un polipéptido modificador, proporciona la modificación sitio - especifica de un ADN 
objetivo y/o un polipéptido asociado con el ADN diana (Resumen).

1https://patents.google.com/patent/WO2013176772A1/en?oq=WO2013176772+ 
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6. Examen de Patentabilidad 

De acuerdo con lo establecido en el artículo 14 de la Decisión 486 de 2000 de la Comisión 
de la Comunidad Andina, en el cual se establecen los requisitos de patentabilidad objeto 
de la solicitud en estudio, esta Oficina presenta a continuación el análisis de los requisitos 
de patentabilidad. 

6.1. Novedad

Teniendo en cuenta lo señalado en el artículo 16 de la Decisión 486 de 2000 de la 
Comisión de la Comunidad Andina, la reivindicación independiente 2 (NC2020/0005181 
el 21 de noviembre de 2022) refiere a: “Un ARNm que comprende un marco de lectura 
abierto que codifica un agente de unión a ADN guiado por ARN, en el que el marco de 
lectura abierto tiene un contenido de adenina que va desde su contenido mínimo de 
adenina hasta el 105% del contenido mínimo de adenina”. A continuación, se presenta la 
tabla comparativa entre el objeto reivindicado y los documentos encontrados en el estado 
de la técnica:

CARACTERÍSTICAS ESENCIALES D1

Un ARNm que comprende un marco de lectura 
abierto que codifica un agente de unión a ADN 

guiado por ARN

Un ARNm que comprende un marco de lectura 
abierto que codifica un agente de unión a ADN 
guiado por ARN (S. pyogenes Cas9 y una NLS 

SV40 C- terminal).
(Pág. 159-160, Ejemplo 2, Fig. 45).

De acuerdo con la comparación realizada anteriormente se concluye que la materia de la 
reivindicación 2 no es nueva.

Adicionalmente, D1 menciona un ARN dirigido a ADN que comprende: (i) un primer 
segmento que comprende una secuencia de nucleótidos que es complementaria a una 
secuencia en un ADN objetivo; y (ii) un segundo segmento que interactúa con un 
polipéptido modificador sitio - dirigido. En algunos casos, el primer segmento comprende 
8 nucleótidos que tienen un 100 % de complementariedad con una secuencia en el ADN 
diana. En algunos casos, el segundo segmento comprende una secuencia de nucleótidos 
con al menos un 60% de identidad en un tramo de al menos 8 nucleótidos contiguos a 
cualquiera de las secuencias de nucleótidos establecidas en las SEQ ID NO: 431-682. 
En algunas realizaciones, el segundo segmento comprende una secuencia de 
nucleótidos con al menos un 60% de identidad en un tramo de al menos 8 nucleótidos 
contiguos a cualquiera de las secuencias de nucleótidos expuestas en SEQ ID NO: 563-
682. Además, el polipéptido modificador sitio-dirigido comprende una secuencia de 
aminoácidos que tiene al menos un 75 % de identidad con los aminoácidos 7-166 o 731-
1003 de la secuencia de aminoácidos Cas9/Csnl representada en la Figura 3, o con las 
porciones correspondientes en cualquiera de las secuencias de aminoácidos 
establecidas como las SEQ ID NO: 1-256 y 795-1346 (Pág. 2, Par. [0009]).

En realizaciones particulares, D1 indica que la secuencia que codifica Cas9 de 
Streptococcus pyogenes (residuos 1-1368) se fusiona con un epítopo HA (secuencia de 
aminoácidos DAYPYDVPDYASL (SEQ ID NO: 274)), una señal de localización nuclear 
(secuencia de aminoácidos PKKKRKVEDPKKKRKVD (SEQ ID NO: 275), la cual fue 
optimizada por codones para la expresión humana. La secuencia de ADN es la SEQ ID 
NO: 276 y la secuencia de la proteína es la SEQ ID NO: 277. Se usó LIC para insertar 
esta secuencia en vectores GFP derivados-pcDNA3.1 y mCherry LIC (vectores 6D y 6B, 
respectivamente), lo que resultó en las fusiones Cas9-HA-NLS-GFP y Cas9-HA-NLS-
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mCherry expresadas bajo el control del promotor CMV (Pág. 159-160, Ejemplo 2, Fig. 
45). 

Las reivindicaciones 3, 4, 7 a 12, 17, 20 a 24, 26 y 27 tampoco cumplen con el requisito 
de novedad.

7. Conclusión

Los requisitos de Patentabilidad de la presente solicitud están afectados así:

Ítem Documento Reivindicaciones afectadas Requisito que afecta

D1 WO2013176772 2, 3, 4, 7 a 12, 17, 20 a 24, 
26 y 27 Novedad

8. Respuesta a los argumentos del solicitante

En lo referente a los argumentos del solicitante con relación a la claridad (AJUSTAR: “de 
claridad del capítulo reivindicatorio modificado de la solicitud bajo estudio (Radicado Nº 
NC2020/0005181 el 21 de noviembre de 2022) en donde manifestó “Adicionalmente, la 
antigua reivindicación 3 (nueva reivindicación 2) se dirige a un ARNm que comprende un 
marco de lectura abierto que codifica un agente de unión a ADN guiado por ARN, en el 
que el marco de lectura abierto tiene un contenido de adenina que va desde su contenido 
mínimo de adenina hasta el 105% del contenido mínimo de adenina, en donde 
específicamente la limitación del marco de lectura abierto que tiene un contenido de 
adenina que varía desde su contenido mínimo de adenina hasta el 105% del contenido 
mínimo de adenina proporciona las características técnicas esenciales estructurales de 
la secuencia de nucleótidos de ARNm reclamada, como se describe en la descripción, 
párrafo 0158, solicitud PCT, página 45 descripción presentada en la jurisdicción 
Colombiana: ‘el "contenido mínimo de adenina" de un marco de lectura abierto (ORF) 
dado es el contenido de adenina de un ORF que (a) usa un codón de adenina mínimo en 
cada posición y (b) codifica la misma secuencia de aminoácidos que el ORF dado. El 
codón de adenina mínimo para un aminoácido dado es el codón con menos adeninas 
(usualmente 0 o 1 excepto por un codón para lisina y asparagina, donde el codón de 
adenina mínimo tiene 2 adeninas). Los residuos de adenina modificados se consideran 
equivalentes a las adeninas con el fin de evaluar el contenido mínimo de adenina”.

Por lo anterior, es más que claro que la materia ahora definida se caracteriza por estar 
definida no solo por características concretas, sino necesarias para que una persona 
versada en la materia pueda reproducir la invención. En consecuencia, respetuosamente 
solicito a ese Despacho retirar las objeciones al respecto”.,

De lo anterior, esta Oficina se permite indicar que le asiste razón al solicitante cuando 
manifiesta que la reivindicación independiente 1 modificada ahora comprende las 
características técnicas esenciales estructurales del ARNm reclamado en la presente 
solicitud. No obstante, esta Oficina le sugiere al solicitante, que incluya en la 
reivindicación independiente el resto de las características técnicas esenciales 
relacionadas con que el marco de lectura abierta que codifica un agente de unión a ADN 
guiado por ARN tiene actividad de endonucleasa de doble cadena o actividad de nicasa, 
en donde dicho agente comprende un dominio de unión a ADN Cas, Cas nicasa o dCas.

Por otro lado, esta Oficina se permite aclarar que para el caso de la reivindicación 
independiente 2, la falta de claridad y sustento aún continua siendo pertinente, en la 
medida que dicha reivindicación no define un ARNm que comprende un marco de lectura 
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abierto que codifica un agente de unión a ADN guiado por ARN, en términos de sus 
características técnicas esenciales estructurales y funcionales completas, es decir 
indicando la secuencia de nucleótidos (Con su respectivo SEQ ID No.) específica que lo 
caracteriza y mencionando que el agente de unión a ADN guiado por el ARN tiene 
actividad de endonucleasa de doble cadena o actividad de nicasa, en donde este 
comprende un dominio de unión a ADN Cas, Cas nicasa o dCas. Aunado a lo anterior, 
se le aclara al solicitante, que le asiste razón cuando manifiesta que el definir un ARNm 
en términos de que este “(…) el marco de lectura abierto tiene un contenido de adenina 
que va desde su contenido mínimo de adenina hasta el 105% del contenido mínimo de 
adenina”, no corresponde a un resultado alcanzar, sino que, por el contrario, representa 
una característica técnica estructural del producto reclamado. Sin embargo, se le reitera 
al solicitante que dicha definición es totalmente imprecisa, dado que, no menciona un 
valor particular donde se indique cual es el contenido de referencia mínimo de adenina 
presente en el marco de lectura abierto. En consecuencia, la mencionada definición 
estructural, no se puede comparar con el estado de la técnica, ya que abarca un 
sinnúmero de ARNm los cuales no han sido contemplados ni explorados por el solicitante 
y, resultan especulativos frente a su capacidad de codificar un agente de unión a ADN 
guiado por ARN. 

En lo referente a los argumentos del solicitante con relación a la novedad del capítulo 
reivindicatorio modificado de la solicitud bajo estudio (Radicado Nº NC2020/0005181 el 
21 de noviembre de 2022) en donde manifestó “ii) Con relación a las objeciones de 
novedad, me permito manifestar nuevamente que el Capítulo Reivindicatorio Modificado 
y aquí adjunto ha sido modificado de forma que específicamente la reivindicación 
independiente 1 y las reivindicaciones 4, 8, 9, 12, 17 han sido eliminadas. Puntualmente, 
la materia consignada en la reivindicación nueva 1 dirigida a un ARNm que comprende 
un marco de lectura abierto que codifica un agente de unión a ADN guiado por ARN, en 
el que el marco de lectura abierto comprende una secuencia cualquiera de las SEQ ID 
Nos: 111, 114 y 117, no se encuentra divulgada en el documento D1.

De hecho, D1 no describe marcos de lectura abiertos con un bajo contenido de adenina, 
y no proporcionan ninguna motivación para que un experto en la técnica modifique el 
contenido de adenina de un marco de lectura abierto que codifica un agente de unión a 
ADN guiado por ARN, tal y como ahora se define en la nueva reivindicación 1 (…)”.

De lo anterior, esta Oficina se permite indicar que le asiste razón al solicitante cuando 
manifiesta que la reivindicación independiente 1 modificada cumple con el requisito de 
novedad de acuerdo con lo establecido en el Art 16 D486. No obstante, esta Oficina se 
permite manifestar, que contrarias a las afirmaciones del solicitante la reivindicación 
independiente 2 modificada no define un ARNm en términos de sus características 
técnicas esenciales estructurales y funcionales completas, en su lugar se pretende 
reclamar dicho producto mencionando que “comprende un marco de lectura abierto que 
codifica un agente de unión a ADN guiado por ARN, en el que el marco de lectura abierto 
tiene un contenido de adenina que va desde su contenido mínimo de adenina hasta el 
105% del contenido mínimo de adenina”, que corresponde a una definición estructural 
ambigua que no permite distinguir la invención del estado de la técnica. Por consiguiente, 
la afectación por novedad para la reivindicación 2 modificada, aún continúa siendo 
pertinente, en la medida que las únicas características técnicas reconocibles, es que el 
ARNm comprende “un marco de lectura abierto que codifica un agente de unión a ADN 
guiado por ARN”. Así las cosas, esta Oficina advierte que mientras la reivindicación 
independiente de producto no defina el ARNm en términos de sus características técnicas 
esenciales estructurales y funcionales completas, no será posible reconocer la novedad 
y evaluar la altura inventiva de la materia reclamada.  
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En cumplimiento del artículo 45 de la Decisión 486 de 2000, se le indica que debe dar 
respuesta dentro del término de sesenta (60) días contados a partir de la fecha de 
notificación de la presente comunicación. En caso de no dar respuesta al presente 
requerimiento, o si a pesar de la respuesta subsistieran los impedimentos para la 
concesión, se denegará la patente.

Si como respuesta a este requerimiento, el solicitante modifica el capítulo reivindicatorio, 
deberá observar las instrucciones contenidas en el numeral 1.2.2.1.1., del Capítulo 
Primero del Título X de la Circular Única de esta Superintendencia. De igual forma, 
deberá tener presente que de conformidad con el literal a) del numeral 1.2.2.5.1. de la 
norma ibidem, será necesario acreditar el pago de la tasa por concepto de modificación 
a solicitudes en trámites, de conformidad con el valor establecido en la resolución de 
tasas vigentes.

Notifíquese el presente oficio conforme a lo dispuesto en el numeral 6.2 del Capítulo 
Sexto del Título I de la Circular Única, informándoles que contra el mismo no procede 
recurso alguno en actuación administrativa.

Edna Marcela Ramirez Orozco
DIRECTORA DE NUEVAS CREACIONES 
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INFORME DE BÚSQUEDA
EXAMEN DE PATENTABILIDAD

Solicitud No. Examen de patentabilidad
NC2020/0005181 1° X 2° 3° Revoca
Solicitud Internacional No. Fecha solicitud internacional: (DD/MM/AÑO)
PCT/US2018/053439  28 de septiembre de 2018

Fecha de determinación estado de la técnica 
(DD/MM/AÑO) Prioridad Presentación 

29/09/2017 X
Solicitante
INTELLIA THERAPEUTICS, INC.

Reivindicaciones que no son objeto de búsqueda por:

Art. 14 - Art. 15 - Art. 20 - Art. 25 (Falta de 
unidad de invención) -

CRITERIOS DE BÚSQUEDA

Reivindicaciones objeto de búsqueda 2, 3, 4, 7, 8 a 12, 17, 20 a 24, 26 y 27.

Palabras clave utilizadas
mRNA comprising an open reading frame encoding an RNA-
guided DNA-binding agent, gene editing, Cas9, SEQ ID NO: 11, 
114, 117, 177.

Clasificaciones utilizadas para la búsqueda CIP: A61K 48/00

DOCUMENTOS CONSIDERADOS RELEVANTES  
(Documentos patente, Literatura no patente (LNP): Artículos, catálogos, etc.)

Informes de 
búsqueda / 
Bases de 

datos 
consultadas

N° de solicitud de 
patente / 

N° de patente / 
Autor LNP(1)

Fecha de 
Publicación 

/Presentación 
(DD/MM/AAAA)

Reivindicaciones 
/Secuencias 
afectadas

Citas relevantes del estado de la 
técnica

Categoría del 
documento 

citado(2)

NC2018/0011554 26/10/2018 - - A

NC2019/0007258 05/07/2019 - - ASIPI

NC2020/0002989 13/03/2020 - - A

WO2013176772 28/11/2013
2, 3, 4, 7, 8 a 12, 
17, 20 a 24, 26 y 

27.

(Pág. 2, Par. [0009]).
(Pág. 159-160, Ejemplo 2, Fig. 

45)
X

WO2014065596 01/05/2014 - - A

WO2016077123 19/05/2016 - - A

WO2016106121 30/06/2016 - - A

WO2017036889 09/03/2017 - - A

ISA/EPO

WO2017127750 27/072017 - - A

Patbase WO2016083811 02/06/2016 - - A
(2) Categorías de documentos citados

“A” Documento que define el estado general de la técnica no 
considerado como particularmente relevante.

“E” Solicitud de patente o patente anterior pero publicada en la fecha 
de presentación internacional o en fecha posterior.

“L” Documento citado para llamar la atención sobre por ejemplo, 
dudas acerca de una reivindicación de prioridad o para determinar la 
fecha de publicación de otra cita, siempre van acompañados de una 
explicación, por la cual se citan.

“O” Documento del tipo actas de conferencia, este tipo de 
documentos siempre estará acompañado por otra letra que indique la 
pertinencia del documento, por ejemplo, O,X, O,Y o bien O,A.

“T” Documento publicado en fecha posterior a la de presentación o la 
de prioridad de la solicitud internacional y no entra en conflicto con dicha 
solicitud, pero puede ser útil para la mejor comprensión del principio o 
teoría en que se basa la invención, o para demostrar que el 
razonamiento o los hechos en los que se basa dicha invención son 
incorrectos.

“X” Documento particularmente relevante; la invención reivindicada no 
puede considerarse nueva o que implique una actividad inventiva por 
referencia al documento aisladamente considerado.

“Y” Documento particularmente relevante; la invención reivindicada no 
puede considerarse que implique una actividad inventiva cuando el 
documento se asocia a otro u otros documentos de la misma naturaleza, 
cuya combinación resulta evidente para un experto en la materia.
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 “P” Documento publicado antes de la fecha de presentación 
internacional pero con posterioridad a la fecha de prioridad 
reivindicada.

Fecha del reporte de búsqueda: 12/12/2022


