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RESUMEN

La presente divulgacién se refiere a sistemas y métodos para proporcionar evaluaciones de
pronéstico individualizadas de la recurrencia del cancer de mama (por ejemplo, recurrencia
locorregional). Los sistemas y métodos implican medir la expresion génica de una muestra de
paciente para crear una expresion génica distintiva que identifique a los sujetos que probablemente

no se beneficiaran de la radioterapia tras una cirugia de cancer de mama.
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