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Query= SEQ ID NO: 2

Length=2808

                                                           Score     E     Max
Sequences producing significant alignments:               (Bits)  Value  Ident

Query_27809 SEQ ID NO: 5                                   4117    0.0    93%      
  
Query_27806 SEQ ID NO: 1                                   4045    0.0    93%      
  
Query_27807 SEQ ID NO: 3                                   4034    0.0    93%      
  
Query_27808 SEQ ID NO: 4                                   4023    0.0    93%      
  

ALIGNMENTS
>Query_27809 SEQ ID NO: 5
Length=2808

 Score = 4117 bits (2229),  Expect = 0.0
 Identities = 2619/2812 (93%), Gaps = 8/2812 (0%)
 Strand=Plus/Plus

Query  1     ATGGCTTTCCTGTGGCTGCTGTCTTGCTGGGCCCTGCTGGGGACTACCTTTGGCCTGCTG  60
             ||||| || |||||||||||||| |||||||||||||||||||| |||||||||||||||
Sbjct  1     ATGGCCTTTCTGTGGCTGCTGTCCTGCTGGGCCCTGCTGGGGACCACCTTTGGCCTGCTG  60

Query  61    GTGCCCAGGGAACTGTCTGGCTCTAGCCCAGTGCTGGAGGAGACCCACCCTGCCCACCAG  120
             ||||||||||| ||||||||    ||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  61    GTGCCCAGGGAGCTGTCTGGGAGCAGCCCAGTGCTGGAGGAGACCCACCCTGCCCACCAG  120

Query  121   CAGGGGGCTTCTAGGCCTGGCCCCAGGGATGCCCAGGCCCACCCTGGCAGGCCAAGGGCT  180
             ||||||||    ||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||| ||||||
Sbjct  121   CAGGGGGCCAGCAGGCCTGGCCCTAGGGATGCCCAGGCCCACCCTGGCAGGCCCAGGGCT  180

Query  181   GTGCCCACCCAGTGTGATGTGCCCCCCAACTCTAGATTTGATTGTGCCCCTGATAAGGCC  240
             ||||| ||||||||||||||||| ||||| ||||| ||||| ||||| ||||| ||||||
Sbjct  181   GTGCCTACCCAGTGTGATGTGCCACCCAATTCTAGGTTTGACTGTGCTCCTGACAAGGCC  240



Query  241   ATCACCCAGGAGCAGTGTGAGGCTAGGGGCTGCTGCTACATCCCTGCTAAGCAGGGCCTG  300
             ||||| |||||||||||||| |||||||| |||||||||||||| || ||||||||||||
Sbjct  241   ATCACTCAGGAGCAGTGTGAAGCTAGGGGGTGCTGCTACATCCCAGCCAAGCAGGGCCTG  300

Query  301   CAGGGGGCTCAGATGGGCCAGCCCTGGTGCTTCTTcccccccAGCTATCCCT-CTTACAA  359
             |||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||   |||||
Sbjct  301   CAGGGGGCCCAGATGGGCCAGCCCTGGTGCTTCTTCCCCCCCAGCTA-CCCTAGCTACAA  359

Query  360   GCTGGAGAATCTGAGCAGCTCTGAGATGGGCTACACTGCCACCCTGACCAGGACTACTCC  419
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| |||||
Sbjct  360   GCTGGAGAATCTGAGCAGCTCTGAGATGGGCTACACTGCTACCCTGACCAGGACCACTCC  419

Query  420   CACCTTCTTCCCCAAGGACATCCTGACCCTGAGGCTGGATGTGATGATGGAGACTGAGAA  479
              |||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| |||||||||||||| ||
Sbjct  420   TACCTTCTTCCCCAAGGACATCCTGACTCTGAGGCTGGATGTCATGATGGAGACTGAAAA  479

Query  480   CAGGCTGCATTTCACCATCAAGGATCCTGCCAACAGGAGGTATGAGGTGCCTCTGGAGAC  539
              |||||||| |||||||||||||| |||||||| ||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  480   TAGGCTGCACTTCACCATCAAGGACCCTGCCAATAGGAGGTATGAGGTGCCTCTGGAGAC  539

Query  540   CCCCCATGTGCACAGCAGGGCTCCTTCTCCCCTGTACTCTGTGGAGTTCTCTGAGGAACC  599
             |||||||||||| |||||||||||    |||||||| |||||||||||||||||||| ||
Sbjct  540   CCCCCATGTGCATAGCAGGGCTCCCAGCCCCCTGTATTCTGTGGAGTTCTCTGAGGAGCC  599

Query  600   CTTTGGGGTGATTGTGAGGAGGCAGCTGGATGGCAGGGTCCTGCTGAACACCACTGTGGC  659
             ||||||||| ||||||||||| ||||||||||| ||||| ||||||||||| ||||||||
Sbjct  600   CTTTGGGGTCATTGTGAGGAGACAGCTGGATGGGAGGGTGCTGCTGAACACTACTGTGGC  659

Query  660   CCCCCTGTTCTTTGCTGATCAGTTCCTGCAGCTGTCCACTTCTCTGCCTAGCCAGTACAT  719
              ||||||||||||||||| ||||||||||||||||| ||    ||||| |||||||||||
Sbjct  660   TCCCCTGTTCTTTGCTGACCAGTTCCTGCAGCTGTCTACCAGCCTGCCCAGCCAGTACAT  719

Query  720   CACTGGGCTGGCTGAGCACCTGAGCCCTCTGATGCTGAGCACCTCTTGGACTAGGATCAC  779
             |||||||||||||||||| |||||||| |||||||||||||||   ||||| ||||||||
Sbjct  720   CACTGGGCTGGCTGAGCATCTGAGCCCCCTGATGCTGAGCACCAGCTGGACCAGGATCAC  779

Query  780   CCTGTGGAACAGGGACCTGGCCCCCACCCCTGGGGCCAACCTGTATGGCAGCCACCCCTT  839
              |||||||||||||| ||||||||||| |||||||||||||||||||| ||||| |||||
Sbjct  780   TCTGTGGAACAGGGATCTGGCCCCCACTCCTGGGGCCAACCTGTATGGGAGCCATCCCTT  839

Query  840   CTATCTGGCCCTGGAGGATGGGGGCTCTGCCCATGGGGTGTTCCTGCTGAATAGCAATGC  899
             ||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||
Sbjct  840   CTACCTGGCCCTGGAGGATGGGGGCTCTGCCCATGGGGTGTTCCTGCTGAACAGCAATGC  899

Query  900   TATGGATGTGGTGCTGCAGCCCAGCCCTGCCCTGTCTTGGAGGAGCACTGGGGGCATCCT  959
              |||||||||||||||||||| ||||||||||||   |||||||||||||||||||||||
Sbjct  900   CATGGATGTGGTGCTGCAGCCTAGCCCTGCCCTGAGCTGGAGGAGCACTGGGGGCATCCT  959

Query  960   GGATGTGTACATTTTCCTGGGGCCTGAGCCCAAGTCTGTGGTGCAGCAGTACCTGGATGT  1019
             |||||| ||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||



Sbjct  960   GGATGTCTACATCTTCCTGGGGCCTGAGCCCAAGTCTGTGGTGCAGCAGTATCTGGATGT  1019

Query  1020  GGTGGGCTACCCCTTCATGCCTCCCTACTGGGGCCTGGGCTTCCACCTGTGCAGGTGGGG  1079
             |||||| || ||||||||||| |||||||||||||||||||| |||||||||||||||||
Sbjct  1020  GGTGGGGTATCCCTTCATGCCCCCCTACTGGGGCCTGGGCTTTCACCTGTGCAGGTGGGG  1079

Query  1080  CTACAGCTCTACTGCCATCACCAGGCAGGTGGTGGAGAATATGACCAGGGCCCACTTCCC  1139
             |||||||   ||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||
Sbjct  1080  CTACAGCAGCACTGCCATCACCAGGCAGGTGGTGGAGAACATGACCAGGGCCCACTTCCC  1139

Query  1140  CCTGGATGTGCAGTGGAATGACCTGGACTACATGGACTCTAGGAGGGACTTCACCTTCAA  1199
              ||||||||||||||||||||||||||||| ||||| |||||||| ||||| || || ||
Sbjct  1140  TCTGGATGTGCAGTGGAATGACCTGGACTATATGGATTCTAGGAGAGACTTTACTTTTAA  1199

Query  1200  TAAGGATGGCTTCAGAGACTTCCCTGCCATGGTGCAGGAGCTGCATCAGGGGGGCAGGAG  1259
              |||||||||||||| || |||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||
Sbjct  1200  CAAGGATGGCTTCAGGGATTTCCCTGCCATGGTGCAGGAGCTGCACCAGGGGGGCAGGAG  1259

Query  1260  GTACATGATGATTGTGGACCCTGCCATCAGCTCTTCTGGCCCTGCTGGCTCTTACAGGCC  1319
             |||||||||||||||||||||||| || |||   |||||||||||||| |||||||||||
Sbjct  1260  GTACATGATGATTGTGGACCCTGCTATTAGCAGCTCTGGCCCTGCTGGGTCTTACAGGCC  1319

Query  1320  CTATGATGAGGGCCTGAGGAGGGGGGTGTTCATCACCAATGAGACTGGGCAGCCCCTGAT  1379
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||
Sbjct  1320  TTATGATGAGGGCCTGAGGAGGGGGGTGTTCATCACCAATGAGACTGGCCAGCCCCTGAT  1379

Query  1380  TGGGAAGGTGTGGCCTGGCTCTACTGCCTTCCCTGACTTCACCAATCCTACTGCCCTGGC  1439
             ||| |||||||||||||||   ||||||||||||||||||||||| || |||||||||||
Sbjct  1380  TGGCAAGGTGTGGCCTGGCAGCACTGCCTTCCCTGACTTCACCAACCCCACTGCCCTGGC  1439

Query  1440  CTGGTGGGAGGACATGGTGGCTGAGTTCCATGACCAGGTGCCCTTTGATGGCATGTGGAT  1499
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||
Sbjct  1440  CTGGTGGGAGGACATGGTGGCTGAGTTCCATGACCAGGTGCCCTTTGATGGGATGTGGAT  1499

Query  1500  TGACATGAATGAGCCCTCTAATTTCATCAGGGGCTCTGAGGATGGCTGCCCCAACAATGA  1559
             ||||||||||||||||||||| ||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1500  TGACATGAATGAGCCCTCTAACTTCATCAGGGGGTCTGAGGATGGCTGCCCCAACAATGA  1559

Query  1560  GCTGGAGAAcccccccTATGTGCCTGGGGTGGTGGGGGGCACCCTGCAGGCTGCCACCAT  1619
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| ||
Sbjct  1560  GCTGGAGAACCCCCCCTATGTGCCTGGGGTGGTGGGGGGCACTCTGCAGGCTGCCACTAT  1619

Query  1620  CTGTGCTAGCTCTCACCAGTTCCTGAGCACCCACTACAATCTGCATAACCTGTATGGCCT  1679
             |||||||   ||||||||||| |||||||||||||| |||||||| ||||||||||||||
Sbjct  1620  CTGTGCTTCTTCTCACCAGTTTCTGAGCACCCACTATAATCTGCACAACCTGTATGGCCT  1679

Query  1680  GACTGAGGCCATTGCCAGCCACAGGGCCCTGGTGAAGGCTAGGGGCACCAGGCCCTTTGT  1739
             ||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||
Sbjct  1680  GACTGAGGCCATTGCCAGCCATAGGGCCCTGGTGAAGGCCAGGGGCACCAGGCCCTTTGT  1739



Query  1740  GATTTCTAGGA-G-C-ACTTTTGCTGGCCATGGCAGGTATGCTGGGCACTGGACTGGGGA  1796
             |||  | || | | | || |||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||
Sbjct  1740  GAT--C-AGCAGGTCTACCTTTGCTGGCCATGGCAGGTATGCTGGCCACTGGACTGGGGA  1796

Query  1797  TGTGTGGTCTAGCTGGGAGCAGCTGGCTTCTTCTGTGCCTGAGATCCTGCAGTTCAACCT  1856
             ||||||||||   ||||||||||||||    |||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1797  TGTGTGGTCTTCTTGGGAGCAGCTGGCCAGCTCTGTGCCTGAGATCCTGCAGTTCAACCT  1856

Query  1857  GCTGGGGGTGCCTCTGGTGGGGGCTGATGTGTGTGGGTTCCTGGGCAACACTTCTGAGGA  1916
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||| || ||||||||||| ||||||||
Sbjct  1857  GCTGGGGGTGCCTCTGGTGGGGGCTGATGTGTGTGGCTTTCTGGGCAACACCTCTGAGGA  1916

Query  1917  GCTGTGTGTGAGGTGGACCCAGCTGGGGGCCTTCTACCCTTTCATGAGGAACCACAACAG  1976
             ||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||| ||||||||||||||||| ||
Sbjct  1917  GCTGTGTGTGAGGTGGACCCAGCTGGGGGCCTTTTACCCCTTCATGAGGAACCACAATAG  1976

Query  1977  CCTGCTGAGCCTGCCCCAGGAGCCCTACAGCTTCTCTGAGCCTGCCCAGCAGGCCATGAG  2036
             |||||||||||||||||||||||| |||   |||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1977  CCTGCTGAGCCTGCCCCAGGAGCCTTACTCTTTCTCTGAGCCTGCCCAGCAGGCCATGAG  2036

Query  2037  GAAGGCCCTGACCCTGAGGTATGCCCTGCTGCCCCACCTGTACACCCTGTTCCACCAGGC  2096
             |||||||||||| ||||||||||||||||||||||| ||||| |||||||| ||||||||
Sbjct  2037  GAAGGCCCTGACTCTGAGGTATGCCCTGCTGCCCCATCTGTATACCCTGTTTCACCAGGC  2096

Query  2097  CCATGTGGCTGGGGAGACTGTGGCTAGGCCTCTGTTCCTGGAGTTCCCCAAGGACTCTAG  2156
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||| |||||||||||
Sbjct  2097  CCATGTGGCTGGGGAGACTGTGGCTAGGCCTCTGTTTCTGGAGTTCCCTAAGGACTCTAG  2156

Query  2157  CACCTGGACTGTGGACCACCAGCTGCTGTGGGGGGAGGCCCTGCTGATCACTCCTGTGCT  2216
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||
Sbjct  2157  CACCTGGACTGTGGACCACCAGCTGCTGTGGGGGGAGGCCCTGCTGATCACCCCTGTGCT  2216

Query  2217  GCAGGCTGGGAAGGCTGAGGTGACTGGCTATTTCCCCCTGGGCACCTGGTATGACCTGCA  2276
             ||||||||| |||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2217  GCAGGCTGGCAAGGCTGAGGTGACTGGCTACTTCCCCCTGGGCACCTGGTATGACCTGCA  2276

Query  2277  GACTGTGCCTGTGGAGGCCCTGGGGAGCCTGcccccccccccTGCTGCCCCCAGGGAGCC  2336
             ||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2277  GACTGTGCCTGTGGAGGCCCTGGGGAGCCTGCCTCCCCCCCCTGCTGCCCCCAGGGAGCC  2336

Query  2337  TGCCATCCACTCTGAGGGCCAGTGGGTGACCCTGCCTGCCCCTCTGGATACCATCAATGT  2396
             |||||| || |||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||
Sbjct  2337  TGCCATTCATTCTGAGGGCCAGTGGGTGACCCTGCCTGCCCCTCTGGACACCATCAATGT  2396

Query  2397  GCACCTGAGGGCTGGCTACATCATTCCCCTGCAGGGCCCTGGCCTGACCACTACTGAGTC  2456
             ||||||||||||||| |||||||| |||||||||||||||||||||||||| ||||||  
Sbjct  2397  GCACCTGAGGGCTGGGTACATCATCCCCCTGCAGGGCCCTGGCCTGACCACCACTGAGAG  2456

Query  2457  TAGGCAGCAGCCCATGGCCCTGGCTGTGGCCCTGACCAAggggggggaggctagggggga  2516
              ||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||| ||||||||



Sbjct  2457  CAGGCAGCAGCCCATGGCCCTGGCTGTGGCTCTGACCAAGGGGGGGGAGGCCAGGGGGGA  2516

Query  2517  gctgttttgggatgatggggagagcctggaggtgctggagaggggggCCTACACTCAGGT  2576
             |||||| |||||||||||||||   ||||||||||||||||||||||||||||| |||||
Sbjct  2517  GCTGTTCTGGGATGATGGGGAGTCTCTGGAGGTGCTGGAGAGGGGGGCCTACACCCAGGT  2576

Query  2577  GATCTTCCTGGCCAGGAACAATACCATTGTGAATGAGCTGGTGAGGGTGACCTCTGAGGG  2636
             |||||| ||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2577  GATCTTTCTGGCCAGGAACAATACTATTGTGAATGAGCTGGTGAGGGTGACCTCTGAGGG  2636

Query  2637  GGCTGGCCTGCAGCTGCAGAAGGTGACTGTGCTGGGGGTGGCCACTGCCCCCCAGCAGGT  2696
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2637  GGCTGGCCTGCAGCTGCAGAAGGTGACTGTGCTGGGGGTGGCCACTGCCCCCCAGCAGGT  2696

Query  2697  GCTGAGCAATGGGGTGCCTGTGAGCAACTTCACCTATAGCCCTGATACCAAGGTGCTGGA  2756
              |||||||||||||||||||||||||||||||||||    ||||| ||||||||||||||
Sbjct  2697  CCTGAGCAATGGGGTGCCTGTGAGCAACTTCACCTACTCTCCTGACACCAAGGTGCTGGA  2756

Query  2757  TATTTGTGTGAGCCTGCTGATGGGGGAGCAGTTCCTGGTGAGCTGGTGCTGA  2808
              |||||||||   |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2757  CATTTGTGTGTCTCTGCTGATGGGGGAGCAGTTCCTGGTGAGCTGGTGCTGA  2808

>Query_27806 SEQ ID NO: 1
Length=2808

 Score = 4045 bits (2190),  Expect = 0.0
 Identities = 2603/2809 (93%), Gaps = 2/2809 (0%)
 Strand=Plus/Plus

Query  1     ATGGCTTTCCTGTGGCTGCTGTCTTGCTGGGCCCTGCTGGGGACTACCTTTGGCCTGCTG  60
             |||||||||||||||||||||   |||||||| |||||||| || |||||||| ||||||
Sbjct  1     ATGGCTTTCCTGTGGCTGCTGAGCTGCTGGGCTCTGCTGGGCACCACCTTTGGGCTGCTG  60

Query  61    GTGCCCAGGGAACTGTCTGGCTCTAGCCCAGTGCTGGAGGAGACCCACCCTGCCCACCAG  120
             ||||| ||||| |||||||| |||||||| |||||||||||||| ||||||||||| |||
Sbjct  61    GTGCCTAGGGAGCTGTCTGGGTCTAGCCCTGTGCTGGAGGAGACTCACCCTGCCCATCAG  120

Query  121   CAGGGGGCTTCTAGGCCTGGCCCCAGGGATGCCCAGGCCCACCCTGGCAGGCCAAGGGCT  180
             |||||||||   |||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||| ||||||
Sbjct  121   CAGGGGGCTAGCAGGCCTGGCCCCAGGGATGCTCAGGCCCACCCTGGCAGGCCCAGGGCT  180

Query  181   GTGCCCACCCAGTGTGATGTGCCCCCCAACTCTAGATTTGATTGTGCCCCTGATAAGGCC  240
             ||||||||||||||||||||||||||||||   || ||||| ||||||||||| ||||||
Sbjct  181   GTGCCCACCCAGTGTGATGTGCCCCCCAACAGCAGGTTTGACTGTGCCCCTGACAAGGCC  240

Query  241   ATCACCCAGGAGCAGTGTGAGGCTAGGGGCTGCTGCTACATCCCTGCTAAGCAGGGCCTG  300
             || |||||||||||||||||||| ||||||||||||||||| || |||||||||||||||
Sbjct  241   ATTACCCAGGAGCAGTGTGAGGCCAGGGGCTGCTGCTACATTCCAGCTAAGCAGGGCCTG  300



Query  301   CAGGGGGCTCAGATGGGCCAGCCCTGGTGCTTCTTcccccccAGCTATCCCTCTTACAAG  360
             |||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||    || || 
Sbjct  301   CAGGGGGCCCAGATGGGCCAGCCCTGGTGCTTCTTCCCCCCCAGCTATCCTAGCTATAAA  360

Query  361   CTGGAGAATCTGAGCAGCTCTGAGATGGGCTACACTGCCACCCTGACCAGGACTACTCCC  420
             |||||||| ||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| ||||||||||||
Sbjct  361   CTGGAGAACCTGAGCAGCTCTGAGATGGGCTATACTGCCACCCTGACTAGGACTACTCCC  420

Query  421   ACCTTCTTCCCCAAGGACATCCTGACCCTGAGGCTGGATGTGATGATGGAGACTGAGAAC  480
             ||||| || || ||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  421   ACCTTTTTTCCTAAGGATATCCTGACCCTGAGGCTGGATGTGATGATGGAGACTGAGAAC  480

Query  481   AGGCTGCATTTCACCATCAAGGATCCTGCCAACAGGAGGTATGAGGTGCCTCTGGAGACC  540
             |||||||| ||||| || ||||| |||||||| ||||||||||| |||||||||||||| 
Sbjct  481   AGGCTGCACTTCACTATTAAGGACCCTGCCAATAGGAGGTATGAAGTGCCTCTGGAGACT  540

Query  541   CCCCATGTGCACAGCAGGGCTCCTTCTCCCCTGTACTCTGTGGAGTTCTCTGAGGAACCC  600
             || |||||||||   ||||| ||    |||||||| |||||||||||||||||||| |||
Sbjct  541   CCTCATGTGCACTCTAGGGCCCCCAGCCCCCTGTATTCTGTGGAGTTCTCTGAGGAGCCC  600

Query  601   TTTGGGGTGATTGTGAGGAGGCAGCTGGATGGCAGGGTCCTGCTGAACACCACTGTGGCC  660
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||
Sbjct  601   TTTGGGGTGATTGTGAGGAGGCAGCTGGATGGCAGGGTGCTGCTGAACACCACTGTGGCC  660

Query  661   CCCCTGTTCTTTGCTGATCAGTTCCTGCAGCTGTCCACTTCTCTGCCTAGCCAGTACATC  720
             ||||||||||||||||| |||||||||||||||  |||    ||||| ||||||||||||
Sbjct  661   CCCCTGTTCTTTGCTGACCAGTTCCTGCAGCTGAGCACCAGCCTGCCCAGCCAGTACATC  720

Query  721   ACTGGGCTGGCTGAGCACCTGAGCCCTCTGATGCTGAGCACCTCTTGGACTAGGATCACC  780
             ||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||
Sbjct  721   ACTGGGCTGGCTGAGCATCTGAGCCCTCTGATGCTGAGCACCTCTTGGACCAGGATCACC  780

Query  781   CTGTGGAACAGGGACCTGGCCCCCACCCCTGGGGCCAACCTGTATGGCAGCCACCCCTTC  840
             |||||||| ||||| |||||||||||||||||||| || |||||||||   || ||||| 
Sbjct  781   CTGTGGAATAGGGATCTGGCCCCCACCCCTGGGGCTAATCTGTATGGCTCTCATCCCTTT  840

Query  841   TATCTGGCCCTGGAGGATGGGGGCTCTGCCCATGGGGTGTTCCTGCTGAATAGCAATGCT  900
             || |||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| |||||||| 
Sbjct  841   TACCTGGCCCTGGAGGATGGGGGCTCTGCCCATGGGGTGTTTCTGCTGAACAGCAATGCC  900

Query  901   ATGGATGTGGTGCTGCAGCCCAGCCCTGCCCTGTCTTGGAGGAGCACTGGGGGCATCCTG  960
             |||||||||||||||||||||   |||||||||   ||||||||||||||||||||||||
Sbjct  901   ATGGATGTGGTGCTGCAGCCCTCTCCTGCCCTGAGCTGGAGGAGCACTGGGGGCATCCTG  960

Query  961   GATGTGTACATTTTCCTGGGGCCTGAGCCCAAGTCTGTGGTGCAGCAGTACCTGGATGTG  1020
             ||||||||||| |||||||| |||||||||||||||||||| |||||||| |||||||||
Sbjct  961   GATGTGTACATCTTCCTGGGCCCTGAGCCCAAGTCTGTGGTCCAGCAGTATCTGGATGTG  1020

Query  1021  GTGGGCTACCCCTTCATGCCTCCCTACTGGGGCCTGGGCTTCCACCTGTGCAGGTGGGGC  1080
             |||||||||||||| ||||| ||||| |||||||||||||||||||||||||||||||| 



Sbjct  1021  GTGGGCTACCCCTTTATGCCCCCCTATTGGGGCCTGGGCTTCCACCTGTGCAGGTGGGGG  1080

Query  1081  TACAGCTCTACTGCCATCACCAGGCAGGTGGTGGAGAATATGACCAGGGCCCACTTCCCC  1140
             ||    |||||||| ||||||||||||||||||||||| ||||||||||| |||||||||
Sbjct  1081  TATTCTTCTACTGCTATCACCAGGCAGGTGGTGGAGAACATGACCAGGGCTCACTTCCCC  1140

Query  1141  CTGGATGTGCAGTGGAATGACCTGGACTACATGGACTCTAGGAGGGACTTCACCTTCAAT  1200
             ||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||| ||||||||||| 
Sbjct  1141  CTGGATGTGCAGTGGAATGACCTGGACTATATGGACTCTAGGAGGGATTTCACCTTCAAC  1200

Query  1201  AAGGATGGCTTCAGAGACTTCCCTGCCATGGTGCAGGAGCTGCATCAGGGGGGCAGGAGG  1260
             |||||||||||||| ||||||||||| ||||| |||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1201  AAGGATGGCTTCAGGGACTTCCCTGCTATGGTCCAGGAGCTGCATCAGGGGGGCAGGAGG  1260

Query  1261  TACATGATGATTGTGGACCCTGCCATCAGCTCTTCTGGCCCTGCTGGCTCTTACAGGCCC  1320
             ||||||||||||||||||||||||||||||   |||||||||||||||   || ||||||
Sbjct  1261  TACATGATGATTGTGGACCCTGCCATCAGCAGCTCTGGCCCTGCTGGCAGCTATAGGCCC  1320

Query  1321  TATGATGAGGGCCTGAGGAGGGGGGTGTTCATCACCAATGAGACTGGGCAGCCCCTGATT  1380
             ||||||||||||||||||||||||||||| ||||| ||||| ||||||||||||||||||
Sbjct  1321  TATGATGAGGGCCTGAGGAGGGGGGTGTTTATCACTAATGAAACTGGGCAGCCCCTGATT  1380

Query  1381  GGGAAGGTGTGGCCTGGCTCTACTGCCTTCCCTGACTTCACCAATCCTACTGCCCTGGCC  1440
             || ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| || ||||| ||||||
Sbjct  1381  GGCAAGGTGTGGCCTGGCTCTACTGCCTTCCCTGACTTCACCAACCCCACTGCTCTGGCC  1440

Query  1441  TGGTGGGAGGACATGGTGGCTGAGTTCCATGACCAGGTGCCCTTTGATGGCATGTGGATT  1500
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||
Sbjct  1441  TGGTGGGAGGACATGGTGGCTGAGTTCCATGACCAGGTGCCTTTTGATGGCATGTGGATT  1500

Query  1501  GACATGAATGAGCCCTCTAATTTCATCAGGGGCTCTGAGGATGGCTGCCCCAACAATGAG  1560
             |||||||||||||||   || ||||||||||||||||||||||| |||||||| ||||||
Sbjct  1501  GACATGAATGAGCCCAGCAACTTCATCAGGGGCTCTGAGGATGGGTGCCCCAATAATGAG  1560

Query  1561  CTGGAGAAcccccccTATGTGCCTGGGGTGGTGGGGGGCACCCTGCAGGCTGCCACCATC  1620
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| || 
Sbjct  1561  CTGGAGAACCCCCCCTATGTGCCTGGGGTGGTGGGGGGCACCCTGCAGGCTGCCACTATT  1620

Query  1621  TGTGCTAGCTCTCACCAGTTCCTGAGCACCCACTACAATCTGCATAACCTGTATGGCCTG  1680
             ||||| |||||||||||||||||||||||||||||||| ||||| || ||||||||||||
Sbjct  1621  TGTGCCAGCTCTCACCAGTTCCTGAGCACCCACTACAACCTGCACAATCTGTATGGCCTG  1680

Query  1681  ACTGAGGCCATTGCCAGCCACAGGGCCCTGGTGAAGGCTAGGGGCACCAGGCCCTTTGTG  1740
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| ||||||||||||
Sbjct  1681  ACTGAGGCCATTGCCAGCCACAGGGCCCTGGTGAAGGCCAGGGGCACTAGGCCCTTTGTG  1740

Query  1741  ATTTCTAGGAGCACTTTTGCTGGCCATGGCAGGTATGCTGGGCACTGGACTGGGGATGTG  1800
             || ||||| ||||| |||||||||||||| ||||||||||| ||||||||||||||||||
Sbjct  1741  ATCTCTAGAAGCACCTTTGCTGGCCATGGGAGGTATGCTGGCCACTGGACTGGGGATGTG  1800



Query  1801  TGG-TCTAGCTGGGAGCAGCTGGCTTCTTCTGTGCCTGAGATCCTGCAGTTCAACCTGCT  1859
             |||  ||   ||||||||||||||    ||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1801  TGGAGCT-CTTGGGAGCAGCTGGCCAGCTCTGTGCCTGAGATCCTGCAGTTCAACCTGCT  1859

Query  1860  GGGGGTGCCTCTGGTGGGGGCTGATGTGTGTGGGTTCCTGGGCAACACTTCTGAGGAGCT  1919
             ||||||||| ||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| ||||| |||||
Sbjct  1860  GGGGGTGCCCCTGGTGGGGGCTGATGTGTGTGGCTTCCTGGGCAACACCTCTGAAGAGCT  1919

Query  1920  GTGTGTGAGGTGGACCCAGCTGGGGGCCTTCTACCCTTTCATGAGGAACCACAACAGCCT  1979
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1920  GTGTGTGAGGTGGACCCAGCTGGGGGCCTTCTACCCTTTCATGAGGAACCACAACAGCCT  1979

Query  1980  GCTGAGCCTGCCCCAGGAGCCCTACAGCTTCTCTGAGCCTGCCCAGCAGGCCATGAGGAA  2039
             |||||||||||| |||||||| |||   ||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1980  GCTGAGCCTGCCTCAGGAGCCTTACTCTTTCTCTGAGCCTGCCCAGCAGGCCATGAGGAA  2039

Query  2040  GGCCCTGACCCTGAGGTATGCCCTGCTGCCCCACCTGTACACCCTGTTCCACCAGGCCCA  2099
             ||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2040  GGCCCTGACCCTGAGGTATGCTCTGCTGCCCCACCTGTACACCCTGTTCCACCAGGCCCA  2099

Query  2100  TGTGGCTGGGGAGACTGTGGCTAGGCCTCTGTTCCTGGAGTTCCCCAAGGACTCTAGCAC  2159
             ||||||||||||||||||||| ||||| |||||||||||||| || |||||    |||||
Sbjct  2100  TGTGGCTGGGGAGACTGTGGCCAGGCCCCTGTTCCTGGAGTTTCCTAAGGATAGCAGCAC  2159

Query  2160  CTGGACTGTGGACCACCAGCTGCTGTGGGGGGAGGCCCTGCTGATCACTCCTGTGCTGCA  2219
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| || |||||||||||
Sbjct  2160  CTGGACTGTGGACCACCAGCTGCTGTGGGGGGAGGCCCTGCTGATTACCCCTGTGCTGCA  2219

Query  2220  GGCTGGGAAGGCTGAGGTGACTGGCTATTTCCCCCTGGGCACCTGGTATGACCTGCAGAC  2279
             |||||| |||||||||||||||||||| |||||||||||||| |||||||||||||||||
Sbjct  2220  GGCTGGCAAGGCTGAGGTGACTGGCTACTTCCCCCTGGGCACTTGGTATGACCTGCAGAC  2279

Query  2280  TGTGCCTGTGGAGGCCCTGGGGAGCCTGcccccccccccTGCTGCCCCCAGGGAGCCTGC  2339
             |||||||||||| |||||||| |||||||| |||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2280  TGTGCCTGTGGAAGCCCTGGGCAGCCTGCCTCCCCCCCCTGCTGCCCCCAGGGAGCCTGC  2339

Query  2340  CATCCACTCTGAGGGCCAGTGGGTGACCCTGCCTGCCCCTCTGGATACCATCAATGTGCA  2399
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||| ||||| ||||||||
Sbjct  2340  CATCCACTCTGAGGGCCAGTGGGTGACCCTGCCTGCCCCCCTGGACACCATTAATGTGCA  2399

Query  2400  CCTGAGGGCTGGCTACATCATTCCCCTGCAGGGCCCTGGCCTGACCACTACTGAGTCTAG  2459
              ||||||||||| || || || ||||||||||| ||||| ||||| || ||||||   ||
Sbjct  2400  TCTGAGGGCTGGGTATATTATCCCCCTGCAGGGGCCTGGGCTGACTACCACTGAGAGCAG  2459

Query  2460  GCAGCAGCCCATGGCCCTGGCTGTGGCCCTGACCAAggggggggaggctaggggggagct  2519
             ||||||||| ||||||||||||||||| ||||| |||||||||||||| |||||||||||
Sbjct  2460  GCAGCAGCCTATGGCCCTGGCTGTGGCTCTGACTAAGGGGGGGGAGGCCAGGGGGGAGCT  2519

Query  2520  gttttgggatgatggggagagcctggaggtgctggagaggggggCCTACACTCAGGTGAT  2579
             ||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||



Sbjct  2520  GTTCTGGGATGATGGGGAGAGCCTGGAGGTGCTGGAGAGGGGGGCCTACACCCAGGTGAT  2579

Query  2580  CTTCCTGGCCAGGAACAATACCATTGTGAATGAGCTGGTGAGGGTGACCTCTGAGGGGGC  2639
              ||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2580  TTTCCTGGCCAGGAACAACACCATTGTGAATGAGCTGGTGAGGGTGACCTCTGAGGGGGC  2639

Query  2640  TGGCCTGCAGCTGCAGAAGGTGACTGTGCTGGGGGTGGCCACTGCCCCCCAGCAGGTGCT  2699
             |||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2640  TGGCCTGCAGCTGCAGAAAGTGACTGTGCTGGGGGTGGCCACTGCCCCCCAGCAGGTGCT  2699

Query  2700  GAGCAATGGGGTGCCTGTGAGCAACTTCACCTATAGCCCTGATACCAAGGTGCTGGATAT  2759
             ||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| |||||||||||||||||
Sbjct  2700  GAGCAATGGGGTGCCTGTGAGCAACTTCACCTACAGCCCTGACACCAAGGTGCTGGATAT  2759

Query  2760  TTGTGTGAGCCTGCTGATGGGGGAGCAGTTCCTGGTGAGCTGGTGCTGA  2808
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2760  TTGTGTGAGCCTGCTGATGGGGGAGCAGTTCCTGGTGAGCTGGTGCTGA  2808

>Query_27807 SEQ ID NO: 3
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Query  1     ATGGCTTTCCTGTGGCTGCTGTCTTGCTGGGCCCTGCTGGGGACTACCTTTGGCCTGCTG  60
             |||||||||||||||||||||||||| ||||| |||||||| || |||||||||||||||
Sbjct  1     ATGGCTTTCCTGTGGCTGCTGTCTTGTTGGGCTCTGCTGGGCACCACCTTTGGCCTGCTG  60

Query  61    GTGCCCAGGGAACTGTCTGGCTCTAGCCCAGTGCTGGAGGAGACCCACCCTGCCCACCAG  120
             ||||||||||| |||||||||   ||||| ||||||||||||||||||||||| || |||
Sbjct  61    GTGCCCAGGGAGCTGTCTGGCAGCAGCCCTGTGCTGGAGGAGACCCACCCTGCTCATCAG  120

Query  121   CAGGGGGCTTCTAGGCCTGGCCCCAGGGATGCCCAGGCCCACCCTGGCAGGCCAAGGGCT  180
             |||||||||   |||||||||||||||||||||||||| |||||||| || || ||||||
Sbjct  121   CAGGGGGCTAGCAGGCCTGGCCCCAGGGATGCCCAGGCTCACCCTGGGAGACCCAGGGCT  180

Query  181   GTGCCCACCCAGTGTGATGTGCCCCCCAACTCTAGATTTGATTGTGCCCCTGATAAGGCC  240
             |||||||| |||||||||||||||||||||   || ||||| ||||| ||||| ||||| 
Sbjct  181   GTGCCCACTCAGTGTGATGTGCCCCCCAACAGCAGGTTTGACTGTGCTCCTGACAAGGCT  240

Query  241   ATCACCCAGGAGCAGTGTGAGGCTAGGGGCTGCTGCTACATCCCTGCTAAGCAGGGCCTG  300
             ||||||||||||||||||||||| ||||| ||||||||||| ||||||||||||||||||
Sbjct  241   ATCACCCAGGAGCAGTGTGAGGCCAGGGGGTGCTGCTACATTCCTGCTAAGCAGGGCCTG  300

Query  301   CAGGGGGCTCAGATGGGCCAGCCCTGGTGCTTCTTcccccccAGCTATCCCTCTTACAAG  360
             |||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||   ||||||   || |||
Sbjct  301   CAGGGGGCCCAGATGGGCCAGCCCTGGTGCTTCTTCCCCCCCTCTTATCCCAGCTATAAG  360



Query  361   CTGGAGAATCTGAGCAGCTCTGAGATGGGCTACACTGCCACCCTGACCAGGACTACTCCC  420
             |||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||
Sbjct  361   CTGGAGAACCTGAGCAGCTCTGAGATGGGCTACACTGCCACCCTGACCAGGACCACTCCC  420

Query  421   ACCTTCTTCCCCAAGGACATCCTGACCCTGAGGCTGGATGTGATGATGGAGACTGAGAAC  480
             |||||||| |||||||| || ||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  421   ACCTTCTTTCCCAAGGATATTCTGACTCTGAGGCTGGATGTGATGATGGAGACTGAGAAC  480

Query  481   AGGCTGCATTTCACCATCAAGGATCCTGCCAACAGGAGGTATGAGGTGCCTCTGGAGACC  540
             |||||||| ||||| |||||||| |||||||| ||||||||||||||||| |||||||| 
Sbjct  481   AGGCTGCACTTCACTATCAAGGACCCTGCCAATAGGAGGTATGAGGTGCCCCTGGAGACT  540

Query  541   CCCCATGTGCACAGCAGGGCTCCTTCTCCCCTGTACTCTGTGGAGTTCTCTGAGGAACCC  600
             || |||||||| |||||||| |||||||| ||||| |||||||||||||||||||| |||
Sbjct  541   CCTCATGTGCATAGCAGGGCCCCTTCTCCTCTGTATTCTGTGGAGTTCTCTGAGGAGCCC  600

Query  601   TTTGGGGTGATTGTGAGGAGGCAGCTGGATGGCAGGGTCCTGCTGAACACCACTGTGGCC  660
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||
Sbjct  601   TTTGGGGTGATTGTGAGGAGGCAGCTGGATGGCAGGGTGCTGCTGAACACCACTGTGGCC  660

Query  661   CCCCTGTTCTTTGCTGATCAGTTCCTGCAGCTGTCCACTTCTCTGCCTAGCCAGTACATC  720
             ||||||||||||||||| |||||||||||||||  |||||||||||| ||||||||||| 
Sbjct  661   CCCCTGTTCTTTGCTGACCAGTTCCTGCAGCTGAGCACTTCTCTGCCCAGCCAGTACATT  720

Query  721   ACTGGGCTGGCTGAGCACCTGAGCCCTCTGATGCTGAGCACCTCTTGGACTAGGATCACC  780
             ||||||||||||||||| |||||||| ||||||||||||||||||||||| |||||||||
Sbjct  721   ACTGGGCTGGCTGAGCATCTGAGCCCCCTGATGCTGAGCACCTCTTGGACCAGGATCACC  780

Query  781   CTGTGGAACAGGGACCTGGCCCCCACCCCTGGGGCCAACCTGTATGGCAGCCACCCCTTC  840
             |||||||||||||||||||||||||| |||||||| ||||||||||||   |||||||| 
Sbjct  781   CTGTGGAACAGGGACCTGGCCCCCACTCCTGGGGCTAACCTGTATGGCTCTCACCCCTTT  840

Query  841   TATCTGGCCCTGGAGGATGGGGGCTCTGCCCATGGGGTGTTCCTGCTGAATAGCAATGCT  900
             || |||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| |||||||||
Sbjct  841   TACCTGGCCCTGGAGGATGGGGGCTCTGCCCATGGGGTGTTTCTGCTGAACAGCAATGCT  900

Query  901   ATGGATGTGGTGCTGCAGCCCAGCCCTGCCCTGTCTTGGAGGAGCACTGGGGGCATCCTG  960
             |||||||||||||||||||||   || ||||||||||||||||||||||||||||| |||
Sbjct  901   ATGGATGTGGTGCTGCAGCCCTCTCCAGCCCTGTCTTGGAGGAGCACTGGGGGCATTCTG  960

Query  961   GATGTGTACATTTTCCTGGGGCCTGAGCCCAAGTCTGTGGTGCAGCAGTACCTGGATGTG  1020
             |||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  961   GATGTGTACATTTTCCTGGGGCCTGAACCCAAGTCTGTGGTGCAGCAGTACCTGGATGTG  1020

Query  1021  GTGGGCTACCCCTTCATGCCTCCCTACTGGGGCCTGGGCTTCCACCTGTGCAGGTGGGGC  1080
             |||||||||||||||||||| ||||| ||||| ||||| || ||||||||||||||||||
Sbjct  1021  GTGGGCTACCCCTTCATGCCCCCCTATTGGGGGCTGGGGTTTCACCTGTGCAGGTGGGGC  1080

Query  1081  TACAGCTCTACTGCCATCACCAGGCAGGTGGTGGAGAATATGACCAGGGCCCACTTCCCC  1140
             ||||||   ||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| ||||||



Sbjct  1081  TACAGCAGCACTGCCATCACCAGGCAGGTGGTGGAGAACATGACCAGGGCCCATTTCCCC  1140

Query  1141  CTGGATGTGCAGTGGAATGACCTGGACTACATGGACTCTAGGAGGGACTTCACCTTCAAT  1200
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||    |||||||| ||||||||||| 
Sbjct  1141  CTGGATGTGCAGTGGAATGACCTGGACTACATGGATAGCAGGAGGGATTTCACCTTCAAC  1200

Query  1201  AAGGATGGCTTCAGAGACTTCCCTGCCATGGTGCAGGAGCTGCATCAGGGGGGCAGGAGG  1260
             |||||||||||||| ||||| ||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||
Sbjct  1201  AAGGATGGCTTCAGGGACTTTCCTGCCATGGTGCAGGAGCTGCACCAGGGGGGCAGGAGG  1260

Query  1261  TACATGATGATTGTGGACCCTGCCATCAGCTCTTCTGGCCCTGCTGGCTCTTACAGGCCC  1320
             || |||||||||||||||||||| ||||||   |||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1261  TATATGATGATTGTGGACCCTGCTATCAGCAGCTCTGGCCCTGCTGGCTCTTACAGGCCC  1320

Query  1321  TATGATGAGGGCCTGAGGAGGGGGGTGTTCATCACCAATGAGACTGGGCAGCCCCTGATT  1380
             ||||||||||||||||||||||||||||| ||||| ||||| ||||| ||||| ||||||
Sbjct  1321  TATGATGAGGGCCTGAGGAGGGGGGTGTTTATCACTAATGAAACTGGCCAGCCTCTGATT  1380

Query  1381  GGGAAGGTGTGGCCTGGCTCTACTGCCTTCCCTGACTTCACCAATCCTACTGCCCTGGCC  1440
             || ||||| |||||||||||||||||||||||||| || || || || ||||||||||||
Sbjct  1381  GGCAAGGTCTGGCCTGGCTCTACTGCCTTCCCTGATTTTACTAACCCCACTGCCCTGGCC  1440

Query  1441  TGGTGGGAGGACATGGTGGCTGAGTTCCATGACCAGGTGCCCTTTGATGGCATGTGGATT  1500
             |||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| ||||||||||||||||||
Sbjct  1441  TGGTGGGAGGACATGGTGGCTGAGTTCCATGATCAGGTGCCTTTTGATGGCATGTGGATT  1500

Query  1501  GACATGAATGAGCCCTCTAATTTCATCAGGGGCTCTGAGGATGGCTGCCCCAACAATGAG  1560
             || |||||||| ||    || |||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1501  GATATGAATGAACCAAGCAACTTCATCAGAGGCTCTGAGGATGGCTGCCCCAACAATGAG  1560

Query  1561  CTGGAGAAcccccccTATGTGCCTGGGGTGGTGGGGGGCACCCTGCAGGCTGCCACCATC  1620
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||| 
Sbjct  1561  CTGGAGAACCCCCCCTATGTGCCTGGGGTGGTGGGGGGCACTCTGCAGGCTGCCACCATT  1620

Query  1621  TGTGCTAGCTCTCACCAGTTCCTGAGCACCCACTACAATCTGCATAACCTGTATGGCCTG  1680
             |||||||||   |||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||
Sbjct  1621  TGTGCTAGCAGCCACCAGTTCCTGAGCACCCACTACAATCTGCACAACCTGTATGGCCTG  1680

Query  1681  ACTGAGGCCATTGCCAGCCACAGGGCCCTGGTGAAGGCTAGGGGCACCAGGCCCTTTGTG  1740
             ||||| |||||||||||||| ||||||||||||||||| |||||||| ||||| ||||||
Sbjct  1681  ACTGAAGCCATTGCCAGCCATAGGGCCCTGGTGAAGGCCAGGGGCACTAGGCCTTTTGTG  1740

Query  1741  ATTTCTAGGAGCACTTTTGCTGGCCATGGCAGGTATGCTGGGCACTGGACTGGGGATGTG  1800
             ||    ||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||
Sbjct  1741  ATCAGCAGGAGCACTTTTGCTGGCCATGGCAGGTATGCTGGCCACTGGACTGGGGATGTG  1800

Query  1801  TGGTCTAGCTGGGAGCAGCTGGCTTCTTCTGTGCCTGAGATCCTGCAGTTCAACCTGCTG  1860
             |||   |||||||||||||||||    |||||||||||||| |||||||| |||||||||
Sbjct  1801  TGGAGCAGCTGGGAGCAGCTGGCCAGCTCTGTGCCTGAGATTCTGCAGTTTAACCTGCTG  1860



Query  1861  GGGGTGCCTCTGGTGGGGGCTGATGTGTGTGGGTTCCTGGGCAACACTTCTGAGGAGCTG  1920
             |||||||| ||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| ||||||||||||
Sbjct  1861  GGGGTGCCCCTGGTGGGGGCTGATGTGTGTGGCTTCCTGGGCAACACCTCTGAGGAGCTG  1920

Query  1921  TGTGTGAGGTGGACCCAGCTGGGGGCCTTCTACCCTTTCATGAGGAACCACAACAGCCTG  1980
             ||||||||||||||||||||||||||||| || || ||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1921  TGTGTGAGGTGGACCCAGCTGGGGGCCTTTTATCCCTTCATGAGGAACCACAACAGCCTG  1980

Query  1981  CTGAGCCTGCCCCAGGAGCCCTACAGCTTCTCTGAGCCTGCCCAGCAGGCCATGAGGAAG  2040
             ||||||||||| ||||||||||||   |||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1981  CTGAGCCTGCCTCAGGAGCCCTACTCTTTCTCTGAGCCTGCCCAGCAGGCCATGAGGAAG  2040

Query  2041  GCCCTGACCCTGAGGTATGCCCTGCTGCCCCACCTGTACACCCTGTTCCACCAGGCCCAT  2100
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||
Sbjct  2041  GCCCTGACCCTGAGGTATGCCCTGCTGCCCCACCTGTATACCCTGTTCCACCAGGCCCAT  2100

Query  2101  GTGGCTGGGGAGACTGTGGCTAGGCCTCTGTTCCTGGAGTTCCCCAAGGACTCTAGCACC  2160
             |||||||||||||||||||| ||||| ||||||||||||||||||||||||   ||||||
Sbjct  2101  GTGGCTGGGGAGACTGTGGCCAGGCCCCTGTTCCTGGAGTTCCCCAAGGACAGCAGCACC  2160

Query  2161  TGGACTGTGGACCACCAGCTGCTGTGGGGGGAGGCCCTGCTGATCACTCCTGTGCTGCAG  2220
             ||||||||||| || |||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||
Sbjct  2161  TGGACTGTGGATCATCAGCTGCTGTGGGGGGAGGCCCTGCTGATCACCCCTGTGCTGCAG  2220

Query  2221  GCTGGGAAGGCTGAGGTGACTGGCTATTTCCCCCTGGGCACCTGGTATGACCTGCAGACT  2280
             ||||| ||||||||||| |||||||| ||||| |||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2221  GCTGGCAAGGCTGAGGTCACTGGCTACTTCCCTCTGGGCACCTGGTATGACCTGCAGACT  2280

Query  2281  GTGCCTGTGGAGGCCCTGGGGAGCCTGcccccccccccTGCTGCCCCCAGGGAGCCTGCC  2340
             |||||||||||||| ||||| ||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||
Sbjct  2281  GTGCCTGTGGAGGCTCTGGGCAGCCTGCCCCCCCCCCCTGCTGCTCCCAGGGAGCCTGCC  2340

Query  2341  ATCCACTCTGAGGGCCAGTGGGTGACCCTGCCTGCCCCTCTGGATACCATCAATGTGCAC  2400
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||| || ||||| |||||||||||||||
Sbjct  2341  ATCCACTCTGAGGGCCAGTGGGTGACCCTGCCTGCTCCCCTGGACACCATCAATGTGCAC  2400

Query  2401  CTGAGGGCTGGCTACATCATTCCCCTGCAGGGCCCTGGCCTGACCACTACTGAGTCTAGG  2460
             ||||||||||||||||| || |||||||||||||| || ||||| || ||||||   || 
Sbjct  2401  CTGAGGGCTGGCTACATTATCCCCCTGCAGGGCCCAGGGCTGACTACCACTGAGAGCAGA  2460

Query  2461  CAGCAGCCCATGGCCCTGGCTGTGGCCCTGACCAAggggggggaggctaggggggagctg  2520
             |||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||
Sbjct  2461  CAGCAGCCCATGGCTCTGGCTGTGGCCCTGACCAAGGGGGGGGAAGCTAGGGGGGAGCTG  2520

Query  2521  ttttgggatgatggggagagcctggaggtgctggagaggggggCCTACACTCAGGTGATC  2580
             || |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| || |||||||||
Sbjct  2521  TTCTGGGATGATGGGGAGAGCCTGGAGGTGCTGGAGAGGGGGGCCTATACCCAGGTGATC  2580

Query  2581  TTCCTGGCCAGGAACAATACCATTGTGAATGAGCTGGTGAGGGTGACCTCTGAGGGGGCT  2640
             |||||||| |||||||| |||||||| |||||||||||||||||||| ||||||||||||



Sbjct  2581  TTCCTGGCTAGGAACAACACCATTGTCAATGAGCTGGTGAGGGTGACTTCTGAGGGGGCT  2640

Query  2641  GGCCTGCAGCTGCAGAAGGTGACTGTGCTGGGGGTGGCCACTGCCCCCCAGCAGGTGCTG  2700
             || ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||
Sbjct  2641  GGGCTGCAGCTGCAGAAGGTGACTGTGCTGGGGGTGGCCACTGCTCCCCAGCAGGTGCTG  2700

Query  2701  AGCAATGGGGTGCCTGTGAGCAACTTCACCTATAGCCCTGATACCAAGGTGCTGGATATT  2760
             |||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| |||||||||||||| || 
Sbjct  2701  AGCAATGGGGTGCCTGTGAGCAACTTCACCTACAGCCCTGACACCAAGGTGCTGGACATC  2760

Query  2761  TGTGTGAGCCTGCTGATGGGGGAGCAGTTCCTGGTGAGCTGGTGCTGA  2808
             ||||||   |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2761  TGTGTGTCTCTGCTGATGGGGGAGCAGTTCCTGGTGAGCTGGTGCTGA  2808
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Query  1     ATGGCTTTCCTGTGGCTGCTGTCTTGCTGGGCCCTGCTGGGGACTACCTTTGGCCTGCTG  60
             ||||| |||||||||||||||||||||||||| ||||||||||| |||||||||||||||
Sbjct  1     ATGGCCTTCCTGTGGCTGCTGTCTTGCTGGGCTCTGCTGGGGACCACCTTTGGCCTGCTG  60

Query  61    GTGCCCAGGGAACTGTCTGGCTCTAGCCCAGTGCTGGAGGAGACCCACCCTGCCCACCAG  120
             || |||||||| ||||||||||||   || || |||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  61    GTCCCCAGGGAGCTGTCTGGCTCTTCTCCTGTCCTGGAGGAGACCCACCCTGCCCACCAG  120

Query  121   CAGGGGGCTTCTAGGCCTGGCCCCAGGGATGCCCAGGCCCACCCTGGCAGGCCAAGGGCT  180
             |||||||||   ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||
Sbjct  121   CAGGGGGCTAGCAGGCCTGGCCCCAGGGATGCCCAGGCCCACCCTGGCAGGCCCAGGGCT  180

Query  181   GTGCCCACCCAGTGTGATGTGCCCCCCAACTCTAGATTTGATTGTGCCCCTGATAAGGCC  240
             ||||||||||||||||||||||| ||||||   || ||||| ||||||||||| ||||||
Sbjct  181   GTGCCCACCCAGTGTGATGTGCCTCCCAACAGCAGGTTTGACTGTGCCCCTGACAAGGCC  240

Query  241   ATCACCCAGGAGCAGTGTGAGGCTAGGGGCTGCTGCTACATCCCTGCTAAGCAGGGCCTG  300
             ||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| |||||||| ||||||||||||
Sbjct  241   ATCACCCAGGAGCAGTGTGAGGCCAGGGGCTGCTGCTATATCCCTGCCAAGCAGGGCCTG  300

Query  301   CAGGGGGCTCAGATGGGCCAGCCCTGGTGCTTCTTcccccccAGCTATCCCTCTTACAAG  360
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||   |||||    || |||
Sbjct  301   CAGGGGGCTCAGATGGGCCAGCCCTGGTGCTTCTTTCCCCCCTCTTATCCTAGCTATAAG  360

Query  361   CTGGAGAATCTGAGCAGCTCTGAGATGGGCTACACTGCCACCCTGACCAGGACTACTCCC  420
             |||||||| |||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||| || |||
Sbjct  361   CTGGAGAACCTGAGCAGCTCTGAGATGGGGTACACTGCCACCCTGACCAGGACCACCCCC  420



Query  421   ACCTTCTTCCCCAAGGACATCCTGACCCTGAGGCTGGATGTGATGATGGAGACTGAGAAC  480
             || |||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| 
Sbjct  421   ACTTTCTTCCCTAAGGACATCCTGACCCTGAGGCTGGATGTGATGATGGAGACTGAGAAT  480

Query  481   AGGCTGCATTTCACCATCAAGGATCCTGCCAACAGGAGGTATGAGGTGCCTCTGGAGACC  540
             |||||||| || || |||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  481   AGGCTGCACTTTACTATCAAGGACCCTGCCAACAGGAGGTATGAGGTGCCTCTGGAGACC  540

Query  541   CCCCATGTGCACAGCAGGGCTCCTTCTCCCCTGTACTCTGTGGAGTTCTCTGAGGAACCC  600
             |||||||||||    ||||| ||    ||||||||||||||||||||||||||||| |||
Sbjct  541   CCCCATGTGCATTCTAGGGCCCCCAGCCCCCTGTACTCTGTGGAGTTCTCTGAGGAGCCC  600

Query  601   TTTGGGGTGATTGTGAGGAGGCAGCTGGATGGCAGGGTCCTGCTGAACACCACTGTGGCC  660
             |||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||| 
Sbjct  601   TTTGGGGTGATTGTGAGGAGACAGCTGGATGGCAGGGTCCTGCTGAACACCACTGTGGCT  660

Query  661   CCCCTGTTCTTTGCTGATCAGTTCCTGCAGCTGTCCACTTCTCTGCCTAGCCAGTACATC  720
             |||||||| |||||||| |||||||||||||||  |||    ||||| ||||||||||||
Sbjct  661   CCCCTGTTTTTTGCTGACCAGTTCCTGCAGCTGAGCACCAGCCTGCCCAGCCAGTACATC  720

Query  721   ACTGGGCTGGCTGAGCACCTGAGCCCTCTGATGCTGAGCACCTCTTGGACTAGGATCACC  780
             |||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||   ||||| |||||||||
Sbjct  721   ACTGGGCTGGCTGAGCACCTGAGCCCCCTGATGCTGAGCACCAGCTGGACCAGGATCACC  780

Query  781   CTGTGGAACAGGGACCTGGCCCCCACCCCTGGGGCCAACCTGTATGGCAGCCACCCCTTC  840
             |||||||||||||| ||||| || ||||||||||||||||||||||||   |||||||| 
Sbjct  781   CTGTGGAACAGGGATCTGGCTCCTACCCCTGGGGCCAACCTGTATGGCTCTCACCCCTTT  840

Query  841   TATCTGGCCCTGGAGGATGGGGGCTCTGCCCATGGGGTGTTCCTGCTGAATAGCAATGCT  900
             || ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||
Sbjct  841   TACCTGGCCCTGGAGGATGGGGGCTCTGCCCATGGGGTGTTCCTGCTGAACAGCAATGCT  900

Query  901   ATGGATGTGGTGCTGCAGCCCAGCCCTGCCCTGTCTTGGAGGAGCACTGGGGGCATCCTG  960
             |||||||||||||||||||||||||||||||||   ||||||   |||||||||||||||
Sbjct  901   ATGGATGTGGTGCTGCAGCCCAGCCCTGCCCTGAGCTGGAGGTCTACTGGGGGCATCCTG  960

Query  961   GATGTGTACATTTTCCTGGGGCCTGAGCCCAAGTCTGTGGTGCAGCAGTACCTGGATGTG  1020
             ||||||||||| || |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  961   GATGTGTACATCTTTCTGGGGCCTGAGCCCAAGTCTGTGGTGCAGCAGTACCTGGATGTG  1020

Query  1021  GTGGGCTACCCCTTCATGCCTCCCTACTGGGGCCTGGGCTTCCACCTGTGCAGGTGGGGC  1080
             |||||||| || || ||||| ||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1021  GTGGGCTATCCTTTTATGCCCCCCTATTGGGGCCTGGGCTTCCACCTGTGCAGGTGGGGC  1080

Query  1081  TACAGCTCTACTGCCATCACCAGGCAGGTGGTGGAGAATATGACCAGGGCCCACTTCCCC  1140
             ||||||   |||||||||||||| |||||||||||||| |||||||||||||||||||||
Sbjct  1081  TACAGCAGCACTGCCATCACCAGACAGGTGGTGGAGAACATGACCAGGGCCCACTTCCCC  1140

Query  1141  CTGGATGTGCAGTGGAATGACCTGGACTACATGGACTCTAGGAGGGACTTCACCTTCAAT  1200
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||   ||||||||||||||||| || 



Sbjct  1141  CTGGATGTGCAGTGGAATGACCTGGACTACATGGACAGCAGGAGGGACTTCACCTTTAAC  1200

Query  1201  AAGGATGGCTTCAGAGACTTCCCTGCCATGGTGCAGGAGCTGCATCAGGGGGGCAGGAGG  1260
             ||||||||||| || |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1201  AAGGATGGCTTTAGGGACTTCCCTGCCATGGTGCAGGAGCTGCATCAGGGGGGCAGGAGG  1260

Query  1261  TACATGATGATTGTGGACCCTGCCATCAGCTCTTCTGGCCCTGCTGGCTCTTACAGGCCC  1320
             |||||||||||||||||||| |||||||||   ||||| |||||||| ||||||||||||
Sbjct  1261  TACATGATGATTGTGGACCCAGCCATCAGCAGCTCTGGGCCTGCTGGGTCTTACAGGCCC  1320

Query  1321  TATGATGAGGGCCTGAGGAGGGGGGTGTTCATCACCAATGAGACTGGGCAGCCCCTGATT  1380
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||
Sbjct  1321  TATGATGAGGGCCTGAGGAGGGGGGTGTTCATCACCAATGAGACTGGCCAGCCCCTGATT  1380

Query  1381  GGGAAGGTGTGGCCTGGCTCTACTGCCTTCCCTGACTTCACCAATCCTACTGCCCTGGCC  1440
             || ||||||||||||||    |||||||||||||| || ||||| || ||||||||||||
Sbjct  1381  GGCAAGGTGTGGCCTGGGAGCACTGCCTTCCCTGATTTTACCAACCCCACTGCCCTGGCC  1440

Query  1441  TGGTGGGAGGACATGGTGGCTGAGTTCCATGACCAGGTGCCCTTTGATGGCATGTGGATT  1500
             ||||||||||| |||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1441  TGGTGGGAGGATATGGTGGCTGAGTTTCATGACCAGGTGCCCTTTGATGGCATGTGGATT  1500

Query  1501  GACATGAATGAGCCCTCTAATTTCATCAGGGGCTCTGAGGATGGCTGCCCCAACAATGAG  1560
             |||||||||||||||   ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1501  GACATGAATGAGCCCAGCAATTTCATCAGGGGCTCTGAGGATGGCTGCCCCAACAATGAG  1560

Query  1561  CTGGAGAAcccccccTATGTGCCTGGGGTGGTGGGGGGCACCCTGCAGGCTGCCACCATC  1620
             |||||||| || ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1561  CTGGAGAATCCTCCCTATGTGCCTGGGGTGGTGGGGGGCACCCTGCAGGCTGCCACCATC  1620

Query  1621  TGTGC-TAGCTCTCACCAGTTCCTGAGCACCCACTACAATCTGCATAACCTGTATGGCCT  1679
             ||||| |    | ||||||||||||||||||||||| || ||||||||||||||||||||
Sbjct  1621  TGTGCCTCTAGC-CACCAGTTCCTGAGCACCCACTATAACCTGCATAACCTGTATGGCCT  1679

Query  1680  GACTGAGGCCATTGCCAGCCACAGGGCCCTGGTGAAGGCTAGGGGCACCAGGCCCTTTGT  1739
             ||||||||||||||||||||| || |||||||||||||| || || ||||||||||||||
Sbjct  1680  GACTGAGGCCATTGCCAGCCATAGAGCCCTGGTGAAGGCCAGAGGGACCAGGCCCTTTGT  1739

Query  1740  GATTTCTAGGAGCACTTTTGCTGGCCATGGCAGGTATGCTGGGCACTGGACTGGGGATGT  1799
             ||| ||||||||||| |||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||
Sbjct  1740  GATCTCTAGGAGCACCTTTGCTGGCCATGGCAGGTATGCTGGCCACTGGACTGGGGATGT  1799

Query  1800  GTGG-TCTAGCTGGGAGCAGCTGGCTTCTTCTGTGCCTGAGATCCTGCAGTTCAACCTGC  1858
             ||||  ||   ||||||||||||||    |||||||| ||||||||||||||||||||||
Sbjct  1800  GTGGAGCT-CTTGGGAGCAGCTGGCCAGCTCTGTGCCAGAGATCCTGCAGTTCAACCTGC  1858

Query  1859  TGGGGGTGCCTCTGGTGGGGGCTGATGTGTGTGGGTTCCTGGGCAACACTTCTGAGGAGC  1918
             |||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||| || ||||| ||||
Sbjct  1859  TGGGGGTGCCTCTGGTGGGGGCTGATGTGTGTGGCTTCCTGGGCAATACCTCTGAAGAGC  1918



Query  1919  TGTGTGTGAGGTGGACCCAGCTGGGGGCCTTCTACCCTTTCATGAGGAACCACAACAGCC  1978
             |||||||||||||||| ||||||||||||||||| || ||||||||||||||||||||||
Sbjct  1919  TGTGTGTGAGGTGGACTCAGCTGGGGGCCTTCTATCCCTTCATGAGGAACCACAACAGCC  1978

Query  1979  TGCTGAGCCTGCCCCAGGAGCCCTACAGCTTCTCTGAGCCTGCCCAGCAGGCCATGAGGA  2038
             |||||   ||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| |||||||
Sbjct  1979  TGCTGTCTCTGCCCCAGGAGCCCTACAGCTTCTCTGAGCCTGCTCAGCAGGCTATGAGGA  2038

Query  2039  AGGCCCTGACCCTGAGGTATGCCCTGCTGCCCCACCTGTACACCCTGTTCCACCAGGCCC  2098
             |||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2039  AGGCCCTGACCCTGAGGTATGCCCTGCTGCCCCATCTGTACACCCTGTTCCACCAGGCCC  2098

Query  2099  ATGTGGCTGGGGAGACTGTGGCTAGGCCTCTGTTCCTGGAGTTCCCCAAGGACTCTAGCA  2158
             |||||||||||||||||||||| ||||| ||||| |||||||| |||||||||   ||||
Sbjct  2099  ATGTGGCTGGGGAGACTGTGGCCAGGCCCCTGTTTCTGGAGTTTCCCAAGGACAGCAGCA  2158

Query  2159  CCTGGACTGTGGACCACCAGCTGCTGTGGGGGGAGGCCCTGCTGATCACTCCTGTGCTGC  2218
             |||||||||||||||| |||||||||||||||||||| |||||||| || ||||||||||
Sbjct  2159  CCTGGACTGTGGACCATCAGCTGCTGTGGGGGGAGGCTCTGCTGATTACCCCTGTGCTGC  2218

Query  2219  AGGCTGGGAAGGCTGAGGTGACTGGCTATTTCCCCCTGGGCACCTGGTATGACCTGCAGA  2278
             ||||||| ||||||||||||||||| || ||||||||||| || ||||||||||||||||
Sbjct  2219  AGGCTGGCAAGGCTGAGGTGACTGGGTACTTCCCCCTGGGGACTTGGTATGACCTGCAGA  2278

Query  2279  CTGTGCCTGTGGAGGCCCTGGGGAGCCTGcccccccccccTGCTGCCCCCAGGGAGCCTG  2338
             ||||||||||||| || ||||| ||||||||||| |||||||||||||| ||||||||||
Sbjct  2279  CTGTGCCTGTGGAAGCTCTGGGCAGCCTGCCCCCACCCCCTGCTGCCCCTAGGGAGCCTG  2338

Query  2339  CCATCCACTCTGAGGGCCAGTGGGTGACCCTGCCTGCCCCTCTGGATACCATCAATGTGC  2398
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||
Sbjct  2339  CCATCCACTCTGAGGGCCAGTGGGTGACCCTGCCTGCCCCTCTGGACACCATCAATGTGC  2398

Query  2399  ACCTGAGGGCTGGCTACATCATTCCCCTGCAGGGCCCTGGCCTGACCACTACTGAGTCTA  2458
             |||||||||||||||| ||||| ||||||||||||||||| |||||||| ||||||   |
Sbjct  2399  ACCTGAGGGCTGGCTATATCATCCCCCTGCAGGGCCCTGGGCTGACCACCACTGAGAGCA  2458

Query  2459  GGCAGCAGCCCATGGCCCTGGCTGTGGCCCTGACCAAggggggggaggctaggggggagc  2518
             |||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| ||||||||||
Sbjct  2459  GGCAGCAGCCCATGGCCCTGGCTGTGGCCCTGACTAAGGGGGGGGAGGCCAGGGGGGAGC  2518

Query  2519  tgttttgggatgatggggagagcctggaggtgctggagaggggggCCTACACTCAGGTGA  2578
             |||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||| |||||||
Sbjct  2519  TGTTCTGGGATGATGGGGAGAGCCTGGAGGTGCTGGAGAGAGGGGCCTACACCCAGGTGA  2578

Query  2579  TCTTCCTGGCCAGGAACAATACCATTGTGAATGAGCTGGTGAGGGTGACCTCTGAGGGGG  2638
             |||| |||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||
Sbjct  2579  TCTTTCTGGCCAGGAACAACACCATTGTGAATGAGCTGGTGAGGGTGACTTCTGAGGGGG  2638

Query  2639  CTGGCCTGCAGCTGCAGAAGGTGACTGTGCTGGGGGTGGCCACTGCCCCCCAGCAGGTGC  2698
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||



Sbjct  2639  CTGGCCTGCAGCTGCAGAAGGTGACTGTGCTGGGGGTGGCCACTGCCCCCCAGCAGGTGC  2698

Query  2699  TGAGCAATGGGGTGCCTGTGAGCAACTTCACCTATAGCCCTGATACCAAGGTGCTGGATA  2758
             ||||||||||||||||||||   ||||||||||| ||||||||||| |||||||||||||
Sbjct  2699  TGAGCAATGGGGTGCCTGTGTCTAACTTCACCTACAGCCCTGATACTAAGGTGCTGGATA  2758

Query  2759  TTTGTGTGAGCCTGCTGATGGGGGAGCAGTTCCTGGTGAGCTGGTGCTGA  2808
             | ||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||
Sbjct  2759  TCTGTGTGAGCCTGCTGATGGGGGAGCAGTTTCTGGTGAGCTGGTGCTGA  2808


