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Query= SEQ ID NO: 4

Length=2808

                                                           Score     E     Max
Sequences producing significant alignments:               (Bits)  Value  Ident

Query_34196 SEQ ID NO: 1                                    4150    0.0    93%     
   
Query_34199 SEQ ID NO: 5                                    4056    0.0    93%     
   
Query_34198 SEQ ID NO: 3                                    4050    0.0    93%     
   
Query_34197 SEQ ID NO: 2                                    4023    0.0    93%     
   

ALIGNMENTS
>Query_34196 SEQ ID NO: 1
Length=2808

 Score = 4150 bits (2247),  Expect = 0.0
 Identities = 2624/2811 (93%), Gaps = 6/2811 (0%)
 Strand=Plus/Plus

Query  1     ATGGCCTTCCTGTGGCTGCTGTCTTGCTGGGCTCTGCTGGGGACCACCTTTGGCCTGCTG  60
             ||||| |||||||||||||||   ||||||||||||||||| ||||||||||| ||||||
Sbjct  1     ATGGCTTTCCTGTGGCTGCTGAGCTGCTGGGCTCTGCTGGGCACCACCTTTGGGCTGCTG  60

Query  61    GTCCCCAGGGAGCTGTCTGGCTCTTCTCCTGTCCTGGAGGAGACCCACCCTGCCCACCAG  120
             || || |||||||||||||| |||   ||||| ||||||||||| ||||||||||| |||
Sbjct  61    GTGCCTAGGGAGCTGTCTGGGTCTAGCCCTGTGCTGGAGGAGACTCACCCTGCCCATCAG  120

Query  121   CAGGGGGCTAGCAGGCCTGGCCCCAGGGATGCCCAGGCCCACCCTGGCAGGCCCAGGGCT  180
             |||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  121   CAGGGGGCTAGCAGGCCTGGCCCCAGGGATGCTCAGGCCCACCCTGGCAGGCCCAGGGCT  180

Query  181   GTGCCCACCCAGTGTGATGTGCCTCCCAACAGCAGGTTTGACTGTGCCCCTGACAAGGCC  240
             ||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  181   GTGCCCACCCAGTGTGATGTGCCCCCCAACAGCAGGTTTGACTGTGCCCCTGACAAGGCC  240



Query  241   ATCACCCAGGAGCAGTGTGAGGCCAGGGGCTGCTGCTATATCCCTGCCAAGCAGGGCCTG  300
             || ||||||||||||||||||||||||||||||||||| || || || ||||||||||||
Sbjct  241   ATTACCCAGGAGCAGTGTGAGGCCAGGGGCTGCTGCTACATTCCAGCTAAGCAGGGCCTG  300

Query  301   CAGGGGGCTCAGATGGGCCAGCCCTGGTGCTTCTTTCCCCCCTCTTATCCTAGCTATAAG  360
             |||||||| |||||||||||||||||||||||||| ||||||   |||||||||||||| 
Sbjct  301   CAGGGGGCCCAGATGGGCCAGCCCTGGTGCTTCTTCCCCCCCAGCTATCCTAGCTATAAA  360

Query  361   CTGGAGAACCTGAGCAGCTCTGAGATGGGGTACACTGCCACCCTGACCAGGACCACCCCC  420
             ||||||||||||||||||||||||||||| || |||||||||||||| ||||| || |||
Sbjct  361   CTGGAGAACCTGAGCAGCTCTGAGATGGGCTATACTGCCACCCTGACTAGGACTACTCCC  420

Query  421   ACTTTCTTCCCTAAGGACATCCTGACCCTGAGGCTGGATGTGATGATGGAGACTGAGAAT  480
             || || || |||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| 
Sbjct  421   ACCTTTTTTCCTAAGGATATCCTGACCCTGAGGCTGGATGTGATGATGGAGACTGAGAAC  480

Query  481   AGGCTGCACTTTACTATCAAGGACCCTGCCAACAGGAGGTATGAGGTGCCTCTGGAGACC  540
             ||||||||||| ||||| |||||||||||||| ||||||||||| |||||||||||||| 
Sbjct  481   AGGCTGCACTTCACTATTAAGGACCCTGCCAATAGGAGGTATGAAGTGCCTCTGGAGACT  540

Query  541   CCCCATGTGCATTCTAGGGCCCCCAGCCCCCTGTACTCTGTGGAGTTCTCTGAGGAGCCC  600
             || |||||||| ||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||
Sbjct  541   CCTCATGTGCACTCTAGGGCCCCCAGCCCCCTGTATTCTGTGGAGTTCTCTGAGGAGCCC  600

Query  601   TTTGGGGTGATTGTGAGGAGACAGCTGGATGGCAGGGTCCTGCTGAACACCACTGTGGCT  660
             |||||||||||||||||||| ||||||||||||||||| |||||||||||||||||||| 
Sbjct  601   TTTGGGGTGATTGTGAGGAGGCAGCTGGATGGCAGGGTGCTGCTGAACACCACTGTGGCC  660

Query  661   CCCCTGTTTTTTGCTGACCAGTTCCTGCAGCTGAGCACCAGCCTGCCCAGCCAGTACATC  720
             |||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  661   CCCCTGTTCTTTGCTGACCAGTTCCTGCAGCTGAGCACCAGCCTGCCCAGCCAGTACATC  720

Query  721   ACTGGGCTGGCTGAGCACCTGAGCCCCCTGATGCTGAGCACCAGCTGGACCAGGATCACC  780
             ||||||||||||||||| |||||||| |||||||||||||||   |||||||||||||||
Sbjct  721   ACTGGGCTGGCTGAGCATCTGAGCCCTCTGATGCTGAGCACCTCTTGGACCAGGATCACC  780

Query  781   CTGTGGAACAGGGATCTGGCTCCTACCCCTGGGGCCAACCTGTATGGCTCTCACCCCTTT  840
             |||||||| ||||||||||| || ||||||||||| || |||||||||||||| ||||||
Sbjct  781   CTGTGGAATAGGGATCTGGCCCCCACCCCTGGGGCTAATCTGTATGGCTCTCATCCCTTT  840

Query  841   TACCTGGCCCTGGAGGATGGGGGCTCTGCCCATGGGGTGTTCCTGCTGAACAGCAATGCT  900
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||| 
Sbjct  841   TACCTGGCCCTGGAGGATGGGGGCTCTGCCCATGGGGTGTTTCTGCTGAACAGCAATGCC  900

Query  901   ATGGATGTGGTGCTGCAGCCCAGCCCTGCCCTGAGCTGGAGGTCTACTGGGGGCATCCTG  960
             |||||||||||||||||||||   ||||||||||||||||||   |||||||||||||||
Sbjct  901   ATGGATGTGGTGCTGCAGCCCTCTCCTGCCCTGAGCTGGAGGAGCACTGGGGGCATCCTG  960

Query  961   GATGTGTACATCTTTCTGGGGCCTGAGCCCAAGTCTGTGGTGCAGCAGTACCTGGATGTG  1020
             |||||||||||||| ||||| |||||||||||||||||||| |||||||| |||||||||



Sbjct  961   GATGTGTACATCTTCCTGGGCCCTGAGCCCAAGTCTGTGGTCCAGCAGTATCTGGATGTG  1020

Query  1021  GTGGGCTATCCTTTTATGCCCCCCTATTGGGGCCTGGGCTTCCACCTGTGCAGGTGGGGC  1080
             |||||||| || ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| 
Sbjct  1021  GTGGGCTACCCCTTTATGCCCCCCTATTGGGGCCTGGGCTTCCACCTGTGCAGGTGGGGG  1080

Query  1081  TACAGCAGC-ACTGCCATCACCAGACAGGTGGTGGAGAACATGACCAGGGCCCACTTCCC  1139
             ||   |  | ||||| |||||||| |||||||||||||||||||||||||| ||||||||
Sbjct  1081  TA-TTCTTCTACTGCTATCACCAGGCAGGTGGTGGAGAACATGACCAGGGCTCACTTCCC  1139

Query  1140  CCTGGATGTGCAGTGGAATGACCTGGACTACATGGACAGCAGGAGGGACTTCACCTTTAA  1199
             |||||||||||||||||||||||||||||| ||||||   |||||||| |||||||| ||
Sbjct  1140  CCTGGATGTGCAGTGGAATGACCTGGACTATATGGACTCTAGGAGGGATTTCACCTTCAA  1199

Query  1200  CAAGGATGGCTTTAGGGACTTCCCTGCCATGGTGCAGGAGCTGCATCAGGGGGGCAGGAG  1259
             |||||||||||| |||||||||||||| ||||| ||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1200  CAAGGATGGCTTCAGGGACTTCCCTGCTATGGTCCAGGAGCTGCATCAGGGGGGCAGGAG  1259

Query  1260  GTACATGATGATTGTGGACCCAGCCATCAGCAGCTCTGGGCCTGCTGG-GTCTTACAGGC  1318
             ||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||| ||||||||   | || ||||
Sbjct  1260  GTACATGATGATTGTGGACCCTGCCATCAGCAGCTCTGGCCCTGCTGGCAGC-TATAGGC  1318

Query  1319  CCTATGATGAGGGCCTGAGGAGGGGGGTGTTCATCACCAATGAGACTGGCCAGCCCCTGA  1378
             ||||||||||||||||||||||||||||||| ||||| ||||| ||||| ||||||||||
Sbjct  1319  CCTATGATGAGGGCCTGAGGAGGGGGGTGTTTATCACTAATGAAACTGGGCAGCCCCTGA  1378

Query  1379  TTGGCAAGGTGTGGCCTGGGAGCACTGCCTTCCCTGATTTTACCAACCCCACTGCCCTGG  1438
             |||||||||||||||||||    |||||||||||||| || |||||||||||||| ||||
Sbjct  1379  TTGGCAAGGTGTGGCCTGGCTCTACTGCCTTCCCTGACTTCACCAACCCCACTGCTCTGG  1438

Query  1439  CCTGGTGGGAGGATATGGTGGCTGAGTTTCATGACCAGGTGCCCTTTGATGGCATGTGGA  1498
             ||||||||||||| |||||||||||||| |||||||||||||| ||||||||||||||||
Sbjct  1439  CCTGGTGGGAGGACATGGTGGCTGAGTTCCATGACCAGGTGCCTTTTGATGGCATGTGGA  1498

Query  1499  TTGACATGAATGAGCCCAGCAATTTCATCAGGGGCTCTGAGGATGGCTGCCCCAACAATG  1558
             |||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||| |||||||| ||||
Sbjct  1499  TTGACATGAATGAGCCCAGCAACTTCATCAGGGGCTCTGAGGATGGGTGCCCCAATAATG  1558

Query  1559  AGCTGGAGAATCCTCCCTATGTGCCTGGGGTGGTGGGGGGCACCCTGCAGGCTGCCACCA  1618
             |||||||||| || |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |
Sbjct  1559  AGCTGGAGAACCCCCCCTATGTGCCTGGGGTGGTGGGGGGCACCCTGCAGGCTGCCACTA  1618

Query  1619  TCTGTGCC-TCTAGCCACCAGTTCCTGAGCACCCACTATAACCTGCATAACCTGTATGGC  1677
             | ||||||  ||   ||||||||||||||||||||||| |||||||| || |||||||||
Sbjct  1619  TTTGTGCCAGCT-CTCACCAGTTCCTGAGCACCCACTACAACCTGCACAATCTGTATGGC  1677

Query  1678  CTGACTGAGGCCATTGCCAGCCATAGAGCCCTGGTGAAGGCCAGAGGGACCAGGCCCTTT  1737
             ||||||||||||||||||||||| || ||||||||||||||||| || || |||||||||
Sbjct  1678  CTGACTGAGGCCATTGCCAGCCACAGGGCCCTGGTGAAGGCCAGGGGCACTAGGCCCTTT  1737



Query  1738  GTGATCTCTAGGAGCACCTTTGCTGGCCATGGCAGGTATGCTGGCCACTGGACTGGGGAT  1797
             ||||||||||| |||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1738  GTGATCTCTAGAAGCACCTTTGCTGGCCATGGGAGGTATGCTGGCCACTGGACTGGGGAT  1797

Query  1798  GTGTGGAGCTCTTGGGAGCAGCTGGCCAGCTCTGTGCCAGAGATCCTGCAGTTCAACCTG  1857
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||
Sbjct  1798  GTGTGGAGCTCTTGGGAGCAGCTGGCCAGCTCTGTGCCTGAGATCCTGCAGTTCAACCTG  1857

Query  1858  CTGGGGGTGCCTCTGGTGGGGGCTGATGTGTGTGGCTTCCTGGGCAATACCTCTGAAGAG  1917
             ||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||
Sbjct  1858  CTGGGGGTGCCCCTGGTGGGGGCTGATGTGTGTGGCTTCCTGGGCAACACCTCTGAAGAG  1917

Query  1918  CTGTGTGTGAGGTGGACTCAGCTGGGGGCCTTCTATCCCTTCATGAGGAACCACAACAGC  1977
             ||||||||||||||||| ||||||||||||||||| || |||||||||||||||||||||
Sbjct  1918  CTGTGTGTGAGGTGGACCCAGCTGGGGGCCTTCTACCCTTTCATGAGGAACCACAACAGC  1977

Query  1978  CTGCTGTCTCTGCCCCAGGAGCCCTACAGCTTCTCTGAGCCTGCTCAGCAGGCTATGAGG  2037
             ||||||   ||||| |||||||| |||   |||||||||||||| |||||||| ||||||
Sbjct  1978  CTGCTGAGCCTGCCTCAGGAGCCTTACTCTTTCTCTGAGCCTGCCCAGCAGGCCATGAGG  2037

Query  2038  AAGGCCCTGACCCTGAGGTATGCCCTGCTGCCCCATCTGTACACCCTGTTCCACCAGGCC  2097
             ||||||||||||||||||||||| ||||||||||| ||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2038  AAGGCCCTGACCCTGAGGTATGCTCTGCTGCCCCACCTGTACACCCTGTTCCACCAGGCC  2097

Query  2098  CATGTGGCTGGGGAGACTGTGGCCAGGCCCCTGTTTCTGGAGTTTCCCAAGGACAGCAGC  2157
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||| ||||| ||||||
Sbjct  2098  CATGTGGCTGGGGAGACTGTGGCCAGGCCCCTGTTCCTGGAGTTTCCTAAGGATAGCAGC  2157

Query  2158  ACCTGGACTGTGGACCATCAGCTGCTGTGGGGGGAGGCTCTGCTGATTACCCCTGTGCTG  2217
             ||||||||||||||||| |||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||
Sbjct  2158  ACCTGGACTGTGGACCACCAGCTGCTGTGGGGGGAGGCCCTGCTGATTACCCCTGTGCTG  2217

Query  2218  CAGGCTGGCAAGGCTGAGGTGACTGGGTACTTCCCCCTGGGGACTTGGTATGACCTGCAG  2277
             |||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| ||||||||||||||||||
Sbjct  2218  CAGGCTGGCAAGGCTGAGGTGACTGGCTACTTCCCCCTGGGCACTTGGTATGACCTGCAG  2277

Query  2278  ACTGTGCCTGTGGAAGCTCTGGGCAGCCTGCCCCCACCCCCTGCTGCCCCTAGGGAGCCT  2337
             ||||||||||||||||| |||||||||||||| || |||||||||||||| |||||||||
Sbjct  2278  ACTGTGCCTGTGGAAGCCCTGGGCAGCCTGCCTCCCCCCCCTGCTGCCCCCAGGGAGCCT  2337

Query  2338  GCCATCCACTCTGAGGGCCAGTGGGTGACCCTGCCTGCCCCTCTGGACACCATCAATGTG  2397
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||| ||||||
Sbjct  2338  GCCATCCACTCTGAGGGCCAGTGGGTGACCCTGCCTGCCCCCCTGGACACCATTAATGTG  2397

Query  2398  CACCTGAGGGCTGGCTATATCATCCCCCTGCAGGGCCCTGGGCTGACCACCACTGAGAGC  2457
             || ||||||||||| ||||| |||||||||||||| ||||||||||| ||||||||||||
Sbjct  2398  CATCTGAGGGCTGGGTATATTATCCCCCTGCAGGGGCCTGGGCTGACTACCACTGAGAGC  2457

Query  2458  AGGCAGCAGCCCATGGCCCTGGCTGTGGCCCTGACTAAggggggggaggccaggggggag  2517
             ||||||||||| ||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||



Sbjct  2458  AGGCAGCAGCCTATGGCCCTGGCTGTGGCTCTGACTAAGGGGGGGGAGGCCAGGGGGGAG  2517

Query  2518  ctgttctgggatgatggggagagcctggaggtgctggagagaggggCCTACACCCAGGTG  2577
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||
Sbjct  2518  CTGTTCTGGGATGATGGGGAGAGCCTGGAGGTGCTGGAGAGGGGGGCCTACACCCAGGTG  2577

Query  2578  ATCTTTCTGGCCAGGAACAACACCATTGTGAATGAGCTGGTGAGGGTGACTTCTGAGGGG  2637
             || || |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||
Sbjct  2578  ATTTTCCTGGCCAGGAACAACACCATTGTGAATGAGCTGGTGAGGGTGACCTCTGAGGGG  2637

Query  2638  GCTGGCCTGCAGCTGCAGAAGGTGACTGTGCTGGGGGTGGCCACTGCCCCCCAGCAGGTG  2697
             |||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2638  GCTGGCCTGCAGCTGCAGAAAGTGACTGTGCTGGGGGTGGCCACTGCCCCCCAGCAGGTG  2697

Query  2698  CTGAGCAATGGGGTGCCTGTGTCTAACTTCACCTACAGCCCTGATACTAAGGTGCTGGAT  2757
             |||||||||||||||||||||   |||||||||||||||||||| || ||||||||||||
Sbjct  2698  CTGAGCAATGGGGTGCCTGTGAGCAACTTCACCTACAGCCCTGACACCAAGGTGCTGGAT  2757

Query  2758  ATCTGTGTGAGCCTGCTGATGGGGGAGCAGTTTCTGGTGAGCTGGTGCTGA  2808
             || ||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||
Sbjct  2758  ATTTGTGTGAGCCTGCTGATGGGGGAGCAGTTCCTGGTGAGCTGGTGCTGA  2808

>Query_34199 SEQ ID NO: 5
Length=2808

 Score = 4056 bits (2196),  Expect = 0.0
 Identities = 2605/2809 (93%), Gaps = 2/2809 (0%)
 Strand=Plus/Plus

Query  1     ATGGCCTTCCTGTGGCTGCTGTCTTGCTGGGCTCTGCTGGGGACCACCTTTGGCCTGCTG  60
             |||||||| |||||||||||||| |||||||| |||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1     ATGGCCTTTCTGTGGCTGCTGTCCTGCTGGGCCCTGCTGGGGACCACCTTTGGCCTGCTG  60

Query  61    GTCCCCAGGGAGCTGTCTGG-CTCTTCTCCTGTCCTGGAGGAGACCCACCCTGCCCACCA  119
             || |||||||||||||||||   |  | || || ||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  61    GTGCCCAGGGAGCTGTCTGGGAGCAGC-CCAGTGCTGGAGGAGACCCACCCTGCCCACCA  119

Query  120   GCAGGGGGCTAGCAGGCCTGGCCCCAGGGATGCCCAGGCCCACCCTGGCAGGCCCAGGGC  179
             ||||||||| |||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  120   GCAGGGGGCCAGCAGGCCTGGCCCTAGGGATGCCCAGGCCCACCCTGGCAGGCCCAGGGC  179

Query  180   TGTGCCCACCCAGTGTGATGTGCCTCCCAACAGCAGGTTTGACTGTGCCCCTGACAAGGC  239
             |||||| ||||||||||||||||| |||||    |||||||||||||| |||||||||||
Sbjct  180   TGTGCCTACCCAGTGTGATGTGCCACCCAATTCTAGGTTTGACTGTGCTCCTGACAAGGC  239

Query  240   CATCACCCAGGAGCAGTGTGAGGCCAGGGGCTGCTGCTATATCCCTGCCAAGCAGGGCCT  299
             |||||| |||||||||||||| || ||||| |||||||| ||||| ||||||||||||||
Sbjct  240   CATCACTCAGGAGCAGTGTGAAGCTAGGGGGTGCTGCTACATCCCAGCCAAGCAGGGCCT  299



Query  300   GCAGGGGGCTCAGATGGGCCAGCCCTGGTGCTTCTTTCCCCCCTCTTATCCTAGCTATAA  359
             ||||||||| |||||||||||||||||||||||||| ||||||   || |||||||| ||
Sbjct  300   GCAGGGGGCCCAGATGGGCCAGCCCTGGTGCTTCTTCCCCCCCAGCTACCCTAGCTACAA  359

Query  360   GCTGGAGAACCTGAGCAGCTCTGAGATGGGGTACACTGCCACCCTGACCAGGACCACCCC  419
             ||||||||| |||||||||||||||||||| |||||||| ||||||||||||||||| ||
Sbjct  360   GCTGGAGAATCTGAGCAGCTCTGAGATGGGCTACACTGCTACCCTGACCAGGACCACTCC  419

Query  420   CACTTTCTTCCCTAAGGACATCCTGACCCTGAGGCTGGATGTGATGATGGAGACTGAGAA  479
              || |||||||| |||||||||||||| |||||||||||||| |||||||||||||| ||
Sbjct  420   TACCTTCTTCCCCAAGGACATCCTGACTCTGAGGCTGGATGTCATGATGGAGACTGAAAA  479

Query  480   TAGGCTGCACTTTACTATCAAGGACCCTGCCAACAGGAGGTATGAGGTGCCTCTGGAGAC  539
             |||||||||||| || ||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  480   TAGGCTGCACTTCACCATCAAGGACCCTGCCAATAGGAGGTATGAGGTGCCTCTGGAGAC  539

Query  540   CCCCCATGTGCATTCTAGGGCCCCCAGCCCCCTGTACTCTGTGGAGTTCTCTGAGGAGCC  599
             |||||||||||||   ||||| |||||||||||||| |||||||||||||||||||||||
Sbjct  540   CCCCCATGTGCATAGCAGGGCTCCCAGCCCCCTGTATTCTGTGGAGTTCTCTGAGGAGCC  599

Query  600   CTTTGGGGTGATTGTGAGGAGACAGCTGGATGGCAGGGTCCTGCTGAACACCACTGTGGC  659
             ||||||||| ||||||||||||||||||||||| ||||| ||||||||||| ||||||||
Sbjct  600   CTTTGGGGTCATTGTGAGGAGACAGCTGGATGGGAGGGTGCTGCTGAACACTACTGTGGC  659

Query  660   TCCCCTGTTTTTTGCTGACCAGTTCCTGCAGCTGAGCACCAGCCTGCCCAGCCAGTACAT  719
             ||||||||| ||||||||||||||||||||||||   |||||||||||||||||||||||
Sbjct  660   TCCCCTGTTCTTTGCTGACCAGTTCCTGCAGCTGTCTACCAGCCTGCCCAGCCAGTACAT  719

Query  720   CACTGGGCTGGCTGAGCACCTGAGCCCCCTGATGCTGAGCACCAGCTGGACCAGGATCAC  779
             |||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  720   CACTGGGCTGGCTGAGCATCTGAGCCCCCTGATGCTGAGCACCAGCTGGACCAGGATCAC  779

Query  780   CCTGTGGAACAGGGATCTGGCTCCTACCCCTGGGGCCAACCTGTATGGCTCTCACCCCTT  839
              |||||||||||||||||||| || || ||||||||||||||||||||    || |||||
Sbjct  780   TCTGTGGAACAGGGATCTGGCCCCCACTCCTGGGGCCAACCTGTATGGGAGCCATCCCTT  839

Query  840   TTACCTGGCCCTGGAGGATGGGGGCTCTGCCCATGGGGTGTTCCTGCTGAACAGCAATGC  899
              |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  840   CTACCTGGCCCTGGAGGATGGGGGCTCTGCCCATGGGGTGTTCCTGCTGAACAGCAATGC  899

Query  900   TATGGATGTGGTGCTGCAGCCCAGCCCTGCCCTGAGCTGGAGGTCTACTGGGGGCATCCT  959
              |||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||   ||||||||||||||
Sbjct  900   CATGGATGTGGTGCTGCAGCCTAGCCCTGCCCTGAGCTGGAGGAGCACTGGGGGCATCCT  959

Query  960   GGATGTGTACATCTTTCTGGGGCCTGAGCCCAAGTCTGTGGTGCAGCAGTACCTGGATGT  1019
             |||||| |||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||
Sbjct  960   GGATGTCTACATCTTCCTGGGGCCTGAGCCCAAGTCTGTGGTGCAGCAGTATCTGGATGT  1019

Query  1020  GGTGGGCTATCCTTTTATGCCCCCCTATTGGGGCCTGGGCTTCCACCTGTGCAGGTGGGG  1079
             |||||| ||||| || ||||||||||| |||||||||||||| |||||||||||||||||



Sbjct  1020  GGTGGGGTATCCCTTCATGCCCCCCTACTGGGGCCTGGGCTTTCACCTGTGCAGGTGGGG  1079

Query  1080  CTACAGCAGCACTGCCATCACCAGACAGGTGGTGGAGAACATGACCAGGGCCCACTTCCC  1139
             |||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1080  CTACAGCAGCACTGCCATCACCAGGCAGGTGGTGGAGAACATGACCAGGGCCCACTTCCC  1139

Query  1140  CCTGGATGTGCAGTGGAATGACCTGGACTACATGGACAGCAGGAGGGACTTCACCTTTAA  1199
              ||||||||||||||||||||||||||||| |||||    ||||| ||||| || |||||
Sbjct  1140  TCTGGATGTGCAGTGGAATGACCTGGACTATATGGATTCTAGGAGAGACTTTACTTTTAA  1199

Query  1200  CAAGGATGGCTTTAGGGACTTCCCTGCCATGGTGCAGGAGCTGCATCAGGGGGGCAGGAG  1259
             |||||||||||| ||||| |||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||
Sbjct  1200  CAAGGATGGCTTCAGGGATTTCCCTGCCATGGTGCAGGAGCTGCACCAGGGGGGCAGGAG  1259

Query  1260  GTACATGATGATTGTGGACCCAGCCATCAGCAGCTCTGGGCCTGCTGGGTCTTACAGGCC  1319
             ||||||||||||||||||||| || || ||||||||||| ||||||||||||||||||||
Sbjct  1260  GTACATGATGATTGTGGACCCTGCTATTAGCAGCTCTGGCCCTGCTGGGTCTTACAGGCC  1319

Query  1320  CTATGATGAGGGCCTGAGGAGGGGGGTGTTCATCACCAATGAGACTGGCCAGCCCCTGAT  1379
              |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1320  TTATGATGAGGGCCTGAGGAGGGGGGTGTTCATCACCAATGAGACTGGCCAGCCCCTGAT  1379

Query  1380  TGGCAAGGTGTGGCCTGGGAGCACTGCCTTCCCTGATTTTACCAACCCCACTGCCCTGGC  1439
             |||||||||||||||||| ||||||||||||||||| || ||||||||||||||||||||
Sbjct  1380  TGGCAAGGTGTGGCCTGGCAGCACTGCCTTCCCTGACTTCACCAACCCCACTGCCCTGGC  1439

Query  1440  CTGGTGGGAGGATATGGTGGCTGAGTTTCATGACCAGGTGCCCTTTGATGGCATGTGGAT  1499
             |||||||||||| |||||||||||||| ||||||||||||||||||||||| ||||||||
Sbjct  1440  CTGGTGGGAGGACATGGTGGCTGAGTTCCATGACCAGGTGCCCTTTGATGGGATGTGGAT  1499

Query  1500  TGACATGAATGAGCCCAGCAATTTCATCAGGGGCTCTGAGGATGGCTGCCCCAACAATGA  1559
             ||||||||||||||||   || ||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1500  TGACATGAATGAGCCCTCTAACTTCATCAGGGGGTCTGAGGATGGCTGCCCCAACAATGA  1559

Query  1560  GCTGGAGAATCCTCCCTATGTGCCTGGGGTGGTGGGGGGCACCCTGCAGGCTGCCACCAT  1619
             ||||||||| || ||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| ||
Sbjct  1560  GCTGGAGAACCCCCCCTATGTGCCTGGGGTGGTGGGGGGCACTCTGCAGGCTGCCACTAT  1619

Query  1620  CTGTGCCTCTAGCCACCAGTTCCTGAGCACCCACTATAACCTGCATAACCTGTATGGCCT  1679
             |||||| |||   |||||||| ||||||||||||||||| ||||| ||||||||||||||
Sbjct  1620  CTGTGCTTCTTCTCACCAGTTTCTGAGCACCCACTATAATCTGCACAACCTGTATGGCCT  1679

Query  1680  GACTGAGGCCATTGCCAGCCATAGAGCCCTGGTGAAGGCCAGAGGGACCAGGCCCTTTGT  1739
             |||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||| || ||||||||||||||
Sbjct  1680  GACTGAGGCCATTGCCAGCCATAGGGCCCTGGTGAAGGCCAGGGGCACCAGGCCCTTTGT  1739

Query  1740  GATCTCTAGGAGCACCTTTGCTGGCCATGGCAGGTATGCTGGCCACTGGACTGGGGATGT  1799
             ||||   |||   |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1740  GATCAGCAGGTCTACCTTTGCTGGCCATGGCAGGTATGCTGGCCACTGGACTGGGGATGT  1799



Query  1800  GTGGAGCTCTTGGGAGCAGCTGGCCAGCTCTGTGCCAGAGATCCTGCAGTTCAACCTGCT  1859
             ||||   ||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||
Sbjct  1800  GTGGTCTTCTTGGGAGCAGCTGGCCAGCTCTGTGCCTGAGATCCTGCAGTTCAACCTGCT  1859

Query  1860  GGGGGTGCCTCTGGTGGGGGCTGATGTGTGTGGCTTCCTGGGCAATACCTCTGAAGAGCT  1919
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| |||||||| |||||
Sbjct  1860  GGGGGTGCCTCTGGTGGGGGCTGATGTGTGTGGCTTTCTGGGCAACACCTCTGAGGAGCT  1919

Query  1920  GTGTGTGAGGTGGACTCAGCTGGGGGCCTTCTATCCCTTCATGAGGAACCACAACAGCCT  1979
             ||||||||||||||| |||||||||||||| || |||||||||||||||||||| |||||
Sbjct  1920  GTGTGTGAGGTGGACCCAGCTGGGGGCCTTTTACCCCTTCATGAGGAACCACAATAGCCT  1979

Query  1980  GCTGTCTCTGCCCCAGGAGCCCTACAGCTTCTCTGAGCCTGCTCAGCAGGCTATGAGGAA  2039
             ||||   |||||||||||||| |||   |||||||||||||| |||||||| ||||||||
Sbjct  1980  GCTGAGCCTGCCCCAGGAGCCTTACTCTTTCTCTGAGCCTGCCCAGCAGGCCATGAGGAA  2039

Query  2040  GGCCCTGACCCTGAGGTATGCCCTGCTGCCCCATCTGTACACCCTGTTCCACCAGGCCCA  2099
             ||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| |||||||||||
Sbjct  2040  GGCCCTGACTCTGAGGTATGCCCTGCTGCCCCATCTGTATACCCTGTTTCACCAGGCCCA  2099

Query  2100  TGTGGCTGGGGAGACTGTGGCCAGGCCCCTGTTTCTGGAGTTTCCCAAGGACAGCAGCAC  2159
             ||||||||||||||||||||| ||||| |||||||||||||| || ||||||   |||||
Sbjct  2100  TGTGGCTGGGGAGACTGTGGCTAGGCCTCTGTTTCTGGAGTTCCCTAAGGACTCTAGCAC  2159

Query  2160  CTGGACTGTGGACCATCAGCTGCTGTGGGGGGAGGCTCTGCTGATTACCCCTGTGCTGCA  2219
             ||||||||||||||| |||||||||||||||||||| |||||||| ||||||||||||||
Sbjct  2160  CTGGACTGTGGACCACCAGCTGCTGTGGGGGGAGGCCCTGCTGATCACCCCTGTGCTGCA  2219

Query  2220  GGCTGGCAAGGCTGAGGTGACTGGGTACTTCCCCCTGGGGACTTGGTATGACCTGCAGAC  2279
             |||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| || |||||||||||||||||
Sbjct  2220  GGCTGGCAAGGCTGAGGTGACTGGCTACTTCCCCCTGGGCACCTGGTATGACCTGCAGAC  2279

Query  2280  TGTGCCTGTGGAAGCTCTGGGCAGCCTGCCCCCACCCCCTGCTGCCCCTAGGGAGCCTGC  2339
             |||||||||||| || ||||| |||||||| || |||||||||||||| |||||||||||
Sbjct  2280  TGTGCCTGTGGAGGCCCTGGGGAGCCTGCCTCCCCCCCCTGCTGCCCCCAGGGAGCCTGC  2339

Query  2340  CATCCACTCTGAGGGCCAGTGGGTGACCCTGCCTGCCCCTCTGGACACCATCAATGTGCA  2399
             ||| || |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2340  CATTCATTCTGAGGGCCAGTGGGTGACCCTGCCTGCCCCTCTGGACACCATCAATGTGCA  2399

Query  2400  CCTGAGGGCTGGCTATATCATCCCCCTGCAGGGCCCTGGGCTGACCACCACTGAGAGCAG  2459
             |||||||||||| || ||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||
Sbjct  2400  CCTGAGGGCTGGGTACATCATCCCCCTGCAGGGCCCTGGCCTGACCACCACTGAGAGCAG  2459

Query  2460  GCAGCAGCCCATGGCCCTGGCTGTGGCCCTGACTAAggggggggaggccaggggggagct  2519
             ||||||||||||||||||||||||||| ||||| ||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2460  GCAGCAGCCCATGGCCCTGGCTGTGGCTCTGACCAAGGGGGGGGAGGCCAGGGGGGAGCT  2519

Query  2520  gttctgggatgatggggagagcctggaggtgctggagagaggggCCTACACCCAGGTGAT  2579
             |||||||||||||||||||   ||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||



Sbjct  2520  GTTCTGGGATGATGGGGAGTCTCTGGAGGTGCTGGAGAGGGGGGCCTACACCCAGGTGAT  2579

Query  2580  CTTTCTGGCCAGGAACAACACCATTGTGAATGAGCTGGTGAGGGTGACTTCTGAGGGGGC  2639
             |||||||||||||||||| || |||||||||||||||||||||||||| |||||||||||
Sbjct  2580  CTTTCTGGCCAGGAACAATACTATTGTGAATGAGCTGGTGAGGGTGACCTCTGAGGGGGC  2639

Query  2640  TGGCCTGCAGCTGCAGAAGGTGACTGTGCTGGGGGTGGCCACTGCCCCCCAGCAGGTGCT  2699
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||
Sbjct  2640  TGGCCTGCAGCTGCAGAAGGTGACTGTGCTGGGGGTGGCCACTGCCCCCCAGCAGGTCCT  2699

Query  2700  GAGCAATGGGGTGCCTGTGTCTAACTTCACCTACAGCCCTGATACTAAGGTGCTGGATAT  2759
             |||||||||||||||||||   ||||||||||||   ||||| || ||||||||||| ||
Sbjct  2700  GAGCAATGGGGTGCCTGTGAGCAACTTCACCTACTCTCCTGACACCAAGGTGCTGGACAT  2759

Query  2760  CTGTGTGAGCCTGCTGATGGGGGAGCAGTTTCTGGTGAGCTGGTGCTGA  2808
              ||||||   |||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||
Sbjct  2760  TTGTGTGTCTCTGCTGATGGGGGAGCAGTTCCTGGTGAGCTGGTGCTGA  2808

>Query_34198 SEQ ID NO: 3
Length=2808

 Score = 4050 bits (2193),  Expect = 0.0
 Identities = 2604/2809 (93%), Gaps = 2/2809 (0%)
 Strand=Plus/Plus

Query  1     ATGGCCTTCCTGTGGCTGCTGTCTTGCTGGGCTCTGCTGGGGACCACCTTTGGCCTGCTG  60
             ||||| |||||||||||||||||||| |||||||||||||| ||||||||||||||||||
Sbjct  1     ATGGCTTTCCTGTGGCTGCTGTCTTGTTGGGCTCTGCTGGGCACCACCTTTGGCCTGCTG  60

Query  61    GTCCCCAGGGAGCTGTCTGGC-TCTTCTCCTGTCCTGGAGGAGACCCACCCTGCCCACCA  119
             || ||||||||||||||||||  |  | ||||| |||||||||||||||||||| || ||
Sbjct  61    GTGCCCAGGGAGCTGTCTGGCAGCAGC-CCTGTGCTGGAGGAGACCCACCCTGCTCATCA  119

Query  120   GCAGGGGGCTAGCAGGCCTGGCCCCAGGGATGCCCAGGCCCACCCTGGCAGGCCCAGGGC  179
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| || ||||||||
Sbjct  120   GCAGGGGGCTAGCAGGCCTGGCCCCAGGGATGCCCAGGCTCACCCTGGGAGACCCAGGGC  179

Query  180   TGTGCCCACCCAGTGTGATGTGCCTCCCAACAGCAGGTTTGACTGTGCCCCTGACAAGGC  239
             ||||||||| |||||||||||||| ||||||||||||||||||||||| |||||||||||
Sbjct  180   TGTGCCCACTCAGTGTGATGTGCCCCCCAACAGCAGGTTTGACTGTGCTCCTGACAAGGC  239

Query  240   CATCACCCAGGAGCAGTGTGAGGCCAGGGGCTGCTGCTATATCCCTGCCAAGCAGGGCCT  299
              ||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| || ||||| |||||||||||
Sbjct  240   TATCACCCAGGAGCAGTGTGAGGCCAGGGGGTGCTGCTACATTCCTGCTAAGCAGGGCCT  299

Query  300   GCAGGGGGCTCAGATGGGCCAGCCCTGGTGCTTCTTTCCCCCCTCTTATCCTAGCTATAA  359
             ||||||||| |||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| ||||||||
Sbjct  300   GCAGGGGGCCCAGATGGGCCAGCCCTGGTGCTTCTTCCCCCCCTCTTATCCCAGCTATAA  359



Query  360   GCTGGAGAACCTGAGCAGCTCTGAGATGGGGTACACTGCCACCCTGACCAGGACCACCCC  419
             |||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||| ||
Sbjct  360   GCTGGAGAACCTGAGCAGCTCTGAGATGGGCTACACTGCCACCCTGACCAGGACCACTCC  419

Query  420   CACTTTCTTCCCTAAGGACATCCTGACCCTGAGGCTGGATGTGATGATGGAGACTGAGAA  479
             ||| ||||| || ||||| || ||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  420   CACCTTCTTTCCCAAGGATATTCTGACTCTGAGGCTGGATGTGATGATGGAGACTGAGAA  479

Query  480   TAGGCTGCACTTTACTATCAAGGACCCTGCCAACAGGAGGTATGAGGTGCCTCTGGAGAC  539
              ||||||||||| |||||||||||||||||||| ||||||||||||||||| ||||||||
Sbjct  480   CAGGCTGCACTTCACTATCAAGGACCCTGCCAATAGGAGGTATGAGGTGCCCCTGGAGAC  539

Query  540   CCCCCATGTGCATTCTAGGGCCCCCAGCCCCCTGTACTCTGTGGAGTTCTCTGAGGAGCC  599
              || |||||||||   ||||||||    || ||||| |||||||||||||||||||||||
Sbjct  540   TCCTCATGTGCATAGCAGGGCCCCTTCTCCTCTGTATTCTGTGGAGTTCTCTGAGGAGCC  599

Query  600   CTTTGGGGTGATTGTGAGGAGACAGCTGGATGGCAGGGTCCTGCTGAACACCACTGTGGC  659
             ||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||
Sbjct  600   CTTTGGGGTGATTGTGAGGAGGCAGCTGGATGGCAGGGTGCTGCTGAACACCACTGTGGC  659

Query  660   TCCCCTGTTTTTTGCTGACCAGTTCCTGCAGCTGAGCACCAGCCTGCCCAGCCAGTACAT  719
              |||||||| |||||||||||||||||||||||||||||    |||||||||||||||||
Sbjct  660   CCCCCTGTTCTTTGCTGACCAGTTCCTGCAGCTGAGCACTTCTCTGCCCAGCCAGTACAT  719

Query  720   CACTGGGCTGGCTGAGCACCTGAGCCCCCTGATGCTGAGCACCAGCTGGACCAGGATCAC  779
              ||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||   ||||||||||||||
Sbjct  720   TACTGGGCTGGCTGAGCATCTGAGCCCCCTGATGCTGAGCACCTCTTGGACCAGGATCAC  779

Query  780   CCTGTGGAACAGGGATCTGGCTCCTACCCCTGGGGCCAACCTGTATGGCTCTCACCCCTT  839
             ||||||||||||||| ||||| || || |||||||| |||||||||||||||||||||||
Sbjct  780   CCTGTGGAACAGGGACCTGGCCCCCACTCCTGGGGCTAACCTGTATGGCTCTCACCCCTT  839

Query  840   TTACCTGGCCCTGGAGGATGGGGGCTCTGCCCATGGGGTGTTCCTGCTGAACAGCAATGC  899
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||
Sbjct  840   TTACCTGGCCCTGGAGGATGGGGGCTCTGCCCATGGGGTGTTTCTGCTGAACAGCAATGC  899

Query  900   TATGGATGTGGTGCTGCAGCCCAGCCCTGCCCTGAGCTGGAGGTCTACTGGGGGCATCCT  959
             ||||||||||||||||||||||   || ||||||   ||||||   ||||||||||| ||
Sbjct  900   TATGGATGTGGTGCTGCAGCCCTCTCCAGCCCTGTCTTGGAGGAGCACTGGGGGCATTCT  959

Query  960   GGATGTGTACATCTTTCTGGGGCCTGAGCCCAAGTCTGTGGTGCAGCAGTACCTGGATGT  1019
             |||||||||||| || ||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  960   GGATGTGTACATTTTCCTGGGGCCTGAACCCAAGTCTGTGGTGCAGCAGTACCTGGATGT  1019

Query  1020  GGTGGGCTATCCTTTTATGCCCCCCTATTGGGGCCTGGGCTTCCACCTGTGCAGGTGGGG  1079
             ||||||||| || || ||||||||||||||||| ||||| || |||||||||||||||||
Sbjct  1020  GGTGGGCTACCCCTTCATGCCCCCCTATTGGGGGCTGGGGTTTCACCTGTGCAGGTGGGG  1079

Query  1080  CTACAGCAGCACTGCCATCACCAGACAGGTGGTGGAGAACATGACCAGGGCCCACTTCCC  1139
             |||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||| |||||



Sbjct  1080  CTACAGCAGCACTGCCATCACCAGGCAGGTGGTGGAGAACATGACCAGGGCCCATTTCCC  1139

Query  1140  CCTGGATGTGCAGTGGAATGACCTGGACTACATGGACAGCAGGAGGGACTTCACCTTTAA  1199
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||| |||||||| ||
Sbjct  1140  CCTGGATGTGCAGTGGAATGACCTGGACTACATGGATAGCAGGAGGGATTTCACCTTCAA  1199

Query  1200  CAAGGATGGCTTTAGGGACTTCCCTGCCATGGTGCAGGAGCTGCATCAGGGGGGCAGGAG  1259
             |||||||||||| |||||||| ||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||
Sbjct  1200  CAAGGATGGCTTCAGGGACTTTCCTGCCATGGTGCAGGAGCTGCACCAGGGGGGCAGGAG  1259

Query  1260  GTACATGATGATTGTGGACCCAGCCATCAGCAGCTCTGGGCCTGCTGGGTCTTACAGGCC  1319
             ||| ||||||||||||||||| || |||||||||||||| |||||||| |||||||||||
Sbjct  1260  GTATATGATGATTGTGGACCCTGCTATCAGCAGCTCTGGCCCTGCTGGCTCTTACAGGCC  1319

Query  1320  CTATGATGAGGGCCTGAGGAGGGGGGTGTTCATCACCAATGAGACTGGCCAGCCCCTGAT  1379
             |||||||||||||||||||||||||||||| ||||| ||||| ||||||||||| |||||
Sbjct  1320  CTATGATGAGGGCCTGAGGAGGGGGGTGTTTATCACTAATGAAACTGGCCAGCCTCTGAT  1379

Query  1380  TGGCAAGGTGTGGCCTGGGAGCACTGCCTTCCCTGATTTTACCAACCCCACTGCCCTGGC  1439
             ||||||||| ||||||||    |||||||||||||||||||| |||||||||||||||||
Sbjct  1380  TGGCAAGGTCTGGCCTGGCTCTACTGCCTTCCCTGATTTTACTAACCCCACTGCCCTGGC  1439

Query  1440  CTGGTGGGAGGATATGGTGGCTGAGTTTCATGACCAGGTGCCCTTTGATGGCATGTGGAT  1499
             |||||||||||| |||||||||||||| ||||| |||||||| |||||||||||||||||
Sbjct  1440  CTGGTGGGAGGACATGGTGGCTGAGTTCCATGATCAGGTGCCTTTTGATGGCATGTGGAT  1499

Query  1500  TGACATGAATGAGCCCAGCAATTTCATCAGGGGCTCTGAGGATGGCTGCCCCAACAATGA  1559
             ||| |||||||| || ||||| |||||||| |||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1500  TGATATGAATGAACCAAGCAACTTCATCAGAGGCTCTGAGGATGGCTGCCCCAACAATGA  1559

Query  1560  GCTGGAGAATCCTCCCTATGTGCCTGGGGTGGTGGGGGGCACCCTGCAGGCTGCCACCAT  1619
             ||||||||| || ||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||
Sbjct  1560  GCTGGAGAACCCCCCCTATGTGCCTGGGGTGGTGGGGGGCACTCTGCAGGCTGCCACCAT  1619

Query  1620  CTGTGCCTCTAGCCACCAGTTCCTGAGCACCCACTATAACCTGCATAACCTGTATGGCCT  1679
              |||||    |||||||||||||||||||||||||| || ||||| ||||||||||||||
Sbjct  1620  TTGTGCTAGCAGCCACCAGTTCCTGAGCACCCACTACAATCTGCACAACCTGTATGGCCT  1679

Query  1680  GACTGAGGCCATTGCCAGCCATAGAGCCCTGGTGAAGGCCAGAGGGACCAGGCCCTTTGT  1739
             |||||| ||||||||||||||||| ||||||||||||||||| || || ||||| |||||
Sbjct  1680  GACTGAAGCCATTGCCAGCCATAGGGCCCTGGTGAAGGCCAGGGGCACTAGGCCTTTTGT  1739

Query  1740  GATCTCTAGGAGCACCTTTGCTGGCCATGGCAGGTATGCTGGCCACTGGACTGGGGATGT  1799
             ||||   |||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1740  GATCAGCAGGAGCACTTTTGCTGGCCATGGCAGGTATGCTGGCCACTGGACTGGGGATGT  1799

Query  1800  GTGGAGCTCTTGGGAGCAGCTGGCCAGCTCTGTGCCAGAGATCCTGCAGTTCAACCTGCT  1859
             |||||||   |||||||||||||||||||||||||| ||||| |||||||| ||||||||
Sbjct  1800  GTGGAGCAGCTGGGAGCAGCTGGCCAGCTCTGTGCCTGAGATTCTGCAGTTTAACCTGCT  1859



Query  1860  GGGGGTGCCTCTGGTGGGGGCTGATGTGTGTGGCTTCCTGGGCAATACCTCTGAAGAGCT  1919
             ||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| |||||
Sbjct  1860  GGGGGTGCCCCTGGTGGGGGCTGATGTGTGTGGCTTCCTGGGCAACACCTCTGAGGAGCT  1919

Query  1920  GTGTGTGAGGTGGACTCAGCTGGGGGCCTTCTATCCCTTCATGAGGAACCACAACAGCCT  1979
             ||||||||||||||| |||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1920  GTGTGTGAGGTGGACCCAGCTGGGGGCCTTTTATCCCTTCATGAGGAACCACAACAGCCT  1979

Query  1980  GCTGTCTCTGCCCCAGGAGCCCTACAGCTTCTCTGAGCCTGCTCAGCAGGCTATGAGGAA  2039
             ||||   ||||| ||||||||||||   |||||||||||||| |||||||| ||||||||
Sbjct  1980  GCTGAGCCTGCCTCAGGAGCCCTACTCTTTCTCTGAGCCTGCCCAGCAGGCCATGAGGAA  2039

Query  2040  GGCCCTGACCCTGAGGTATGCCCTGCTGCCCCATCTGTACACCCTGTTCCACCAGGCCCA  2099
             ||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||| ||||||||||||||||||||
Sbjct  2040  GGCCCTGACCCTGAGGTATGCCCTGCTGCCCCACCTGTATACCCTGTTCCACCAGGCCCA  2099

Query  2100  TGTGGCTGGGGAGACTGTGGCCAGGCCCCTGTTTCTGGAGTTTCCCAAGGACAGCAGCAC  2159
             ||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| |||||||||||||||||
Sbjct  2100  TGTGGCTGGGGAGACTGTGGCCAGGCCCCTGTTCCTGGAGTTCCCCAAGGACAGCAGCAC  2159

Query  2160  CTGGACTGTGGACCATCAGCTGCTGTGGGGGGAGGCTCTGCTGATTACCCCTGTGCTGCA  2219
             |||||||||||| ||||||||||||||||||||||| |||||||| ||||||||||||||
Sbjct  2160  CTGGACTGTGGATCATCAGCTGCTGTGGGGGGAGGCCCTGCTGATCACCCCTGTGCTGCA  2219

Query  2220  GGCTGGCAAGGCTGAGGTGACTGGGTACTTCCCCCTGGGGACTTGGTATGACCTGCAGAC  2279
             |||||||||||||||||| ||||| |||||||| ||||| || |||||||||||||||||
Sbjct  2220  GGCTGGCAAGGCTGAGGTCACTGGCTACTTCCCTCTGGGCACCTGGTATGACCTGCAGAC  2279

Query  2280  TGTGCCTGTGGAAGCTCTGGGCAGCCTGCCCCCACCCCCTGCTGCCCCTAGGGAGCCTGC  2339
             |||||||||||| |||||||||||||||||||| ||||||||||| || |||||||||||
Sbjct  2280  TGTGCCTGTGGAGGCTCTGGGCAGCCTGCCCCCCCCCCCTGCTGCTCCCAGGGAGCCTGC  2339

Query  2340  CATCCACTCTGAGGGCCAGTGGGTGACCCTGCCTGCCCCTCTGGACACCATCAATGTGCA  2399
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||| || ||||||||||||||||||||
Sbjct  2340  CATCCACTCTGAGGGCCAGTGGGTGACCCTGCCTGCTCCCCTGGACACCATCAATGTGCA  2399

Query  2400  CCTGAGGGCTGGCTATATCATCCCCCTGCAGGGCCCTGGGCTGACCACCACTGAGAGCAG  2459
             ||||||||||||||| || ||||||||||||||||| |||||||| ||||||||||||||
Sbjct  2400  CCTGAGGGCTGGCTACATTATCCCCCTGCAGGGCCCAGGGCTGACTACCACTGAGAGCAG  2459

Query  2460  GCAGCAGCCCATGGCCCTGGCTGTGGCCCTGACTAAggggggggaggccaggggggagct  2519
              |||||||||||||| ||||||||||||||||| ||||||||||| || |||||||||||
Sbjct  2460  ACAGCAGCCCATGGCTCTGGCTGTGGCCCTGACCAAGGGGGGGGAAGCTAGGGGGGAGCT  2519

Query  2520  gttctgggatgatggggagagcctggaggtgctggagagaggggCCTACACCCAGGTGAT  2579
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| |||||||||||
Sbjct  2520  GTTCTGGGATGATGGGGAGAGCCTGGAGGTGCTGGAGAGGGGGGCCTATACCCAGGTGAT  2579

Query  2580  CTTTCTGGCCAGGAACAACACCATTGTGAATGAGCTGGTGAGGGTGACTTCTGAGGGGGC  2639
             ||| ||||| ||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||



Sbjct  2580  CTTCCTGGCTAGGAACAACACCATTGTCAATGAGCTGGTGAGGGTGACTTCTGAGGGGGC  2639

Query  2640  TGGCCTGCAGCTGCAGAAGGTGACTGTGCTGGGGGTGGCCACTGCCCCCCAGCAGGTGCT  2699
             ||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||
Sbjct  2640  TGGGCTGCAGCTGCAGAAGGTGACTGTGCTGGGGGTGGCCACTGCTCCCCAGCAGGTGCT  2699

Query  2700  GAGCAATGGGGTGCCTGTGTCTAACTTCACCTACAGCCCTGATACTAAGGTGCTGGATAT  2759
             |||||||||||||||||||   |||||||||||||||||||| || ||||||||||| ||
Sbjct  2700  GAGCAATGGGGTGCCTGTGAGCAACTTCACCTACAGCCCTGACACCAAGGTGCTGGACAT  2759

Query  2760  CTGTGTGAGCCTGCTGATGGGGGAGCAGTTTCTGGTGAGCTGGTGCTGA  2808
             |||||||   |||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||
Sbjct  2760  CTGTGTGTCTCTGCTGATGGGGGAGCAGTTCCTGGTGAGCTGGTGCTGA  2808

>Query_34197 SEQ ID NO: 2
Length=2808

 Score = 4023 bits (2178),  Expect = 0.0
 Identities = 2600/2810 (93%), Gaps = 4/2810 (0%)
 Strand=Plus/Plus

Query  1     ATGGCCTTCCTGTGGCTGCTGTCTTGCTGGGCTCTGCTGGGGACCACCTTTGGCCTGCTG  60
             ||||| |||||||||||||||||||||||||| ||||||||||| |||||||||||||||
Sbjct  1     ATGGCTTTCCTGTGGCTGCTGTCTTGCTGGGCCCTGCTGGGGACTACCTTTGGCCTGCTG  60

Query  61    GTCCCCAGGGAGCTGTCTGGCTCTTCTCCTGTCCTGGAGGAGACCCACCCTGCCCACCAG  120
             || |||||||| ||||||||||||   || || |||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  61    GTGCCCAGGGAACTGTCTGGCTCTAGCCCAGTGCTGGAGGAGACCCACCCTGCCCACCAG  120

Query  121   CAGGGGGCTAGCAGGCCTGGCCCCAGGGATGCCCAGGCCCACCCTGGCAGGCCCAGGGCT  180
             |||||||||   ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||
Sbjct  121   CAGGGGGCTTCTAGGCCTGGCCCCAGGGATGCCCAGGCCCACCCTGGCAGGCCAAGGGCT  180

Query  181   GTGCCCACCCAGTGTGATGTGCCTCCCAACAGCAGGTTTGACTGTGCCCCTGACAAGGCC  240
             ||||||||||||||||||||||| ||||||   || ||||| ||||||||||| ||||||
Sbjct  181   GTGCCCACCCAGTGTGATGTGCCCCCCAACTCTAGATTTGATTGTGCCCCTGATAAGGCC  240

Query  241   ATCACCCAGGAGCAGTGTGAGGCCAGGGGCTGCTGCTATATCCCTGCCAAGCAGGGCCTG  300
             ||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| |||||||| ||||||||||||
Sbjct  241   ATCACCCAGGAGCAGTGTGAGGCTAGGGGCTGCTGCTACATCCCTGCTAAGCAGGGCCTG  300

Query  301   CAGGGGGCTCAGATGGGCCAGCCCTGGTGCTTCTTTCCCCCCTCTTATCCTAGCTATAAG  360
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||   |||||    || |||
Sbjct  301   CAGGGGGCTCAGATGGGCCAGCCCTGGTGCTTCTTCCCCCCCAGCTATCCCTCTTACAAG  360

Query  361   CTGGAGAACCTGAGCAGCTCTGAGATGGGGTACACTGCCACCCTGACCAGGACCACCCCC  420
             |||||||| |||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||| || |||
Sbjct  361   CTGGAGAATCTGAGCAGCTCTGAGATGGGCTACACTGCCACCCTGACCAGGACTACTCCC  420



Query  421   ACTTTCTTCCCTAAGGACATCCTGACCCTGAGGCTGGATGTGATGATGGAGACTGAGAAT  480
             || |||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| 
Sbjct  421   ACCTTCTTCCCCAAGGACATCCTGACCCTGAGGCTGGATGTGATGATGGAGACTGAGAAC  480

Query  481   AGGCTGCACTTTACTATCAAGGACCCTGCCAACAGGAGGTATGAGGTGCCTCTGGAGACC  540
             |||||||| || || |||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  481   AGGCTGCATTTCACCATCAAGGATCCTGCCAACAGGAGGTATGAGGTGCCTCTGGAGACC  540

Query  541   CCCCATGTGCATTCTAGGGCCCCCAGCCCCCTGTACTCTGTGGAGTTCTCTGAGGAGCCC  600
             |||||||||||    ||||| ||    ||||||||||||||||||||||||||||| |||
Sbjct  541   CCCCATGTGCACAGCAGGGCTCCTTCTCCCCTGTACTCTGTGGAGTTCTCTGAGGAACCC  600

Query  601   TTTGGGGTGATTGTGAGGAGACAGCTGGATGGCAGGGTCCTGCTGAACACCACTGTGGCT  660
             |||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||| 
Sbjct  601   TTTGGGGTGATTGTGAGGAGGCAGCTGGATGGCAGGGTCCTGCTGAACACCACTGTGGCC  660

Query  661   CCCCTGTTTTTTGCTGACCAGTTCCTGCAGCTGAGCACCAGCCTGCCCAGCCAGTACATC  720
             |||||||| |||||||| |||||||||||||||  |||    ||||| ||||||||||||
Sbjct  661   CCCCTGTTCTTTGCTGATCAGTTCCTGCAGCTGTCCACTTCTCTGCCTAGCCAGTACATC  720

Query  721   ACTGGGCTGGCTGAGCACCTGAGCCCCCTGATGCTGAGCACCAGCTGGACCAGGATCACC  780
             |||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||   ||||| |||||||||
Sbjct  721   ACTGGGCTGGCTGAGCACCTGAGCCCTCTGATGCTGAGCACCTCTTGGACTAGGATCACC  780

Query  781   CTGTGGAACAGGGATCTGGCTCCTACCCCTGGGGCCAACCTGTATGGCTCTCACCCCTTT  840
             |||||||||||||| ||||| || ||||||||||||||||||||||||   |||||||| 
Sbjct  781   CTGTGGAACAGGGACCTGGCCCCCACCCCTGGGGCCAACCTGTATGGCAGCCACCCCTTC  840

Query  841   TACCTGGCCCTGGAGGATGGGGGCTCTGCCCATGGGGTGTTCCTGCTGAACAGCAATGCT  900
             || ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||
Sbjct  841   TATCTGGCCCTGGAGGATGGGGGCTCTGCCCATGGGGTGTTCCTGCTGAATAGCAATGCT  900

Query  901   ATGGATGTGGTGCTGCAGCCCAGCCCTGCCCTGAGCTGGAGGTCTACTGGGGGCATCCTG  960
             |||||||||||||||||||||||||||||||||   ||||||   |||||||||||||||
Sbjct  901   ATGGATGTGGTGCTGCAGCCCAGCCCTGCCCTGTCTTGGAGGAGCACTGGGGGCATCCTG  960

Query  961   GATGTGTACATCTTTCTGGGGCCTGAGCCCAAGTCTGTGGTGCAGCAGTACCTGGATGTG  1020
             ||||||||||| || |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  961   GATGTGTACATTTTCCTGGGGCCTGAGCCCAAGTCTGTGGTGCAGCAGTACCTGGATGTG  1020

Query  1021  GTGGGCTATCCTTTTATGCCCCCCTATTGGGGCCTGGGCTTCCACCTGTGCAGGTGGGGC  1080
             |||||||| || || ||||| ||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1021  GTGGGCTACCCCTTCATGCCTCCCTACTGGGGCCTGGGCTTCCACCTGTGCAGGTGGGGC  1080

Query  1081  TACAGCAGCACTGCCATCACCAGACAGGTGGTGGAGAACATGACCAGGGCCCACTTCCCC  1140
             ||||||   |||||||||||||| |||||||||||||| |||||||||||||||||||||
Sbjct  1081  TACAGCTCTACTGCCATCACCAGGCAGGTGGTGGAGAATATGACCAGGGCCCACTTCCCC  1140

Query  1141  CTGGATGTGCAGTGGAATGACCTGGACTACATGGACAGCAGGAGGGACTTCACCTTTAAC  1200
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||   ||||||||||||||||| || 



Sbjct  1141  CTGGATGTGCAGTGGAATGACCTGGACTACATGGACTCTAGGAGGGACTTCACCTTCAAT  1200

Query  1201  AAGGATGGCTTTAGGGACTTCCCTGCCATGGTGCAGGAGCTGCATCAGGGGGGCAGGAGG  1260
             ||||||||||| || |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1201  AAGGATGGCTTCAGAGACTTCCCTGCCATGGTGCAGGAGCTGCATCAGGGGGGCAGGAGG  1260

Query  1261  TACATGATGATTGTGGACCCAGCCATCAGCAGCTCTGGGCCTGCTGGGTCTTACAGGCCC  1320
             |||||||||||||||||||| |||||||||   ||||| |||||||| ||||||||||||
Sbjct  1261  TACATGATGATTGTGGACCCTGCCATCAGCTCTTCTGGCCCTGCTGGCTCTTACAGGCCC  1320

Query  1321  TATGATGAGGGCCTGAGGAGGGGGGTGTTCATCACCAATGAGACTGGCCAGCCCCTGATT  1380
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||
Sbjct  1321  TATGATGAGGGCCTGAGGAGGGGGGTGTTCATCACCAATGAGACTGGGCAGCCCCTGATT  1380

Query  1381  GGCAAGGTGTGGCCTGGGAGCACTGCCTTCCCTGATTTTACCAACCCCACTGCCCTGGCC  1440
             || ||||||||||||||    |||||||||||||| || ||||| || ||||||||||||
Sbjct  1381  GGGAAGGTGTGGCCTGGCTCTACTGCCTTCCCTGACTTCACCAATCCTACTGCCCTGGCC  1440

Query  1441  TGGTGGGAGGATATGGTGGCTGAGTTTCATGACCAGGTGCCCTTTGATGGCATGTGGATT  1500
             ||||||||||| |||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1441  TGGTGGGAGGACATGGTGGCTGAGTTCCATGACCAGGTGCCCTTTGATGGCATGTGGATT  1500

Query  1501  GACATGAATGAGCCCAGCAATTTCATCAGGGGCTCTGAGGATGGCTGCCCCAACAATGAG  1560
             |||||||||||||||   ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1501  GACATGAATGAGCCCTCTAATTTCATCAGGGGCTCTGAGGATGGCTGCCCCAACAATGAG  1560

Query  1561  CTGGAGAATCCTCCCTATGTGCCTGGGGTGGTGGGGGGCACCCTGCAGGCTGCCACCATC  1620
             |||||||| || ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1561  CTGGAGAACCCCCCCTATGTGCCTGGGGTGGTGGGGGGCACCCTGCAGGCTGCCACCATC  1620

Query  1621  TGTGCCTCTAGC-CACCAGTTCCTGAGCACCCACTATAACCTGCATAACCTGTATGGCCT  1679
             ||||| |    | ||||||||||||||||||||||| || ||||||||||||||||||||
Sbjct  1621  TGTGC-TAGCTCTCACCAGTTCCTGAGCACCCACTACAATCTGCATAACCTGTATGGCCT  1679

Query  1680  GACTGAGGCCATTGCCAGCCATAGAGCCCTGGTGAAGGCCAGAGGGACCAGGCCCTTTGT  1739
             ||||||||||||||||||||| || |||||||||||||| || || ||||||||||||||
Sbjct  1680  GACTGAGGCCATTGCCAGCCACAGGGCCCTGGTGAAGGCTAGGGGCACCAGGCCCTTTGT  1739

Query  1740  GATCTCTAGGAGCACCTTTGCTGGCCATGGCAGGTATGCTGGCCACTGGACTGGGGATGT  1799
             ||| ||||||||||| |||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||
Sbjct  1740  GATTTCTAGGAGCACTTTTGCTGGCCATGGCAGGTATGCTGGGCACTGGACTGGGGATGT  1799

Query  1800  GTGGAGCT-CTTGGGAGCAGCTGGCCAGCTCTGTGCCAGAGATCCTGCAGTTCAACCTGC  1858
             ||||  ||   ||||||||||||||    |||||||| ||||||||||||||||||||||
Sbjct  1800  GTGG-TCTAGCTGGGAGCAGCTGGCTTCTTCTGTGCCTGAGATCCTGCAGTTCAACCTGC  1858

Query  1859  TGGGGGTGCCTCTGGTGGGGGCTGATGTGTGTGGCTTCCTGGGCAATACCTCTGAAGAGC  1918
             |||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||| || ||||| ||||
Sbjct  1859  TGGGGGTGCCTCTGGTGGGGGCTGATGTGTGTGGGTTCCTGGGCAACACTTCTGAGGAGC  1918



Query  1919  TGTGTGTGAGGTGGACTCAGCTGGGGGCCTTCTATCCCTTCATGAGGAACCACAACAGCC  1978
             |||||||||||||||| ||||||||||||||||| || ||||||||||||||||||||||
Sbjct  1919  TGTGTGTGAGGTGGACCCAGCTGGGGGCCTTCTACCCTTTCATGAGGAACCACAACAGCC  1978

Query  1979  TGCTGTCTCTGCCCCAGGAGCCCTACAGCTTCTCTGAGCCTGCTCAGCAGGCTATGAGGA  2038
             |||||   ||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| |||||||
Sbjct  1979  TGCTGAGCCTGCCCCAGGAGCCCTACAGCTTCTCTGAGCCTGCCCAGCAGGCCATGAGGA  2038

Query  2039  AGGCCCTGACCCTGAGGTATGCCCTGCTGCCCCATCTGTACACCCTGTTCCACCAGGCCC  2098
             |||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2039  AGGCCCTGACCCTGAGGTATGCCCTGCTGCCCCACCTGTACACCCTGTTCCACCAGGCCC  2098

Query  2099  ATGTGGCTGGGGAGACTGTGGCCAGGCCCCTGTTTCTGGAGTTTCCCAAGGACAGCAGCA  2158
             |||||||||||||||||||||| ||||| ||||| |||||||| |||||||||   ||||
Sbjct  2099  ATGTGGCTGGGGAGACTGTGGCTAGGCCTCTGTTCCTGGAGTTCCCCAAGGACTCTAGCA  2158

Query  2159  CCTGGACTGTGGACCATCAGCTGCTGTGGGGGGAGGCTCTGCTGATTACCCCTGTGCTGC  2218
             |||||||||||||||| |||||||||||||||||||| |||||||| || ||||||||||
Sbjct  2159  CCTGGACTGTGGACCACCAGCTGCTGTGGGGGGAGGCCCTGCTGATCACTCCTGTGCTGC  2218

Query  2219  AGGCTGGCAAGGCTGAGGTGACTGGGTACTTCCCCCTGGGGACTTGGTATGACCTGCAGA  2278
             ||||||| ||||||||||||||||| || ||||||||||| || ||||||||||||||||
Sbjct  2219  AGGCTGGGAAGGCTGAGGTGACTGGCTATTTCCCCCTGGGCACCTGGTATGACCTGCAGA  2278

Query  2279  CTGTGCCTGTGGAAGCTCTGGGCAGCCTGCCCCCACCCCCTGCTGCCCCTAGGGAGCCTG  2338
             ||||||||||||| || ||||| ||||||||||| |||||||||||||| ||||||||||
Sbjct  2279  CTGTGCCTGTGGAGGCCCTGGGGAGCCTGCCCCCCCCCCCTGCTGCCCCCAGGGAGCCTG  2338

Query  2339  CCATCCACTCTGAGGGCCAGTGGGTGACCCTGCCTGCCCCTCTGGACACCATCAATGTGC  2398
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||
Sbjct  2339  CCATCCACTCTGAGGGCCAGTGGGTGACCCTGCCTGCCCCTCTGGATACCATCAATGTGC  2398

Query  2399  ACCTGAGGGCTGGCTATATCATCCCCCTGCAGGGCCCTGGGCTGACCACCACTGAGAGCA  2458
             |||||||||||||||| ||||| ||||||||||||||||| |||||||| ||||||   |
Sbjct  2399  ACCTGAGGGCTGGCTACATCATTCCCCTGCAGGGCCCTGGCCTGACCACTACTGAGTCTA  2458

Query  2459  GGCAGCAGCCCATGGCCCTGGCTGTGGCCCTGACTAAggggggggaggccaggggggagc  2518
             |||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| ||||||||||
Sbjct  2459  GGCAGCAGCCCATGGCCCTGGCTGTGGCCCTGACCAAGGGGGGGGAGGCTAGGGGGGAGC  2518

Query  2519  tgttctgggatgatggggagagcctggaggtgctggagagaggggCCTACACCCAGGTGA  2578
             |||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||| |||||||
Sbjct  2519  TGTTTTGGGATGATGGGGAGAGCCTGGAGGTGCTGGAGAGGGGGGCCTACACTCAGGTGA  2578

Query  2579  TCTTTCTGGCCAGGAACAACACCATTGTGAATGAGCTGGTGAGGGTGACTTCTGAGGGGG  2638
             |||| |||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||
Sbjct  2579  TCTTCCTGGCCAGGAACAATACCATTGTGAATGAGCTGGTGAGGGTGACCTCTGAGGGGG  2638

Query  2639  CTGGCCTGCAGCTGCAGAAGGTGACTGTGCTGGGGGTGGCCACTGCCCCCCAGCAGGTGC  2698
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||



Sbjct  2639  CTGGCCTGCAGCTGCAGAAGGTGACTGTGCTGGGGGTGGCCACTGCCCCCCAGCAGGTGC  2698

Query  2699  TGAGCAATGGGGTGCCTGTGTCTAACTTCACCTACAGCCCTGATACTAAGGTGCTGGATA  2758
             ||||||||||||||||||||   ||||||||||| ||||||||||| |||||||||||||
Sbjct  2699  TGAGCAATGGGGTGCCTGTGAGCAACTTCACCTATAGCCCTGATACCAAGGTGCTGGATA  2758

Query  2759  TCTGTGTGAGCCTGCTGATGGGGGAGCAGTTTCTGGTGAGCTGGTGCTGA  2808
             | ||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||
Sbjct  2759  TTTGTGTGAGCCTGCTGATGGGGGAGCAGTTCCTGGTGAGCTGGTGCTGA  2808


