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Query= SEQ ID NO: 3

Length=2808

                                                           Score     E     Max
Sequences producing significant alignments:               (Bits)  Value  Ident

Query_120568 SEQ ID NO: 1                                   4189    0.0    94%     
   
Query_120570 SEQ ID NO: 4                                   4050    0.0    93%     
   
Query_120569 SEQ ID NO: 2                                   4034    0.0    93%     
   
Query_120571 SEQ ID NO: 5                                   3995    0.0    92%     
   

ALIGNMENTS
>Query_120568 SEQ ID NO: 1
Length=2808

 Score = 4189 bits (2268),  Expect = 0.0
 Identities = 2630/2810 (94%), Gaps = 4/2810 (0%)
 Strand=Plus/Plus

Query  1     ATGGCTTTCCTGTGGCTGCTGTCTTGTTGGGCTCTGCTGGGCACCACCTTTGGCCTGCTG  60
             |||||||||||||||||||||   || |||||||||||||||||||||||||| ||||||
Sbjct  1     ATGGCTTTCCTGTGGCTGCTGAGCTGCTGGGCTCTGCTGGGCACCACCTTTGGGCTGCTG  60

Query  61    GTGCCCAGGGAGCTGTCTGGCAGC-AGCCCTGTGCTGGAGGAGACCCACCCTGCTCATCA  119
             ||||| ||||||||||||||   | |||||||||||||||||||| |||||||| |||||
Sbjct  61    GTGCCTAGGGAGCTGTCTGG-GTCTAGCCCTGTGCTGGAGGAGACTCACCCTGCCCATCA  119

Query  120   GCAGGGGGCTAGCAGGCCTGGCCCCAGGGATGCCCAGGCTCACCCTGGGAGACCCAGGGC  179
             ||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||| |||||||| || ||||||||
Sbjct  120   GCAGGGGGCTAGCAGGCCTGGCCCCAGGGATGCTCAGGCCCACCCTGGCAGGCCCAGGGC  179

Query  180   TGTGCCCACTCAGTGTGATGTGCCCCCCAACAGCAGGTTTGACTGTGCTCCTGACAAGGC  239
             ||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||
Sbjct  180   TGTGCCCACCCAGTGTGATGTGCCCCCCAACAGCAGGTTTGACTGTGCCCCTGACAAGGC  239



Query  240   TATCACCCAGGAGCAGTGTGAGGCCAGGGGGTGCTGCTACATTCCTGCTAAGCAGGGCCT  299
              || |||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| ||||||||||||||
Sbjct  240   CATTACCCAGGAGCAGTGTGAGGCCAGGGGCTGCTGCTACATTCCAGCTAAGCAGGGCCT  299

Query  300   GCAGGGGGCCCAGATGGGCCAGCCCTGGTGCTTCTTcccccccTCTTATCCCAGCTATAA  359
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||   ||||| ||||||||
Sbjct  300   GCAGGGGGCCCAGATGGGCCAGCCCTGGTGCTTCTTCCCCCCCAGCTATCCTAGCTATAA  359

Query  360   GCTGGAGAACCTGAGCAGCTCTGAGATGGGCTACACTGCCACCCTGACCAGGACCACTCC  419
              |||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| ||||| |||||
Sbjct  360   ACTGGAGAACCTGAGCAGCTCTGAGATGGGCTATACTGCCACCCTGACTAGGACTACTCC  419

Query  420   CACCTTCTTTCCCAAGGATATTCTGACTCTGAGGCTGGATGTGATGATGGAGACTGAGAA  479
             |||||| ||||| |||||||| ||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  420   CACCTTTTTTCCTAAGGATATCCTGACCCTGAGGCTGGATGTGATGATGGAGACTGAGAA  479

Query  480   CAGGCTGCACTTCACTATCAAGGACCCTGCCAATAGGAGGTATGAGGTGCCCCTGGAGAC  539
             |||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||| ||||| ||||||||
Sbjct  480   CAGGCTGCACTTCACTATTAAGGACCCTGCCAATAGGAGGTATGAAGTGCCTCTGGAGAC  539

Query  540   TCCTCATGTGCATAGCAGGGCCCCTTCTCCTCTGTATTCTGTGGAGTTCTCTGAGGAGCC  599
             ||||||||||||    ||||||||    || |||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  540   TCCTCATGTGCACTCTAGGGCCCCCAGCCCCCTGTATTCTGTGGAGTTCTCTGAGGAGCC  599

Query  600   CTTTGGGGTGATTGTGAGGAGGCAGCTGGATGGCAGGGTGCTGCTGAACACCACTGTGGC  659
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  600   CTTTGGGGTGATTGTGAGGAGGCAGCTGGATGGCAGGGTGCTGCTGAACACCACTGTGGC  659

Query  660   CCCCCTGTTCTTTGCTGACCAGTTCCTGCAGCTGAGCACTTCTCTGCCCAGCCAGTACAT  719
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||    |||||||||||||||||
Sbjct  660   CCCCCTGTTCTTTGCTGACCAGTTCCTGCAGCTGAGCACCAGCCTGCCCAGCCAGTACAT  719

Query  720   TACTGGGCTGGCTGAGCATCTGAGCCCCCTGATGCTGAGCACCTCTTGGACCAGGATCAC  779
              |||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  720   CACTGGGCTGGCTGAGCATCTGAGCCCTCTGATGCTGAGCACCTCTTGGACCAGGATCAC  779

Query  780   CCTGTGGAACAGGGACCTGGCCCCCACTCCTGGGGCTAACCTGTATGGCTCTCACCCCTT  839
             ||||||||| ||||| ||||||||||| ||||||||||| |||||||||||||| |||||
Sbjct  780   CCTGTGGAATAGGGATCTGGCCCCCACCCCTGGGGCTAATCTGTATGGCTCTCATCCCTT  839

Query  840   TTACCTGGCCCTGGAGGATGGGGGCTCTGCCCATGGGGTGTTTCTGCTGAACAGCAATGC  899
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  840   TTACCTGGCCCTGGAGGATGGGGGCTCTGCCCATGGGGTGTTTCTGCTGAACAGCAATGC  899

Query  900   TATGGATGTGGTGCTGCAGCCCTCTCCAGCCCTGTCTTGGAGGAGCACTGGGGGCATTCT  959
              |||||||||||||||||||||||||| ||||||   |||||||||||||||||||| ||
Sbjct  900   CATGGATGTGGTGCTGCAGCCCTCTCCTGCCCTGAGCTGGAGGAGCACTGGGGGCATCCT  959

Query  960   GGATGTGTACATTTTCCTGGGGCCTGAACCCAAGTCTGTGGTGCAGCAGTACCTGGATGT  1019
             |||||||||||| |||||||| ||||| |||||||||||||| |||||||| ||||||||



Sbjct  960   GGATGTGTACATCTTCCTGGGCCCTGAGCCCAAGTCTGTGGTCCAGCAGTATCTGGATGT  1019

Query  1020  GGTGGGCTACCCCTTCATGCCCCCCTATTGGGGGCTGGGGTTTCACCTGTGCAGGTGGGG  1079
             ||||||||||||||| ||||||||||||||||| ||||| || |||||||||||||||||
Sbjct  1020  GGTGGGCTACCCCTTTATGCCCCCCTATTGGGGCCTGGGCTTCCACCTGTGCAGGTGGGG  1079

Query  1080  CTACAGCAGC-ACTGCCATCACCAGGCAGGTGGTGGAGAACATGACCAGGGCCCATTTCC  1138
              ||   |  | ||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||| || ||||
Sbjct  1080  GTATT-CTTCTACTGCTATCACCAGGCAGGTGGTGGAGAACATGACCAGGGCTCACTTCC  1138

Query  1139  CCCTGGATGTGCAGTGGAATGACCTGGACTACATGGATAGCAGGAGGGATTTCACCTTCA  1198
             ||||||||||||||||||||||||||||||| |||||    |||||||||||||||||||
Sbjct  1139  CCCTGGATGTGCAGTGGAATGACCTGGACTATATGGACTCTAGGAGGGATTTCACCTTCA  1198

Query  1199  ACAAGGATGGCTTCAGGGACTTTCCTGCCATGGTGCAGGAGCTGCACCAGGGGGGCAGGA  1258
             |||||||||||||||||||||| ||||| ||||| ||||||||||| |||||||||||||
Sbjct  1199  ACAAGGATGGCTTCAGGGACTTCCCTGCTATGGTCCAGGAGCTGCATCAGGGGGGCAGGA  1258

Query  1259  GGTATATGATGATTGTGGACCCTGCTATCAGCAGCTCTGGCCCTGCTGGCTCTTACAGGC  1318
             |||| |||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||   || ||||
Sbjct  1259  GGTACATGATGATTGTGGACCCTGCCATCAGCAGCTCTGGCCCTGCTGGCAGCTATAGGC  1318

Query  1319  CCTATGATGAGGGCCTGAGGAGGGGGGTGTTTATCACTAATGAAACTGGCCAGCCTCTGA  1378
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||| ||||
Sbjct  1319  CCTATGATGAGGGCCTGAGGAGGGGGGTGTTTATCACTAATGAAACTGGGCAGCCCCTGA  1378

Query  1379  TTGGCAAGGTCTGGCCTGGCTCTACTGCCTTCCCTGATTTTACTAACCCCACTGCCCTGG  1438
             |||||||||| |||||||||||||||||||||||||| || || ||||||||||| ||||
Sbjct  1379  TTGGCAAGGTGTGGCCTGGCTCTACTGCCTTCCCTGACTTCACCAACCCCACTGCTCTGG  1438

Query  1439  CCTGGTGGGAGGACATGGTGGCTGAGTTCCATGATCAGGTGCCTTTTGATGGCATGTGGA  1498
             |||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1439  CCTGGTGGGAGGACATGGTGGCTGAGTTCCATGACCAGGTGCCTTTTGATGGCATGTGGA  1498

Query  1499  TTGATATGAATGAACCAAGCAACTTCATCAGAGGCTCTGAGGATGGCTGCCCCAACAATG  1558
             |||| |||||||| || |||||||||||||| |||||||||||||| |||||||| ||||
Sbjct  1499  TTGACATGAATGAGCCCAGCAACTTCATCAGGGGCTCTGAGGATGGGTGCCCCAATAATG  1558

Query  1559  AGCTGGAGAAcccccccTATGTGCCTGGGGTGGTGGGGGGCACTCTGCAGGCTGCCACCA  1618
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| |
Sbjct  1559  AGCTGGAGAACCCCCCCTATGTGCCTGGGGTGGTGGGGGGCACCCTGCAGGCTGCCACTA  1618

Query  1619  TTTGTGCTAGCAGCCACCAGTTCCTGAGCACCCACTACAATCTGCACAACCTGTATGGCC  1678
             ||||||| |||   |||||||||||||||||||||||||| |||||||| ||||||||||
Sbjct  1619  TTTGTGCCAGCTCTCACCAGTTCCTGAGCACCCACTACAACCTGCACAATCTGTATGGCC  1678

Query  1679  TGACTGAAGCCATTGCCAGCCATAGGGCCCTGGTGAAGGCCAGGGGCACTAGGCCTTTTG  1738
             ||||||| |||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||| ||||
Sbjct  1679  TGACTGAGGCCATTGCCAGCCACAGGGCCCTGGTGAAGGCCAGGGGCACTAGGCCCTTTG  1738



Query  1739  TGATCAGCAGGAGCACTTTTGCTGGCCATGGCAGGTATGCTGGCCACTGGACTGGGGATG  1798
             |||||   || ||||| |||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1739  TGATCTCTAGAAGCACCTTTGCTGGCCATGGGAGGTATGCTGGCCACTGGACTGGGGATG  1798

Query  1799  TGTGGAGCAGCTGGGAGCAGCTGGCCAGCTCTGTGCCTGAGATTCTGCAGTTTAACCTGC  1858
             ||||||||   |||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| |||||||
Sbjct  1799  TGTGGAGCTCTTGGGAGCAGCTGGCCAGCTCTGTGCCTGAGATCCTGCAGTTCAACCTGC  1858

Query  1859  TGGGGGTGCCCCTGGTGGGGGCTGATGTGTGTGGCTTCCTGGGCAACACCTCTGAGGAGC  1918
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||
Sbjct  1859  TGGGGGTGCCCCTGGTGGGGGCTGATGTGTGTGGCTTCCTGGGCAACACCTCTGAAGAGC  1918

Query  1919  TGTGTGTGAGGTGGACCCAGCTGGGGGCCTTTTATCCCTTCATGAGGAACCACAACAGCC  1978
             ||||||||||||||||||||||||||||||| || || ||||||||||||||||||||||
Sbjct  1919  TGTGTGTGAGGTGGACCCAGCTGGGGGCCTTCTACCCTTTCATGAGGAACCACAACAGCC  1978

Query  1979  TGCTGAGCCTGCCTCAGGAGCCCTACTCTTTCTCTGAGCCTGCCCAGCAGGCCATGAGGA  2038
             |||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1979  TGCTGAGCCTGCCTCAGGAGCCTTACTCTTTCTCTGAGCCTGCCCAGCAGGCCATGAGGA  2038

Query  2039  AGGCCCTGACCCTGAGGTATGCCCTGCTGCCCCACCTGTATACCCTGTTCCACCAGGCCC  2098
             |||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||| |||||||||||||||||||
Sbjct  2039  AGGCCCTGACCCTGAGGTATGCTCTGCTGCCCCACCTGTACACCCTGTTCCACCAGGCCC  2098

Query  2099  ATGTGGCTGGGGAGACTGTGGCCAGGCCCCTGTTCCTGGAGTTCCCCAAGGACAGCAGCA  2158
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| || ||||| |||||||
Sbjct  2099  ATGTGGCTGGGGAGACTGTGGCCAGGCCCCTGTTCCTGGAGTTTCCTAAGGATAGCAGCA  2158

Query  2159  CCTGGACTGTGGATCATCAGCTGCTGTGGGGGGAGGCCCTGCTGATCACCCCTGTGCTGC  2218
             ||||||||||||| || ||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||
Sbjct  2159  CCTGGACTGTGGACCACCAGCTGCTGTGGGGGGAGGCCCTGCTGATTACCCCTGTGCTGC  2218

Query  2219  AGGCTGGCAAGGCTGAGGTCACTGGCTACTTCCCTCTGGGCACCTGGTATGACCTGCAGA  2278
             ||||||||||||||||||| |||||||||||||| |||||||| ||||||||||||||||
Sbjct  2219  AGGCTGGCAAGGCTGAGGTGACTGGCTACTTCCCCCTGGGCACTTGGTATGACCTGCAGA  2278

Query  2279  CTGTGCCTGTGGAGGCTCTGGGCAGCCTGcccccccccccTGCTGCTCCCAGGGAGCCTG  2338
             ||||||||||||| || |||||||||||||| |||||||||||||| |||||||||||||
Sbjct  2279  CTGTGCCTGTGGAAGCCCTGGGCAGCCTGCCTCCCCCCCCTGCTGCCCCCAGGGAGCCTG  2338

Query  2339  CCATCCACTCTGAGGGCCAGTGGGTGACCCTGCCTGCTCCCCTGGACACCATCAATGTGC  2398
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| |||||||
Sbjct  2339  CCATCCACTCTGAGGGCCAGTGGGTGACCCTGCCTGCCCCCCTGGACACCATTAATGTGC  2398

Query  2399  ACCTGAGGGCTGGCTACATTATCCCCCTGCAGGGCCCAGGGCTGACTACCACTGAGAGCA  2458
             | ||||||||||| || ||||||||||||||||| || ||||||||||||||||||||||
Sbjct  2399  ATCTGAGGGCTGGGTATATTATCCCCCTGCAGGGGCCTGGGCTGACTACCACTGAGAGCA  2458

Query  2459  GACAGCAGCCCATGGCTCTGGCTGTGGCCCTGACCAAggggggggaagctaggggggagc  2518
             | |||||||| ||||| ||||||||||| ||||| ||||||||||| || ||||||||||



Sbjct  2459  GGCAGCAGCCTATGGCCCTGGCTGTGGCTCTGACTAAGGGGGGGGAGGCCAGGGGGGAGC  2518

Query  2519  tgttctgggatgatggggagagcctggaggtgctggagaggggggCCTATACCCAGGTGA  2578
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||
Sbjct  2519  TGTTCTGGGATGATGGGGAGAGCCTGGAGGTGCTGGAGAGGGGGGCCTACACCCAGGTGA  2578

Query  2579  TCTTCCTGGCTAGGAACAACACCATTGTCAATGAGCTGGTGAGGGTGACTTCTGAGGGGG  2638
             | |||||||| ||||||||||||||||| |||||||||||||||||||| ||||||||||
Sbjct  2579  TTTTCCTGGCCAGGAACAACACCATTGTGAATGAGCTGGTGAGGGTGACCTCTGAGGGGG  2638

Query  2639  CTGGGCTGCAGCTGCAGAAGGTGACTGTGCTGGGGGTGGCCACTGCTCCCCAGCAGGTGC  2698
             |||| |||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||
Sbjct  2639  CTGGCCTGCAGCTGCAGAAAGTGACTGTGCTGGGGGTGGCCACTGCCCCCCAGCAGGTGC  2698

Query  2699  TGAGCAATGGGGTGCCTGTGAGCAACTTCACCTACAGCCCTGACACCAAGGTGCTGGACA  2758
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |
Sbjct  2699  TGAGCAATGGGGTGCCTGTGAGCAACTTCACCTACAGCCCTGACACCAAGGTGCTGGATA  2758

Query  2759  TCTGTGTGTCTCTGCTGATGGGGGAGCAGTTCCTGGTGAGCTGGTGCTGA  2808
             | ||||||   |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2759  TTTGTGTGAGCCTGCTGATGGGGGAGCAGTTCCTGGTGAGCTGGTGCTGA  2808

>Query_120570 SEQ ID NO: 4
Length=2808

 Score = 4050 bits (2193),  Expect = 0.0
 Identities = 2604/2809 (93%), Gaps = 2/2809 (0%)
 Strand=Plus/Plus

Query  1     ATGGCTTTCCTGTGGCTGCTGTCTTGTTGGGCTCTGCTGGGCACCACCTTTGGCCTGCTG  60
             ||||| |||||||||||||||||||| |||||||||||||| ||||||||||||||||||
Sbjct  1     ATGGCCTTCCTGTGGCTGCTGTCTTGCTGGGCTCTGCTGGGGACCACCTTTGGCCTGCTG  60

Query  61    GTGCCCAGGGAGCTGTCTGGCAGCAGC-CCTGTGCTGGAGGAGACCCACCCTGCTCATCA  119
             || ||||||||||||||||||  |  | ||||| |||||||||||||||||||| || ||
Sbjct  61    GTCCCCAGGGAGCTGTCTGGC-TCTTCTCCTGTCCTGGAGGAGACCCACCCTGCCCACCA  119

Query  120   GCAGGGGGCTAGCAGGCCTGGCCCCAGGGATGCCCAGGCTCACCCTGGGAGACCCAGGGC  179
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| || ||||||||
Sbjct  120   GCAGGGGGCTAGCAGGCCTGGCCCCAGGGATGCCCAGGCCCACCCTGGCAGGCCCAGGGC  179

Query  180   TGTGCCCACTCAGTGTGATGTGCCCCCCAACAGCAGGTTTGACTGTGCTCCTGACAAGGC  239
             ||||||||| |||||||||||||| ||||||||||||||||||||||| |||||||||||
Sbjct  180   TGTGCCCACCCAGTGTGATGTGCCTCCCAACAGCAGGTTTGACTGTGCCCCTGACAAGGC  239

Query  240   TATCACCCAGGAGCAGTGTGAGGCCAGGGGGTGCTGCTACATTCCTGCTAAGCAGGGCCT  299
              ||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| || ||||| |||||||||||
Sbjct  240   CATCACCCAGGAGCAGTGTGAGGCCAGGGGCTGCTGCTATATCCCTGCCAAGCAGGGCCT  299



Query  300   GCAGGGGGCCCAGATGGGCCAGCCCTGGTGCTTCTTcccccccTCTTATCCCAGCTATAA  359
             ||||||||| |||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| ||||||||
Sbjct  300   GCAGGGGGCTCAGATGGGCCAGCCCTGGTGCTTCTTTCCCCCCTCTTATCCTAGCTATAA  359

Query  360   GCTGGAGAACCTGAGCAGCTCTGAGATGGGCTACACTGCCACCCTGACCAGGACCACTCC  419
             |||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||| ||
Sbjct  360   GCTGGAGAACCTGAGCAGCTCTGAGATGGGGTACACTGCCACCCTGACCAGGACCACCCC  419

Query  420   CACCTTCTTTCCCAAGGATATTCTGACTCTGAGGCTGGATGTGATGATGGAGACTGAGAA  479
             ||| ||||| || ||||| || ||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  420   CACTTTCTTCCCTAAGGACATCCTGACCCTGAGGCTGGATGTGATGATGGAGACTGAGAA  479

Query  480   CAGGCTGCACTTCACTATCAAGGACCCTGCCAATAGGAGGTATGAGGTGCCCCTGGAGAC  539
              ||||||||||| |||||||||||||||||||| ||||||||||||||||| ||||||||
Sbjct  480   TAGGCTGCACTTTACTATCAAGGACCCTGCCAACAGGAGGTATGAGGTGCCTCTGGAGAC  539

Query  540   TCCTCATGTGCATAGCAGGGCCCCTTCTCCTCTGTATTCTGTGGAGTTCTCTGAGGAGCC  599
              || |||||||||   ||||||||    || ||||| |||||||||||||||||||||||
Sbjct  540   CCCCCATGTGCATTCTAGGGCCCCCAGCCCCCTGTACTCTGTGGAGTTCTCTGAGGAGCC  599

Query  600   CTTTGGGGTGATTGTGAGGAGGCAGCTGGATGGCAGGGTGCTGCTGAACACCACTGTGGC  659
             ||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||
Sbjct  600   CTTTGGGGTGATTGTGAGGAGACAGCTGGATGGCAGGGTCCTGCTGAACACCACTGTGGC  659

Query  660   CCCCCTGTTCTTTGCTGACCAGTTCCTGCAGCTGAGCACTTCTCTGCCCAGCCAGTACAT  719
              |||||||| |||||||||||||||||||||||||||||    |||||||||||||||||
Sbjct  660   TCCCCTGTTTTTTGCTGACCAGTTCCTGCAGCTGAGCACCAGCCTGCCCAGCCAGTACAT  719

Query  720   TACTGGGCTGGCTGAGCATCTGAGCCCCCTGATGCTGAGCACCTCTTGGACCAGGATCAC  779
              ||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||   ||||||||||||||
Sbjct  720   CACTGGGCTGGCTGAGCACCTGAGCCCCCTGATGCTGAGCACCAGCTGGACCAGGATCAC  779

Query  780   CCTGTGGAACAGGGACCTGGCCCCCACTCCTGGGGCTAACCTGTATGGCTCTCACCCCTT  839
             ||||||||||||||| ||||| || || |||||||| |||||||||||||||||||||||
Sbjct  780   CCTGTGGAACAGGGATCTGGCTCCTACCCCTGGGGCCAACCTGTATGGCTCTCACCCCTT  839

Query  840   TTACCTGGCCCTGGAGGATGGGGGCTCTGCCCATGGGGTGTTTCTGCTGAACAGCAATGC  899
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||
Sbjct  840   TTACCTGGCCCTGGAGGATGGGGGCTCTGCCCATGGGGTGTTCCTGCTGAACAGCAATGC  899

Query  900   TATGGATGTGGTGCTGCAGCCCTCTCCAGCCCTGTCTTGGAGGAGCACTGGGGGCATTCT  959
             ||||||||||||||||||||||   || ||||||   ||||||   ||||||||||| ||
Sbjct  900   TATGGATGTGGTGCTGCAGCCCAGCCCTGCCCTGAGCTGGAGGTCTACTGGGGGCATCCT  959

Query  960   GGATGTGTACATTTTCCTGGGGCCTGAACCCAAGTCTGTGGTGCAGCAGTACCTGGATGT  1019
             |||||||||||| || ||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  960   GGATGTGTACATCTTTCTGGGGCCTGAGCCCAAGTCTGTGGTGCAGCAGTACCTGGATGT  1019

Query  1020  GGTGGGCTACCCCTTCATGCCCCCCTATTGGGGGCTGGGGTTTCACCTGTGCAGGTGGGG  1079
             ||||||||| || || ||||||||||||||||| ||||| || |||||||||||||||||



Sbjct  1020  GGTGGGCTATCCTTTTATGCCCCCCTATTGGGGCCTGGGCTTCCACCTGTGCAGGTGGGG  1079

Query  1080  CTACAGCAGCACTGCCATCACCAGGCAGGTGGTGGAGAACATGACCAGGGCCCATTTCCC  1139
             |||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||| |||||
Sbjct  1080  CTACAGCAGCACTGCCATCACCAGACAGGTGGTGGAGAACATGACCAGGGCCCACTTCCC  1139

Query  1140  CCTGGATGTGCAGTGGAATGACCTGGACTACATGGATAGCAGGAGGGATTTCACCTTCAA  1199
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||| |||||||| ||
Sbjct  1140  CCTGGATGTGCAGTGGAATGACCTGGACTACATGGACAGCAGGAGGGACTTCACCTTTAA  1199

Query  1200  CAAGGATGGCTTCAGGGACTTTCCTGCCATGGTGCAGGAGCTGCACCAGGGGGGCAGGAG  1259
             |||||||||||| |||||||| ||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||
Sbjct  1200  CAAGGATGGCTTTAGGGACTTCCCTGCCATGGTGCAGGAGCTGCATCAGGGGGGCAGGAG  1259

Query  1260  GTATATGATGATTGTGGACCCTGCTATCAGCAGCTCTGGCCCTGCTGGCTCTTACAGGCC  1319
             ||| ||||||||||||||||| || |||||||||||||| |||||||| |||||||||||
Sbjct  1260  GTACATGATGATTGTGGACCCAGCCATCAGCAGCTCTGGGCCTGCTGGGTCTTACAGGCC  1319

Query  1320  CTATGATGAGGGCCTGAGGAGGGGGGTGTTTATCACTAATGAAACTGGCCAGCCTCTGAT  1379
             |||||||||||||||||||||||||||||| ||||| ||||| ||||||||||| |||||
Sbjct  1320  CTATGATGAGGGCCTGAGGAGGGGGGTGTTCATCACCAATGAGACTGGCCAGCCCCTGAT  1379

Query  1380  TGGCAAGGTCTGGCCTGGCTCTACTGCCTTCCCTGATTTTACTAACCCCACTGCCCTGGC  1439
             ||||||||| ||||||||    |||||||||||||||||||| |||||||||||||||||
Sbjct  1380  TGGCAAGGTGTGGCCTGGGAGCACTGCCTTCCCTGATTTTACCAACCCCACTGCCCTGGC  1439

Query  1440  CTGGTGGGAGGACATGGTGGCTGAGTTCCATGATCAGGTGCCTTTTGATGGCATGTGGAT  1499
             |||||||||||| |||||||||||||| ||||| |||||||| |||||||||||||||||
Sbjct  1440  CTGGTGGGAGGATATGGTGGCTGAGTTTCATGACCAGGTGCCCTTTGATGGCATGTGGAT  1499

Query  1500  TGATATGAATGAACCAAGCAACTTCATCAGAGGCTCTGAGGATGGCTGCCCCAACAATGA  1559
             ||| |||||||| || ||||| |||||||| |||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1500  TGACATGAATGAGCCCAGCAATTTCATCAGGGGCTCTGAGGATGGCTGCCCCAACAATGA  1559

Query  1560  GCTGGAGAAcccccccTATGTGCCTGGGGTGGTGGGGGGCACTCTGCAGGCTGCCACCAT  1619
             ||||||||| || ||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||
Sbjct  1560  GCTGGAGAATCCTCCCTATGTGCCTGGGGTGGTGGGGGGCACCCTGCAGGCTGCCACCAT  1619

Query  1620  TTGTGCTAGCAGCCACCAGTTCCTGAGCACCCACTACAATCTGCACAACCTGTATGGCCT  1679
              |||||    |||||||||||||||||||||||||| || ||||| ||||||||||||||
Sbjct  1620  CTGTGCCTCTAGCCACCAGTTCCTGAGCACCCACTATAACCTGCATAACCTGTATGGCCT  1679

Query  1680  GACTGAAGCCATTGCCAGCCATAGGGCCCTGGTGAAGGCCAGGGGCACTAGGCCTTTTGT  1739
             |||||| ||||||||||||||||| ||||||||||||||||| || || ||||| |||||
Sbjct  1680  GACTGAGGCCATTGCCAGCCATAGAGCCCTGGTGAAGGCCAGAGGGACCAGGCCCTTTGT  1739

Query  1740  GATCAGCAGGAGCACTTTTGCTGGCCATGGCAGGTATGCTGGCCACTGGACTGGGGATGT  1799
             ||||   |||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1740  GATCTCTAGGAGCACCTTTGCTGGCCATGGCAGGTATGCTGGCCACTGGACTGGGGATGT  1799



Query  1800  GTGGAGCAGCTGGGAGCAGCTGGCCAGCTCTGTGCCTGAGATTCTGCAGTTTAACCTGCT  1859
             |||||||   |||||||||||||||||||||||||| ||||| |||||||| ||||||||
Sbjct  1800  GTGGAGCTCTTGGGAGCAGCTGGCCAGCTCTGTGCCAGAGATCCTGCAGTTCAACCTGCT  1859

Query  1860  GGGGGTGCCCCTGGTGGGGGCTGATGTGTGTGGCTTCCTGGGCAACACCTCTGAGGAGCT  1919
             ||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| |||||
Sbjct  1860  GGGGGTGCCTCTGGTGGGGGCTGATGTGTGTGGCTTCCTGGGCAATACCTCTGAAGAGCT  1919

Query  1920  GTGTGTGAGGTGGACCCAGCTGGGGGCCTTTTATCCCTTCATGAGGAACCACAACAGCCT  1979
             ||||||||||||||| |||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1920  GTGTGTGAGGTGGACTCAGCTGGGGGCCTTCTATCCCTTCATGAGGAACCACAACAGCCT  1979

Query  1980  GCTGAGCCTGCCTCAGGAGCCCTACTCTTTCTCTGAGCCTGCCCAGCAGGCCATGAGGAA  2039
             ||||   ||||| ||||||||||||   |||||||||||||| |||||||| ||||||||
Sbjct  1980  GCTGTCTCTGCCCCAGGAGCCCTACAGCTTCTCTGAGCCTGCTCAGCAGGCTATGAGGAA  2039

Query  2040  GGCCCTGACCCTGAGGTATGCCCTGCTGCCCCACCTGTATACCCTGTTCCACCAGGCCCA  2099
             ||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||| ||||||||||||||||||||
Sbjct  2040  GGCCCTGACCCTGAGGTATGCCCTGCTGCCCCATCTGTACACCCTGTTCCACCAGGCCCA  2099

Query  2100  TGTGGCTGGGGAGACTGTGGCCAGGCCCCTGTTCCTGGAGTTCCCCAAGGACAGCAGCAC  2159
             ||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| |||||||||||||||||
Sbjct  2100  TGTGGCTGGGGAGACTGTGGCCAGGCCCCTGTTTCTGGAGTTTCCCAAGGACAGCAGCAC  2159

Query  2160  CTGGACTGTGGATCATCAGCTGCTGTGGGGGGAGGCCCTGCTGATCACCCCTGTGCTGCA  2219
             |||||||||||| ||||||||||||||||||||||| |||||||| ||||||||||||||
Sbjct  2160  CTGGACTGTGGACCATCAGCTGCTGTGGGGGGAGGCTCTGCTGATTACCCCTGTGCTGCA  2219

Query  2220  GGCTGGCAAGGCTGAGGTCACTGGCTACTTCCCTCTGGGCACCTGGTATGACCTGCAGAC  2279
             |||||||||||||||||| ||||| |||||||| ||||| || |||||||||||||||||
Sbjct  2220  GGCTGGCAAGGCTGAGGTGACTGGGTACTTCCCCCTGGGGACTTGGTATGACCTGCAGAC  2279

Query  2280  TGTGCCTGTGGAGGCTCTGGGCAGCCTGcccccccccccTGCTGCTCCCAGGGAGCCTGC  2339
             |||||||||||| |||||||||||||||||||| ||||||||||| || |||||||||||
Sbjct  2280  TGTGCCTGTGGAAGCTCTGGGCAGCCTGCCCCCACCCCCTGCTGCCCCTAGGGAGCCTGC  2339

Query  2340  CATCCACTCTGAGGGCCAGTGGGTGACCCTGCCTGCTCCCCTGGACACCATCAATGTGCA  2399
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||| || ||||||||||||||||||||
Sbjct  2340  CATCCACTCTGAGGGCCAGTGGGTGACCCTGCCTGCCCCTCTGGACACCATCAATGTGCA  2399

Query  2400  CCTGAGGGCTGGCTACATTATCCCCCTGCAGGGCCCAGGGCTGACTACCACTGAGAGCAG  2459
             ||||||||||||||| || ||||||||||||||||| |||||||| ||||||||||||||
Sbjct  2400  CCTGAGGGCTGGCTATATCATCCCCCTGCAGGGCCCTGGGCTGACCACCACTGAGAGCAG  2459

Query  2460  ACAGCAGCCCATGGCTCTGGCTGTGGCCCTGACCAAggggggggaagctaggggggagct  2519
              |||||||||||||| ||||||||||||||||| ||||||||||| || |||||||||||
Sbjct  2460  GCAGCAGCCCATGGCCCTGGCTGTGGCCCTGACTAAGGGGGGGGAGGCCAGGGGGGAGCT  2519

Query  2520  gttctgggatgatggggagagcctggaggtgctggagaggggggCCTATACCCAGGTGAT  2579
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| |||||||||||



Sbjct  2520  GTTCTGGGATGATGGGGAGAGCCTGGAGGTGCTGGAGAGAGGGGCCTACACCCAGGTGAT  2579

Query  2580  CTTCCTGGCTAGGAACAACACCATTGTCAATGAGCTGGTGAGGGTGACTTCTGAGGGGGC  2639
             ||| ||||| ||||||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2580  CTTTCTGGCCAGGAACAACACCATTGTGAATGAGCTGGTGAGGGTGACTTCTGAGGGGGC  2639

Query  2640  TGGGCTGCAGCTGCAGAAGGTGACTGTGCTGGGGGTGGCCACTGCTCCCCAGCAGGTGCT  2699
             ||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||
Sbjct  2640  TGGCCTGCAGCTGCAGAAGGTGACTGTGCTGGGGGTGGCCACTGCCCCCCAGCAGGTGCT  2699

Query  2700  GAGCAATGGGGTGCCTGTGAGCAACTTCACCTACAGCCCTGACACCAAGGTGCTGGACAT  2759
             |||||||||||||||||||   |||||||||||||||||||| || ||||||||||| ||
Sbjct  2700  GAGCAATGGGGTGCCTGTGTCTAACTTCACCTACAGCCCTGATACTAAGGTGCTGGATAT  2759

Query  2760  CTGTGTGTCTCTGCTGATGGGGGAGCAGTTCCTGGTGAGCTGGTGCTGA  2808
             |||||||   |||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||
Sbjct  2760  CTGTGTGAGCCTGCTGATGGGGGAGCAGTTTCTGGTGAGCTGGTGCTGA  2808
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Query  1     ATGGCTTTCCTGTGGCTGCTGTCTTGTTGGGCTCTGCTGGGCACCACCTTTGGCCTGCTG  60
             |||||||||||||||||||||||||| ||||| |||||||| || |||||||||||||||
Sbjct  1     ATGGCTTTCCTGTGGCTGCTGTCTTGCTGGGCCCTGCTGGGGACTACCTTTGGCCTGCTG  60

Query  61    GTGCCCAGGGAGCTGTCTGGCAGCAGCCCTGTGCTGGAGGAGACCCACCCTGCTCATCAG  120
             ||||||||||| |||||||||   ||||| ||||||||||||||||||||||| || |||
Sbjct  61    GTGCCCAGGGAACTGTCTGGCTCTAGCCCAGTGCTGGAGGAGACCCACCCTGCCCACCAG  120

Query  121   CAGGGGGCTAGCAGGCCTGGCCCCAGGGATGCCCAGGCTCACCCTGGGAGACCCAGGGCT  180
             |||||||||   |||||||||||||||||||||||||| |||||||| || || ||||||
Sbjct  121   CAGGGGGCTTCTAGGCCTGGCCCCAGGGATGCCCAGGCCCACCCTGGCAGGCCAAGGGCT  180

Query  181   GTGCCCACTCAGTGTGATGTGCCCCCCAACAGCAGGTTTGACTGTGCTCCTGACAAGGCT  240
             |||||||| |||||||||||||||||||||   || ||||| ||||| ||||| ||||| 
Sbjct  181   GTGCCCACCCAGTGTGATGTGCCCCCCAACTCTAGATTTGATTGTGCCCCTGATAAGGCC  240

Query  241   ATCACCCAGGAGCAGTGTGAGGCCAGGGGGTGCTGCTACATTCCTGCTAAGCAGGGCCTG  300
             ||||||||||||||||||||||| ||||| ||||||||||| ||||||||||||||||||
Sbjct  241   ATCACCCAGGAGCAGTGTGAGGCTAGGGGCTGCTGCTACATCCCTGCTAAGCAGGGCCTG  300

Query  301   CAGGGGGCCCAGATGGGCCAGCCCTGGTGCTTCTTcccccccTCTTATCCCAGCTATAAG  360
             |||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||   ||||||   || |||
Sbjct  301   CAGGGGGCTCAGATGGGCCAGCCCTGGTGCTTCTTCCCCCCCAGCTATCCCTCTTACAAG  360



Query  361   CTGGAGAACCTGAGCAGCTCTGAGATGGGCTACACTGCCACCCTGACCAGGACCACTCCC  420
             |||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||
Sbjct  361   CTGGAGAATCTGAGCAGCTCTGAGATGGGCTACACTGCCACCCTGACCAGGACTACTCCC  420

Query  421   ACCTTCTTTCCCAAGGATATTCTGACTCTGAGGCTGGATGTGATGATGGAGACTGAGAAC  480
             |||||||| |||||||| || ||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  421   ACCTTCTTCCCCAAGGACATCCTGACCCTGAGGCTGGATGTGATGATGGAGACTGAGAAC  480

Query  481   AGGCTGCACTTCACTATCAAGGACCCTGCCAATAGGAGGTATGAGGTGCCCCTGGAGACT  540
             |||||||| ||||| |||||||| |||||||| ||||||||||||||||| |||||||| 
Sbjct  481   AGGCTGCATTTCACCATCAAGGATCCTGCCAACAGGAGGTATGAGGTGCCTCTGGAGACC  540

Query  541   CCTCATGTGCATAGCAGGGCCCCTTCTCCTCTGTATTCTGTGGAGTTCTCTGAGGAGCCC  600
             || |||||||| |||||||| |||||||| ||||| |||||||||||||||||||| |||
Sbjct  541   CCCCATGTGCACAGCAGGGCTCCTTCTCCCCTGTACTCTGTGGAGTTCTCTGAGGAACCC  600

Query  601   TTTGGGGTGATTGTGAGGAGGCAGCTGGATGGCAGGGTGCTGCTGAACACCACTGTGGCC  660
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||
Sbjct  601   TTTGGGGTGATTGTGAGGAGGCAGCTGGATGGCAGGGTCCTGCTGAACACCACTGTGGCC  660

Query  661   CCCCTGTTCTTTGCTGACCAGTTCCTGCAGCTGAGCACTTCTCTGCCCAGCCAGTACATT  720
             ||||||||||||||||| |||||||||||||||  |||||||||||| ||||||||||| 
Sbjct  661   CCCCTGTTCTTTGCTGATCAGTTCCTGCAGCTGTCCACTTCTCTGCCTAGCCAGTACATC  720

Query  721   ACTGGGCTGGCTGAGCATCTGAGCCCCCTGATGCTGAGCACCTCTTGGACCAGGATCACC  780
             ||||||||||||||||| |||||||| ||||||||||||||||||||||| |||||||||
Sbjct  721   ACTGGGCTGGCTGAGCACCTGAGCCCTCTGATGCTGAGCACCTCTTGGACTAGGATCACC  780

Query  781   CTGTGGAACAGGGACCTGGCCCCCACTCCTGGGGCTAACCTGTATGGCTCTCACCCCTTT  840
             |||||||||||||||||||||||||| |||||||| ||||||||||||   |||||||| 
Sbjct  781   CTGTGGAACAGGGACCTGGCCCCCACCCCTGGGGCCAACCTGTATGGCAGCCACCCCTTC  840

Query  841   TACCTGGCCCTGGAGGATGGGGGCTCTGCCCATGGGGTGTTTCTGCTGAACAGCAATGCT  900
             || |||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| |||||||||
Sbjct  841   TATCTGGCCCTGGAGGATGGGGGCTCTGCCCATGGGGTGTTCCTGCTGAATAGCAATGCT  900

Query  901   ATGGATGTGGTGCTGCAGCCCTCTCCAGCCCTGTCTTGGAGGAGCACTGGGGGCATTCTG  960
             |||||||||||||||||||||   || ||||||||||||||||||||||||||||| |||
Sbjct  901   ATGGATGTGGTGCTGCAGCCCAGCCCTGCCCTGTCTTGGAGGAGCACTGGGGGCATCCTG  960

Query  961   GATGTGTACATTTTCCTGGGGCCTGAACCCAAGTCTGTGGTGCAGCAGTACCTGGATGTG  1020
             |||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  961   GATGTGTACATTTTCCTGGGGCCTGAGCCCAAGTCTGTGGTGCAGCAGTACCTGGATGTG  1020

Query  1021  GTGGGCTACCCCTTCATGCCCCCCTATTGGGGGCTGGGGTTTCACCTGTGCAGGTGGGGC  1080
             |||||||||||||||||||| ||||| ||||| ||||| || ||||||||||||||||||
Sbjct  1021  GTGGGCTACCCCTTCATGCCTCCCTACTGGGGCCTGGGCTTCCACCTGTGCAGGTGGGGC  1080

Query  1081  TACAGCAGCACTGCCATCACCAGGCAGGTGGTGGAGAACATGACCAGGGCCCATTTCCCC  1140
             ||||||   ||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| ||||||



Sbjct  1081  TACAGCTCTACTGCCATCACCAGGCAGGTGGTGGAGAATATGACCAGGGCCCACTTCCCC  1140

Query  1141  CTGGATGTGCAGTGGAATGACCTGGACTACATGGATAGCAGGAGGGATTTCACCTTCAAC  1200
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||    |||||||| ||||||||||| 
Sbjct  1141  CTGGATGTGCAGTGGAATGACCTGGACTACATGGACTCTAGGAGGGACTTCACCTTCAAT  1200

Query  1201  AAGGATGGCTTCAGGGACTTTCCTGCCATGGTGCAGGAGCTGCACCAGGGGGGCAGGAGG  1260
             |||||||||||||| ||||| ||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||
Sbjct  1201  AAGGATGGCTTCAGAGACTTCCCTGCCATGGTGCAGGAGCTGCATCAGGGGGGCAGGAGG  1260

Query  1261  TATATGATGATTGTGGACCCTGCTATCAGCAGCTCTGGCCCTGCTGGCTCTTACAGGCCC  1320
             || |||||||||||||||||||| ||||||   |||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1261  TACATGATGATTGTGGACCCTGCCATCAGCTCTTCTGGCCCTGCTGGCTCTTACAGGCCC  1320

Query  1321  TATGATGAGGGCCTGAGGAGGGGGGTGTTTATCACTAATGAAACTGGCCAGCCTCTGATT  1380
             ||||||||||||||||||||||||||||| ||||| ||||| ||||| ||||| ||||||
Sbjct  1321  TATGATGAGGGCCTGAGGAGGGGGGTGTTCATCACCAATGAGACTGGGCAGCCCCTGATT  1380

Query  1381  GGCAAGGTCTGGCCTGGCTCTACTGCCTTCCCTGATTTTACTAACCCCACTGCCCTGGCC  1440
             || ||||| |||||||||||||||||||||||||| || || || || ||||||||||||
Sbjct  1381  GGGAAGGTGTGGCCTGGCTCTACTGCCTTCCCTGACTTCACCAATCCTACTGCCCTGGCC  1440

Query  1441  TGGTGGGAGGACATGGTGGCTGAGTTCCATGATCAGGTGCCTTTTGATGGCATGTGGATT  1500
             |||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| ||||||||||||||||||
Sbjct  1441  TGGTGGGAGGACATGGTGGCTGAGTTCCATGACCAGGTGCCCTTTGATGGCATGTGGATT  1500

Query  1501  GATATGAATGAACCAAGCAACTTCATCAGAGGCTCTGAGGATGGCTGCCCCAACAATGAG  1560
             || |||||||| ||    || |||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1501  GACATGAATGAGCCCTCTAATTTCATCAGGGGCTCTGAGGATGGCTGCCCCAACAATGAG  1560

Query  1561  CTGGAGAAcccccccTATGTGCCTGGGGTGGTGGGGGGCACTCTGCAGGCTGCCACCATT  1620
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||| 
Sbjct  1561  CTGGAGAACCCCCCCTATGTGCCTGGGGTGGTGGGGGGCACCCTGCAGGCTGCCACCATC  1620

Query  1621  TGTGCTAGCAGCCACCAGTTCCTGAGCACCCACTACAATCTGCACAACCTGTATGGCCTG  1680
             |||||||||   |||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||
Sbjct  1621  TGTGCTAGCTCTCACCAGTTCCTGAGCACCCACTACAATCTGCATAACCTGTATGGCCTG  1680

Query  1681  ACTGAAGCCATTGCCAGCCATAGGGCCCTGGTGAAGGCCAGGGGCACTAGGCCTTTTGTG  1740
             ||||| |||||||||||||| ||||||||||||||||| |||||||| ||||| ||||||
Sbjct  1681  ACTGAGGCCATTGCCAGCCACAGGGCCCTGGTGAAGGCTAGGGGCACCAGGCCCTTTGTG  1740

Query  1741  ATCAGCAGGAGCACTTTTGCTGGCCATGGCAGGTATGCTGGCCACTGGACTGGGGATGTG  1800
             ||    ||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||||||||
Sbjct  1741  ATTTCTAGGAGCACTTTTGCTGGCCATGGCAGGTATGCTGGGCACTGGACTGGGGATGTG  1800

Query  1801  TGGAGCAGCTGGGAGCAGCTGGCCAGCTCTGTGCCTGAGATTCTGCAGTTTAACCTGCTG  1860
             |||   |||||||||||||||||    |||||||||||||| |||||||| |||||||||
Sbjct  1801  TGGTCTAGCTGGGAGCAGCTGGCTTCTTCTGTGCCTGAGATCCTGCAGTTCAACCTGCTG  1860



Query  1861  GGGGTGCCCCTGGTGGGGGCTGATGTGTGTGGCTTCCTGGGCAACACCTCTGAGGAGCTG  1920
             |||||||| ||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| ||||||||||||
Sbjct  1861  GGGGTGCCTCTGGTGGGGGCTGATGTGTGTGGGTTCCTGGGCAACACTTCTGAGGAGCTG  1920

Query  1921  TGTGTGAGGTGGACCCAGCTGGGGGCCTTTTATCCCTTCATGAGGAACCACAACAGCCTG  1980
             ||||||||||||||||||||||||||||| || || ||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1921  TGTGTGAGGTGGACCCAGCTGGGGGCCTTCTACCCTTTCATGAGGAACCACAACAGCCTG  1980

Query  1981  CTGAGCCTGCCTCAGGAGCCCTACTCTTTCTCTGAGCCTGCCCAGCAGGCCATGAGGAAG  2040
             ||||||||||| ||||||||||||   |||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1981  CTGAGCCTGCCCCAGGAGCCCTACAGCTTCTCTGAGCCTGCCCAGCAGGCCATGAGGAAG  2040

Query  2041  GCCCTGACCCTGAGGTATGCCCTGCTGCCCCACCTGTATACCCTGTTCCACCAGGCCCAT  2100
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||
Sbjct  2041  GCCCTGACCCTGAGGTATGCCCTGCTGCCCCACCTGTACACCCTGTTCCACCAGGCCCAT  2100

Query  2101  GTGGCTGGGGAGACTGTGGCCAGGCCCCTGTTCCTGGAGTTCCCCAAGGACAGCAGCACC  2160
             |||||||||||||||||||| ||||| ||||||||||||||||||||||||   ||||||
Sbjct  2101  GTGGCTGGGGAGACTGTGGCTAGGCCTCTGTTCCTGGAGTTCCCCAAGGACTCTAGCACC  2160

Query  2161  TGGACTGTGGATCATCAGCTGCTGTGGGGGGAGGCCCTGCTGATCACCCCTGTGCTGCAG  2220
             ||||||||||| || |||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||||
Sbjct  2161  TGGACTGTGGACCACCAGCTGCTGTGGGGGGAGGCCCTGCTGATCACTCCTGTGCTGCAG  2220

Query  2221  GCTGGCAAGGCTGAGGTCACTGGCTACTTCCCTCTGGGCACCTGGTATGACCTGCAGACT  2280
             ||||| ||||||||||| |||||||| ||||| |||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2221  GCTGGGAAGGCTGAGGTGACTGGCTATTTCCCCCTGGGCACCTGGTATGACCTGCAGACT  2280

Query  2281  GTGCCTGTGGAGGCTCTGGGCAGCCTGcccccccccccTGCTGCTCCCAGGGAGCCTGCC  2340
             |||||||||||||| ||||| ||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||
Sbjct  2281  GTGCCTGTGGAGGCCCTGGGGAGCCTGCCCCCCCCCCCTGCTGCCCCCAGGGAGCCTGCC  2340

Query  2341  ATCCACTCTGAGGGCCAGTGGGTGACCCTGCCTGCTCCCCTGGACACCATCAATGTGCAC  2400
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||| || ||||| |||||||||||||||
Sbjct  2341  ATCCACTCTGAGGGCCAGTGGGTGACCCTGCCTGCCCCTCTGGATACCATCAATGTGCAC  2400

Query  2401  CTGAGGGCTGGCTACATTATCCCCCTGCAGGGCCCAGGGCTGACTACCACTGAGAGCAGA  2460
             ||||||||||||||||| || |||||||||||||| || ||||| || ||||||   || 
Sbjct  2401  CTGAGGGCTGGCTACATCATTCCCCTGCAGGGCCCTGGCCTGACCACTACTGAGTCTAGG  2460

Query  2461  CAGCAGCCCATGGCTCTGGCTGTGGCCCTGACCAAggggggggaagctaggggggagctg  2520
             |||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||
Sbjct  2461  CAGCAGCCCATGGCCCTGGCTGTGGCCCTGACCAAGGGGGGGGAGGCTAGGGGGGAGCTG  2520

Query  2521  ttctgggatgatggggagagcctggaggtgctggagaggggggCCTATACCCAGGTGATC  2580
             || |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| || |||||||||
Sbjct  2521  TTTTGGGATGATGGGGAGAGCCTGGAGGTGCTGGAGAGGGGGGCCTACACTCAGGTGATC  2580

Query  2581  TTCCTGGCTAGGAACAACACCATTGTCAATGAGCTGGTGAGGGTGACTTCTGAGGGGGCT  2640
             |||||||| |||||||| |||||||| |||||||||||||||||||| ||||||||||||



Sbjct  2581  TTCCTGGCCAGGAACAATACCATTGTGAATGAGCTGGTGAGGGTGACCTCTGAGGGGGCT  2640

Query  2641  GGGCTGCAGCTGCAGAAGGTGACTGTGCTGGGGGTGGCCACTGCTCCCCAGCAGGTGCTG  2700
             || ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||
Sbjct  2641  GGCCTGCAGCTGCAGAAGGTGACTGTGCTGGGGGTGGCCACTGCCCCCCAGCAGGTGCTG  2700

Query  2701  AGCAATGGGGTGCCTGTGAGCAACTTCACCTACAGCCCTGACACCAAGGTGCTGGACATC  2760
             |||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| |||||||||||||| || 
Sbjct  2701  AGCAATGGGGTGCCTGTGAGCAACTTCACCTATAGCCCTGATACCAAGGTGCTGGATATT  2760

Query  2761  TGTGTGTCTCTGCTGATGGGGGAGCAGTTCCTGGTGAGCTGGTGCTGA  2808
             ||||||   |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2761  TGTGTGAGCCTGCTGATGGGGGAGCAGTTCCTGGTGAGCTGGTGCTGA  2808
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Query  1     ATGGCTTTCCTGTGGCTGCTGTCTTGTTGGGCTCTGCTGGGCACCACCTTTGGCCTGCTG  60
             ||||| || |||||||||||||| || ||||| |||||||| ||||||||||||||||||
Sbjct  1     ATGGCCTTTCTGTGGCTGCTGTCCTGCTGGGCCCTGCTGGGGACCACCTTTGGCCTGCTG  60

Query  61    GTGCCCAGGGAGCTGTCTGGCAGCAGCCCTGTGCTGGAGGAGACCCACCCTGCTCATCAG  120
             |||||||||||||||||||| |||||||| ||||||||||||||||||||||| || |||
Sbjct  61    GTGCCCAGGGAGCTGTCTGGGAGCAGCCCAGTGCTGGAGGAGACCCACCCTGCCCACCAG  120

Query  121   CAGGGGGCTAGCAGGCCTGGCCCCAGGGATGCCCAGGCTCACCCTGGGAGACCCAGGGCT  180
             |||||||| |||||||||||||| |||||||||||||| |||||||| || |||||||||
Sbjct  121   CAGGGGGCCAGCAGGCCTGGCCCTAGGGATGCCCAGGCCCACCCTGGCAGGCCCAGGGCT  180

Query  181   GTGCCCACTCAGTGTGATGTGCCCCCCAACAGCAGGTTTGACTGTGCTCCTGACAAGGCT  240
             ||||| || |||||||||||||| |||||    |||||||||||||||||||||||||| 
Sbjct  181   GTGCCTACCCAGTGTGATGTGCCACCCAATTCTAGGTTTGACTGTGCTCCTGACAAGGCC  240

Query  241   ATCACCCAGGAGCAGTGTGAGGCCAGGGGGTGCTGCTACATTCCTGCTAAGCAGGGCCTG  300
             ||||| |||||||||||||| || ||||||||||||||||| || || ||||||||||||
Sbjct  241   ATCACTCAGGAGCAGTGTGAAGCTAGGGGGTGCTGCTACATCCCAGCCAAGCAGGGCCTG  300

Query  301   CAGGGGGCCCAGATGGGCCAGCCCTGGTGCTTCTTcccccccTCTTATCCCAGCTATAAG  360
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||   || || ||||| |||
Sbjct  301   CAGGGGGCCCAGATGGGCCAGCCCTGGTGCTTCTTCCCCCCCAGCTACCCTAGCTACAAG  360

Query  361   CTGGAGAACCTGAGCAGCTCTGAGATGGGCTACACTGCCACCCTGACCAGGACCACTCCC  420
             |||||||| ||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||| 
Sbjct  361   CTGGAGAATCTGAGCAGCTCTGAGATGGGCTACACTGCTACCCTGACCAGGACCACTCCT  420



Query  421   ACCTTCTTTCCCAAGGATATTCTGACTCTGAGGCTGGATGTGATGATGGAGACTGAGAAC  480
             |||||||| |||||||| || |||||||||||||||||||| |||||||||||||| || 
Sbjct  421   ACCTTCTTCCCCAAGGACATCCTGACTCTGAGGCTGGATGTCATGATGGAGACTGAAAAT  480

Query  481   AGGCTGCACTTCACTATCAAGGACCCTGCCAATAGGAGGTATGAGGTGCCCCTGGAGACT  540
             |||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| 
Sbjct  481   AGGCTGCACTTCACCATCAAGGACCCTGCCAATAGGAGGTATGAGGTGCCTCTGGAGACC  540

Query  541   CCTCATGTGCATAGCAGGGC-CCCTTCTCCTCTGTATTCTGTGGAGTTCTCTGAGGAGCC  599
             || ||||||||||||||||| |||  | || |||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  541   CCCCATGTGCATAGCAGGGCTCCCAGC-CCCCTGTATTCTGTGGAGTTCTCTGAGGAGCC  599

Query  600   CTTTGGGGTGATTGTGAGGAGGCAGCTGGATGGCAGGGTGCTGCTGAACACCACTGTGGC  659
             ||||||||| ||||||||||| ||||||||||| ||||||||||||||||| ||||||||
Sbjct  600   CTTTGGGGTCATTGTGAGGAGACAGCTGGATGGGAGGGTGCTGCTGAACACTACTGTGGC  659

Query  660   CCCCCTGTTCTTTGCTGACCAGTTCCTGCAGCTGAGCACTTCTCTGCCCAGCCAGTACAT  719
              |||||||||||||||||||||||||||||||||   ||    |||||||||||||||||
Sbjct  660   TCCCCTGTTCTTTGCTGACCAGTTCCTGCAGCTGTCTACCAGCCTGCCCAGCCAGTACAT  719

Query  720   TACTGGGCTGGCTGAGCATCTGAGCCCCCTGATGCTGAGCACCTCTTGGACCAGGATCAC  779
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||   ||||||||||||||
Sbjct  720   CACTGGGCTGGCTGAGCATCTGAGCCCCCTGATGCTGAGCACCAGCTGGACCAGGATCAC  779

Query  780   CCTGTGGAACAGGGACCTGGCCCCCACTCCTGGGGCTAACCTGTATGGCTCTCACCCCTT  839
              |||||||||||||| |||||||||||||||||||| |||||||||||    || |||||
Sbjct  780   TCTGTGGAACAGGGATCTGGCCCCCACTCCTGGGGCCAACCTGTATGGGAGCCATCCCTT  839

Query  840   TTACCTGGCCCTGGAGGATGGGGGCTCTGCCCATGGGGTGTTTCTGCTGAACAGCAATGC  899
              ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||
Sbjct  840   CTACCTGGCCCTGGAGGATGGGGGCTCTGCCCATGGGGTGTTCCTGCTGAACAGCAATGC  899

Query  900   TATGGATGTGGTGCTGCAGCCCTCTCCAGCCCTGTCTTGGAGGAGCACTGGGGGCATTCT  959
              ||||||||||||||||||||    || ||||||   |||||||||||||||||||| ||
Sbjct  900   CATGGATGTGGTGCTGCAGCCTAGCCCTGCCCTGAGCTGGAGGAGCACTGGGGGCATCCT  959

Query  960   GGATGTGTACATTTTCCTGGGGCCTGAACCCAAGTCTGTGGTGCAGCAGTACCTGGATGT  1019
             |||||| ||||| |||||||||||||| ||||||||||||||||||||||| ||||||||
Sbjct  960   GGATGTCTACATCTTCCTGGGGCCTGAGCCCAAGTCTGTGGTGCAGCAGTATCTGGATGT  1019

Query  1020  GGTGGGCTACCCCTTCATGCCCCCCTATTGGGGGCTGGGGTTTCACCTGTGCAGGTGGGG  1079
             |||||| || ||||||||||||||||| ||||| ||||| ||||||||||||||||||||
Sbjct  1020  GGTGGGGTATCCCTTCATGCCCCCCTACTGGGGCCTGGGCTTTCACCTGTGCAGGTGGGG  1079

Query  1080  CTACAGCAGCACTGCCATCACCAGGCAGGTGGTGGAGAACATGACCAGGGCCCATTTCCC  1139
             |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||
Sbjct  1080  CTACAGCAGCACTGCCATCACCAGGCAGGTGGTGGAGAACATGACCAGGGCCCACTTCCC  1139

Query  1140  CCTGGATGTGCAGTGGAATGACCTGGACTACATGGATAGCAGGAGGGATTTCACCTTCAA  1199
              ||||||||||||||||||||||||||||| ||||||   ||||| || || || || ||



Sbjct  1140  TCTGGATGTGCAGTGGAATGACCTGGACTATATGGATTCTAGGAGAGACTTTACTTTTAA  1199

Query  1200  CAAGGATGGCTTCAGGGACTTTCCTGCCATGGTGCAGGAGCTGCACCAGGGGGGCAGGAG  1259
             |||||||||||||||||| || ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1200  CAAGGATGGCTTCAGGGATTTCCCTGCCATGGTGCAGGAGCTGCACCAGGGGGGCAGGAG  1259

Query  1260  GTATATGATGATTGTGGACCCTGCTATCAGCAGCTCTGGCCCTGCTGGCTCTTACAGGCC  1319
             ||| ||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||| |||||||||||
Sbjct  1260  GTACATGATGATTGTGGACCCTGCTATTAGCAGCTCTGGCCCTGCTGGGTCTTACAGGCC  1319

Query  1320  CTATGATGAGGGCCTGAGGAGGGGGGTGTTTATCACTAATGAAACTGGCCAGCCTCTGAT  1379
              ||||||||||||||||||||||||||||| ||||| ||||| ||||||||||| |||||
Sbjct  1320  TTATGATGAGGGCCTGAGGAGGGGGGTGTTCATCACCAATGAGACTGGCCAGCCCCTGAT  1379

Query  1380  TGGCAAGGTCTGGCCTGGCTCTACTGCCTTCCCTGATTTTACTAACCCCACTGCCCTGGC  1439
             ||||||||| |||||||||   |||||||||||||| || || |||||||||||||||||
Sbjct  1380  TGGCAAGGTGTGGCCTGGCAGCACTGCCTTCCCTGACTTCACCAACCCCACTGCCCTGGC  1439

Query  1440  CTGGTGGGAGGACATGGTGGCTGAGTTCCATGATCAGGTGCCTTTTGATGGCATGTGGAT  1499
             ||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| |||||||| ||||||||
Sbjct  1440  CTGGTGGGAGGACATGGTGGCTGAGTTCCATGACCAGGTGCCCTTTGATGGGATGTGGAT  1499

Query  1500  TGATATGAATGAACCAAGCAACTTCATCAGAGGCTCTGAGGATGGCTGCCCCAACAATGA  1559
             ||| |||||||| ||    ||||||||||| || ||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1500  TGACATGAATGAGCCCTCTAACTTCATCAGGGGGTCTGAGGATGGCTGCCCCAACAATGA  1559

Query  1560  GCTGGAGAAcccccccTATGTGCCTGGGGTGGTGGGGGGCACTCTGCAGGCTGCCACCAT  1619
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||
Sbjct  1560  GCTGGAGAACCCCCCCTATGTGCCTGGGGTGGTGGGGGGCACTCTGCAGGCTGCCACTAT  1619

Query  1620  TTGTGCTAGCAGC-CACCAGTTCCTGAGCACCCACTACAATCTGCACAACCTGTATGGCC  1678
              ||||||  |  | |||||||| |||||||||||||| ||||||||||||||||||||||
Sbjct  1620  CTGTGCTT-CTTCTCACCAGTTTCTGAGCACCCACTATAATCTGCACAACCTGTATGGCC  1678

Query  1679  TGACTGAAGCCATTGCCAGCCATAGGGCCCTGGTGAAGGCCAGGGGCACTAGGCCTTTTG  1738
             ||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||| ||||
Sbjct  1679  TGACTGAGGCCATTGCCAGCCATAGGGCCCTGGTGAAGGCCAGGGGCACCAGGCCCTTTG  1738

Query  1739  TGATCAGCAGGAGCACTTTTGCTGGCCATGGCAGGTATGCTGGCCACTGGACTGGGGATG  1798
             |||||||||||   || |||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1739  TGATCAGCAGGTCTACCTTTGCTGGCCATGGCAGGTATGCTGGCCACTGGACTGGGGATG  1798

Query  1799  TGTGGAGCAGC-TGGGAGCAGCTGGCCAGCTCTGTGCCTGAGATTCTGCAGTTTAACCTG  1857
             |||||  |  | |||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||| ||||||
Sbjct  1799  TGTGGT-CTTCTTGGGAGCAGCTGGCCAGCTCTGTGCCTGAGATCCTGCAGTTCAACCTG  1857

Query  1858  CTGGGGGTGCCCCTGGTGGGGGCTGATGTGTGTGGCTTCCTGGGCAACACCTCTGAGGAG  1917
             ||||||||||| |||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||||
Sbjct  1858  CTGGGGGTGCCTCTGGTGGGGGCTGATGTGTGTGGCTTTCTGGGCAACACCTCTGAGGAG  1917



Query  1918  CTGTGTGTGAGGTGGACCCAGCTGGGGGCCTTTTATCCCTTCATGAGGAACCACAACAGC  1977
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||| |||||||||||||||||||| |||
Sbjct  1918  CTGTGTGTGAGGTGGACCCAGCTGGGGGCCTTTTACCCCTTCATGAGGAACCACAATAGC  1977

Query  1978  CTGCTGAGCCTGCCTCAGGAGCCCTACTCTTTCTCTGAGCCTGCCCAGCAGGCCATGAGG  2037
             |||||||||||||| |||||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  1978  CTGCTGAGCCTGCCCCAGGAGCCTTACTCTTTCTCTGAGCCTGCCCAGCAGGCCATGAGG  2037

Query  2038  AAGGCCCTGACCCTGAGGTATGCCCTGCTGCCCCACCTGTATACCCTGTTCCACCAGGCC  2097
             ||||||||||| ||||||||||||||||||||||| |||||||||||||| |||||||||
Sbjct  2038  AAGGCCCTGACTCTGAGGTATGCCCTGCTGCCCCATCTGTATACCCTGTTTCACCAGGCC  2097

Query  2098  CATGTGGCTGGGGAGACTGTGGCCAGGCCCCTGTTCCTGGAGTTCCCCAAGGACAGCAGC  2157
             ||||||||||||||||||||||| ||||| ||||| ||||||||||| ||||||   |||
Sbjct  2098  CATGTGGCTGGGGAGACTGTGGCTAGGCCTCTGTTTCTGGAGTTCCCTAAGGACTCTAGC  2157

Query  2158  ACCTGGACTGTGGATCATCAGCTGCTGTGGGGGGAGGCCCTGCTGATCACCCCTGTGCTG  2217
             |||||||||||||| || ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2158  ACCTGGACTGTGGACCACCAGCTGCTGTGGGGGGAGGCCCTGCTGATCACCCCTGTGCTG  2217

Query  2218  CAGGCTGGCAAGGCTGAGGTCACTGGCTACTTCCCTCTGGGCACCTGGTATGACCTGCAG  2277
             |||||||||||||||||||| |||||||||||||| ||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2218  CAGGCTGGCAAGGCTGAGGTGACTGGCTACTTCCCCCTGGGCACCTGGTATGACCTGCAG  2277

Query  2278  ACTGTGCCTGTGGAGGCTCTGGGCAGCCTGcccccccccccTGCTGCTCCCAGGGAGCCT  2337
             ||||||||||||||||| ||||| |||||||| |||||||||||||| ||||||||||||
Sbjct  2278  ACTGTGCCTGTGGAGGCCCTGGGGAGCCTGCCTCCCCCCCCTGCTGCCCCCAGGGAGCCT  2337

Query  2338  GCCATCCACTCTGAGGGCCAGTGGGTGACCCTGCCTGCTCCCCTGGACACCATCAATGTG  2397
             ||||| || ||||||||||||||||||||||||||||| || ||||||||||||||||||
Sbjct  2338  GCCATTCATTCTGAGGGCCAGTGGGTGACCCTGCCTGCCCCTCTGGACACCATCAATGTG  2397

Query  2398  CACCTGAGGGCTGGCTACATTATCCCCCTGCAGGGCCCAGGGCTGACTACCACTGAGAGC  2457
             |||||||||||||| ||||| ||||||||||||||||| || ||||| ||||||||||||
Sbjct  2398  CACCTGAGGGCTGGGTACATCATCCCCCTGCAGGGCCCTGGCCTGACCACCACTGAGAGC  2457

Query  2458  AGACAGCAGCCCATGGCTCTGGCTGTGGCCCTGACCAAggggggggaagctaggggggag  2517
             || |||||||||||||| ||||||||||| ||||||||||||||||| || |||||||||
Sbjct  2458  AGGCAGCAGCCCATGGCCCTGGCTGTGGCTCTGACCAAGGGGGGGGAGGCCAGGGGGGAG  2517

Query  2518  ctgttctgggatgatggggagagcctggaggtgctggagaggggggCCTATACCCAGGTG  2577
             |||||||||||||||||||||   |||||||||||||||||||||||||| |||||||||
Sbjct  2518  CTGTTCTGGGATGATGGGGAGTCTCTGGAGGTGCTGGAGAGGGGGGCCTACACCCAGGTG  2577

Query  2578  ATCTTCCTGGCTAGGAACAACACCATTGTCAATGAGCTGGTGAGGGTGACTTCTGAGGGG  2637
             ||||| ||||| |||||||| || ||||| |||||||||||||||||||| |||||||||
Sbjct  2578  ATCTTTCTGGCCAGGAACAATACTATTGTGAATGAGCTGGTGAGGGTGACCTCTGAGGGG  2637

Query  2638  GCTGGGCTGCAGCTGCAGAAGGTGACTGTGCTGGGGGTGGCCACTGCTCCCCAGCAGGTG  2697
             ||||| ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||| ||||||||||| 



Sbjct  2638  GCTGGCCTGCAGCTGCAGAAGGTGACTGTGCTGGGGGTGGCCACTGCCCCCCAGCAGGTC  2697

Query  2698  CTGAGCAATGGGGTGCCTGTGAGCAACTTCACCTACAGCCCTGACACCAAGGTGCTGGAC  2757
             ||||||||||||||||||||||||||||||||||||   |||||||||||||||||||||
Sbjct  2698  CTGAGCAATGGGGTGCCTGTGAGCAACTTCACCTACTCTCCTGACACCAAGGTGCTGGAC  2757

Query  2758  ATCTGTGTGTCTCTGCTGATGGGGGAGCAGTTCCTGGTGAGCTGGTGCTGA  2808
             || ||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||||
Sbjct  2758  ATTTGTGTGTCTCTGCTGATGGGGGAGCAGTTCCTGGTGAGCTGGTGCTGA  2808


