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REIVINDICACIONES

1. Un anticuerpo anti-Clec12A o fragmento de unión a antígeno del mismo que 

comprende: 

(a) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos que es 80%-100% igual a

QVQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISTYYWSWIRQPPGKGLEWIGYIYYSGSTKYNPSLKSRVTISV

DTSKNLFSLKLSSVTAADTAVYYCAREDYYGSGSPFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 1), y una 

región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una secuencia 

de aminoácidos que es 80%-100% igual a 

IQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGIRYDLGWYQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFSGSGSGTD

FTLTISSLQPEDFATYYCLQDYNFPRTFGQGTKVEIK (SEQ ID NO: 2); 

(b) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos que es 80%-100% igual a

QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQAPGKGLEWVAVISYDGSDKYYVDSVKG

RFTISRDNSKNTLYLHMNSLRAEDTAVYYCARDKGYYFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 3), y una 

región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una secuencia 

de aminoácidos que es 80%-100% igual a 

EIVMTQSPATLSLSPGERATLSCRASQSVGNRYLSWYQQKPGQAPRLLIYGASTRATGIPARFSGSGSG

TDFTLTISSLQPEDFAVYYCQQDYNLPLTFGGGTKVEIK (SEQ ID NO: 4); 

(c) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos que es 80%-100% igual a

QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQAPGKGLEWVAVISYDGSDKYSADSVKG

RFNISRDNSKNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCARDGSRYFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 5), y una 

región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una secuencia 

de aminoácidos que es 80%-100% igual a 

EIFMTQSPATLSLSPGERATLSCRASQSVHSKYLSWYQQKPGQAPSLLIYGASTRATGIPARFSGSGSGT

DFTLTISSLQPEDFAVYYCQQDYNLPITFGQGTRLEIK (SEQ ID NO: 6); o 

(d) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos que es 80%-100% igual a 

QLQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISSSTYYWGWIRQPPRKGLEWIGSTHYRGSTYYNPSLKSRVT

ISVDTSKNQFSLKVSSVTAADTAVYYCARELTGEVFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 7), y una 

región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una secuencia 

de aminoácidos que es 80%-100% igual a 

DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFSGSGSGTD

FTLTISSLQPEDFATYYCQQSYSTPFTFGPGTKVDIK (SEQ ID NO: 8);

(e) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 
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una secuencia de aminoácidos que es 80%-100% igual a

QVQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISTYYWSWIRQPPGKGLEWLGYIYFSGSTNYNPSLKSRLTIS

VAASKSQFSLKLSSVTAADTAVYYCAREDYYGSGSPFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 9), y

una región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una 

secuencia de aminoácidos que es 80%-100% igual a

AIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGIRNDLGWFQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFSGSGSGT

YFTLTISSLQPEDSATYYCLQDYNYPRTFGQGTKVEIK (SEQ ID NO: 10);

(f) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos que es 80%-100% igual a

QVQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISTDYWSWIRQPPGKGLEWIGYIYFSGSTKYNPSLKSRVTIS

VDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYCAREDYYGSGSPFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 11), y una 

región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una secuencia 

de aminoácidos que es 80%-100% igual a

AIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQDIRNDLGWFQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFSGSGSGT

DFTLTISSLQPEDFATYYCLQDYNFPRTFGQGTKVEIK (SEQ ID NO: 12);

(g) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos que es 80%-100% igual a

QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQAPGEGLEWVTVISYDGSDKYYADSVKG

RFTISRDNSKSTLFLQMNSLRAEDTAVYYCARDGQFYFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 13), y una 

región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una secuencia 

de aminoácidos que es 80%-100% igual a

EIVMTQSPATLSLSPGESATLSCRASQSVTSRYLSWYQQKPGQAPRLLMYGASTRPTGIPARFSGSGSG

TDFTLTISSLQPEDFAVYYCQQDYNLPLTFGGGTKVEIK (SEQ ID NO: 14);

(h) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos que es 80%-100% igual a

QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSNYGMHWVRQAPGKGLEWVAVISYDGSDKSYKDSVKG

RFTIARDNSKNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCARDSGRYFFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 15), y 

una región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una 

secuencia de aminoácidos que es 80%-100% igual a

EIIMTQSPATLSLSPGERATLSCRASQSVSSRSLSWYQHKPGQAPRLLIYGPSTRATGIPARFSGSGSGT

DFTLTISSLQPEDFAVYYCHQDYNLPLTFGGGTKVEIK (SEQ ID NO: 16); o

(i) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos que es 80%-100% igual a

QVKLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSKYGMHWVRQAPGKGLEWVAFIWYDGSIKNYADSVKG

RFTTSRDNSKNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCARGSLWFGEFYFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 17), 

y una región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una 

secuencia de aminoácidos que es 80%-100% igual a
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AIQLTQSPSSLSASVGDRVTITCRTSQGISSALAWYQQKPGKTPKLLIYDASSLESGVPSRFSGSGSGTDF

TLTISSLQPEDFATYYCQQFNNYPRTFGQGTKVEIK (SEQ ID NO: 18).

2.  El anticuerpo anti-Clec12A o fragmento de unión a antígeno del mismo de acuerdo 

con la reivindicación 1, que comprende: 

(a) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos de

QVQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISTYYWSWIRQPPGKGLEWIGYIYYSGSTKYNPSLKSRVTISV

DTSKNLFSLKLSSVTAADTAVYYCAREDYYGSGSPFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 1), y una 

región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una secuencia 

de aminoácidos de

IQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGIRYDLGWYQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFSGSGSGTD

FTLTISSLQPEDFATYYCLQDYNFPRTFGQGTKVEIK (SEQ ID NO: 2); 

(b) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos de

QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQAPGKGLEWVAVISYDGSDKYYVDSVKG

RFTISRDNSKNTLYLHMNSLRAEDTAVYYCARDKGYYFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 3), y 

una región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una 

secuencia de aminoácidos de

EIVMTQSPATLSLSPGERATLSCRASQSVGNRYLSWYQQKPGQAPRLLIYGASTRATGIPARFSGSGSG

TDFTLTISSLQPEDFAVYYCQQDYNLPLTFGGGTKVEIK (SEQ ID NO: 4); 

(c) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos de

QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQAPGKGLEWVAVISYDGSDKYSADSVKG

RFNISRDNSKNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCARDGSRYFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 5), y 

una región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una 

secuencia de aminoácidos de

EIFMTQSPATLSLSPGERATLSCRASQSVHSKYLSWYQQKPGQAPSLLIYGASTRATGIPARFSGSGSGT

DFTLTISSLQPEDFAVYYCQQDYNLPITFGQGTRLEIK (SEQ ID NO: 6); o 

(d) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos de

QLQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISSSTYYWGWIRQPPRKGLEWIGSTHYRGSTYYNPSLKSRVT

ISVDTSKNQFSLKVSSVTAADTAVYYCARELTGEVFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 7), y 

una región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una 

secuencia de aminoácidos de

DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFSGSGSGTD

FTLTISSLQPEDFATYYCQQSYSTPFTFGPGTKVDIK (SEQ ID NO: 8); 
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(e) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos de

QVQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISTYYWSWIRQPPGKGLEWLGYIYFSGSTNYNPSLKSRLTIS

VAASKSQFSLKLSSVTAADTAVYYCAREDYYGSGSPFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 9), y

una región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una 

secuencia de aminoácidos de

AIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGIRNDLGWFQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFSGSGSGT

YFTLTISSLQPEDSATYYCLQDYNYPRTFGQGTKVEIK (SEQ ID NO: 10);

(f) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos de

QVQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISTDYWSWIRQPPGKGLEWIGYIYFSGSTKYNPSLKSRVTIS

VDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYCAREDYYGSGSPFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 11), y 

una región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una 

secuencia de aminoácidos de

AIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQDIRNDLGWFQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFSGSGSGT

DFTLTISSLQPEDFATYYCLQDYNFPRTFGQGTKVEIK (SEQ ID NO: 12);

(g) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos de

QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQAPGEGLEWVTVISYDGSDKYYADSVKG

RFTISRDNSKSTLFLQMNSLRAEDTAVYYCARDGQFYFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 13), y 

una región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una 

secuencia de aminoácidos de

EIVMTQSPATLSLSPGESATLSCRASQSVTSRYLSWYQQKPGQAPRLLMYGASTRPTGIPARFSGSGSG

TDFTLTISSLQPEDFAVYYCQQDYNLPLTFGGGTKVEIK (SEQ ID NO: 14);

(h) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos de

QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSNYGMHWVRQAPGKGLEWVAVISYDGSDKSYKDSVKG

RFTIARDNSKNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCARDSGRYFFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 15), y 

una región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una 

secuencia de aminoácidos de

EIIMTQSPATLSLSPGERATLSCRASQSVSSRSLSWYQHKPGQAPRLLIYGPSTRATGIPARFSGSGSGT

DFTLTISSLQPEDFAVYYCHQDYNLPLTFGGGTKVEIK (SEQ ID NO: 16); o

(i) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos de

QVKLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSKYGMHWVRQAPGKGLEWVAFIWYDGSIKNYADSVKG

RFTTSRDNSKNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCARGSLWFGEFYFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 17), 

y una región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una 
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secuencia de aminoácidos de

AIQLTQSPSSLSASVGDRVTITCRTSQGISSALAWYQQKPGKTPKLLIYDASSLESGVPSRFSGSGSGTDF

TLTISSLQPEDFATYYCQQFNNYPRTFGQGTKVEIK (SEQ ID NO: 18).

3. El anticuerpo anti-Clec12A o fragmento de unión a antígeno del mismo de acuerdo 

con la reivindicación 1 o 2 que comprende:

(a) una región determinante de complementariedad de cadena pesada (HCDR) 1 que 

comprende una secuencia de aminoácidos de GGSISTYY (SEQ ID NO: 19), una HCDR2 que 

comprende una secuencia de aminoácidos de IYYSGST (SEQ ID NO: 20), una HCDR3 que 

comprende una secuencia de aminoácidos de AREDYYGSGSPFDY (SEQ ID NO: 21); y 

una región determinante de complementariedad de cadena ligera (LCDR) 1 que 

comprende una secuencia de aminoácidos de QGIRYD (SEQ ID NO: 22), una LCDR2 que 

comprende una secuencia de aminoácidos de AAS (SEQ ID NO: 23), y una LCDR3 que 

comprende una secuencia de aminoácidos de LQDYNFPRT (SEQ ID NO: 24); 

(b) una HCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de GFTFSSYG (SEQ ID 

NO: 73), una HCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de ISYDGSDK (SEQ ID 

NO: 25), y HCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de ARDKGYYFDY (SEQ ID 

NO: 26); y una LCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de QSVGNRY (SEQ ID 

NO: 27), una LCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de GAS (SEQ ID NO: 

28), una LCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de QQDYNLPLT (SEQ ID 

NO: 29); 

(c) una HCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de GFTFSSYG (SEQ ID 

NO: 73), una HCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de ISYDGSDK (SEQ ID 

NO: 25), una HCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de ARDGSRYFDY (SEQ 

ID NO: 30); y una LCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de QSVHSKY (SEQ 

ID NO: 31), una LCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de GAS (SEQ ID NO: 

28), una LCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de QQDYNLPIT (SEQ ID NO: 

32); o

(d) una HCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de GGSISSSTYY (SEQ ID 

NO: 33), una HCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de THYRGST (SEQ ID 

NO: 34), una HCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de ARELTGEVFDY (SEQ 

ID NO: 35); y una LCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de QSISSY (SEQ ID 

NO: 36), una LCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de AAS (SEQ ID NO: 

23), una LCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de QQSYSTPFT (SEQ ID NO: 

37); 

(e) una HCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de GGSISTYY (SEQ ID NO: 

19), una HCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de IYFSGST (SEQ ID NO: 
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38), y HCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de AREDYYGSGSPFDY (SEQ ID 

NO: 21); y una LCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de QGIRND (SEQ ID 

NO: 39), una LCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de AAS (SEQ ID NO: 

23), una LCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de LQDYNYPRT (SEQ ID NO: 

40);

(f) una HCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de GGSISTDY (SEQ ID NO: 

41), una HCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de IYFSGST (SEQ ID NO: 

38), y HCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de AREDYYGSGSPFDY (SEQ ID 

NO: 21); y una LCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de QDIRND (SEQ ID 

NO: 42), una LCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de AAS (SEQ ID NO: 

23), una LCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de LQDYNFPRT (SEQ ID NO: 

24); 

(g) una HCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de GFTFSSYG (SEQ ID NO: 

73), una HCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de ISYDGSDK (SEQ ID NO: 

25), y HCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de ARDGQFYFDY (SEQ ID NO: 

43); y una LCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de QSVTSRY (SEQ ID NO: 

44), una LCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de GAS (SEQ ID NO: 28), 

una LCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de QQDYNLPLT (SEQ ID NO: 

29);

(h) una HCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de GFTFSNYG (SEQ ID NO: 

45), una HCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de ISYDGSDK (SEQ ID NO: 

25), y HCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de ARDSGRYFFDY (SEQ ID 

NO: 46); y una LCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de QSVSSRS (SEQ ID 

NO: 47), una LCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de GPS (SEQ ID NO: 

48), una LCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de HQDYNLPLT (SEQ ID NO: 

49); o

(i) una HCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de GFTFSKYG (SEQ ID NO: 

50), una HCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de IWYDGSIK (SEQ ID NO: 

51), y HCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de ARGSLWFGEFYFDY (SEQ 

ID NO: 52); y una LCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de QGISSA (SEQ ID 

NO: 53), una LCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de DAS (SEQ ID NO: 

54), una LCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de QQFNNYPRT (SEQ ID 

NO: 55). 

4. El anticuerpo anti-Clec12A o fragmento de unión a antígeno del mismo de acuerdo 

con cualquiera de las reivindicaciones precedentes, en donde el anticuerpo anti-Clec12A o 

fragmento del mismo se selecciona del grupo que consiste en un anticuerpo IgA, 
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anticuerpo IgG, anticuerpo IgE, anticuerpo IgM, anticuerpo biespecífico o multiespecífico, 

fragmento Fab, fragmento Fab’, fragmento F(ab’)2, fragmento Fd’, fragmento Fd, CDR 

aisladas o grupos de ellos; fragmento variable de cadena simple (scFv), fusión de 

polipéptido-Fc, anticuerpo de dominio simple, anticuerpo cameloide; anticuerpo 

enmascarado, Inmunofarmacéutico modular pequeño (“SMIPsTM”), cadena simple, 

diacuerpo en tándem, VHH, Anticalina, nanocuerpo, minicuerpos, BiTE, proteína de 

repetición de anquirina, DARPIN, Avimer, DART, anticuerpo de tipo TCR, Adnectina, 

Affilina, Transcuerpo; Afficuerpo, TrimerX, MicroProtein, Fynomer, Centirina; y KALBITOR.

5. El anticuerpo anti-Clec12A o fragmento de unión a antígeno del mismo de acuerdo 

con cualquiera de las reivindicaciones precedentes, en donde el anticuerpo anti-Clec12A o 

fragmento del mismo es un anticuerpo monoclonal o un fragmento variable de cadena 

simple (scFv).

6. El anticuerpo anti-Clec12A o fragmento de unión a antígeno del mismo de acuerdo 

con cualquiera de las reivindicaciones precedentes, en donde el anticuerpo anti-Clec12A 

es un anticuerpo que comprende una región constante de IgG. 

7.  El anticuerpo anti-Clec12A o fragmento de unión a anticuerpo del mismo de 

acuerdo con cualquiera de las reivindicaciones precedentes, en donde el fragmento de 

unión a antígeno anti-Clec12A del mismo es un fragmento variable de cadena simple 

(scFv).

8. El anticuerpo anti-Clec12A o fragmento de unión a anticuerpo del mismo de 

acuerdo con la reivindicación 7, en donde el scFv comprende una secuencia líder, una 

secuencia variable de cadena pesada, un enlazador GS y una secuencia variable de cadena 

ligera.

9. El anticuerpo anti-Clec12A o fragmento de unión a antígeno de acuerdo con la 

reivindicación 8, en donde el scFv comprende una secuencia que tiene 80%-100% de 

identidad con: 

(a) QVQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISTYYWSWIRQPPGKGLEWIGYIYYSGSTKYNPSLK

SRVTISVDTSKNLFSLKLSSVTAADTAVYYCAREDYYGSGSPFDYWGQGTLVTVSSASTGGGGSGGGG

SGGGGSAIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGIRYDLGWYQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFS

GSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCLQDYNFPRTFGQGTKVEIK (SEQ ID NO: 56); 

(b) QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQAPGKGLEWVAIVISYDGSDKYY

VDSVKGRFTISRDNSKNTLYLHMNSLRAEDTAVYYCARDKGYYFDYWGQGTLVTVSSASTGGGGSGG
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GGSGGGGSEIVMTQSPATLSLSPGERATLSCRASQSVGNRYLSWYQQKPGQAPRLLIYGASTRATGIP

ARFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFAVYYCQQDYNLPLTFGGGTKVEIK (SEQ ID NO: 57);

(c) QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQAPGKGLEWVAVISYDGSDKYSA

DSVKGRFNISRDNSKNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCARDGSRYFDYWGQGTLVTVSSASTGGGGSGG

GGSGGGGSEIFMTQSPATLSLPGERATLSCRASQSVHSKYLSWYQQKPGQAPSLLIYGASTRATGIPAR

FSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFAVYYCQQDYNLPITFGQGTRLEIK (SEQ ID NO: 58); o 

(d) QLQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISSSTYYWGWIRQPPRKGLEWIGSTHYRGSTYYNPS

LKSRVTISVDTSKNQFSLKVSSVTAADTAVYYCARELTGEVFDYWGQGTLVTVSSASTGGGGSGGGGS

GGGGSDIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFSG

SGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQSYSTPFTFGPGTKVDIK (SEQ ID NO: 59).

10. El anticuerpo anti-Clec12A o fragmento de unión a anticuerpo del mismo de 

acuerdo con la reivindicación 9, en donde el scFv comprende una secuencia de: 

(a) QVQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISTYYWSWIRQPPGKGLEWIGYIYYSGSTKYNPSLK

SRVTISVDTSKNLFSLKLSSVTAADTAVYYCAREDYYGSGSPFDYWGQGTLVTVSSASTGGGGSGGGG

SGGGGSAIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGIRYDLGWYQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFS

GSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCLQDYNFPRTFGQGTKVEIK (SEQ ID NO: 56);

(b) QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQAPGKGLEWVAIVISYDGSDKYY

VDSVKGRFTISRDNSKNTLYLHMNSLRAEDTAVYYCARDKGYYFDYWGQGTLVTVSSASTGGGGSGG

GGSGGGGSEIVMTQSPATLSLSPGERATLSCRASQSVGNRYLSWYQQKPGQAPRLLIYGASTRATGIP

ARFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFAVYYCQQDYNLPLTFGGGTKVEIK (SEQ ID NO: 57);

(c) QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQAPGKGLEWVAVISYDGSDKYSA

DSVKGRFNISRDNSKNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCARDGSRYFDYWGQGTLVTVSSASTGGGGSGG

GGSGGGGSEIFMTQSPATLSLPGERATLSCRASQSVHSKYLSWYQQKPGQAPSLLIYGASTRATGIPAR

FSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFAVYYCQQDYNLPITFGQGTRLEIK (SEQ ID NO: 58); o 

(d) QLQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISSSTYYWGWIRQPPRKGLEWIGSTHYRGSTYYNPS

LKSRVTISVDTSKNQFSLKVSSVTAADTAVYYCARELTGEVFDYWGQGTLVTVSSASTGGGGSGGGGS

GGGGSDIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFSG

SGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQSYSTPFTFGPGTKVDIK (SEQ ID NO: 59).

11. El anticuerpo anti-Clec12A de acuerdo con cualquiera de las reivindicaciones 

precedentes, en donde el anticuerpo anti-Clec12A o fragmento del mismo se une a 

Clec12A con una constante de disociación (KD) de menos de aproximadamente 10-8 M, 

menos de aproximadamente 10-9 M, menos de aproximadamente 10-10 M, menos de 

aproximadamente 10-11 M, menos de aproximadamente 10-12 M, o menos de 

aproximadamente 10-13 M. 
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12. El anticuerpo anti-Clec12A de acuerdo con la reivindicación 11, en donde la KD es 

de aproximadamente 0,1 pM o menos. 

13. El anticuerpo anti-Clec12A de acuerdo con la reivindicación 11, en donde la KD está 

entre aproximadamente 0,05 y aproximadamente 0,5 pM. 

14. El anticuerpo anti-Clec12A de acuerdo con la reivindicación 11, en donde la KD está 

entre aproximadamente 0,1 nM y aproximadamente 5,0 nM.

15. El anticuerpo anti-Clec12A de acuerdo con la reivindicación 14, en donde la KD está 

entre aproximadamente 0,3 nM y aproximadamente 3,5 nM. 

16. El anticuerpo anti-Clec12A de acuerdo con cualquiera de las reivindicaciones 

precedentes, en donde la EC50 está entre aproximadamente 1 y aproximadamente 100 

nM. 

17. Una composición farmacéutica que comprende un anticuerpo anti-Clec12A o un 

fragmento de unión a antígeno del mismo y un portador farmacéuticamente aceptable, en 

donde el anticuerpo anti-Clec12a o fragmento de unión a antígeno del mismo comprende:

(a) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos que es 80%-100% igual a 

QVQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISTYYWSWIRQPPGKGLEWIGYIYYSGSTKYNPSLKSRVTISV

DTSKNLFSLKLSSVTAADTAVYYCAREDYYGSGSPFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 1), y una 

región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una secuencia 

de aminoácidos que es 80%-100% igual a 

IQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGIRYDLGWYQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFSGSGSGTD

FTLTISSLQPEDFATYYCLQDYNFPRTFGQGTKVEIK (SEQ ID NO: 2); 

(b) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos que es 80%-100% igual a 

QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQAPGKGLEWVAVISYDGSDKYYVDSVKG

RFTISRDNSKNTLYLHMNSLRAEDTAVYYCARDKGYYFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 3), y una 

región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una secuencia 

de aminoácidos que es 80%-100% igual a 

EIVMTQSPATLSLSPGERATLSCRASQSVGNRYLSWYQQKPGQAPRLLIYGASTRATGIPARFSGSGSG

TDFTLTISSLQPEDFAVYYCQQDYNLPLTFGGGTKVEIK (SEQ ID NO: 4); 

(c) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos que es 80%-100% igual a 
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QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQAPGKGLEWVAVISYDGSDKYSADSVKG

RFNISRDNSKNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCARDGSRYFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 5), y una 

región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una secuencia 

de aminoácidos que es 80%-100% igual a 

EIFMTQSPATLSLSPGERATLSCRASQSVHSKYLSWYQQKPGQAPSLLIYGASTRATGIPARFSGSGSGT

DFTLTISSLQPEDFAVYYCQQDYNLPITFGQGTRLEIK (SEQ ID NO: 6); o 

(d) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos que es 80%-100% igual a 

QLQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISSSTYYWGWIRQPPRKGLEWIGSTHYRGSTYYNPSLKSRVT

ISVDTSKNQFSLKVSSVTAADTAVYYCARELTGEVFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 7), y una 

región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una secuencia 

de aminoácidos que es 80%-100% igual a 

DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFSGSGSGTD

FTLTISSLQPEDFATYYCQQSYSTPFTFGPGTKVDIK (SEQ ID NO: 8);

(e) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos que es 80%-100% igual a

QVQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISTYYWSWIRQPPGKGLEWLGYIYFSGSTNYNPSLKSRLTIS

VAASKSQFSLKLSSVTAADTAVYYCAREDYYGSGSPFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 9), y una 

región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una secuencia 

de aminoácidos que es 80%-100% igual a

AIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGIRNDLGWFQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFSGSGSGT

YFTLTISSLQPEDSATYYCLQDYNYPRTFGQGTKVEIK (SEQ ID NO: 10);

(f) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos que es 80%-100% igual a

QVQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISTDYWSWIRQPPGKGLEWIGYIYFSGSTKYNPSLKSRVTIS

VDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYCAREDYYGSGSPFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 11), y una 

región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una secuencia 

de aminoácidos que es 80%-100% igual a

AIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQDIRNDLGWFQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFSGSGSGT

DFTLTISSLQPEDFATYYCLQDYNFPRTFGQGTKVEIK (SEQ ID NO: 12);

(g) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos que es 80%-100% igual a

QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQAPGEGLEWVTVISYDGSDKYYADSVKG

RFTISRDNSKSTLFLQMNSLRAEDTAVYYCARDGQFYFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 13), y una 

región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una secuencia 

de aminoácidos que es 80%-100% igual a

EIVMTQSPATLSLSPGESATLSCRASQSVTSRYLSWYQQKPGQAPRLLMYGASTRPTGIPARFSGSGSG
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TDFTLTISSLQPEDFAVYYCQQDYNLPLTFGGGTKVEIK (SEQ ID NO: 14);

(h) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos que es 80%-100% igual a

QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSNYGMHWVRQAPGKGLEWVAVISYDGSDKSYKDSVKG

RFTIARDNSKNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCARDSGRYFFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 15), y 

una región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una 

secuencia de aminoácidos que es 80%-100% igual a

EIIMTQSPATLSLSPGERATLSCRASQSVSSRSLSWYQHKPGQAPRLLIYGPSTRATGIPARFSGSGSGT

DFTLTISSLQPEDFAVYYCHQDYNLPLTFGGGTKVEIK (SEQ ID NO: 16); o

(i) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos que es 80%-100% igual a

QVKLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSKYGMHWVRQAPGKGLEWVAFIWYDGSIKNYADSVKG

RFTTSRDNSKNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCARGSLWFGEFYFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 17), 

y una región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una 

secuencia de aminoácidos que es 80%-100% igual a

AIQLTQSPSSLSASVGDRVTITCRTSQGISSALAWYQQKPGKTPKLLIYDASSLESGVPSRFSGSGSGTDF

TLTISSLQPEDFATYYCQQFNNYPRTFGQGTKVEIK (SEQ ID NO: 18).

18. Una composición farmacéutica que comprende un anticuerpo anti-Clec12A o 

fragmento de unión a antígeno del mismo y un portador farmacéuticamente aceptable de 

acuerdo con la reivindicación 19, en donde el anticuerpo anti-Clec12a o fragmento de 

unión a antígeno del mismo comprende:

(a) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos de 

QVQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISTYYWSWIRQPPGKGLEWIGYIYYSGSTKYNPSLKSRVTISV

DTSKNLFSLKLSSVTAADTAVYYCAREDYYGSGSPFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 1), y una 

región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una secuencia 

de aminoácidos de 

IQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGIRYDLGWYQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFSGSGSGTD

FTLTISSLQPEDFATYYCLQDYNFPRTFGQGTKVEIK (SEQ ID NO: 2); 

(b) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos de 

QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQAPGKGLEWVAVISYDGSDKYYVDSVKG

RFTISRDNSKNTLYLHMNSLRAEDTAVYYCARDKGYYFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 3), y una 

región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una secuencia 

de aminoácidos de 

EIVMTQSPATLSLSPGERATLSCRASQSVGNRYLSWYQQKPGQAPRLLIYGASTRATGIPARFSGSGSG
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TDFTLTISSLQPEDFAVYYCQQDYNLPLTFGGGTKVEIK (SEQ ID NO: 4); 

(c) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos del 80% igual a 

QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQAPGKGLEWVAVISYDGSDKYSADSVKG

RFNISRDNSKNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCARDGSRYFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 5), y 

una región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una 

secuencia de aminoácidos de 

EIFMTQSPATLSLSPGERATLSCRASQSVHSKYLSWYQQKPGQAPSLLIYGASTRATGIPARFSGSGSGT

DFTLTISSLQPEDFAVYYCQQDYNLPITFGQGTRLEIK (SEQ ID NO: 6); o 

(d) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos de

QLQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISSSTYYWGWIRQPPRKGLEWIGSTHYRGSTYYNPSLKSRVT

ISVDTSKNQFSLKVSSVTAADTAVYYCARELTGEVFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 7), y 

una región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una 

secuencia de aminoácidos de 

DIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFSGSGSGTD

FTLTISSLQPEDFATYYCQQSYSTPFTFGPGTKVDIK (SEQ ID NO: 8); 

(e) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos de

QVQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISTYYWSWIRQPPGKGLEWLGYIYFSGSTNYNPSLKSRLTIS

VAASKSQFSLKLSSVTAADTAVYYCAREDYYGSGSPFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 9), y una 

región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una secuencia 

de aminoácidos de

AIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGIRNDLGWFQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFSGSGSGT

YFTLTISSLQPEDSATYYCLQDYNYPRTFGQGTKVEIK (SEQ ID NO: 10);

(f) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos de

QVQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISTDYWSWIRQPPGKGLEWIGYIYFSGSTKYNPSLKSRVTIS

VDTSKNQFSLKLSSVTAADTAVYYCAREDYYGSGSPFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 11), y una 

región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una secuencia 

de aminoácidos de

AIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQDIRNDLGWFQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFSGSGSGT

DFTLTISSLQPEDFATYYCLQDYNFPRTFGQGTKVEIK (SEQ ID NO: 12);

(g) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos de

QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQAPGEGLEWVTVISYDGSDKYYADSVKG

RFTISRDNSKSTLFLQMNSLRAEDTAVYYCARDGQFYFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 13), y una 
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región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una secuencia 

de aminoácidos de

EIVMTQSPATLSLSPGESATLSCRASQSVTSRYLSWYQQKPGQAPRLLMYGASTRPTGIPARFSGSGSG

TDFTLTISSLQPEDFAVYYCQQDYNLPLTFGGGTKVEIK (SEQ ID NO: 14);

(h) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos de

QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSNYGMHWVRQAPGKGLEWVAVISYDGSDKSYKDSVKG

RFTIARDNSKNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCARDSGRYFFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 15), y 

una región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una 

secuencia de aminoácidos de

EIIMTQSPATLSLSPGERATLSCRASQSVSSRSLSWYQHKPGQAPRLLIYGPSTRATGIPARFSGSGSGT

DFTLTISSLQPEDFAVYYCHQDYNLPLTFGGGTKVEIK (SEQ ID NO: 16); o

(i) una región variable de cadena pesada de inmunoglobulina (VH) que comprende 

una secuencia de aminoácidos de

QVKLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSKYGMHWVRQAPGKGLEWVAFIWYDGSIKNYADSVKG

RFTTSRDNSKNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCARGSLWFGEFYFDYWGQGTLVTVSS (SEQ ID NO: 17), 

y una región variable de cadena ligera de inmunoglobulina (VL) que comprende una 

secuencia de aminoácidos de

AIQLTQSPSSLSASVGDRVTITCRTSQGISSALAWYQQKPGKTPKLLIYDASSLESGVPSRFSGSGSGTDF

TLTISSLQPEDFATYYCQQFNNYPRTFGQGTKVEIK (SEQ ID NO: 18).

19. La composición farmacéutica de acuerdo con la reivindicación 17 o 18, en donde el 

anticuerpo anti-Clec12a o fragmento de unión a antígeno del mismo comprende:

(a) una región determinante de complementariedad de cadena pesada (HCDR) 1 que 

comprende una secuencia de aminoácidos de GGSISTYY (SEQ ID NO: 19), una HCDR2 que 

comprende una secuencia de aminoácidos de IYYSGST (SEQ ID NO: 20), una HCDR3 que 

comprende una secuencia de aminoácidos de AREDYYGSGSPFDY (SEQ ID NO: 21); y una 

región determinante de complementariedad de cadena ligera (LCDR) 1 que comprende 

una secuencia de aminoácidos de QGIRYD (SEQ ID NO: 22), una LCDR2 que comprende 

una secuencia de aminoácidos de AAS (SEQ ID NO: 23), y una LCDR3 que comprende una 

secuencia de aminoácidos de LQDYNFPRT (SEQ ID NO: 24); 

(b) una HCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de GFTFSSYG (SEQ ID 

NO: 73), una HCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de ISYDGSDK (SEQ ID 

NO: 25), y HCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de ARDKGYYFDY (SEQ ID 

NO: 26); y una LCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de QSVGNRY (SEQ ID 

NO: 27), una LCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de GAS (SEQ ID NO: 

28), una LCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de QQDYNLPLT (SEQ ID 
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NO: 29); 

(c) una HCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de GFTFSSYG (SEQ ID 

NO: 73), una HCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de ISYDGSDK (SEQ ID 

NO: 25), una HCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de ARDGSRYFDY (SEQ 

ID NO: 30); y una LCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de QSVHSKY (SEQ 

ID NO: 31), una LCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de GAS (SEQ ID NO: 

28), una LCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de QQDYNLPIT (SEQ ID NO: 

32); o

(d) una HCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de GGSISSSTYY (SEQ ID 

NO: 33), una HCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de THYRGST (SEQ ID 

NO: 34), una HCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de ARELTGEVFDY (SEQ 

ID NO: 35); y una LCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de QSISSY (SEQ ID 

NO: 36), una LCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de AAS (SEQ ID NO: 

23), una LCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de QQSYSTPFT (SEQ ID NO: 

37); 

(e) una HCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de GGSISTYY (SEQ ID NO: 

19), una HCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de IYFSGST (SEQ ID NO: 

38), y HCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de AREDYYGSGSPFDY (SEQ ID 

NO: 21); y una LCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de QGIRND (SEQ ID 

NO: 39), una LCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de AAS (SEQ ID NO: 

23), una LCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de LQDYNYPRT (SEQ ID NO: 

40); (f) una HCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de GGSISTDY (SEQ ID 

NO: 41), una HCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de IYFSGST (SEQ ID 

NO: 38), y HCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de AREDYYGSGSPFDY 

(SEQ ID NO: 21); y una LCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de QDIRND 

(SEQ ID NO: 42), una LCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de AAS (SEQ ID 

NO: 23), una LCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de LQDYNFPRT (SEQ ID 

NO: 24); 

(g) una HCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de GFTFSSYG (SEQ ID NO: 

73), una HCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de ISYDGSDK (SEQ ID NO: 

25), y HCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de ARDGQFYFDY (SEQ ID NO: 

43); y una LCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de QSVTSRY (SEQ ID NO: 

44), una LCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de GAS (SEQ ID NO: 28), 

una LCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de QQDYNLPLT (SEQ ID NO: 

29); 

(h) una HCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de GFTFSNYG (SEQ ID NO: 

45), una HCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de ISYDGSDK (SEQ ID NO: 
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25), y HCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de ARDSGRYFFDY (SEQ ID 

NO: 46); y una LCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de QSVSSRS (SEQ ID 

NO: 47), una LCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de GPS (SEQ ID NO: 

48), una LCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de HQDYNLPLT (SEQ ID NO: 

49); o

(i) una HCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de GFTFSKYG (SEQ ID NO: 

50), una HCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de IWYDGSIK (SEQ ID NO: 

51), y HCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de ARGSLWFGEFYFDY (SEQ 

ID NO: 52); y una LCDR1 que comprende una secuencia de aminoácidos de QGISSA (SEQ ID 

NO: 53), una LCDR2 que comprende una secuencia de aminoácidos de DAS (SEQ ID NO: 

54), una LCDR3 que comprende una secuencia de aminoácidos de QQFNNYPRT (SEQ ID 

NO: 55).

20. La composición farmacéutica de acuerdo con cualquiera de las reivindicaciones 17-

19, en donde el anticuerpo anti-Clec12A o fragmento de unión a antígeno del mismo se 

selecciona del grupo que consiste en un anticuerpo IgA, anticuerpo IgG, anticuerpo IgE, 

anticuerpo IgM, anticuerpo biespecífico o multiespecífico, fragmento Fab, fragmento Fab’, 

fragmento F(ab’)2, fragmento Fd’, fragmento Fd, CDR aisladas o grupos de ellos; 

fragmento variable de cadena simple (scFv), fusión de polipéptido-Fc, anticuerpo de 

dominio simple, anticuerpo cameloide; anticuerpo enmascarado, Inmunofarmacéutico 

modular pequeño (“SMIPsTM”), cadena simple, diacuerpo en tándem, VHH, Anticalina, 

nanocuerpo, minicuerpos, BiTE, proteína de repetición de anquirina, DARPIN, Avimer, 

DART, anticuerpo de tipo TCR, Adnectina, Affilina, Transcuerpo; Afficuerpo, TrimerX, 

MicroProtein, Fynomer, Centyrin y KALBITOR.

21.  La composición farmacéutica de acuerdo con cualquiera de las reivindicaciones 

17-20, en donde el anticuerpo anti-Clec12A o fragmento de unión a antígeno del mismo 

de acuerdo con cualquiera de las reivindicaciones precedentes, en donde el anticuerpo 

anti-Clec12A o fragmento de unión a antígeno del mismo es un anticuerpo monoclonal o 

un fragmento variable de cadena simple (scFv).

22. La composición farmacéutica de acuerdo con la reivindicación 21, en donde el 

anticuerpo anti-Clec12A es un anticuerpo que comprende una región constante de IgG. 

23. La composición farmacéutica de acuerdo con cualquiera de las reivindicaciones 17-

22, en donde el fragmento de unión a antígeno anti-Clec12A del mismo es un fragmento 

variable de cadena simple (scFv).



16

24. La composición farmacéutica de acuerdo con la reivindicación 23, en donde el scFv 

comprende una secuencia líder, una secuencia variable de cadena pesada, un enlazador 

GS y una secuencia variable de cadena ligera. 

25. La composición farmacéutica de acuerdo con la reivindicación 24, en donde el scFv 

comprende una secuencia que tiene 80%-100% de identidad con: 

(a) QVQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISTYYWSWIRQPPGKGLEWIGYIYYSGSTKYNPSLK

SRVTISVDTSKNLFSLKLSSVTAADTAVYYCAREDYYGSGSPFDYWGQGTLVTVSSASTGGGGSGGGG

SGGGGSAIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGIRYDLGWYQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFS

GSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCLQDYNFPRTFGQGTKVEIK (SEQ ID NO: 56); 

(b) QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQAPGKGLEWVAIVISYDGSDKYY

VDSVKGRFTISRDNSKNTLYLHMNSLRAEDTAVYYCARDKGYYFDYWGQGTLVTVSSASTGGGGSGG

GGSGGGGSEIVMTQSPATLSLSPGERATLSCRASQSVGNRYLSWYQQKPGQAPRLLIYGASTRATGIP

ARFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFAVYYCQQDYNLPLTFGGGTKVEIK (SEQ ID NO: 57);

(c) QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQAPGKGLEWVAVISYDGSDKYSA

DSVKGRFNISRDNSKNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCARDGSRYFDYWGQGTLVTVSSASTGGGGSGG

GGSGGGGSEIFMTQSPATLSLPGERATLSCRASQSVHSKYLSWYQQKPGQAPSLLIYGASTRATGIPAR

FSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFAVYYCQQDYNLPITFGQGTRLEIK (SEQ ID NO: 58); o 

(d) QLQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISSSTYYWGWIRQPPRKGLEWIGSTHYRGSTYYNPS

LKSRVTISVDTSKNQFSLKVSSVTAADTAVYYCARELTGEVFDYWGQGTLVTVSSASTGGGGSGGGGS

GGGGSDIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFSG

SGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQSYSTPFTFGPGTKVDIK (SEQ ID NO: 59).

26. La composición farmacéutica de acuerdo con la reivindicación 25, en donde el scFv 

comprende una secuencia de: 

(a) QVQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISTYYWSWIRQPPGKGLEWIGYIYYSGSTKYNPSLK

SRVTISVDTSKNLFSLKLSSVTAADTAVYYCAREDYYGSGSPFDYWGQGTLVTVSSASTGGGGSGGGG

SGGGGSAIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQGIRYDLGWYQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFS

GSGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCLQDYNFPRTFGQGTKVEIK (SEQ ID NO: 56);

(b) QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQAPGKGLEWVAIVISYDGSDKYY

VDSVKGRFTISRDNSKNTLYLHMNSLRAEDTAVYYCARDKGYYFDYWGQGTLVTVSSASTGGGGSGG

GGSGGGGSEIVMTQSPATLSLSPGERATLSCRASQSVGNRYLSWYQQKPGQAPRLLIYGASTRATGIP

ARFSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFAVYYCQQDYNLPLTFGGGTKVEIK (SEQ ID NO: 57);

(c) QVQLVESGGGVVQPGRSLRLSCAASGFTFSSYGMHWVRQAPGKGLEWVAVISYDGSDKYSA

DSVKGRFNISRDNSKNTLYLQMNSLRAEDTAVYYCARDGSRYFDYWGQGTLVTVSSASTGGGGSGG

GGSGGGGSEIFMTQSPATLSLPGERATLSCRASQSVHSKYLSWYQQKPGQAPSLLIYGASTRATGIPAR

FSGSGSGTDFTLTISSLQPEDFAVYYCQQDYNLPITFGQGTRLEIK (SEQ ID NO: 58); o 
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(d) QLQLQESGPGLVKPSETLSLTCTVSGGSISSSTYYWGWIRQPPRKGLEWIGSTHYRGSTYYNPS

LKSRVTISVDTSKNQFSLKVSSVTAADTAVYYCARELTGEVFDYWGQGTLVTVSSASTGGGGSGGGGS

GGGGSDIQMTQSPSSLSASVGDRVTITCRASQSISSYLNWYQQKPGKAPKLLIYAASSLQSGVPSRFSG

SGSGTDFTLTISSLQPEDFATYYCQQSYSTPFTFGPGTKVDIK (SEQ ID NO: 59).

27.  Una secuencia de ácidos nucleicos que codifica una secuencia de aminoácidos del 

90% al 100% igual a cualquiera de las secuencias de aminoácidos en las reivindicaciones 1-

26.

28. Un vector que comprende la secuencia de ácidos nucleicos de acuerdo con la 

reivindicación 27. 

29. Una célula que comprende el vector de acuerdo con la reivindicación 28.

DRS\DRS\ID-941966\WPC20561


