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Información de listado de secuencias: 

 Versión DTD: V1_3 

 Nombre de archivo: PC072772A_Sequence Listing.xml 

 Nombre de Software: Secuencia WIPO 

 Versión de Software: 2.1.2 

 Fecha de producción: 27-09-2022 

Información general: 

 Solicitud actual / IP de oficina: IB 

 Solicitud actual / Referencia de archivo del solicitante: PC072772A 

 Solicitud de prioridad más temprana / IP de oficina: US 

 Solicitud de prioridad más temprana / Número de solicitud: 63256283 

 Solicitud de prioridad más temprana / Fecha de presentación: 15-10-2021 

 Nombre del solicitante: Pfizer Inc. 

 Nombre del solicitante / Idioma: en 

 Nombre del inventor: Eric Matthew Bennett 

 Nombre del inventor / Idioma: inglés 

 Título de la invención: Moléculas de ARN 

 Cantidad total de secuencias: 318 

Secuencias:  

 Número de secuencias (ID): 1 

 Longitud: 623 

 Tipo de molécula: AA 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.623 

   > mol_type, proteína 

   > organismo: virus de varicela zóster 

 Residuos: 

 MGTVNKPVVG VLMGFGIITG TLRITNPVRA SVLRYDDFHI DEDKLDTNSV 

YEPYYHSDHA 60 

 ESSWVNRGES SRKAYDHNSP YIWPRNDYDG FLENAHEHHG VYNQGRGIDS 

GERLMQPTQM 120 
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 SAQEDLGDDT GIHVIPTLNG DDRHKIVNVD QRQYGDVFKG DLNPKPQGQR 

LIEVSVEENH 180 

 PFTLRAPIQR IYGVRYTETW SFLPSLTCTG DAAPAIQHIC LKHTTCFQDV 

VVDVDCAENT 240 

 KEDQLAEISY RFQGKKEADQ PWIVVNTSTL FDELELDPPE IEPGVLKVLR 

TEKQYLGVYI 300 

 WNMRGSDGTS TYATFLVTWK GDEKTRNPTP AVTPQPRGAE FHMWNYHSHV 

FSVGDTFSLA 360 

 MHLQYKIHEA PFDLLLEWLY VPIDPTCQPM RLYSTCLYHP NAPQCLSHMN 

SGCTFTSPHL 420 

 AQRVASTVYQ NCEHADNYTA YCLGISHMEP SFGLILHDGG TTLKFVDTPE 

SLSGLYVFVV 480 

 YFNGHVEAVA YTVVSTVDHF VNAIEERGFP PTAGQPPATT KPKEITPVNP 

GTSPLIRYAA 540 

 WTGGLAAVVL LCLVIFLICT AKRMRVKAYR VDKSPYNQSM YYAGLPVDDF 

EDSESTDTEE 600 

 EFGNAIGGSH GGSSYTVYID KTR                       623 

 

 Número de secuencias (ID): 2 

 Longitud: 546 

 Tipo de molécula: AA 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.546 

   > mol_type, proteína 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 MGTVNKPVVG VLMGFGIITG TLRITNPVRA SVLRYDDFHI DEDKLDTNSV 

YEPYYHSDHA 60 

 ESSWVNRGES SRKAYDHNSP YIWPRNDYDG FLENAHEHHG VYNQGRGIDS 

GERLMQPTQM 120 

 SAQEDLGDDT GIHVIPTLNG DDRHKIVNVD QRQYGDVFKG DLNPKPQGQR 

LIEVSVEENH 180 
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 PFTLRAPIQR IYGVRYTETW SFLPSLTCTG DAAPAIQHIC LKHTTCFQDV 

VVDVDCAENT 240 

 KEDQLAEISY RFQGKKEADQ PWIVVNTSTL FDELELDPPE IEPGVLKVLR 

TEKQYLGVYI 300 

 WNMRGSDGTS TYATFLVTWK GDEKTRNPTP AVTPQPRGAE FHMWNYHSHV 

FSVGDTFSLA 360 

 MHLQYKIHEA PFDLLLEWLY VPIDPTCQPM RLYSTCLYHP NAPQCLSHMN 

SGCTFTSPHL 420 

 AQRVASTVYQ NCEHADNYTA YCLGISHMEP SFGLILHDGG TTLKFVDTPE 

SLSGLYVFVV 480 

 YFNGHVEAVA YTVVSTVDHF VNAIEERGFP PTAGQPPATT KPKEITPVNP 

GTSPLIRYAA 540 

 WTGGLA                                 546 

 

 Número de secuencias (ID): 3 

 Longitud: 623 

 Tipo de molécula: AA 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.623 

   > mol_type, proteína 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 MGTVNKPVVG VLMGFGIITG TLRITNPVRA SVLRYDDFHI DEDKLDTNSV 

YEPYYHSDHA 60 

 ESSWVNRGES SRKAYDHNSP YIWPRNDYDG FLENAHEHHG VYNQGRGIDS 

GERLMQPTQM 120 

 SAQEDLGDDT GIHVIPTLNG DDRHKIVNVD QRQYGDVFKG DLNPKPQGQR 

LIEVSVEENH 180 

 PFTLRAPIQR IYGVRYTETW SFLPSLTCTG DAAPAIQHIC LKHTTCFQDV 

VVDVDCAENT 240 

 KEDQLAEISY RFQGKKEADQ PWIVVNTSTL FDELELDPPE IEPGVLKVLR 

TEKQYLGVYI 300 
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 WNMRGSDGTS TYATFLVTWK GDEKTRNPTP AVTPQPRGAE FHMWNYHSHV 

FSVGDTFSLA 360 

 MHLQYKIHEA PFDLLLEWLY VPIDPTCQPM RLYSTCLYHP NAPQCLSHMN 

SGCTFTSPHL 420 

 AQRVASTVYQ NCEHADNYTA YCLGISHMEP SFGLILHDGG TTLKFVDTPE 

SLSGLYVFVV 480 

 YFNGHVEAVA YTVVSTVDHF VNAIEERGFP PTAGQPPATT KPKEITPVNP 

GTSPLIRYAA 540 

 WTGGLAAVVL LCLVIFLICT AKRMRVKAYR VDKSPYNQSM YAAGLPVDDF 

EDSESTDTEE 600 

 EFGNAIGGSH GGSSYTVYID KTR                       623 

 

 Número de secuencias (ID): 4 

 Longitud: 581 

 Tipo de molécula: AA 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.581 

   > mol_type, proteína 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 MGTVNKPVVG VLMGFGIITG TLRITNPVRA SVLRYDDFHI DEDKLDTNSV 

YEPYYHSDHA 60 

 ESSWVNRGES SRKAYDHNSP YIWPRNDYDG FLENAHEHHG VYNQGRGIDS 

GERLMQPTQM 120 

 SAQEDLGDDT GIHVIPTLNG DDRHKIVNVD QRQYGDVFKG DLNPKPQGQR 

LIEVSVEENH 180 

 PFTLRAPIQR IYGVRYTETW SFLPSLTCTG DAAPAIQHIC LKHTTCFQDV 

VVDVDCAENT 240 

 KEDQLAEISY RFQGKKEADQ PWIVVNTSTL FDELELDPPE IEPGVLKVLR 

TEKQYLGVYI 300 

 WNMRGSDGTS TYATFLVTWK GDEKTRNPTP AVTPQPRGAE FHMWNYHSHV 

FSVGDTFSLA 360 
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 MHLQYKIHEA PFDLLLEWLY VPIDPTCQPM RLYSTCLYHP NAPQCLSHMN 

SGCTFTSPHL 420 

 AQRVASTVYQ NCEHADNYTA YCLGISHMEP SFGLILHDGG TTLKFVDTPE 

SLSGLYVFVV 480 

 YFNGHVEAVA YTVVSTVDHF VNAIEERGFP PTAGQPPATT KPKEITPVNP 

GTSPLIRYAA 540 

 WTGGLAAVVL LCLVIFLICT AKRMRVKAYR VDKSPYNQSM Y            581 

 

 Número de secuencias (ID): 5 

 Longitud: 538 

 Tipo de molécula: AA 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.538 

   > mol_type, proteína 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 MGTVNKPVVG VLMGFGIITG TLRITNPVRA SVLRYDDFHI DEDKLDTNSV 

YEPYYHSDHA 60 

 ESSWVNRGES SRKAYDHNSP YIWPRNDYDG FLENAHEHHG VYNQGRGIDS 

GERLMQPTQM 120 

 SAQEDLGDDT GIHVIPTLNG DDRHKIVNVD QRQYGDVFKG DLNPKPQGQR 

LIEVSVEENH 180 

 PFTLRAPIQR IYGVRYTETW SFLPSLTCTG DAAPAIQHIC LKHTTCFQDV 

VVDVDCAENT 240 

 KEDQLAEISY RFQGKKEADQ PWIVVNTSTL FDELELDPPE IEPGVLKVLR 

TEKQYLGVYI 300 

 WNMRGSDGTS TYATFLVTWK GDEKTRNPTP AVTPQPRGAE FHMWNYHSHV 

FSVGDTFSLA 360 

 MHLQYKIHEA PFDLLLEWLY VPIDPTCQPM RLYSTCLYHP NAPQCLSHMN 

SGCTFTSPHL 420 

 AQRVASTVYQ NCEHADNYTA YCLGISHMEP SFGLILHDGG TTLKFVDTPE 

SLSGLYVFVV 480 
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 YFNGHVEAVA YTVVSTVDHF VNAIEERGFP PTAGQPPATT KPKEITPVNP 

GTSPLIRY  538 

 

 Número de secuencias (ID): 6 

 Longitud: 608 

 Tipo de molécula: AA 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.608 

   > mol_type, proteína 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 MGTVNKPVVG VLMGFGIITG TLRITNPVRA SVLRYDDFHI DEDKLDTNSV 

YEPYYHSDHA 60 

 ESSWVNRGES SRKAYDHNSP YIWPRNDYDG FLENAHEHHG VYNQGRGIDS 

GERLMQPTQM 120 

 SAQEDLGDDT GIHVIPTLNG DDRHKIVNVD QRQYGDVFKG DLNPKPQGQR 

LIEVSVEENH 180 

 PFTLRAPIQR IYGVRYTETW SFLPSLTCTG DAAPAIQHIC LKHTTCFQDV 

VVDVDCAENT 240 

 KEDQLAEISY RFQGKKEADQ PWIVVNTSTL FDELELDPPE IEPGVLKVLR 

TEKQYLGVYI 300 

 WNMRGSDGTS TYATFLVTWK GDEKTRNPTP AVTPQPRGAE FHMWNYHSHV 

FSVGDTFSLA 360 

 MHLQYKIHEA PFDLLLEWLY VPIDPTCQPM RLYSTCLYHP NAPQCLSHMN 

SGCTFTSPHL 420 

 AQRVASTVYQ NCEHADNYTA YCLGISHMEP SFGLILHDGG TTLKFVDTPE 

SLSGLYVFVV 480 

 YFNGHVEAVA YTVVSTVDHF VNAIEERGFP PTAGQPPATT KPKEITPVNP 

GTSPLIRYAA 540 

 WTGGLAAVVL LCLVIFLICT AKRMRVKAYR VDKSPYNQSM YYAGLPVGNA 

IGGSHGGSSY 600 

 TVYIDKTR                                608 
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 Número de secuencias (ID): 7 

 Longitud: 608 

 Tipo de molécula: AA 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.608 

   > mol_type, proteína 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 MGTVNKPVVG VLMGFGIITG TLRITNPVRA SVLRYDDFHI DEDKLDTNSV 

YEPYYHSDHA 60 

 ESSWVNRGES SRKAYDHNSP YIWPRNDYDG FLENAHEHHG VYNQGRGIDS 

GERLMQPTQM 120 

 SAQEDLGDDT GIHVIPTLNG DDRHKIVNVD QRQYGDVFKG DLNPKPQGQR 

LIEVSVEENH 180 

 PFTLRAPIQR IYGVRYTETW SFLPSLTCTG DAAPAIQHIC LKHTTCFQDV 

VVDVDCAENT 240 

 KEDQLAEISY RFQGKKEADQ PWIVVNTSTL FDELELDPPE IEPGVLKVLR 

TEKQYLGVYI 300 

 WNMRGSDGTS TYATFLVTWK GDEKTRNPTP AVTPQPRGAE FHMWNYHSHV 

FSVGDTFSLA 360 

 MHLQYKIHEA PFDLLLEWLY VPIDPTCQPM RLYSTCLYHP NAPQCLSHMN 

SGCTFTSPHL 420 

 AQRVASTVYQ NCEHADNYTA YCLGISHMEP SFGLILHDGG TTLKFVDTPE 

SLSGLYVFVV 480 

 YFNGHVEAVA YTVVSTVDHF VNAIEERGFP PTAGQPPATT KPKEITPVNP 

GTSPLIRYAA 540 

 WTGGLAAVVL LCLVIFLICT AKRMRVKAAR VDKSPYNQSM YYAGLPVGNA 

IGGSHGGSSY 600 

 TVYIDKTR                                608 

 

 Número de secuencias (ID): 8 
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 Longitud: 573 

 Tipo de molécula: AA 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.573 

   > mol_type, proteína 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 MGTVNKPVVG VLMGFGIITG TLRITNPVRA SVLRYDDFHI DEDKLDTNSV 

YEPYYHSDHA 60 

 ESSWVNRGES SRKAYDHNSP YIWPRNDYDG FLENAHEHHG VYNQGRGIDS 

GERLMQPTQM 120 

 SAQEDLGDDT GIHVIPTLNG DDRHKIVNVD QRQYGDVFKG DLNPKPQGQR 

LIEVSVEENH 180 

 PFTLRAPIQR IYGVRYTETW SFLPSLTCTG DAAPAIQHIC LKHTTCFQDV 

VVDVDCAENT 240 

 KEDQLAEISY RFQGKKEADQ PWIVVNTSTL FDELELDPPE IEPGVLKVLR 

TEKQYLGVYI 300 

 WNMRGSDGTS TYATFLVTWK GDEKTRNPTP AVTPQPRGAE FHMWNYHSHV 

FSVGDTFSLA 360 

 MHLQYKIHEA PFDLLLEWLY VPIDPTCQPM RLYSTCLYHP NAPQCLSHMN 

SGCTFTSPHL 420 

 AQRVASTVYQ NCEHADNYTA YCLGISHMEP SFGLILHDGG TTLKFVDTPE 

SLSGLYVFVV 480 

 YFNGHVEAVA YTVVSTVDHF VNAIEERGFP PTAGQPPATT KPKEITPVNP 

GTSPLIRYAA 540 

 WTGGLAAVVL LCLVIFLICT AKRMRVKAAR VDK                 573 

 

 Número de secuencias (ID): 9 

 Longitud: 623 

 Tipo de molécula: AA 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.623 
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   > mol_type, proteína 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 MGTVNKPVVG VLMGFGIITG TLRITNPVRA SVLRYDDFHI DEDKLDTNSV 

YEPYYHSDHA 60 

 ESSWVNRGES SRKAYDHNSP YIWPRNDYDG FLENAHEHHG VYNQGRGIDS 

GERLMQPTQM 120 

 SAQEDLGDDT GIHVIPTLNG DDRHKIVNVD QRQYGDVFKG DLNPKPQGQR 

LIEVSVEENH 180 

 PFTLRAPIQR IYGVRYTETW SFLPSLTCTG DAAPAIQHIC LKHTTCFQDV 

VVDVDCAENT 240 

 KEDQLAEISY RFQGKKEADQ PWIVVNTSTL FDELELDPPE IEPGVLKVLR 

TEKQYLGVYI 300 

 WNMRGSDGTS TYATFLVTWK GDEKTRNPTP AVTPQPRGAE FHMWNYHSHV 

FSVGDTFSLA 360 

 MHLQYKIHEA PFDLLLEWLY VPIDPTCQPM RLYSTCLYHP NAPQCLSHMN 

SGCTFTSPHL 420 

 AQRVASTVYQ NCEHADNYTA YCLGISHMEP SFGLILHDGG TTLKFVDTPE 

SLSGLYVFVV 480 

 YFNGHVEAVA YTVVSTVDHF VNAIEERGFP PTAGQPPATT KPKEITPVNP 

GTSPLIRYAA 540 

 WTGGLAAVVL LCLVIFLICT AKRMRVKAAR VDKSPYNQSM YAAGLPVDDF 

EDSESTDTEE 600 

 EFGNAIGGSH GGSSYTVYID KTR                       623 

 

 Número de secuencias (ID): 10 

 Longitud: 581 

 Tipo de molécula: AA 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.581 

   > mol_type, proteína 

   > organismo: constructo sintético 
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 Residuos: 

 MGTVNKPVVG VLMGFGIITG TLRITNPVRA SVLRYDDFHI DEDKLDTNSV 

YEPYYHSDHA 60 

 ESSWVNRGES SRKAYDHNSP YIWPRNDYDG FLENAHEHHG VYNQGRGIDS 

GERLMQPTQM 120 

 SAQEDLGDDT GIHVIPTLNG DDRHKIVNVD QRQYGDVFKG DLNPKPQGQR 

LIEVSVEENH 180 

 PFTLRAPIQR IYGVRYTETW SFLPSLTCTG DAAPAIQHIC LKHTTCFQDV 

VVDVDCAENT 240 

 KEDQLAEISY RFQGKKEADQ PWIVVNTSTL FDELELDPPE IEPGVLKVLR 

TEKQYLGVYI 300 

 WNMRGSDGTS TYATFLVTWK GDEKTRNPTP AVTPQPRGAE FHMWNYHSHV 

FSVGDTFSLA 360 

 MHLQYKIHEA PFDLLLEWLY VPIDPTCQPM RLYSTCLYHP NAPQCLSHMN 

SGCTFTSPHL 420 

 AQRVASTVYQ NCEHADNYTA YCLGISHMEP SFGLILHDGG TTLKFVDTPE 

SLSGLYVFVV 480 

 YFNGHVEAVA YTVVSTVDHF VNAIEERGFP PTAGQPPATT KPKEITPVNP 

GTSPLIRYAA 540 

 WTGGLAAVVL LCLVIFLICT AKRMRVKAAR VDKSPYNQSM Y            581 

 

 Número de secuencias (ID): 11 

 Longitud: 1246 

 Tipo de molécula: AA 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1246 

   > mol_type, proteína 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 MGTVNKPVVG VLMGFGIITG TLRITNPVRA SVLRYDDFHI DEDKLDTNSV 

YEPYYHSDHA 60 
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 ESSWVNRGES SRKAYDHNSP YIWPRNDYDG FLENAHEHHG VYNQGRGIDS 

GERLMQPTQM 120 

 SAQEDLGDDT GIHVIPTLNG DDRHKIVNVD QRQYGDVFKG DLNPKPQGQR 

LIEVSVEENH 180 

 PFTLRAPIQR IYGVRYTETW SFLPSLTCTG DAAPAIQHIC LKHTTCFQDV 

VVDVDCAENT 240 

 KEDQLAEISY RFQGKKEADQ PWIVVNTSTL FDELELDPPE IEPGVLKVLR 

TEKQYLGVYI 300 

 WNMRGSDGTS TYATFLVTWK GDEKTRNPTP AVTPQPRGAE FHMWNYHSHV 

FSVGDTFSLA 360 

 MHLQYKIHEA PFDLLLEWLY VPIDPTCQPM RLYSTCLYHP NAPQCLSHMN 

SGCTFTSPHL 420 

 AQRVASTVYQ NCEHADNYTA YCLGISHMEP SFGLILHDGG TTLKFVDTPE 

SLSGLYVFVV 480 

 YFNGHVEAVA YTVVSTVDHF VNAIEERGFP PTAGQPPATT KPKEITPVNP 

GTSPLIRYAA 540 

 WTGGLAAVVL LCLVIFLICT AKRMRVKAYR VDKSPYNQSM YYAGLPVDDF 

EDSESTDTEE 600 

 EFGNAIGGSH GGSSYTVYID KTRMGTVNKP VVGVLMGFGI ITGTLRITNP 

VRASVLRYDD 660 

 FHIDEDKLDT NSVYEPYYHS DHAESSWVNR GESSRKAYDH NSPYIWPRND 

YDGFLENAHE 720 

 HHGVYNQGRG IDSGERLMQP TQMSAQEDLG DDTGIHVIPT LNGDDRHKIV 

NVDQRQYGDV 780 

 FKGDLNPKPQ GQRLIEVSVE ENHPFTLRAP IQRIYGVRYT ETWSFLPSLT 

CTGDAAPAIQ 840 

 HICLKHTTCF QDVVVDVDCA ENTKEDQLAE ISYRFQGKKE ADQPWIVVNT 

STLFDELELD 900 

 PPEIEPGVLK VLRTEKQYLG VYIWNMRGSD GTSTYATFLV TWKGDEKTRN 

PTPAVTPQPR 960 

 GAEFHMWNYH SHVFSVGDTF SLAMHLQYKI HEAPFDLLLE WLYVPIDPTC 

QPMRLYSTCL 1020 
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 YHPNAPQCLS HMNSGCTFTS PHLAQRVAST VYQNCEHADN YTAYCLGISH 

MEPSFGLILH 1080 

 DGGTTLKFVD TPESLSGLYV FVVYFNGHVE AVAYTVVSTV DHFVNAIEER 

GFPPTAGQPP 1140 

 ATTKPKEITP VNPGTSPLIR YAAWTGGLAA VVLLCLVIFL ICTAKRMRVK 

AYRVDKSPYN 1200 

 QSMYYAGLPV DDFEDSESTD TEEEFGNAIG GSHGGSSYTV YIDKTR         1246 

 

 Número de secuencias (ID): 12 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, ADN genómico 

   > organismo: Virus de varicela zóster 

 Residuos: 

 atggggacag ttaataaacc tgtggtgggg gtattgatgg ggttcggaat tatcacggga 60 

 acgttgcgta taacgaatcc ggtcagagca tccgtcttgc gatacgatga ttttcacatc 120 

 gatgaagaca aactggatac aaactccgta tatgagcctt actaccattc agatcatgcg 180 

 gagtcttcat gggtaaatcg gggagagtct tcgcgaaaag cgtacgatca taactcacct 240 

 tatatatggc cacgtaatga ttatgatgga tttttagaga acgcacacga acaccatggg 300 

 gtgtataatc agggccgtgg tatcgatagc ggggaacggt taatgcaacc cacacaaatg 360 

 tctgcacagg aggatcttgg ggacgatacg ggcatccacg ttatccctac gttaaacggc 420 

 gatgacagac ataaaattgt aaatgtggac caacgtcaat acggtgacgt gtttaaagga 480 

 gatcttaatc caaaacccca aggccaaaga ctcattgagg tgtcagtgga agaaaatcac 540 

 ccgtttactt tacgcgcacc gattcagcgg atttatggag tccggtacac cgagacttgg 600 

 agctttttgc cgtcattaac ctgtacggga gacgcagcgc ccgccatcca gcatatatgc 660 

 ttaaaacata caacatgctt tcaagacgtg gtggtggatg tggattgcgc ggaaaatact 720 

 aaagaggatc agttggccga aatcagttac cgttttcaag gtaagaagga agcggaccaa 780 

 ccgtggattg ttgtaaacac gagcacactg tttgatgaac tcgaattaga cccccccgag 840 

 attgaaccgg gtgtcttgaa agtacttcgg acagaaaaac aatacttggg tgtgtacatt 900 

 tggaacatgc gcggctccga tggtacgtct acctacgcca cgtttttggt cacctggaaa 960 
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 ggggatgaaa aaacaagaaa ccctacgccc gcagtaactc ctcaaccaag aggggctgag 1020 

 tttcatatgt ggaattacca ctcgcatgta ttttcagttg gtgatacgtt tagcttggca 1080 

 atgcatcttc agtataagat acatgaagcg ccatttgatt tgctgttaga gtggttgtat 1140 

 gtccccatcg atcctacatg tcaaccaatg cggttatatt ctacgtgttt gtatcatccc 1200 

 aacgcacccc aatgcctctc tcatatgaat tccggttgta catttacctc gccacattta 1260 

 gcccagcgtg ttgcaagcac agtgtatcaa aattgtgaac atgcagataa ctacaccgca 1320 

 tattgtctgg gaatatctca tatggagcct agctttggtc taatcttaca cgacgggggc 1380 

 accacgttaa agtttgtaga tacacccgag agtttgtcgg gattatacgt ttttgtggtg 1440 

 tattttaacg ggcatgttga agccgtagca tacactgttg tatccacagt agatcatttt 1500 

 gtaaacgcaa ttgaagagcg tggatttccg ccaacggccg gtcagccacc ggcgactact 1560 

 aaacccaagg aaattacccc cgtaaacccc ggaacgtcac cacttatacg atatgccgca 1620 

 tggaccggag ggcttgcagc agtagtactt ttatgtctcg taatattttt aatctgtacg 1680 

 gctaaacgaa tgagggttaa agcctatagg gtagacaagt ccccgtataa ccaaagcatg 1740 

 tattacgctg gccttccagt ggacgatttc gaggactcgg aatctacgga tacggaagaa 1800 

 gagtttggta acgcgattgg agggagtcac gggggttcga gttacacggt gtatatagat 1860 

 aagacccgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 13 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc tgttgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcacaggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggct agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgatcacgcc 180 

 gagtctagct gggtcaacag aggcgagagc agcagaaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgatggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaatc aaggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc tacacagatg 360 

 agcgcccaag aggacctggg agatgatacc ggcatccacg tgatccccac actgaacggc 420 
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 gacgacagac acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaatc ctaagcctca gggccagcgc ctgatcgagg tgtccgtgga ggagaatcac 540 

 cccttcacac tgagagcccc tatccagaga atctacggcg tgcgctatac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc ccagcctgac atgtaccggg gatgccgctc ctgccatcca gcacatttgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggatc agctggccga gatcagctac cggttccagg gaaagaaaga ggccgaccag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac cagcacactg ttcgacgagc tggaactgga ccctcctgag 840 

 attgaacccg gggtgctgaa ggtgctgaga accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga gaggcagcga cggcacctct acctacgcca cctttctggt cacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaacacggaa ccccacacca gctgtgaccc ctcaacctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgatacctt tagcctggcc 1080 

 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg atcctacctg ccagcctatg cggctgtact ccacctgtct gtatcacccc 1200 

 aacgctcccc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcacaag ccctcacctg 1260 

 gctcagcgag tggccagcac agtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatcagcca catggaacct agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 acaaccctga agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctgtatgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtctaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcctaaag aaatcacacc cgtgaatccc ggcacaagcc cactgatcag atacgccgct 1620 

 tggacaggcg gactggctgc tgttgttctg ctgtgcctgg tcatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgagagtgaa ggcctacaga gtggacaaga gcccttacaa ccagagcatg 1740 

 tactacgccg gcctgcctgt ggacgacttc gaggatagcg agagcaccga caccgaggag 1800 

 gagttcggca acgccattgg aggatctcac ggcggcagca gctataccgt gtacatcgac 1860 

 aagacccgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 14 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 



15 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc cgtggtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcaccggc 60 

 accctgcgca tcaccaaccc cgtgcgcgcc agcgtgctgc gctacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgaccacgcc 180 

 gagagcagct gggtgaaccg cggcgagagc agccgcaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccgcaacga ctacgacggc ttcctggaga acgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaacc agggccgcgg catcgacagc ggcgagcgcc tgatgcagcc cacccagatg 360 

 agcgcccagg aggacctggg cgacgacacc ggcatccacg tgatccccac cctgaacggc 420 

 gacgaccgcc acaagatcgt gaacgtggac cagcgccagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaacc ccaagcccca gggccagcgc ctgatcgagg tgagcgtgga ggagaaccac 540 

 cccttcaccc tgcgcgcccc catccagcgc atctacggcg tgcgctacac cgagacctgg 600 

 agcttcctgc ccagcctgac ctgcaccggc gacgccgccc ccgccatcca gcacatctgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggacg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaggaggacc agctggccga gatcagctac cgcttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccctggatcg tggtgaacac cagcaccctg ttcgacgagc tggagctgga cccccccgag 840 

 atcgagcccg gcgtgctgaa ggtgctgcgc accgagaagc agtacctggg cgtgtacatc 900 

 tggaacatgc gcggcagcga cggcaccagc acctacgcca ccttcctggt gacctggaag 960 

 ggcgacgaaa agacccgcaa ccccaccccc gccgtgaccc cccagccccg cggcgccgag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgacacctt cagcctggcc 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccacgaggcc cccttcgacc tgctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtgcccatcg accccacctg ccagcccatg cgcctgtaca gcacctgcct gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc agtgcctgag ccacatgaac agcggctgca ccttcaccag cccccacctg 1260 

 gcccagcgcg tggccagcac cgtgtaccag aactgcgagc acgccgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgcctgg gcatcagcca catggagccc agcttcggcc tgatcctgca cgacggcggc 1380 

 accaccctga agttcgtgga cacccccgag agcctgagcg gcctgtacgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga ggccgtggcc tacaccgtgg tgagcaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggagcg cggcttcccc cccaccgccg gccagccccc cgccaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcacccc cgtgaacccc ggcaccagcc ccctgatccg ctacgccgcc 1620 

 tggaccggcg gcctggccgc cgtggtgctg ctgtgcctgg tgatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgca tgcgcgtgaa ggcctaccgc gtggacaaga gcccctacaa ccagagcatg 1740 

 tactacgccg gcctgcccgt ggacgacttc gaggacagcg agagcaccga caccgaggag 1800 



16 

 gagttcggca acgccatcgg cggcagccac ggcggcagca gctacaccgt gtacatcgac 1860 

 aagacccgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 15 

 Longitud: 1638 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1638 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc tgttgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcacaggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggct agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgatcacgcc 180 

 gagtctagct gggtcaacag aggcgagagc agcagaaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgatggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaatc aaggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc tacacagatg 360 

 agcgcccaag aggacctggg agatgatacc ggcatccacg tgatccccac actgaacggc 420 

 gacgacagac acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaatc ctaagcctca gggccagcgc ctgatcgagg tgtccgtgga ggagaatcac 540 

 cccttcacac tgagagcccc tatccagaga atctacggcg tgcgctatac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc ccagcctgac atgtaccggg gatgccgctc ctgccatcca gcacatttgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggatc agctggccga gatcagctac cggttccagg gaaagaaaga ggccgaccag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac cagcacactg ttcgacgagc tggaactgga ccctcctgag 840 

 attgaacccg gggtgctgaa ggtgctgaga accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga gaggcagcga cggcacctct acctacgcca cctttctggt cacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaacacggaa ccccacacca gctgtgaccc ctcaacctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgatacctt tagcctggcc 1080 

 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg atcctacctg ccagcctatg cggctgtact ccacctgtct gtatcacccc 1200 

 aacgctcccc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcacaag ccctcacctg 1260 
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 gctcagcgag tggccagcac agtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatcagcca catggaacct agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 acaaccctga agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctgtatgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtctaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcctaaag aaatcacacc cgtgaatccc ggcacaagcc cactgatcag atacgccgct 1620 

 tggacaggcg gactggct                          1638 

 

 Número de secuencias (ID): 16 

 Longitud: 1638 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1638 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc cgtggtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcaccggc 60 

 accctgcgca tcaccaaccc cgtgcgcgcc agcgtgctgc gctacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgaccacgcc 180 

 gagagcagct gggtgaaccg cggcgagagc agccgcaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccgcaacga ctacgacggc ttcctggaga acgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaacc agggccgcgg catcgacagc ggcgagcgcc tgatgcagcc cacccagatg 360 

 agcgcccagg aggacctggg cgacgacacc ggcatccacg tgatccccac cctgaacggc 420 

 gacgaccgcc acaagatcgt gaacgtggac cagcgccagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaacc ccaagcccca gggccagcgc ctgatcgagg tgagcgtgga ggagaaccac 540 

 cccttcaccc tgcgcgcccc catccagcgc atctacggcg tgcgctacac cgagacctgg 600 

 agcttcctgc ccagcctgac ctgcaccggc gacgccgccc ccgccatcca gcacatctgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggacg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaggaggacc agctggccga gatcagctac cgcttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccctggatcg tggtgaacac cagcaccctg ttcgacgagc tggagctgga cccccccgag 840 

 atcgagcccg gcgtgctgaa ggtgctgcgc accgagaagc agtacctggg cgtgtacatc 900 

 tggaacatgc gcggcagcga cggcaccagc acctacgcca ccttcctggt gacctggaag 960 
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 ggcgacgaaa agacccgcaa ccccaccccc gccgtgaccc cccagccccg cggcgccgag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgacacctt cagcctggcc 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccacgaggcc cccttcgacc tgctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtgcccatcg accccacctg ccagcccatg cgcctgtaca gcacctgcct gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc agtgcctgag ccacatgaac agcggctgca ccttcaccag cccccacctg 1260 

 gcccagcgcg tggccagcac cgtgtaccag aactgcgagc acgccgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgcctgg gcatcagcca catggagccc agcttcggcc tgatcctgca cgacggcggc 1380 

 accaccctga agttcgtgga cacccccgag agcctgagcg gcctgtacgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga ggccgtggcc tacaccgtgg tgagcaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggagcg cggcttcccc cccaccgccg gccagccccc cgccaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcacccc cgtgaacccc ggcaccagcc ccctgatccg ctacgccgcc 1620 

 tggaccggcg gcctggcc                          1638 

 

 Número de secuencias (ID): 17 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc tgttgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcacaggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggct agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgatcacgcc 180 

 gagtctagct gggtcaacag aggcgagagc agcagaaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgatggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaatc aaggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc tacacagatg 360 

 agcgcccaag aggacctggg agatgatacc ggcatccacg tgatccccac actgaacggc 420 

 gacgacagac acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaatc ctaagcctca gggccagcgc ctgatcgagg tgtccgtgga ggagaatcac 540 

 cccttcacac tgagagcccc tatccagaga atctacggcg tgcgctatac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc ccagcctgac atgtaccggg gatgccgctc ctgccatcca gcacatttgc 660 
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 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggatc agctggccga gatcagctac cggttccagg gaaagaaaga ggccgaccag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac cagcacactg ttcgacgagc tggaactgga ccctcctgag 840 

 attgaacccg gggtgctgaa ggtgctgaga accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga gaggcagcga cggcacctct acctacgcca cctttctggt cacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaacacggaa ccccacacca gctgtgaccc ctcaacctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgatacctt tagcctggcc 1080 

 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg atcctacctg ccagcctatg cggctgtact ccacctgtct gtatcacccc 1200 

 aacgctcccc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcacaag ccctcacctg 1260 

 gctcagcgag tggccagcac agtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatcagcca catggaacct agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 acaaccctga agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctgtatgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtctaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcctaaag aaatcacacc cgtgaatccc ggcacaagcc cactgatcag atacgccgct 1620 

 tggacaggcg gactggctgc tgttgttctg ctgtgcctgg tcatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgagagtgaa ggcctacaga gtggacaaga gcccttacaa ccagagcatg 1740 

 tacgccgccg gcctgcctgt ggacgacttc gaggatagcg agagcaccga caccgaggag 1800 

 gagttcggca acgccattgg aggatctcac ggcggcagca gctataccgt gtacatcgac 1860 

 aagacccgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 18 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc cgtggtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcaccggc 60 

 accctgcgca tcaccaaccc cgtgcgcgcc agcgtgctgc gctacgacga cttccacatc 120 



20 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgaccacgcc 180 

 gagagcagct gggtgaaccg cggcgagagc agccgcaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccgcaacga ctacgacggc ttcctggaga acgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaacc agggccgcgg catcgacagc ggcgagcgcc tgatgcagcc cacccagatg 360 

 agcgcccagg aggacctggg cgacgacacc ggcatccacg tgatccccac cctgaacggc 420 

 gacgaccgcc acaagatcgt gaacgtggac cagcgccagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaacc ccaagcccca gggccagcgc ctgatcgagg tgagcgtgga ggagaaccac 540 

 cccttcaccc tgcgcgcccc catccagcgc atctacggcg tgcgctacac cgagacctgg 600 

 agcttcctgc ccagcctgac ctgcaccggc gacgccgccc ccgccatcca gcacatctgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggacg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaggaggacc agctggccga gatcagctac cgcttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccctggatcg tggtgaacac cagcaccctg ttcgacgagc tggagctgga cccccccgag 840 

 atcgagcccg gcgtgctgaa ggtgctgcgc accgagaagc agtacctggg cgtgtacatc 900 

 tggaacatgc gcggcagcga cggcaccagc acctacgcca ccttcctggt gacctggaag 960 

 ggcgacgaaa agacccgcaa ccccaccccc gccgtgaccc cccagccccg cggcgccgag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgacacctt cagcctggcc 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccacgaggcc cccttcgacc tgctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtgcccatcg accccacctg ccagcccatg cgcctgtaca gcacctgcct gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc agtgcctgag ccacatgaac agcggctgca ccttcaccag cccccacctg 1260 

 gcccagcgcg tggccagcac cgtgtaccag aactgcgagc acgccgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgcctgg gcatcagcca catggagccc agcttcggcc tgatcctgca cgacggcggc 1380 

 accaccctga agttcgtgga cacccccgag agcctgagcg gcctgtacgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga ggccgtggcc tacaccgtgg tgagcaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggagcg cggcttcccc cccaccgccg gccagccccc cgccaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcacccc cgtgaacccc ggcaccagcc ccctgatccg ctacgccgcc 1620 

 tggaccggcg gcctggccgc cgtggtgctg ctgtgcctgg tgatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgca tgcgcgtgaa ggcctaccgc gtggacaaga gcccctacaa ccagagcatg 1740 

 tacgccgccg gcctgcccgt ggacgacttc gaggacagcg agagcaccga caccgaggag 1800 

 gagttcggca acgccatcgg cggcagccac ggcggcagca gctacaccgt gtacatcgac 1860 

 aagacccgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 19 
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 Longitud: 1743 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1743 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc tgttgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcacaggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggct agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgatcacgcc 180 

 gagtctagct gggtcaacag aggcgagagc agcagaaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgatggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaatc aaggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc tacacagatg 360 

 agcgcccaag aggacctggg agatgatacc ggcatccacg tgatccccac actgaacggc 420 

 gacgacagac acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaatc ctaagcctca gggccagcgc ctgatcgagg tgtccgtgga ggagaatcac 540 

 cccttcacac tgagagcccc tatccagaga atctacggcg tgcgctatac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc ccagcctgac atgtaccggg gatgccgctc ctgccatcca gcacatttgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggatc agctggccga gatcagctac cggttccagg gaaagaaaga ggccgaccag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac cagcacactg ttcgacgagc tggaactgga ccctcctgag 840 

 attgaacccg gggtgctgaa ggtgctgaga accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga gaggcagcga cggcacctct acctacgcca cctttctggt cacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaacacggaa ccccacacca gctgtgaccc ctcaacctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgatacctt tagcctggcc 1080 

 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg atcctacctg ccagcctatg cggctgtact ccacctgtct gtatcacccc 1200 

 aacgctcccc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcacaag ccctcacctg 1260 

 gctcagcgag tggccagcac agtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatcagcca catggaacct agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 acaaccctga agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctgtatgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtctaccgt ggaccacttc 1500 
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 gtgaacgcca tcgaggaaag aggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcctaaag aaatcacacc cgtgaatccc ggcacaagcc cactgatcag atacgccgct 1620 

 tggacaggcg gactggctgc tgttgttctg ctgtgcctgg tcatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgagagtgaa ggcctacaga gtggacaaga gcccttacaa ccagagcatg 1740 

 tac                                   1743 

 

 Número de secuencias (ID): 20 

 Longitud: 1743 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1743 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc cgtggtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcaccggc 60 

 accctgcgca tcaccaaccc cgtgcgcgcc agcgtgctgc gctacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgaccacgcc 180 

 gagagcagct gggtgaaccg cggcgagagc agccgcaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccgcaacga ctacgacggc ttcctggaga acgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaacc agggccgcgg catcgacagc ggcgagcgcc tgatgcagcc cacccagatg 360 

 agcgcccagg aggacctggg cgacgacacc ggcatccacg tgatccccac cctgaacggc 420 

 gacgaccgcc acaagatcgt gaacgtggac cagcgccagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaacc ccaagcccca gggccagcgc ctgatcgagg tgagcgtgga ggagaaccac 540 

 cccttcaccc tgcgcgcccc catccagcgc atctacggcg tgcgctacac cgagacctgg 600 

 agcttcctgc ccagcctgac ctgcaccggc gacgccgccc ccgccatcca gcacatctgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggacg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaggaggacc agctggccga gatcagctac cgcttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccctggatcg tggtgaacac cagcaccctg ttcgacgagc tggagctgga cccccccgag 840 

 atcgagcccg gcgtgctgaa ggtgctgcgc accgagaagc agtacctggg cgtgtacatc 900 

 tggaacatgc gcggcagcga cggcaccagc acctacgcca ccttcctggt gacctggaag 960 

 ggcgacgaaa agacccgcaa ccccaccccc gccgtgaccc cccagccccg cggcgccgag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgacacctt cagcctggcc 1080 
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 atgcacctgc agtacaagat ccacgaggcc cccttcgacc tgctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtgcccatcg accccacctg ccagcccatg cgcctgtaca gcacctgcct gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc agtgcctgag ccacatgaac agcggctgca ccttcaccag cccccacctg 1260 

 gcccagcgcg tggccagcac cgtgtaccag aactgcgagc acgccgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgcctgg gcatcagcca catggagccc agcttcggcc tgatcctgca cgacggcggc 1380 

 accaccctga agttcgtgga cacccccgag agcctgagcg gcctgtacgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga ggccgtggcc tacaccgtgg tgagcaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggagcg cggcttcccc cccaccgccg gccagccccc cgccaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcacccc cgtgaacccc ggcaccagcc ccctgatccg ctacgccgcc 1620 

 tggaccggcg gcctggccgc cgtggtgctg ctgtgcctgg tgatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgca tgcgcgtgaa ggcctaccgc gtggacaaga gcccctacaa ccagagcatg 1740 

 tac                                   1743 

 

 Número de secuencias (ID): 21 

 Longitud: 1743 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1743 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc cgtggtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcaccggc 60 

 accctgcgca tcaccaaccc cgtgcgcgcc agcgtgctgc gctacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgaccacgcc 180 

 gagagcagct gggtgaaccg cggcgagagc agccgcaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccgcaacga ctacgacggc ttcctggaga acgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaacc agggccgcgg catcgacagc ggcgagcgcc tgatgcagcc cacccagatg 360 

 agcgcccagg aggacctggg cgacgacacc ggcatccacg tgatccccac cctgaacggc 420 

 gacgaccgcc acaagatcgt gaacgtggac cagcgccagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaacc ccaagcccca gggccagcgc ctgatcgagg tgagcgtgga ggagaaccac 540 

 cccttcaccc tgcgcgcccc catccagcgc atctacggcg tgcgctacac cgagacctgg 600 

 agcttcctgc ccagcctgac ctgcaccggc gacgccgccc ccgccatcca gcacatctgc 660 
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 ctgaagcaca ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggacg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaggaggacc agctggccga gatcagctac cgcttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccctggatcg tggtgaacac cagcaccctg ttcgacgagc tggagctgga cccccccgag 840 

 atcgagcccg gcgtgctgaa ggtgctgcgc accgagaagc agtacctggg cgtgtacatc 900 

 tggaacatgc gcggcagcga cggcaccagc acctacgcca ccttcctggt gacctggaag 960 

 ggcgacgaaa agacccgcaa ccccaccccc gccgtgaccc cccagccccg cggcgccgag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgacacctt cagcctggcc 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccacgaggcc cccttcgacc tgctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtgcccatcg accccacctg ccagcccatg cgcctgtaca gcacctgcct gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc agtgcctgag ccacatgaac agcggctgca ccttcaccag cccccacctg 1260 

 gcccagcgcg tggccagcac cgtgtaccag aactgcgagc acgccgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgcctgg gcatcagcca catggagccc agcttcggcc tgatcctgca cgacggcggc 1380 

 accaccctga agttcgtgga cacccccgag agcctgagcg gcctgtacgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga ggccgtggcc tacaccgtgg tgagcaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggagcg cggcttcccc cccaccgccg gccagccccc cgccaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcacccc cgtgaacccc ggcaccagcc ccctgatccg ctacgccgcc 1620 

 tggaccggcg gcctggccgc cgtggtgctg ctgtgcctgg tgattttcct aatatgcacc 1680 

 gccaagcgca tgcgcgtgaa ggcctaccgc gtggacaaga gcccctacaa ccagagcatg 1740 

 tac                                   1743 

 

 Número de secuencias (ID): 22 

 Longitud: 1614 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1614 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc tgttgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcacaggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggct agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgatcacgcc 180 

 gagtctagct gggtcaacag aggcgagagc agcagaaagg cctacgacca caacagcccc 240 
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 tacatctggc cccggaacga ctacgatggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaatc aaggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc tacacagatg 360 

 agcgcccaag aggacctggg agatgatacc ggcatccacg tgatccccac actgaacggc 420 

 gacgacagac acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaatc ctaagcctca gggccagcgc ctgatcgagg tgtccgtgga ggagaatcac 540 

 cccttcacac tgagagcccc tatccagaga atctacggcg tgcgctatac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc ccagcctgac atgtaccggg gatgccgctc ctgccatcca gcacatttgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggatc agctggccga gatcagctac cggttccagg gaaagaaaga ggccgaccag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac cagcacactg ttcgacgagc tggaactgga ccctcctgag 840 

 attgaacccg gggtgctgaa ggtgctgaga accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga gaggcagcga cggcacctct acctacgcca cctttctggt cacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaacacggaa ccccacacca gctgtgaccc ctcaacctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgatacctt tagcctggcc 1080 

 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg atcctacctg ccagcctatg cggctgtact ccacctgtct gtatcacccc 1200 

 aacgctcccc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcacaag ccctcacctg 1260 

 gctcagcgag tggccagcac agtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatcagcca catggaacct agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 acaaccctga agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctgtatgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtctaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcctaaag aaatcacacc cgtgaatccc ggcacaagcc cactgatcag atac    1614 

 

 Número de secuencias (ID): 23 

 Longitud: 1614 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1614 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 
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 atgggcaccg tgaacaagcc cgtggtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcaccggc 60 

 accctgcgca tcaccaaccc cgtgcgcgcc agcgtgctgc gctacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgaccacgcc 180 

 gagagcagct gggtgaaccg cggcgagagc agccgcaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccgcaacga ctacgacggc ttcctggaga acgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaacc agggccgcgg catcgacagc ggcgagcgcc tgatgcagcc cacccagatg 360 

 agcgcccagg aggacctggg cgacgacacc ggcatccacg tgatccccac cctgaacggc 420 

 gacgaccgcc acaagatcgt gaacgtggac cagcgccagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaacc ccaagcccca gggccagcgc ctgatcgagg tgagcgtgga ggagaaccac 540 

 cccttcaccc tgcgcgcccc catccagcgc atctacggcg tgcgctacac cgagacctgg 600 

 agcttcctgc ccagcctgac ctgcaccggc gacgccgccc ccgccatcca gcacatctgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggacg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaggaggacc agctggccga gatcagctac cgcttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccctggatcg tggtgaacac cagcaccctg ttcgacgagc tggagctgga cccccccgag 840 

 atcgagcccg gcgtgctgaa ggtgctgcgc accgagaagc agtacctggg cgtgtacatc 900 

 tggaacatgc gcggcagcga cggcaccagc acctacgcca ccttcctggt gacctggaag 960 

 ggcgacgaaa agacccgcaa ccccaccccc gccgtgaccc cccagccccg cggcgccgag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgacacctt cagcctggcc 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccacgaggcc cccttcgacc tgctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtgcccatcg accccacctg ccagcccatg cgcctgtaca gcacctgcct gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc agtgcctgag ccacatgaac agcggctgca ccttcaccag cccccacctg 1260 

 gcccagcgcg tggccagcac cgtgtaccag aactgcgagc acgccgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgcctgg gcatcagcca catggagccc agcttcggcc tgatcctgca cgacggcggc 1380 

 accaccctga agttcgtgga cacccccgag agcctgagcg gcctgtacgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga ggccgtggcc tacaccgtgg tgagcaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggagcg cggcttcccc cccaccgccg gccagccccc cgccaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcacccc cgtgaacccc ggcaccagcc ccctgatccg ctac    1614 

 

 Número de secuencias (ID): 24 

 Longitud: 1824 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 
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  - fuente, 1.1824 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc tgttgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcacaggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggct agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgatcacgcc 180 

 gagtctagct gggtcaacag aggcgagagc agcagaaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgatggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaatc aaggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc tacacagatg 360 

 agcgcccaag aggacctggg agatgatacc ggcatccacg tgatccccac actgaacggc 420 

 gacgacagac acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaatc ctaagcctca gggccagcgc ctgatcgagg tgtccgtgga agagaatcac 540 

 cccttcacac tgagagcccc tatccagaga atctacggcg tgcgctatac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc ccagcctgac atgtaccggg gatgccgctc ctgccatcca gcacatttgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggatc agctggccga gatcagctac cggttccagg gaaagaaaga ggccgaccag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac cagcacactg ttcgacgagc tggaactgga ccctcctgag 840 

 attgaacccg gggtgctgaa ggtgctgaga accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga gaggcagcga cggcacctct acctacgcca cctttctggt cacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaacacggaa ccccacacca gctgtgaccc ctcaacctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgatacctt tagcctggcc 1080 

 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg atcctacctg ccagcctatg cggctgtact ccacctgtct gtatcacccc 1200 

 aacgctcccc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcacaag ccctcacctg 1260 

 gctcagcgag tggccagcac agtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatcagcca catggaacct agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 acaaccctga agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctgtatgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtctaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcctaaag aaatcacacc cgtgaatccc ggcacaagcc cactgatcag atacgccgct 1620 

 tggacaggcg gactggctgc tgttgttctg ctgtgcctgg tcatcttcct gatctgcacc 1680 
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 gccaagcgga tgagagtgaa ggcctacaga gtggacaaga gcccttacaa ccagagcatg 1740 

 tactacgccg gcctgcctgt gggaaatgcc atcggaggat ctcacggcgg cagcagctat 1800 

 accgtgtaca tcgacaagac ccgg                      1824 

 

 Número de secuencias (ID): 25 

 Longitud: 1824 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1824 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc tgttgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcacaggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggct agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgatcacgcc 180 

 gagtctagct gggtcaacag aggcgagagc agcagaaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgatggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaatc aaggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc tacacagatg 360 

 agcgcccaag aggacctggg agatgatacc ggcatccacg tgatccccac actgaacggc 420 

 gacgacagac acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaatc ctaagcctca gggccagcgc ctgatcgagg tgtccgtgga agagaatcac 540 

 cccttcacac tgagagcccc tatccagaga atctacggcg tgcgctatac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc ccagcctgac atgtaccggg gatgccgctc ctgccatcca gcacatttgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggatc agctggccga gatcagctac cggttccagg gaaagaaaga ggccgaccag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac cagcacactg ttcgacgagc tggaactgga ccctcctgag 840 

 attgaacccg gggtgctgaa ggtgctgaga accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga gaggcagcga cggcacctct acctacgcca cctttctggt cacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaacacggaa ccccacacca gctgtgaccc ctcaacctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgatacctt tagcctggcc 1080 

 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg atcctacctg ccagcctatg cggctgtact ccacctgtct gtatcacccc 1200 
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 aacgctcccc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcacaag ccctcacctg 1260 

 gctcagcgag tggccagcac agtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatcagcca catggaacct agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 acaaccctga agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctgtatgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtctaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcctaaag aaatcacacc cgtgaatccc ggcacaagcc cactgatcag atacgccgct 1620 

 tggacaggcg gactggctgc tgttgttctg ctgtgcctgg tcatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgagagtgaa ggccgccaga gtggacaaga gcccttacaa ccagagcatg 1740 

 tactacgccg gcctgcctgt gggaaatgcc atcggaggat ctcacggcgg cagcagctat 1800 

 accgtgtaca tcgacaagac ccgg                      1824 

 

 Número de secuencias (ID): 26 

 Longitud: 1824 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1824 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc cgtggtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcaccggc 60 

 accctgcgca tcaccaaccc cgtgcgcgcc agcgtgctgc gctacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgaccacgcc 180 

 gagagcagct gggtgaaccg cggcgagagc agccgcaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccgcaacga ctacgacggc ttcctggaga acgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaacc agggccgcgg catcgacagc ggcgagcgcc tgatgcagcc cacccagatg 360 

 agcgcccagg aggacctggg cgacgacacc ggcatccacg tgatccccac cctgaacggc 420 

 gacgaccgcc acaagatcgt gaacgtggac cagcgccagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaacc ccaagcccca gggccagcgc ctgatcgagg tgagcgtgga ggagaaccac 540 

 cccttcaccc tgcgcgcccc catccagcgc atctacggcg tgcgctacac cgagacctgg 600 

 agcttcctgc ccagcctgac ctgcaccggc gacgccgccc ccgccatcca gcacatctgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggacg tggactgcgc cgagaacacc 720 
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 aaggaggacc agctggccga gatcagctac cgcttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccctggatcg tggtgaacac cagcaccctg ttcgacgagc tggagctgga cccccccgag 840 

 atcgagcccg gcgtgctgaa ggtgctgcgc accgagaagc agtacctggg cgtgtacatc 900 

 tggaacatgc gcggcagcga cggcaccagc acctacgcca ccttcctggt gacctggaag 960 

 ggcgacgaaa agacccgcaa ccccaccccc gccgtgaccc cccagccccg cggcgccgag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgacacctt cagcctggcc 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccacgaggcc cccttcgacc tgctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtgcccatcg accccacctg ccagcccatg cgcctgtaca gcacctgcct gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc agtgcctgag ccacatgaac agcggctgca ccttcaccag cccccacctg 1260 

 gcccagcgcg tggccagcac cgtgtaccag aactgcgagc acgccgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgcctgg gcatcagcca catggagccc agcttcggcc tgatcctgca cgacggcggc 1380 

 accaccctga agttcgtgga cacccccgag agcctgagcg gcctgtacgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga ggccgtggcc tacaccgtgg tgagcaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggagcg cggcttcccc cccaccgccg gccagccccc cgccaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcacccc cgtgaacccc ggcaccagcc ccctgatccg ctacgccgcc 1620 

 tggaccggcg gcctggccgc cgtggtgctg ctgtgcctgg tgatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgca tgcgcgtgaa ggccgcccgc gtggacaaga gcccctacaa ccagagcatg 1740 

 tactacgccg gcctgcccgt gggcaacgcc atcggcggca gccacggcgg cagcagctac 1800 

 accgtgtaca tcgacaagac ccgc                      1824 

 

 Número de secuencias (ID): 27 

 Longitud: 1719 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1719 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc tgttgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcacaggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggct agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgatcacgcc 180 

 gagtctagct gggtcaacag aggcgagagc agcagaaagg cctacgacca caacagcccc 240 
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 tacatctggc cccggaacga ctacgatggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaatc aaggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc tacacagatg 360 

 agcgcccaag aggacctggg agatgatacc ggcatccacg tgatccccac actgaacggc 420 

 gacgacagac acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaatc ctaagcctca gggccagcgc ctgatcgagg tgtccgtgga ggagaatcac 540 

 cccttcacac tgagagcccc tatccagaga atctacggcg tgcgctatac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc ccagcctgac atgtaccggg gatgccgctc ctgccatcca gcacatttgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggatc agctggccga gatcagctac cggttccagg gaaagaaaga ggccgaccag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac cagcacactg ttcgacgagc tggaactgga ccctcctgag 840 

 attgaacccg gggtgctgaa ggtgctgaga accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga gaggcagcga cggcacctct acctacgcca cctttctggt cacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaacacggaa ccccacacca gctgtgaccc ctcaacctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgatacctt tagcctggcc 1080 

 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg atcctacctg ccagcctatg cggctgtact ccacctgtct gtatcacccc 1200 

 aacgctcccc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcacaag ccctcacctg 1260 

 gctcagcgag tggccagcac agtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatcagcca catggaacct agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 acaaccctga agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctgtatgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtctaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcctaaag aaatcacacc cgtgaatccc ggcacaagcc cactgatcag atacgccgct 1620 

 tggacaggcg gactggctgc tgttgttctg ctgtgcctgg tcatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgagagtgaa ggccgccaga gtggacaag              1719 

 

 Número de secuencias (ID): 28 

 Longitud: 1719 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1719 

   > mol_type, otro ADN 
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   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc cgtggtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcaccggc 60 

 accctgcgca tcaccaaccc cgtgcgcgcc agcgtgctgc gctacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgaccacgcc 180 

 gagagcagct gggtgaaccg cggcgagagc agccgcaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccgcaacga ctacgacggc ttcctggaga acgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaacc agggccgcgg catcgacagc ggcgagcgcc tgatgcagcc cacccagatg 360 

 agcgcccagg aggacctggg cgacgacacc ggcatccacg tgatccccac cctgaacggc 420 

 gacgaccgcc acaagatcgt gaacgtggac cagcgccagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaacc ccaagcccca gggccagcgc ctgatcgagg tgagcgtgga ggagaaccac 540 

 cccttcaccc tgcgcgcccc catccagcgc atctacggcg tgcgctacac cgagacctgg 600 

 agcttcctgc ccagcctgac ctgcaccggc gacgccgccc ccgccatcca gcacatctgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggacg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaggaggacc agctggccga gatcagctac cgcttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccctggatcg tggtgaacac cagcaccctg ttcgacgagc tggagctgga cccccccgag 840 

 atcgagcccg gcgtgctgaa ggtgctgcgc accgagaagc agtacctggg cgtgtacatc 900 

 tggaacatgc gcggcagcga cggcaccagc acctacgcca ccttcctggt gacctggaag 960 

 ggcgacgaaa agacccgcaa ccccaccccc gccgtgaccc cccagccccg cggcgccgag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgacacctt cagcctggcc 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccacgaggcc cccttcgacc tgctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtgcccatcg accccacctg ccagcccatg cgcctgtaca gcacctgcct gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc agtgcctgag ccacatgaac agcggctgca ccttcaccag cccccacctg 1260 

 gcccagcgcg tggccagcac cgtgtaccag aactgcgagc acgccgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgcctgg gcatcagcca catggagccc agcttcggcc tgatcctgca cgacggcggc 1380 

 accaccctga agttcgtgga cacccccgag agcctgagcg gcctgtacgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga ggccgtggcc tacaccgtgg tgagcaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggagcg cggcttcccc cccaccgccg gccagccccc cgccaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcacccc cgtgaacccc ggcaccagcc ccctgatccg ctacgccgcc 1620 

 tggaccggcg gcctggccgc cgtggtgctg ctgtgcctgg tgatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgca tgcgcgtgaa ggccgcccgc gtggacaag              1719 
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 Número de secuencias (ID): 29 

 Longitud: 1719 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1719 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc cgtcgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcaccggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggcc agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgaccacgcc 180 

 gagagcagct gggtcaacag aggcgagtcc agccggaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgacggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaacc agggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc cacccagatg 360 

 agcgcccagg aagatctggg cgacgacacc ggcatccacg tgatccctac cctgaacggc 420 

 gacgaccggc acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaacc ccaagcccca gggacagcgg ctgattgagg tgtccgtgga agagaaccac 540 

 cccttcaccc tgagagcccc tatccagcgg atctacggcg tgcgctatac cgagacttgg 600 

 agcttcctgc ccagcctgac ctgtactggc gacgccgctc ctgccatcca gcacatctgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggacg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggacc agctggccga gatcagctac cggttccagg gcaagaaaga ggccgaccag 780 

 ccctggatcg tcgtgaacac cagcaccctg ttcgacgagc tggaactgga ccctcccgag 840 

 atcgaacccg gggtgctgaa ggtgctgcgg accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatgc ggggcagcga cggcacctct acctacgcca ccttcctcgt gacctggaag 960 

 ggcgacgaga aaacccggaa ccctacccct gccgtgaccc ctcagcctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgacacctt ctccctggcc 1080 

 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg accctacctg ccagcccatg cggctgtact ccacctgtct gtaccacccc 1200 

 aacgcccctc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcaccag ccctcacctg 1260 

 gctcagaggg tggccagcac cgtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgcctgg gcatcagcca catggaaccc agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 accaccctga agttcgtgga cacccctgag tccctgagcg gcctgtacgt gttcgtggtg 1440 
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 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtccaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaacg gggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcccaaag aaatcacccc tgtgaacccc ggcaccagcc cactgctgcg ctatgctgct 1620 

 tggacaggcg gactggctgc tgtggtgctg ctgtgcctcg tgattttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgagagtgaa ggccgccaga gtggacaag              1719 

 

 Número de secuencias (ID): 30 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc tgttgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcacaggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggct agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgatcacgcc 180 

 gagtctagct gggtcaacag aggcgagagc agcagaaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgatggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaatc aaggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc tacacagatg 360 

 agcgcccaag aggacctggg agatgatacc ggcatccacg tgatccccac actgaacggc 420 

 gacgacagac acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaatc ctaagcctca gggccagcgc ctgatcgagg tgtccgtgga ggagaatcac 540 

 cccttcacac tgagagcccc tatccagaga atctacggcg tgcgctatac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc ccagcctgac atgtaccggg gatgccgctc ctgccatcca gcacatttgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggatc agctggccga gatcagctac cggttccagg gaaagaaaga ggccgaccag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac cagcacactg ttcgacgagc tggaactgga ccctcctgag 840 

 attgaacccg gggtgctgaa ggtgctgaga accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga gaggcagcga cggcacctct acctacgcca cctttctggt cacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaacacggaa ccccacacca gctgtgaccc ctcaacctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgatacctt tagcctggcc 1080 
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 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg atcctacctg ccagcctatg cggctgtact ccacctgtct gtatcacccc 1200 

 aacgctcccc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcacaag ccctcacctg 1260 

 gctcagcgag tggccagcac agtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatcagcca catggaacct agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 acaaccctga agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctgtatgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtctaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcctaaag aaatcacacc cgtgaatccc ggcacaagcc cactgatcag atacgccgct 1620 

 tggacaggcg gactggctgc tgttgttctg ctgtgcctgg tcatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgagagtgaa ggccgccaga gtggacaaga gcccttacaa ccagagcatg 1740 

 tacgccgccg gcctgcctgt ggacgacttc gaggatagcg agagcaccga caccgaggag 1800 

 gagttcggca acgccattgg aggatctcac ggcggcagca gctataccgt gtacatcgac 1860 

 aagacccgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 31 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc cgtggtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcaccggc 60 

 accctgcgca tcaccaaccc cgtgcgcgcc agcgtgctgc gctacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgaccacgcc 180 

 gagagcagct gggtgaaccg cggcgagagc agccgcaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccgcaacga ctacgacggc ttcctggaga acgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaacc agggccgcgg catcgacagc ggcgagcgcc tgatgcagcc cacccagatg 360 

 agcgcccagg aggacctggg cgacgacacc ggcatccacg tgatccccac cctgaacggc 420 

 gacgaccgcc acaagatcgt gaacgtggac cagcgccagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaacc ccaagcccca gggccagcgc ctgatcgagg tgagcgtgga ggagaaccac 540 
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 cccttcaccc tgcgcgcccc catccagcgc atctacggcg tgcgctacac cgagacctgg 600 

 agcttcctgc ccagcctgac ctgcaccggc gacgccgccc ccgccatcca gcacatctgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggacg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaggaggacc agctggccga gatcagctac cgcttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccctggatcg tggtgaacac cagcaccctg ttcgacgagc tggagctgga cccccccgag 840 

 atcgagcccg gcgtgctgaa ggtgctgcgc accgagaagc agtacctggg cgtgtacatc 900 

 tggaacatgc gcggcagcga cggcaccagc acctacgcca ccttcctggt gacctggaag 960 

 ggcgacgaaa agacccgcaa ccccaccccc gccgtgaccc cccagccccg cggcgccgag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgacacctt cagcctggcc 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccacgaggcc cccttcgacc tgctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtgcccatcg accccacctg ccagcccatg cgcctgtaca gcacctgcct gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc agtgcctgag ccacatgaac agcggctgca ccttcaccag cccccacctg 1260 

 gcccagcgcg tggccagcac cgtgtaccag aactgcgagc acgccgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgcctgg gcatcagcca catggagccc agcttcggcc tgatcctgca cgacggcggc 1380 

 accaccctga agttcgtgga cacccccgag agcctgagcg gcctgtacgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga ggccgtggcc tacaccgtgg tgagcaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggagcg cggcttcccc cccaccgccg gccagccccc cgccaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcacccc cgtgaacccc ggcaccagcc ccctgatccg ctacgccgcc 1620 

 tggaccggcg gcctggccgc cgtggtgctg ctgtgcctgg tgatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgca tgcgcgtgaa ggccgcccgc gtggacaaga gcccctacaa ccagagcatg 1740 

 tacgccgccg gcctgcccgt ggacgacttc gaggacagcg agagcaccga caccgaggag 1800 

 gagttcggca acgccatcgg cggcagccac ggcggcagca gctacaccgt gtacatcgac 1860 

 aagacccgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 32 

 Longitud: 1743 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1743 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 
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 atgggcaccg tgaacaagcc tgttgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcacaggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggct agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgatcacgcc 180 

 gagtctagct gggtcaacag aggcgagagc agcagaaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgatggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaatc aaggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc tacacagatg 360 

 agcgcccaag aggacctggg agatgatacc ggcatccacg tgatccccac actgaacggc 420 

 gacgacagac acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaatc ctaagcctca gggccagcgc ctgatcgagg tgtccgtgga ggagaatcac 540 

 cccttcacac tgagagcccc tatccagaga atctacggcg tgcgctatac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc ccagcctgac atgtaccggg gatgccgctc ctgccatcca gcacatttgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggatc agctggccga gatcagctac cggttccagg gaaagaaaga ggccgaccag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac cagcacactg ttcgacgagc tggaactgga ccctcctgag 840 

 attgaacccg gggtgctgaa ggtgctgaga accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga gaggcagcga cggcacctct acctacgcca cctttctggt cacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaacacggaa ccccacacca gctgtgaccc ctcaacctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgatacctt tagcctggcc 1080 

 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg atcctacctg ccagcctatg cggctgtact ccacctgtct gtatcacccc 1200 

 aacgctcccc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcacaag ccctcacctg 1260 

 gctcagcgag tggccagcac agtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatcagcca catggaacct agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 acaaccctga agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctgtatgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtctaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcctaaag aaatcacacc cgtgaatccc ggcacaagcc cactgatcag atacgccgct 1620 

 tggacaggcg gactggctgc tgttgttctg ctgtgcctgg tcatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgagagtgaa ggccgccaga gtggacaaga gcccttacaa ccagagcatg 1740 

 tac                                   1743 

 

 Número de secuencias (ID): 33 
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 Longitud: 1743 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1743 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc cgtggtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcaccggc 60 

 accctgcgca tcaccaaccc cgtgcgcgcc agcgtgctgc gctacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgaccacgcc 180 

 gagagcagct gggtgaaccg cggcgagagc agccgcaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccgcaacga ctacgacggc ttcctggaga acgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaacc agggccgcgg catcgacagc ggcgagcgcc tgatgcagcc cacccagatg 360 

 agcgcccagg aggacctggg cgacgacacc ggcatccacg tgatccccac cctgaacggc 420 

 gacgaccgcc acaagatcgt gaacgtggac cagcgccagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaacc ccaagcccca gggccagcgc ctgatcgagg tgagcgtgga ggagaaccac 540 

 cccttcaccc tgcgcgcccc catccagcgc atctacggcg tgcgctacac cgagacctgg 600 

 agcttcctgc ccagcctgac ctgcaccggc gacgccgccc ccgccatcca gcacatctgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggacg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaggaggacc agctggccga gatcagctac cgcttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccctggatcg tggtgaacac cagcaccctg ttcgacgagc tggagctgga cccccccgag 840 

 atcgagcccg gcgtgctgaa ggtgctgcgc accgagaagc agtacctggg cgtgtacatc 900 

 tggaacatgc gcggcagcga cggcaccagc acctacgcca ccttcctggt gacctggaag 960 

 ggcgacgaaa agacccgcaa ccccaccccc gccgtgaccc cccagccccg cggcgccgag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgacacctt cagcctggcc 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccacgaggcc cccttcgacc tgctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtgcccatcg accccacctg ccagcccatg cgcctgtaca gcacctgcct gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc agtgcctgag ccacatgaac agcggctgca ccttcaccag cccccacctg 1260 

 gcccagcgcg tggccagcac cgtgtaccag aactgcgagc acgccgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgcctgg gcatcagcca catggagccc agcttcggcc tgatcctgca cgacggcggc 1380 

 accaccctga agttcgtgga cacccccgag agcctgagcg gcctgtacgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga ggccgtggcc tacaccgtgg tgagcaccgt ggaccacttc 1500 
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 gtgaacgcca tcgaggagcg cggcttcccc cccaccgccg gccagccccc cgccaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcacccc cgtgaacccc ggcaccagcc ccctgatccg ctacgccgcc 1620 

 tggaccggcg gcctggccgc cgtggtgctg ctgtgcctgg tgatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgca tgcgcgtgaa ggccgcccgc gtggacaaga gcccctacaa ccagagcatg 1740 

 tac                                   1743 

 

 Número de secuencias (ID): 34 

 Longitud: 4331 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.4331 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc tgttgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcacaggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggct agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgatcacgcc 180 

 gagtctagct gggtcaacag aggcgagagc agcagaaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgatggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaatc aaggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc tacacagatg 360 

 agcgcccaag aggacctggg agatgatacc ggcatccacg tgatccccac actgaacggc 420 

 gacgacagac acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaatc ctaagcctca gggccagcgc ctgatcgagg tgtccgtgga ggagaatcac 540 

 cccttcacac tgagagcccc tatccagaga atctacggcg tgcgctatac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc ccagcctgac atgtaccggg gatgccgctc ctgccatcca gcacatttgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggatc agctggccga gatcagctac cggttccagg gaaagaaaga ggccgaccag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac cagcacactg ttcgacgagc tggaactgga ccctcctgag 840 

 attgaacccg gggtgctgaa ggtgctgaga accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga gaggcagcga cggcacctct acctacgcca cctttctggt cacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaacacggaa ccccacacca gctgtgaccc ctcaacctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgatacctt tagcctggcc 1080 
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 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg atcctacctg ccagcctatg cggctgtact ccacctgtct gtatcacccc 1200 

 aacgctcccc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcacaag ccctcacctg 1260 

 gctcagcgag tggccagcac agtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatcagcca catggaacct agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 acaaccctga agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctgtatgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtctaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcctaaag aaatcacacc cgtgaatccc ggcacaagcc cactgatcag atacgccgct 1620 

 tggacaggcg gactggctgc tgttgttctg ctgtgcctgg tcatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgagagtgaa ggcctacaga gtggacaaga gcccttacaa ccagagcatg 1740 

 tactacgccg gcctgcctgt ggacgacttc gaggatagcg agagcaccga caccgaggag 1800 

 gagttcggca acgccattgg aggatctcac ggcggcagca gctataccgt gtacatcgac 1860 

 aagacccggt gatgacccct ctccctcccc cccccctaac gttactggcc gaagccgctt 1920 

 ggaataaggc cggtgtgcgt ttgtctatat gttattttcc accatattgc cgtcttttgg 1980 

 caatgtgagg gcccggaaac ctggccctgt cttcttgacg agcattccta ggggtctttc 2040 

 ccctctcgcc aaaggaatgc aaggtctgtt gaatgtcgtg aaggaagcag ttcctctgga 2100 

 agcttcttga agacaaacaa cgtctgtagc gaccctttgc aggcagcgga accccccacc 2160 

 tggcgacagg tgcctctgcg gccaaaagcc acgtgtataa gatacacctg caaaggcggc 2220 

 acaaccccag tgccacgttg tgagttggat agttgtggaa agagtcaaat ggctctcctc 2280 

 aagcgtattc aacaaggggc tgaaggatgc ccagaaggta ccccattgta tgggatctga 2340 

 tctggggcct cggtgcacat gctttacatg tgtttagtcg aggttaaaaa aacgtctagg 2400 

 ccccccgaac cacggggacg tggttttcct ttgaaaaaca cgatgataag cttgccacaa 2460 

 ccatgggcac tgtcaacaag ccggttgttg gggtgctcat ggggttcggc atcatcaccg 2520 

 gtacactcag gattacaaat cctgtacgcg cgagtgtctt gcggtacgac gatttccata 2580 

 tcgatgaaga taagctcgac acgaactccg tgtacgagcc ttattatcat tctgatcatg 2640 

 cggagtcgtc atgggtgaat cggggtgagt cttccaggaa ggcttatgat cataacagcc 2700 

 catacatatg gcctcgtaat gattatgacg gcttcctgga gaacgcccat gagcaccacg 2760 

 gtgtctataa ccaaggtcga gggatagact ctggggaaag gctgatgcag cctacccaga 2820 

 tgtcggcaca ggaggaccta ggggatgaca ctggcatcca tgtcatcccc acgctcaatg 2880 

 gcgacgaccg ccataagatc gtgaatgtgg accagcggca gtacggggat gtcttcaaag 2940 

 gagaccttaa ccctaagccc caagggcagc ggttgataga ggtctccgtt gaagaaaatc 3000 
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 atccctttac tctgcgggct cccattcaac gcatctatgg ggtccgctat actgagacgt 3060 

 ggtccttctt gccgtccctg acctgtacag gtgatgctgc ccccgctatt cagcatatat 3120 

 gcctcaagca tactacttgc tttcaggacg ttgtggtcga tgtcgattgc gctgagaaca 3180 

 cgaaggagga tcagttagct gagatttcct atcggttcca gggtaaaaag gaggccgatc 3240 

 agccgtggat agtggtgaac acttcaaccc tattcgacga gcttgaattg gaccctcccg 3300 

 agatcgaacc cggcgtcctg aaggttctga gaacagagaa gcagtatctt ggggtatata 3360 

 tctggaatat gcggggcagc gacggcacgt ccacctatgc aaccttcttg gtgacatgga 3420 

 agggcgatga gaagacacgt aaccccactc cggctgtgac accacagccg cgaggcgctg 3480 

 agttccacat gtggaattat cattcccatg tattcagtgt tggggatacg ttctctctgg 3540 

 ccatgcacct ccagtacaag atacacgagg cgccctttga tcttttactg gagtggctgt 3600 

 atgtgccaat cgatcctaca tgtcaaccga tgaggttgta ttccacttgt ttatatcacc 3660 

 caaacgctcc tcagtgtttg agtcatatga acagtggatg tacctttaca tcaccccatc 3720 

 tggcacagag ggtggcctcc acggtctatc agaattgtga acacgcagac aactatacag 3780 

 cctactgtct ggggatcagc cacatggagc ctagcttcgg gctgatactc cacgacggtg 3840 

 ggaccacctt aaagttcgtg gatactcccg agtctttgag tggtctgtat gtgtttgtgg 3900 

 tttattttaa tggacacgtg gaggcggtgg cgtacacggt ggtcagcaca gttgaccact 3960 

 tcgtgaatgc catcgaggag cgggggttcc cgcctacggc tgggcaacca cccgctacca 4020 

 cgaagcccaa ggagattact cctgtgaatc ctgggacatc acctcttatc aggtacgccg 4080 

 cgtggaccgg tggccttgcc gcagttgttc ttctgtgtct ggtgattttc ttgatctgca 4140 

 ccgcaaagcg gatgcgggtc aaggcttacc gggtcgacaa gagtccttac aatcagagta 4200 

 tgtactacgc gggcctcccg gtagacgact ttgaggactc tgagtcgacc gacacagaag 4260 

 aagaattcgg caacgccatc ggggggagcc atggtggctc ctcctacacg gtgtatattg 4320 

 ataagaccag g                              4331 

 

 Número de secuencias (ID): 35 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 
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 atgggcaccg tgaacaagcc tgttgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcacaggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggct agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgatcacgcc 180 

 gagtctagct gggtcaacag aggcgagagc agcagaaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgatggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaatc aaggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc tacacagatg 360 

 agcgcccaag aggacctggg agatgatacc ggcatccacg tgatccccac actgaacggc 420 

 gacgacagac acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaatc ctaagcctca gggccagcgc ctgatcgagg tgtccgtgga agagaatcac 540 

 cccttcacac tgagagcccc tatccagaga atctacggcg tgcgctatac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc ccagcctgac atgtaccggg gatgccgctc ctgccatcca gcacatttgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggatc agctggccga gatcagctac cggttccagg gaaagaaaga ggccgaccag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac cagcacactg ttcgacgagc tggaactgga ccctcctgag 840 

 attgaacccg gggtgctgaa ggtgctgaga accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga gaggcagcga cggcacctct acctacgcca cctttctggt cacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaacacggaa ccccacacca gctgtgaccc ctcaacctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgatacctt tagcctggcc 1080 

 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg atcctacctg ccagcctatg cggctgtact ccacctgtct gtatcacccc 1200 

 aacgctcccc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcacaag ccctcacctg 1260 

 gctcagcgag tggccagcac agtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatcagcca catggaacct agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 acaaccctga agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctgtatgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtctaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcctaaag aaatcacacc cgtgaatccc ggcacaagcc cactgatcag atacgccgct 1620 

 tggacaggcg gactggctgc tgttgttctg ctgtgcctgg tcatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgagagtgaa ggcctacaga gtggacaaga gcccttacaa ccagagcatg 1740 

 tactacgccg gcctgcctgt ggacgacttc gaggatagcg agagcaccga caccgaggaa 1800 

 gagttcggca acgccattgg aggatctcac ggcggcagca gctataccgt gtacatcgac 1860 

 aagacccgg                                1869 
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 Número de secuencias (ID): 36 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaacaagcc cgtagtgggg gtcctgatgg ggttcgggat catcacgggg 60 

 actctgcgga tcactaatcc ggttagggcc tctgtgctgc gctatgacga cttccacatt 120 

 gatgaggata agctggacac aaatagcgta tatgagccat attaccatag cgatcatgct 180 

 gagtcttcct gggtgaatag gggtgagtct tcccgcaagg cttatgatca caatagtcca 240 

 tacatctggc cccggaatga ctatgatggc tttcttgaga acgcccacga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc aggggcgcgg aattgacagt ggagagaggt tgatgcagcc tactcagatg 360 

 tccgctcagg aggatctggg cgacgacact ggtatccatg tgattccgac cttaaacggt 420 

 gatgaccggc ataagatcgt gaatgtggat caaaggcaat atggtgatgt gtttaagggg 480 

 gatcttaatc ctaaacctca aggacagagg ttgattgagg tctctgtgga ggaaaatcat 540 

 cctttcactc tgcgtgcgcc catacagaga atctatggag ttcgatacac cgaaacctgg 600 

 tcttttctgc ctagtctgac atgcactggg gacgccgccc cggcgattca gcacatatgc 660 

 ctgaagcata ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggatg tggattgtgc cgagaatacc 720 

 aaggaggatc aactcgccga aatctcatac aggttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccgtggatcg tcgtcaatac aagtactctt tttgacgagc tggagctcga tccacctgag 840 

 atcgagccag gtgtgctgaa agtgttgcgt actgaaaaac agtatctcgg agtttatatt 900 

 tggaacatga ggggctctga tggtacaagc acatacgcaa cctttctggt gacatggaaa 960 

 ggcgacgaga aaactcgtaa ccccacccct gctgtgactc cacagcctcg gggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaactacca ttctcacgtg tttagtgtgg gtgacacatt ttccctcgct 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccatgaagcc ccctttgatc ttctgctgga gtggctctac 1140 

 gtgccgatag atccaacttg tcagcccatg aggttgtaca gtacgtgctt gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc aatgtctgag ccatatgaac tccgggtgca cattcacgtc accccatctt 1260 

 gcccagcgtg ttgcgtccac ggtgtatcag aactgcgagc acgcagataa ttacaccgcc 1320 

 tattgccttg gcatctcaca catggaacct agttttggcc tgatcctcca tgacggcgga 1380 
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 actactctca aattcgtgga tacccctgag tctctgtccg gcctgtacgt gtttgttgta 1440 

 tacttcaacg gccatgtgga ggctgtggcg tacactgttg tgagcactgt cgatcacttt 1500 

 gtgaatgcta tcgaggaaag aggctttcct ccgacagctg gacagccgcc tgccaccact 1560 

 aagcccaagg agatcacacc tgtcaatccc ggaacctcgc cactgataag gtatgccgcc 1620 

 tggaccggcg gcttggccgc tgtggtgctt ttgtgtttag ttattttttt gatttgcact 1680 

 gcgaaacgca tgcgagttaa ggcataccgg gtggataagt cgccctacaa ccagtctatg 1740 

 tactatgccg ggctccccgt ggacgatttt gaggactcag agagcacgga cacagaggag 1800 

 gagttcggga acgcgatagg ggggtcccac ggggggtcct cctacaccgt gtacatagac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 37 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaacaagcc ggttgttggg gtgctcatgg ggttcggcat catcaccggt 60 

 acactcagga ttacaaatcc tgtacgcgcg agtgtcttgc ggtacgacga tttccatatc 120 

 gatgaagata agctcgacac gaactccgtg tacgagcctt attatcattc tgatcatgcg 180 

 gagtcgtcat gggtgaatcg gggtgagtct tccaggaagg cttatgatca taacagccca 240 

 tacatatggc ctcgtaatga ttatgacggc ttcctggaga acgcccatga gcaccacggt 300 

 gtctataacc aaggtcgagg gatagactct ggggaaaggc tgatgcagcc tacccagatg 360 

 tcggcacagg aggacctagg ggatgacact ggcatccatg tcatccccac gctcaatggc 420 

 gacgaccgcc ataagatcgt gaatgtggac cagcggcagt acggggatgt cttcaaagga 480 

 gaccttaacc ctaagcccca agggcagcgg ttgatagagg tctccgttga agaaaatcat 540 

 ccctttactc tgcgggctcc cattcaacgc atctatgggg tccgctatac tgagacgtgg 600 

 tccttcttgc cgtccctgac ctgtacaggt gatgctgccc ccgctattca gcatatatgc 660 

 ctcaagcata ctacttgctt tcaggacgtt gtggtcgatg tcgattgcgc tgagaacacg 720 

 aaggaggatc agttagctga gatttcctat cggttccagg gtaaaaagga ggccgatcag 780 

 ccgtggatag tggtgaacac ttcaacccta ttcgacgagc ttgaattgga ccctcccgag 840 
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 atcgaacccg gcgtcctgaa ggttctgaga acagagaagc agtatcttgg ggtatatatc 900 

 tggaatatgc ggggcagcga cggcacgtcc acctatgcaa ccttcttggt gacatggaag 960 

 ggcgatgaga agacacgtaa ccccactccg gctgtgacac cacagccgcg aggcgctgag 1020 

 ttccacatgt ggaattatca ttcccatgta ttcagtgttg gggatacgtt ctctctggcc 1080 

 atgcacctcc agtacaagat acacgaggcg ccctttgatc ttttactgga gtggctgtat 1140 

 gtgccaatcg atcctacatg tcaaccgatg aggttgtatt ccacttgttt atatcaccca 1200 

 aacgctcctc agtgtttgag tcatatgaac agtggatgta cctttacatc accccatctg 1260 

 gcacagaggg tggcctccac ggtctatcag aattgtgaac acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggatcagcca catggagcct agcttcgggc tgatactcca cgacggtggg 1380 

 accaccttaa agttcgtgga tactcccgag tctttgagtg gtctgtatgt gtttgtggtt 1440 

 tattttaatg gacacgtgga ggcggtggcg tacacggtgg tcagcacagt tgaccacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccacc cgctaccacg 1560 

 aagcccaagg agattactcc tgtgaatcct gggacatcac ctcttatcag gtacgccgcg 1620 

 tggaccggtg gccttgccgc agttgttctt ctgtgtctgg tgattttctt gatctgcacc 1680 

 gcaaagcgga tgcgggtcaa ggcttaccgg gtcgacaaga gtccttacaa tcagagtatg 1740 

 tactacgcgg gcctcccggt agacgacttt gaggactctg agtcgaccga cacagaagaa 1800 

 gaattcggca acgccatcgg ggggagccat ggtggctcct cctacacggt gtatattgat 1860 

 aagaccagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 38 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggacag ttaataaacc tgtggtgggg gtattgatgg ggttcggaat tatcacggga 60 

 acgttgcgta taacgaatcc ggtcagagca tccgtcttgc gatacgatga ttttcacatc 120 

 gatgaagaca aactggatac aaactccgta tatgagcctt actaccattc agatcatgcg 180 

 gagtcttcat gggtaaatcg gggagagtct tcgcgaaaag cgtacgatca taactcacct 240 

 tatatatggc cacgtaatga ttatgatgga tttttagaga acgcacacga acaccatggg 300 
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 gtgtataatc agggccgtgg tatcgatagc ggggaacggt taatgcaacc cacacaaatg 360 

 tctgcacagg aggatcttgg ggacgatacg ggcatccacg ttatccctac gttaaacggc 420 

 gatgacagac ataaaattgt aaatgtggac caacgtcaat acggtgacgt gtttaaagga 480 

 gatcttaatc caaaacccca aggccaaaga ctcattgagg tgtcagtgga agaaaatcac 540 

 ccgtttactt tacgcgcacc gattcagcgg atttatggag tccggtacac cgagacttgg 600 

 agctttttgc cgtcattaac ctgtacggga gacgcagcgc ccgccatcca gcatatatgc 660 

 ttaaaacata caacatgctt tcaagacgtg gtggtggatg tggattgcgc ggaaaatact 720 

 aaagaggatc agttggccga aatcagttac cgttttcaag gtaagaagga agcggaccaa 780 

 ccgtggattg ttgtaaacac gagcacactg tttgatgaac tcgaattaga cccccccgag 840 

 attgaaccgg gtgtcttgaa agtacttcgg acagaaaaac aatacttggg tgtgtacatt 900 

 tggaacatgc gcggctccga tggtacgtct acctacgcca cgtttttggt cacctggaaa 960 

 ggggatgaaa aaacaagaaa ccctacgccc gcagtaactc ctcaaccaag aggggctgag 1020 

 tttcatatgt ggaattacca ctcgcatgta ttttcagttg gtgatacgtt tagcttggca 1080 

 atgcatcttc agtataagat acatgaagcg ccatttgatt tgctgttaga gtggttgtat 1140 

 gtccccatcg atcctacatg tcaaccaatg cggttatatt ctacgtgttt gtatcatccc 1200 

 aacgcacccc aatgcctctc tcatatgaat tccggttgta catttacctc gccacattta 1260 

 gcccagcgtg ttgcaagcac agtgtatcaa aattgtgaac atgcagataa ctacaccgca 1320 

 tattgtctgg gaatatctca tatggagcct agctttggtc taatcttaca cgacgggggc 1380 

 accacgttaa agtttgtaga tacacccgag agtttgtcgg gattatacgt ttttgtggtg 1440 

 tattttaacg ggcatgttga agccgtagca tacactgttg tatccacagt agatcatttt 1500 

 gtaaacgcaa ttgaggaacg tggatttccg ccaacggccg gtcagccacc ggcgactact 1560 

 aaacccaagg aaattacccc cgtaaacccc ggaacgtcac cacttatacg atatgccgca 1620 

 tggaccggag ggcttgcagc agtagtactt ttatgtctcg taatattttt aatctgtacg 1680 

 gctaaacgaa tgagggttaa agcctatagg gtagacaagt ccccgtataa ccaaagcatg 1740 

 tattacgctg gccttccagt ggacgatttc gaggactcgg aatctacgga tacggaagaa 1800 

 gagtttggta acgcgattgg agggagtcac gggggttcga gttacacggt gtatatagat 1860 

 aagacccgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 39 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 
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  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaacaagcc ggttgttggg gtgctcatgg ggttcggcat catcaccggt 60 

 acactcagga ttacaaatcc tgtacgcgcg agtgtcttgc ggtacgacga tttccatatc 120 

 gatgaagata agctcgacac gaactccgtg tacgagcctt attatcattc tgatcatgcg 180 

 gagtcgtcat gggtgaatcg gggtgagtct tccaggaagg cttatgatca taacagccca 240 

 tacatatggc ctcgtaatga ttatgacggc ttcctggaga acgcccatga gcaccacggt 300 

 gtctataacc aaggtcgagg gatagactct ggggaaaggc tgatgcagcc tacccagatg 360 

 tcggcacagg aggacctagg ggatgacact ggcatccatg tcatccccac gctcaatggc 420 

 gacgaccgcc ataagatcgt gaatgtggac cagcggcagt acggggatgt cttcaaagga 480 

 gaccttaacc ctaagcccca agggcagcgg ttgatagagg tctccgttga agaaaatcat 540 

 ccctttactc tgcgggctcc cattcaacgc atctatgggg tccgctatac tgagacgtgg 600 

 tccttcttgc cgtccctgac ctgtacaggt gatgctgccc ccgctattca gcatatatgc 660 

 ctcaagcata ctacttgctt tcaggacgtt gtggtcgatg tcgattgcgc tgagaacacg 720 

 aaggaggatc agttagctga gatttcctat cggttccagg gtaaaaagga ggccgatcag 780 

 ccgtggatag tggtgaacac ttcaacccta ttcgacgagc ttgaattgga ccctcccgag 840 

 atcgaacccg gcgtcctgaa ggttctgaga acagagaagc agtatcttgg ggtatatatc 900 

 tggaatatgc ggggcagcga cggcacgtcc acctatgcaa ccttcttggt gacatggaag 960 

 ggcgatgaga agacacgtaa ccccactccg gctgtgacac cacagccgcg aggcgctgag 1020 

 ttccacatgt ggaattatca ttcccatgta ttcagtgttg gggatacgtt ctctctggcc 1080 

 atgcacctcc agtacaagat acacgaggcg ccctttgatc ttttactgga gtggctgtat 1140 

 gtgccaatcg atcctacatg tcaaccgatg aggttgtatt ccacttgttt atatcaccca 1200 

 aacgctcctc agtgtttgag tcatatgaac agtggatgta cctttacatc accccatctg 1260 

 gcacagaggg tggcctccac ggtctatcag aattgtgaac acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggatcagcca catggagcct agcttcgggc tgatactcca cgacggtggg 1380 

 accaccttaa agttcgtgga tactcccgag tctttgagtg gtctgtatgt gtttgtggtt 1440 

 tattttaatg gacacgtgga ggcggtggcg tacacggtgg tcagcacagt tgaccacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccacc cgctaccacg 1560 

 aagcccaagg agattactcc tgtgaatcct gggacatcac ctcttatcag gtacgccgcg 1620 

 tggaccggtg gccttgccgc agttgttctt ctgtgtctgg tgattttctt gatctgcacc 1680 
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 gcaaagcgga tgcgggtcaa ggcttaccgg gtcgacaaga gtccttacaa tcagagtatg 1740 

 tactacgcgg gcctcccggt agacgacttt gaggactctg agtcgaccga cacagaagaa 1800 

 gaattcggca acgccatcgg ggggagccat ggtggctcct cctacacggt gtatattgat 1860 

 aagaccagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 40 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggtactg tgaataagcc tgtggtgggg gttctaatgg ggttcgggat catcactgga 60 

 acactgagga ttaccaatcc cgttagggcc tccgtgctgc gttacgatga cttccacatc 120 

 gacgaggata agctggatac caattcagtt tatgagcctt actaccactc tgatcacgcc 180 

 gagagctctt gggtgaatcg gggggagtcc tctaggaaag cctatgatca taattctcca 240 

 tatatatggc caagaaatga ttatgatggt tttctggaga atgcacacga acatcacggc 300 

 gtttataacc aaggtcgtgg gattgactcg ggcgagcgtc tgatgcaacc cactcagatg 360 

 tccgctcagg aagacctggg cgatgacact gggattcatg tgattccaac tcttaatggc 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaatgtggat cagagacagt atggagatgt gtttaagggc 480 

 gatctgaatc cgaagcccca gggtcagaga ctcatcgaag tgagtgtgga ggaaaaccat 540 

 ccctttactc tgagggctcc gattcagcgc atctacggtg tgcgctacac tgagacttgg 600 

 agtttcctgc cgtctttgac ttgcacaggt gacgctgccc ccgctattca gcatatttgc 660 

 ctcaagcaca caacatgctt ccaggatgtt gtggttgacg tggattgcgc agagaacacc 720 

 aaagaggatc aattggccga aatctcctat cgtttccaag gaaagaagga ggctgatcag 780 

 ccttggattg tggttaatac ctctaccttg ttcgatgagc tggagctcga tcctcctgag 840 

 atcgagcccg gcgtgttgaa ggttctcagg actgagaagc agtatttggg ggtgtacatc 900 

 tggaatatgc ggggtagtga cggaacgtcc acctacgcca cttttcttgt gacctggaaa 960 

 ggcgatgaga agacacgtaa ccctacccct gctgtgactc cacagccaag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattatca cagtcacgtg tttagcgttg gcgatacgtt cagtctggca 1080 

 atgcatctgc agtataagat acacgaggcg ccctttgatc ttctgctaga atggttgtat 1140 
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 gtcccaattg atccaacctg tcagcctatg aggctgtaca gcacttgtct gtaccatcct 1200 

 aacgctcctc aatgtctttc gcacatgaac agtgggtgca ccttcacatc tccgcatctg 1260 

 gcgcagaggg tggcctccac cgtctatcag aattgcgaac acgccgataa ctataccgct 1320 

 tattgtctgg ggattagcca catggagccc agctttgggc tgatcctgca cgacggtggg 1380 

 acgactctga agtttgtgga cactccagag tctctcagcg gtttgtacgt gttcgtggtg 1440 

 tatttcaatg ggcatgtcga ggccgtggcc tacaccgttg taagtactgt ggatcacttt 1500 

 gtgaatgcta tcgaggagcg tggcttcccg cccacggcgg gacagccgcc tgccacgacg 1560 

 aagcccaagg agatcactcc agtgaatcct ggtacatcgc ctttgatacg gtacgcagcc 1620 

 tggactggtg gtctggctgc tgtcgtgctc ttatgtctgg tgatctttct gatttgtact 1680 

 gctaagcgga tgcgagtgaa ggcttatcgg gtcgataaga gcccatacaa tcagagcatg 1740 

 tactatgctg gtctccctgt ggatgatttt gaagatagtg agagcacaga cactgaggag 1800 

 gagtttggca atgccatcgg tggtagccac ggcggatctt cttacactgt ctatatcgac 1860 

 aagactcgt                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 41 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 
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 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 42 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 
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 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 



52 

 Número de secuencias (ID): 43 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 
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 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 44 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 
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 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 45 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 
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 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 46 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 
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   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 
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 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 47 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 
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 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 48 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 
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 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 49 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 
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 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 50 
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 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 
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 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 51 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 
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 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 52 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 
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 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 53 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 
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   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 
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 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 54 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 
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 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 55 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 
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 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 56 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 
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 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 57 

 Longitud: 1869 
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 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 
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 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 58 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 
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 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 59 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 
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 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 60 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 
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 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 
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 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 61 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 
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 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 62 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 
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 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 63 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 
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 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 64 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 
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 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 
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 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 65 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 
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 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 66 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 
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 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 67 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 
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 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 
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 Número de secuencias (ID): 68 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 
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 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 69 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 



86 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 70 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 
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 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 71 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 
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  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 
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 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 72 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 
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 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 73 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 
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 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 74 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 
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 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 
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 Número de secuencias (ID): 75 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 
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 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 76 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 
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 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 77 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 
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 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 78 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 
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   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 
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 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 79 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 
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 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 80 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 
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 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 81 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 
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 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 82 
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 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 
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 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 83 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 
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 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 84 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 
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 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 85 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 
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   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 



107 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 86 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 
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 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 87 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 
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 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 88 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 
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 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 89 

 Longitud: 1869 
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 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 
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 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 90 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 
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 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 91 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 
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 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 92 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 
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 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 
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 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 93 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 
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 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 94 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 
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 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 95 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 
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 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 96 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 
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 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 
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 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 97 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 
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 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 98 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 
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 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 99 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 
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 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 
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 Número de secuencias (ID): 100 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 
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 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 101 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 
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 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 102 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 
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 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 103 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 
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  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 
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 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 104 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 
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 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 105 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaacaagcc cgtagtgggg gtcctgatgg ggttcgggat catcacgggg 60 

 actctgcgga tcactaatcc ggttagggcc tctgtgctgc gctatgacga cttccacatt 120 

 gatgaggata agctggacac aaatagcgta tatgagccat attaccatag cgatcatgct 180 

 gagtcttcct gggtgaatag gggtgagtct tcccgcaagg cttatgatca caatagtcca 240 

 tacatctggc cccggaatga ctatgatggc tttcttgaga acgcccacga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc aggggcgcgg aattgacagt ggagagaggt tgatgcagcc tactcagatg 360 

 tccgctcagg aggatctggg cgacgacact ggtatccatg tgattccgac cttaaacggt 420 

 gatgaccggc ataagatcgt gaatgtggat caaaggcaat atggtgatgt gtttaagggg 480 

 gatcttaatc ctaaacctca aggacagagg ttgattgagg tctctgtgga ggaaaatcat 540 

 cctttcactc tgcgtgcgcc catacagaga atctatggag ttcgatacac cgaaacctgg 600 
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 tcttttctgc ctagtctgac atgcactggg gacgccgccc cggcgattca gcacatatgc 660 

 ctgaagcata ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggatg tggattgtgc cgagaatacc 720 

 aaggaggatc aactcgccga aatctcatac aggttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccgtggatcg tcgtcaatac aagtactctt tttgacgagc tggagctcga tccacctgag 840 

 atcgagccag gtgtgctgaa agtgttgcgt actgaaaaac agtatctcgg agtttatatt 900 

 tggaacatga ggggctctga tggtacaagc acatacgcaa cctttctggt gacatggaaa 960 

 ggcgacgaga aaactcgtaa ccccacccct gctgtgactc cacagcctcg gggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaactacca ttctcacgtg tttagtgtgg gtgacacatt ttccctcgct 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccatgaagcc ccctttgatc ttctgctgga gtggctctac 1140 

 gtgccgatag atccaacttg tcagcccatg aggttgtaca gtacgtgctt gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc aatgtctgag ccatatgaac tccgggtgca cattcacgtc accccatctt 1260 

 gcccagcgtg ttgcgtccac ggtgtatcag aactgcgagc acgcagataa ttacaccgcc 1320 

 tattgccttg gcatctcaca catggaacct agttttggcc tgatcctcca tgacggcgga 1380 

 actactctca aattcgtgga tacccctgag tctctgtccg gcctgtacgt gtttgttgta 1440 

 tacttcaacg gccatgtgga ggctgtggcg tacactgttg tgagcactgt cgatcacttt 1500 

 gtgaatgcta tcgaggaaag aggctttcct ccgacagctg gacagccgcc tgccaccact 1560 

 aagcccaagg agatcacacc tgtcaatccc ggaacctcgc cactgataag gtatgccgcc 1620 

 tggaccggcg gcttggccgc tgtggtgctt ttgtgtttag ttattttttt gatttgcact 1680 

 gcgaaacgca tgcgagttaa ggcataccgg gtggataagt cgccctacaa ccagtctatg 1740 

 tactatgccg ggctccccgt ggacgatttt gaggactcag agagcacgga cacagaggag 1800 

 gagttcggga acgcgatagg ggggtcccac ggggggtcct cctacaccgt gtacatagac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 106 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaacaagcc cgtagtgggg gtcctgatgg ggttcgggat catcacgggg 60 
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 actctgcgga tcactaatcc ggttagggcc tctgtgctgc gctatgacga cttccacatt 120 

 gatgaggata agctggacac aaatagcgta tatgagccat attaccatag cgatcatgct 180 

 gagtcttcct gggtgaatag gggtgagtct tcccgcaagg cttatgatca caatagtcca 240 

 tacatctggc cccggaatga ctatgatggc tttcttgaga acgcccacga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc aggggcgcgg aattgacagt ggagagaggt tgatgcagcc tactcagatg 360 

 tccgctcagg aggatctggg cgacgacact ggtatccatg tgattccgac cttaaacggt 420 

 gatgaccggc ataagatcgt gaatgtggat caaaggcaat atggtgatgt gtttaagggg 480 

 gatcttaatc ctaaacctca aggacagagg ttgattgagg tctctgtgga ggaaaatcat 540 

 cctttcactc tgcgtgcgcc catacagaga atctatggag ttcgatacac cgaaacctgg 600 

 tcttttctgc ctagtctgac atgcactggg gacgccgcgc cggcgattca gcacatatgc 660 

 ctgaagcata ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggatg tggattgtgc cgagaatacc 720 

 aaggaggatc aactcgccga aatctcatac aggttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccgtggatcg tcgtcaatac aagtactctt tttgacgagc tggagctcga tccacctgag 840 

 atcgagccag gtgtgctgaa agtgttgcgt actgaaaaac agtatctcgg agtttatatt 900 

 tggaacatga ggggctctga tggtacaagc acatacgcaa cctttctggt gacatggaaa 960 

 ggcgacgaga aaactcgtaa ccccacccct gctgtgactc cacagcctcg gggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaactacca ttctcacgtg tttagtgtgg gtgacacatt ttccctcgct 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccatgaagcc ccctttgatc ttctgctgga gtggctctac 1140 

 gtgccgatag atccaacttg tcagcccatg aggttgtaca gtacgtgctt gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc aatgtctgag ccatatgaac tccgggtgca cattcacgtc accccatctt 1260 

 gcccagcgtg ttgcgtccac ggtgtatcag aactgcgagc acgcagataa ttacaccgcc 1320 

 tattgccttg gcatctcaca catggaacct agttttggcc tgatcctcca tgacggcgga 1380 

 actactctca aattcgtgga tacccctgag tctctgtccg gcctgtacgt gtttgttgta 1440 

 tacttcaacg gccatgtgga ggctgtggcg tacactgttg tgagcactgt cgatcacttt 1500 

 gtgaatgcta tcgaggaaag aggctttcct ccgacagctg gacagccgcc tgccaccact 1560 

 aagcccaagg agatcacacc tgtcaatccc ggaacctcgc cactgataag gtatgccgcc 1620 

 tggaccggcg gcttggccgc tgtggtgctt ttgtgtttag ttattttttt gatttgcact 1680 

 gcgaaacgca tgcgagttaa ggcataccgg gtggataagt cgccctacaa ccagtctatg 1740 

 tactatgccg ggctccccgt ggacgatttt gaggactcag agagcacgga cacagaggag 1800 

 gagttcggga acgcgatagg ggggtcccac ggggggtcct cctacaccgt gtacatagac 1860 

 aagactcgg                                1869 
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 Número de secuencias (ID): 107 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggaaccg tcaacaagcc tgtggtggga gtcctaatgg ggttcggtat tatcacgggt 60 

 accctgagga tcaccaaccc cgttagggct tctgtcctac gctatgacga cttccatatc 120 

 gatgaagata aactagatac taatagcgtg tatgaaccgt actaccacag cgaccatgct 180 

 gagtcgtcgt gggtcaaccg gggtgaatct tctaggaagg cttacgatca taattctcca 240 

 tacatctggc caaggaatga ctatgatggt tttctcgaga acgcgcacga acatcacggc 300 

 gtttacaacc aggggcgcgg aattgatagt ggtgagaggt tgatgcaacc aactcagatg 360 

 tccgctcaag aagatttagg cgacgatact gggattcatg tgattccgac cttgaatggc 420 

 gatgaccgcc ataagatcgt gaatgtggat caaaggcaat acggtgatgt gtttaaagga 480 

 gatcttaatc caaagcctca aggtcagagg ctgattgagg tctctgtgga ggagaaccac 540 

 ccctttactc tgcgcgcgcc tattcagagg atatatggcg ttcggtatac cgaaacttgg 600 

 tcgttcctgc ccagtctaac atgcaccggg gatgcggctc ccgcaatcca gcatatttgt 660 

 ctgaagcata caacctgctt ccaggatgtg gtggtggatg ttgactgtgc agagaacact 720 

 aaggaggacc agcttgctga aatttcttat agatttcagg gcaagaaaga ggcggaccag 780 

 ccttggattg tcgttaacac gagtactttg tttgatgagt tggagctgga tccgcctgag 840 

 attgaacctg gggtgctgaa agtgctgcgc actgaaaagc agtatcttgg agtctatata 900 

 tggaacatga ggggcagcga tgggacaagc acgtatgcca cgtttctggt gacttggaag 960 

 ggcgacgaaa agaccagaaa cccgacccct gctgtgacac cacagccgag aggggcggag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcatgtg tttagtgtag gggacacctt ctccctcgct 1080 

 atgcacttgc agtataagat ccacgaagcc ccattcgatc tgttgctgga gtggctttac 1140 

 gtgcccattg acccgacttg tcagcccatg agactgtaca gtacctgttt gtaccatccc 1200 

 aatgcacccc aatgtctctc gcatatgaac tctggatgca ctttcacctc accccacctt 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac cgtgtaccag aactgcgagc acgcagataa ctacaccgcc 1320 

 tattgcctag ggatctccca tatggaacct tcgtttggat taattctcca tgatggcggg 1380 

 actactctta agtttgtcga cacccctgaa agtctgtcag gcctctacgt gttcgtggtg 1440 
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 tacttcaacg ggcatgtgga ggccgtggct tacaccgttg tgagcaccgt tgatcacttc 1500 

 gtgaacgcta tcgaggagag aggctttccg ccaacggctg gtcagccccc tgcaacaacc 1560 

 aagccaaagg agatcacacc cgtgaacccc ggcaccagcc ctttgatccg ttacgcagca 1620 

 tggaccgggg ggttggcagc tgtggtgctg ttgtgtctgg ttatcttcct tatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcgtaccgg gttgataaga gtccttacaa tcagtcaatg 1740 

 tactatgccg gacttcctgt cgacgacttt gaggattcag agtcaaccga cacagaggag 1800 

 gaattcggca atgcgatagg tggctcacac ggtggctcat cctataccgt gtatattgac 1860 

 aagactagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 108 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaacaagcc tgtggttgga gtgctgatgg ggtttggtat aatcacaggt 60 

 accttgagga taaccaatcc tgttagggcc tctgtgctgc gctatgatga cttccacatt 120 

 gatgaggata aactagacac taacagcgtg tacgaaccat attaccatag cgaccatgcc 180 

 gagtcctcct gggtgaatag gggtgagtct tccaggaagg cctacgatca caatagtcca 240 

 tacatctggc cccggaatga ctatgatggc tttcttgaga acgcacacga gcatcacggt 300 

 gtttataacc agggtcgcgg aattgacagt ggtgagaggt tgatgcagcc tactcagatg 360 

 tccgctcagg aggacttggg cgacgatact gggatccatg tcatcccgac cctgaacggt 420 

 gatgacagac ataagattgt gaatgtggac cagaggcagt atggcgatgt gtttaaaggg 480 

 gacctgaatc caaagcctca gggacagagg ctgattgagg tctctgtgga ggagaatcat 540 

 cccttcactc tgcgtgctcc cattcagaga atttacggcg ttcggtacac tgaaacttgg 600 

 tcttttctgc ctagtcttac atgtaccgga gacgccgctc cggccatcca gcacatatgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgctt ccaggatgtg gtggtggacg tggactgtgc agaaaacacc 720 

 aaggaagacc aacttgctga aatcagctac cggtttcagg gcaagaagga agcagaccaa 780 

 ccgtggattg tcgtcaacac atccactttg tttgacgagc tggagctgga tcctcccgag 840 

 atcgaacccg gcgtgctgaa agtgcttcgt actgaaaagc agtatctcgg agtttatatt 900 
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 tggaacatga ggggtagtga cggtacaagc acgtatgcta cctttctggt gacttggaag 960 

 ggcgacgaga agacgcggaa ccctacccct gctgtgacgc cacagcctag gggagccgag 1020 

 tttcacatgt ggaactacca ttctcacgtg tttagtgtgg gagatacgtt ttccctggct 1080 

 atgcacctcc agtacaagat ccacgaagcg cccttcgatc ttctgctgga gtggctctac 1140 

 gtgcccatag atccaacttg tcagcccatg agattgtaca gtacatgcct gtaccatcca 1200 

 aatgcccctc aatgtctgag ccatatgaac tctggatgca ctttcacgtc accccatctt 1260 

 gcccagcggg ttgcgtctac ggtgtaccag aactgtgaac acgctgataa ttacaccgcc 1320 

 tactgcctag ggatctccca tatggaacct agtttcggtc taatcctcca tgacggcggc 1380 

 accactctca agttcgtgga tacacctgaa agcctgagcg gtctctacgt gtttgttgtc 1440 

 tactttaacg ggcacgtaga ggccgtggct tacactgttg tgtcgaccgt cgatcatttt 1500 

 gtgaatgcga tcgaggagcg cgggtttcct ccgacagccg gacagccccc tgccacgact 1560 

 aagcctaagg agattacccc tgtgaatcca ggaaccagtc ccctgattcg gtatgctgcg 1620 

 tggaccggcg gtctggccgc tgtggtgctg ttgtgtctgg taatctttct tatttgcact 1680 

 gccaaacgca tgcgagtcaa ggcttatcgg gtggataagt cgccctacaa ccagtctatg 1740 

 tactatgccg gacttcccgt ggacgatttt gaggactcag aatctacgga cacagaggag 1800 

 gagtttggga acgcgatagg aggatcccat gggggctcct cctatactgt gtatatagat 1860 

 aagactcgt                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 109 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggaactg tcaataagcc tgtggtggga gtgctgatgg gattcggtat catcactgga 60 

 accctgagga tcaccaatcc cgttcgcgct tctgtgcttc gctatgacga tttccacatc 120 

 gacgaagata agctagacac taacagcgtg tacgaaccgt actaccacag cgaccacgct 180 

 gagtcctctt gggtgaaccg gggtgaatct tctaggaagg cttacgacca taatagtcct 240 

 tacatctggc cacggaacga ctatgatggt ttcctcgaga acgcacacga gcatcatggc 300 

 gtttacaacc aggggcgcgg aattgacagc ggtgagaggt tgatgcagcc tacccaaatg 360 
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 tccgctcagg aggatctggg agacgacacg ggtattcatg tgattccgac cttaaatggc 420 

 gacgatcgcc ataagatcgt gaatgtggat caaaggcaat atggtgatgt gtttaaaggt 480 

 gatcttaatc cgaaaccgca agggcagagg ttgattgagg tctctgttga ggagaaccac 540 

 cccttcactc tgcgcgctcc aattcagcgg atttacggag ttcggtacac ggagacttgg 600 

 tcttttctgc ccagtctcac atgcacaggg gatgccgctc ctgccattca gcacatatgt 660 

 ctgaagcata caacatgctt tcaggatgtg gtggtggatg tggattgtgc agagaacact 720 

 aaggaagatc agcttgcaga gatttcatac aggtttcagg gcaagaaaga ggcagaccag 780 

 ccctggattg tcgtcaacac aagtacattg ttcgacgagc tggagctgga tccgcccgaa 840 

 atcgagccag gggtgctgaa agtgctgcgc acagaaaagc agtatctggg tgtttatata 900 

 tggaacatga ggggtagcga tggtaccagc acctatgcaa catttctggt gacctggaaa 960 

 ggtgacgaaa agaccagaaa ccccactccc gctgtgaccc cacagccacg gggagcggag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttcccatgtg tttagtgtag gggacacttt ctccctcgct 1080 

 atgcatctcc agtataagat ccatgaagca ccgtttgact tgttgctgga gtggctttac 1140 

 gtgcccattg atccaacttg tcagcccatg agattgtata gtacgtgctt gtaccatccc 1200 

 aatgcacccc agtgtctctc acatatgaac tccggatgta ctttcacgtc acctcacctt 1260 

 gcccagcggg tggcttcgac cgtgtaccag aattgtgagc acgcggataa ctacaccgcc 1320 

 tattgcctcg gtatctccca catggaacct agtttcggtc tgattctcca tgatggcgga 1380 

 actaccctta aattcgtgga cacccctgag agtctgtctg gcctctatgt attcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gacatgtgga ggccgtggcg tacactgttg tgagcaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaatgcga ttgaggaacg tggctttccc cctactgctg gtcagccccc tgctaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcacgcc cgtaaaccca ggaaccagcc ctctgattcg gtacgctgca 1620 

 tggaccggag gattggccgc agtggtgctg ctgtgtctgg ttattttcct tatttgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgagttaa ggcctatcgg gttgataaat caccatacaa tcagtcaatg 1740 

 tactatgccg gactccccgt ggatgatttt gaggattcag agtcaaccga cacagaggag 1800 

 gagtttggga atgcgatagg agggagtcac ggtggctcct cctataccgt gtatattgac 1860 

 aagactagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 110 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 
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   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaataagcc tgttgtaggg gtgttaatgg ggttcggtat catcacggga 60 

 acattgcgga ttactaaccc tgttagggct tctgtgctgc gctatgatga ctttcacatc 120 

 gatgaagata aactagacac caacagcgtg tatgagccat actaccatag cgatcatgcc 180 

 gagtcaagtt gggtgaacag gggtgagtct tcccgaaagg cttacgatca taatagtcca 240 

 tatatctggc cacggaatga ctatgacggc tttttggaga acgcacacga gcatcacggt 300 

 gtttacaacc agggccgcgg cattgacagc ggtgagaggt tgatgcagcc aactcagatg 360 

 tccgctcagg aggatttggg cgacgacact gggatccatg tgattccgac cttaaatggg 420 

 gatgaccgcc ataagattgt gaatgtggac cagagacagt acggcgacgt ttttaagggc 480 

 gacctcaatc caaagcctca aggacagagg ctgattgagg tgtctgtgga ggagaaccac 540 

 cctttcactc tgcgtgctcc catccagaga atctatggcg ttcggtatac cgaaacttgg 600 

 tcttttctgc ctagtctgac atgtaccgga gacgcagcgc ctgcgattca gcacatatgc 660 

 ctaaagcaca ccacctgctt tcaggatgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaatacc 720 

 aaggaagacc aactcgctga gatctcttat aggtttcagg gcaagaaaga ggccgaccaa 780 

 ccgtggatcg tcgtcaacac aagtactttg tttgacgagc tggagctgga tccacctgag 840 

 atcgagcccg gcgtgctgaa agtgctccgt actgaaaaac agtaccttgg agtttatatt 900 

 tggaacatga gggggtcaga cgggacaagc acgtacgcta catttctggt gacttggaag 960 

 ggggatgaaa aaactcgaaa ccccaccccg gctgtgactc cacagcctag gggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaactacca ttctcacgtg tttagtgtgg gagatacatt ttccctcgct 1080 

 atgcacctcc agtataagat tcacgaagcc ccctttgatc tcctgctgga atggctctat 1140 

 gtgcccatag accccacttg ccagcccatg aggctgtact caacgtgctt ataccatccc 1200 

 aatgcccccc agtgtctcag ccacatgaac tctggatgca cttttacgtc accccatctt 1260 

 gcccagcggg ttgcttcaac ggtgtaccag aattgtgagc acgccgataa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctcg gaatttccca catggaaccc agttttggcc tgatcctgca tgatggtgga 1380 

 acaacgctca agttcgtgga tacccctgag tcgttgtccg gcctatacgt gtttgttgtg 1440 

 tacttcaacg gacatgtgga ggccgtggca tacactgttg tgagcaccgt cgaccatttc 1500 

 gtgaatgcga tcgaggagag aggctttcct ccaaccgccg gacaaccccc tgccacaacc 1560 

 aagcctaagg agatcacacc tgtgaatcct ggcacctccc cactgattcg gtacgctgct 1620 

 tggacaggcg gtctggccgc tgtggtgctc ttgtgtttag ttattttcct tatttgcact 1680 

 gcgaagcgca tgcgggtgaa agcatatcgg gtggataagt cgccttacaa ccagagtatg 1740 
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 tactatgccg gactccctgt ggacgatttt gaggactcag aatccacgga caccgaggag 1800 

 gagtttggga acgctatagg agggtcccac gggggctcct cctataccgt ttacatagac 1860 

 aagactagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 111 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaacaagcc agtggtgggg gtgctaatgg ggttcggtat catcacggga 60 

 acgttgagga tcacaaaccc tgttcgcgct tctgtgctgc gctatgatga cttccatatc 120 

 gatgaggata aactagatac aaatagcgtg tatgagccat actaccacag cgaccatgct 180 

 gagtcaagtt gggtcaatag gggtgagtct tcccgtaagg catatgacca caatagtcca 240 

 tacatctggc ctcggaatga ctatgatggg ttcctggaaa atgcccacga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgcgg tattgacagt ggtgagaggc tgatgcagcc tactcagatg 360 

 tccgctcaag aggatctggg cgatgacacc ggcattcatg tgattccgac cttgaacggt 420 

 gatgaccggc acaagatcgt gaatgtggac cagaggcagt acggcgatgt gtttaagggc 480 

 gaccttaatc ccaagcctca aggccagagg ttgattgagg tgtctgtgga ggagaaccat 540 

 ccattcaccc tgcgtgctcc cattcagaga atctatggag ttcggtatac cgaaacttgg 600 

 tcttttctgc ctagtctgac atgtacgggt gatgccgctc cggccattca gcacatatgc 660 

 ctgaagcata ccacgtgttt tcaggacgta gtggttgatg tagactgtgc ggagaatacc 720 

 aaggaggacc agctcgccga gattagctat aggtttcagg gcaagaagga agcggaccaa 780 

 ccgtggattg tcgtcaatac cagtacactg tttgacgagc tggagttgga cccccccgag 840 

 atcgaacccg gcgtgttaaa agtgcttcgt actgaaaagc agtatctcgg agtgtatata 900 

 tggaatatga ggggctccga tggtacaagc acatacgcta catttctggt gacatggaag 960 

 ggcgacgaga agaccagaaa ccccacccct gctgtgaccc cacagccaag gggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca ttctcatgtg tttagtgtgg gggatacctt ctctctcgct 1080 

 atgcaccttc agtacaagat tcacgaggcc ccctttgatc tcttactgga gtggctctac 1140 

 gtgcccatag atccgacttg tcagcccatg agattgtaca gtacctgctt gtaccatccg 1200 
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 aacgcccccc aatgtctgtc tcatatgaac tctgggtgca ctttcacgtc accacatctt 1260 

 gcccagcggg ttgcgtccac ggtgtaccag aactgcgagc atgcagataa ttacactgcc 1320 

 tactgtctag gcatcagcca catggagcct agtttcggtc tgattctgca tgatgggggc 1380 

 accactctca agttcgtgga tacgcctgag agcctaagcg gtctttacgt gtttgttgtt 1440 

 tactttaacg gacacgtgga ggccgtggcc tacactgttg tgagcaccgt ggatcatttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggctttcct ccaaccgctg gacagccccc tgccacaacc 1560 

 aagcctaagg agatcacccc tgtgaatccc gggacctccc cactgattcg gtatgccgca 1620 

 tggacagggg gtttagcggc tgtggtgctg ttgtgtctag taatttttct tatttgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgagtgaa ggcttatcgg gtggataaaa gtccctacaa tcagtctatg 1740 

 tactatgccg gacttcctgt tgacgacttt gaggactcag agtcgaccga cacagaggag 1800 

 gaatttggga acgcaatagg agggtctcac ggaggctcct cctatactgt gtatatagac 1860 

 aagactagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 112 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg tcaataagcc tgtggttggg gttttaatgg ggtttggtat cattactggg 60 

 acactcagga tcaccaatcc tgttagggcc tcagtgctgc gctatgatga ctttcacatc 120 

 gatgaggata aactagatac caacagcgtg tatgaaccgt actaccacag cgaccatgct 180 

 gagagttcct gggtaaatcg cggtgaatct agccgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tatatctggc cacggaatga ttatgatggc tttcttgaga acgcccacga gcaccacgga 300 

 gtctacaacc agggccgcgg aattgacagt ggtgaacgtt tgatgcagcc cactcaaatg 360 

 tccgcccagg aggatctggg cgacgacact gggatccatg tgattccgac cttgaacggt 420 

 gacgaccggc ataagattgt gaatgtggat cagaggcagt atggcgacgt gttcaagggc 480 

 gaccttaatc ctaagcctca gggacagagg ttgattgagg tgtctgtgga ggaaaaccat 540 

 cctttcacac tgcgggctcc cattcagaga atctatggtg ttcggtatac cgaaacttgg 600 

 agctttctgc ccagtctgac atgtaccggg gacgccgccc cggccattca gcacatctgc 660 
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 ctgaagcata cgacatgctt ccaggatgtg gtggtggatg tcgactgtgc cgagaatacc 720 

 aaggaggatc aactcgctga gatcagctat cgatttcagg gcaagaagga ggctgaccaa 780 

 ccgtggatcg tcgtcaatac aagtactctg tttgacgagc tggagctcga tccacccgag 840 

 attgagcccg gcgtgttgaa agtccttcgt acggagaagc agtacctcgg agtgtatatc 900 

 tggaacatgc gggggagcga cggtacaagt acgtacgcta ccttcctggt gacatggaaa 960 

 ggtgacgaga aaacaagaaa ccccacccct gctgttactc cacagcctag gggtgctgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg tttagtgtgg gagatacctt ctccctggct 1080 

 atgcatctcc agtacaagat ccacgaggct cccttcgatt tactgctgga gtggctctac 1140 

 gtgcctattg atccaacgtg tcaaccaatg agattgtaca gtacgtgctt gtatcacccc 1200 

 aacgcacccc aatgtctgtc tcatatgaat tctgggtgca ctttcacatc tccccatctt 1260 

 gcccagcggg ttgcctcaac ggtataccag aactgcgagc acgcagacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgcctgg gtatctcaca tatggaacct agtttcggcc tgattctcca tgacggcggc 1380 

 actactctca aattcgtgga tacgcctgag agcctgagcg gtctctacgt gtttgttgtg 1440 

 tactttaacg gacacgtgga ggccgttgcc tacaccgttg tgagcaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcga ttgaggaaag aggctttcct ccgaccgctg gacagccccc tgccaccacc 1560 

 aagcctaagg agattacacc cgtgaacccg ggaacctccc cactgattcg gtatgctgct 1620 

 tggaccgggg ggctggccgc cgtggtgctg ttgtgtctgg taatttttct tatttgcact 1680 

 gccaaacgca tgcgagtgaa ggcttatcga gtggataagt cgccttacaa tcagtcgatg 1740 

 tactatgctg gtctccctgt ggacgatttt gaggattcag aatccactga tacagaggag 1800 

 gaattcggga acgcgatagg agggtcccac ggggggtcgt cctataccgt gtacatagat 1860 

 aagactagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 113 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaataagcc agtagtgggg gtcctgatgg ggtttggtat tattactggc 60 

 acgctcagga taactaaccc tgtgagggcc tctgtgctgc gctatgacga ctttcacatc 120 
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 gatgaggaca aactagatac caacagcgtg tatgagccat actaccattc tgaccatgcg 180 

 gagagtagtt gggtgaatag gggtgagtct tcccgcaagg cttatgacca caatagtcca 240 

 tatatctggc ccagaaatga ctatgatggc tttcttgaga acgcccatga gcatcacggt 300 

 gtttacaacc agggccgcgg gattgacagt ggtgaaaggt tgatgcagcc tacccagatg 360 

 tctgcccagg aggacctggg cgacgacact gggatccatg ttattccgac tcttaatggc 420 

 gacgatcgtc acaagatcgt gaatgtggat cagaggcagt atggcgatgt gtttaagggt 480 

 gaccttaatc caaagcctca gggacagagg ttgattgagg tgtcggtgga ggaaaaccat 540 

 ccattcactc tccgtgcccc cattcagaga atctatggag tacggtatac cgagacttgg 600 

 tcttttctgc ccagtcttac gtgtaccggg gacgccgccc cggccatcca gcacatctgc 660 

 ctgaagcata caacatgctt tcaggatgtg gtggtggacg tggattgtgc agagaacacc 720 

 aaggaggatc aactcgctga aatctcttac aggtttcagg gcaagaagga agcagaccaa 780 

 ccttggattg tcgtgaatac gagtactctg ttcgacgagc tggagctcga tcctcccgag 840 

 atcgagcccg gcgtgctgaa ggtgctacgt actgaaaaac agtatctcgg agtatatatt 900 

 tggaacatga gggggtcaga tggtacgtca acgtacgcta cttttctggt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcgaaa tcccactccg gcagtgactc cacagcctag gggagccgag 1020 

 tttcacatgt ggaactacca tagccacgtg tttagtgtgg gagatacgtt ttccttggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat tcacgaggcc cccttcgatc ttttactgga gtggctctac 1140 

 gtgcccattg atcccacttg tcagcctatg agactgtatt ctacgtgcct gtatcatcct 1200 

 aacgcccctc aatgtctcag ccatatgaat tctggatgca ctttcacgtc accccatctt 1260 

 gcccagcggg ttgcgtccac ggtgtaccag aactgtgagc acgcagataa ttacaccgcc 1320 

 tattgcctag gcatctcaca catggaacct tcattcggcc tgatcctgca tgatggtggc 1380 

 actaccctca agttcgtgga tacccctgag agcctgagtg gcctatacgt gttcgttgtc 1440 

 tacttcaatg gacatgtcga ggccgtggcc tacacagttg tgagcaccgt cgaccatttc 1500 

 gtgaatgcga tcgaggaaag agggtttcct ccaaccgctg gacaaccccc tgcgacaact 1560 

 aagcctaagg agatcacacc cgtgaatccc ggaacctcgc ccctgattcg ctacgcggcc 1620 

 tggaccggcg gtctggccgc ggtggttctg ctgtgtttag taatttttct catctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgcgggtgaa ggcttaccgg gtggacaagt cgccttacaa ccagtctatg 1740 

 tactatgccg gattgcctgt ggacgatttt gaggactcag agtctacgga cacagaggag 1800 

 gagtttggga acgcgatagg agggtcccat gggggctcct cctacaccgt gtacatagat 1860 

 aagactagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 114 
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 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaacaaacc agtggtgggg gtcctgatgg ggttcggtat catcacggga 60 

 acgttaagga taactaaccc cgtcagggcc tctgttctgc gatatgatga cttccatatc 120 

 gacgaggata aactagatac caacagcgtg tatgagccat actaccacag cgatcatgct 180 

 gagtcatcct gggtgaacag gggtgaatct agccgcaagg cttatgatca taatagtccc 240 

 tatatttggc cacggaatga ctacgatggg tttcttgaga atgcccacga gcatcacggt 300 

 gtttacaacc agggccgagg gattgacagc ggagagaggc tgatgcagcc tactcagatg 360 

 agtgctcagg aggatctggg cgacgacact gggattcatg ttattccgac cttaaacggt 420 

 gatgaccggc ataagatcgt gaatgtggat caaaggcagt acggcgatgt gtttaagggc 480 

 gaccttaatc ccaaacctca ggggcagagg ttgattgagg tgtctgtgga ggagaaccac 540 

 cctttcacac tgcgggctcc cattcagaga atctatggag ttcggtacac cgaaacttgg 600 

 tcttttctgc ccagtctgac atgcactgga gatgccgctc cagccattca gcacatctgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaagacgtg gtggtggatg tagactgtgc cgagaatacc 720 

 aaggaggatc aacttgccga gatctcttac aggtttcagg gcaagaaaga ggccgaccaa 780 

 ccttggatcg tcgtgaacac gagtacttta ttcgatgaac tggagctgga tccccctgag 840 

 attgagcccg gggttctgaa agtgcttaga actgaaaagc agtatctggg agtttatatc 900 

 tggaacatga gggggtccga tggtacgagc acgtacgcca cattcctggt gacatggaag 960 

 ggcgacgaga agaccagaaa ccccacccct gctgtgaccc cgcagcctag gggggcggag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg tttagcgtgg gagacacatt ttccctggct 1080 

 atgcaccttc agtacaagat tcacgaagcc ccttttgatc tcctgctgga atggctctac 1140 

 gtgcccatag atccaacttg tcagccgatg agactgtaca gtacgtgcct gtatcatccc 1200 

 aacgctcccc agtgtctttc tcatatgaac tccggatgca ctttcacgag tcctcatctt 1260 

 gcccagcggg ttgcctccac ggtgtaccag aactgtgagc acgcagataa ttacactgcc 1320 

 tactgccttg gcatctccca catggaacct agttttgggc tcatcctcca tgatggcggc 1380 

 acaactctta agttcgtcga taccccggag agcctcagcg gtctctacgt gtttgttgtc 1440 

 tacttcaacg ggcatgtgga ggctgtggcc tacaccgtgg tgagcaccgt cgatcatttc 1500 
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 gtgaacgcga tcgaggaaag aggctttcct ccgaccgctg ggcagccccc tgccacaacc 1560 

 aaacctaagg agattacacc tgtgaaccca gggacctctc cattgattcg gtatgctgct 1620 

 tggaccggag gtctggcggc tgtggtcctg ttgtgtttag tgatatttct tatttgcaca 1680 

 gccaaacgca tgcgagtgaa ggcatatcgc gtggataagt cgccttacaa ccagtctatg 1740 

 tactatgccg gcctccccgt ggacgatttt gaggactcag aatccacgga cacggaggag 1800 

 gagtttggca atgctatagg agggtctcac gggggctcct cctataccgt ctatatagac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 115 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaataagcc ggttgtgggc gtgttgatgg ggttcggtat catcactgga 60 

 acattgagga taacgaaccc tgtacgagcg tctgtgctgc gctatgacga cttccatatc 120 

 gatgaggata agctagatac taacagcgtc tatgagcctt attaccatag cgatcatgct 180 

 gagtcatcat gggtgaacag gggtgagtct tcccgcaagg cttatgatca taatagtcca 240 

 tacatctggc cacggaatga ctatgatggc tttctggaga atgcccacga gcatcacggt 300 

 gtttataacc agggccgcgg aattgacagt ggtgagaggc ttatgcagcc tactcaaatg 360 

 tccgctcagg aggatctggg cgacgacact ggaatccatg tgattccgac tttaaatggt 420 

 gatgaccgcc ataagatcgt gaatgtggat cagaggcagt acggcgatgt atttaagggc 480 

 gaccttaacc ctaagccaca gggccagagg ttgattgagg tgtctgtgga ggaaaatcat 540 

 cctttcactc tgcgagctcc gattcagaga atctatggcg ttcgttacac cgaaacttgg 600 

 tccttccttc ctagtctgac ctgcactggg gacgctgctc ctgccatcca gcacatatgc 660 

 ctgaagcaca cgacatgctt ccaggacgtg gtggtggatg tagattgtgc agagaacacc 720 

 aaggaggatc aactggctga gatctcatat aggtttcagg gaaagaagga ggcagatcag 780 

 ccttggatag tcgtcaacac gagtactctc tttgacgaac tcgagctgga tcctcccgag 840 

 atcgaaccgg gcgtgctgaa agtgcttcgt actgagaagc agtatctcgg agtttatatc 900 

 tggaatatga gggggtccga tggtaccagc acgtacgcaa cctttctggt gacatggaag 960 
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 ggcgacgaga agactagaaa ccccactcct gctgtgactc ctcagcctag gggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca ttcccacgtg tttagtgtgg gagatacatt tagtctcgct 1080 

 atgcacctcc agtacaagat tcacgaggcc ccctttgact tgctgctgga gtggctttac 1140 

 gtgcccatag accccacttg tcaacccatg aggctgtata gtacctgcct gtatcatcca 1200 

 aacgcccccc aatgcctgag ccatatgaac tctggatgta cttttacaag tcctcatctt 1260 

 gcccagcggg ttgcgagtac ggtgtatcag aactgcgagc atgcagataa ttacactgcc 1320 

 tattgcctag gaatctccca catggaacct agtttcggcc tgatcctgca tgacggtgga 1380 

 actactctta agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctctatgt gttcgttgtc 1440 

 tactttaacg gacacgtgga ggccgtggct tatacagttg tgagcaccgt tgaccatttc 1500 

 gtgaacgcga tcgaggagag aggctttcct ccgaccgctg ggcagccccc tgccacaacc 1560 

 aagcctaagg agatcactcc tgtgaacccg gggaccagcc cactgatccg atatgctgcc 1620 

 tggaccggcg gtctggcagc cgtggtgctg ttgtgtttag ttatcttcct catttgcact 1680 

 gcgaagcgca tgcgagtgaa ggcatatcgg gtggacaagt cgccctacaa tcagtctatg 1740 

 tactatgctg gactccctgt cgatgatttt gaggactcag aatctacaga cacagaggag 1800 

 gagttcggaa acgcgatagg tggatcccac ggggggtcta gctataccgt ttacatagat 1860 

 aagactagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 116 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggtacgg tcaacaagcc tgtggtcggg gtgctgatgg ggttcggtat catcacggga 60 

 accttgagga tcacgaaccc tgttagggcc tctgtgctgc ggtatgatga cttccacatc 120 

 gatgaagata agctggacac caacagtgtg tatgagccat attaccatag cgaccatgcc 180 

 gagtcatcct gggtgaatag gggcgaatct tccaggaagg cctatgatca taatagtcca 240 

 tatatctggc ccagaaatga ctatgatggc tttttggaga acgcccacga gcatcacggt 300 

 gtttacaacc agggccgcgg aattgactcc ggtgagaggt tgatgcagcc tactcagatg 360 

 tccgcccagg aggatctggg cgacgataca ggaatccatg ttattcctac cttaaacggt 420 
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 gacgaccggc ataagatagt gaatgtggat cagaggcagt acggcgatgt ttttaagggc 480 

 gaccttaatc caaaacctca gggtcagagg ttgattgagg tgtctgtgga ggagaaccat 540 

 cctttcactc tgcgagctcc catccagcgg atctatgggg ttcggtatac cgagacttgg 600 

 tcttttttgc ctagtctgac atgtactggc gacgccgccc cggccattca acacatatgt 660 

 ctgaagcata ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggatg tagactgcgc agagaatact 720 

 aaggaggatc aactcgctga gatctcttac aggtttcagg gtaagaagga ggctgatcaa 780 

 ccgtggatag tcgtcaacac gagtactctg ttcgacgaac tggagctgga tcccccggag 840 

 atcgagcccg gggtgctgaa agtgcttcgt actgagaaac agtacctcgg agtttatatt 900 

 tggaacatga gggggtctga tggtacaagc acgtacgcta cctttctggt tacatggaag 960 

 ggcgacgaga agactagaaa tcccacccct gctgtgactc cacagcctag gggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg tttagtgtgg gagatacatt tagtctggct 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccatgaagcc cccttcgatt tactgctgga gtggctctac 1140 

 gtgcccatcg atccaacttg tcagccaatg agattgtaca gtacgtgcct gtaccatccc 1200 

 aacgcccctc agtgtttgag ccatatgaat tctggatgta cttttacgtc cccccatctc 1260 

 gcccagcgag ttgcgtccac ggtgtaccag aactgtgagc acgcagataa ttataccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatctcaca catggagcct agtttcgggc tgatccttca tgatggtgga 1380 

 accacactca agttcgtaga tacccccgaa tccttgagcg gcttgtacgt gttcgttgta 1440 

 tacttcaacg gacatgtcga ggccgtggcc tacactgtcg tgagcaccgt tgatcatttc 1500 

 gtgaacgcga tcgaggagag ggggtttcct ccgacggctg gacagccccc cgccacaacc 1560 

 aagcctaagg agatcacgcc tgtcaatcca ggaacctcgc ccctgatacg gtatgccgct 1620 

 tggaccggcg ggctcgccgc cgtggtgttg ttgtgtttag ttatcttttt gatttgtact 1680 

 gccaagcgga tgcgagtcaa ggcatatcgg gtggataagt cgccctacaa tcagtctatg 1740 

 tattatgccg gactgcctgt ggacgatttt gaggactcag agtctaccga tacggaggag 1800 

 gagttcggga acgccatagg agggtcccat gggggctcca gttataccgt gtatatagat 1860 

 aagactagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 117 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 
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   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaacaagcc tgtggtgggg gtcctgatgg ggttcgggat catcacaggg 60 

 acattgagga ttactaaccc tgttcgggcc tctgtgctgc gctatgatga cttccatatc 120 

 gatgaggata aactggatac caacagcgtg tatgagccat attaccatag cgaccatgcc 180 

 gaatcatcct gggtgaatcg cggggagtca tctcgtaagg cttatgatca taatagtccg 240 

 tacatctggc ccagaaacga ttatgatggc tttcttgaga atgcccacga gcatcacggt 300 

 gtttacaacc agggccgcgg aattgacagt ggtgagaggt tgatgcagcc tactcagatg 360 

 tccgctcagg aggatctggg cgacgacact gggattcatg tgattccgac tttgaacggt 420 

 gatgaccggc ataaaatcgt gaatgtggat cagaggcagt acggcgatgt gtttaagggc 480 

 gatcttaatc caaagcctca gggacagagg ttgattgagg tgtccgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacgc tgcgtgctcc catacagaga atctatgggg ttcggtatac cgaaacttgg 600 

 agctttctcc ctagtctgac atgtacgggc gacgctgctc ccgctatcca gcacatatgt 660 

 ctgaagcaca caacgtgctt ccaggacgtg gtggtggatg ttgactgtgc cgagaatacc 720 

 aaggaggacc aacttgcaga gatcagctac aggtttcagg gcaagaaaga ggcagaccag 780 

 ccgtggattg tcgtcaacac atctacgctg tttgacgaac tggagctcga tcctcctgag 840 

 attgagcccg gcgtcctgaa agtgctgcgt actgaaaagc agtacctcgg agtttatatt 900 

 tggaacatga ggggtagtga tggtaccagc acgtacgcta cgtttctggt gacatggaaa 960 

 ggcgacgaga agacacgaaa ccccacccct gctgtgactc cacagccaag gggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg tttagtgtgg gcgatacatt ttctctcgct 1080 

 atgcacctcc agtataagat ccatgaagca cctttcgatc tactactgga gtggctctac 1140 

 gtgcccatag atccaacctg tcagcccatg agattgtaca gtacgtgtct gtaccatccc 1200 

 aacgctcccc aatgtctgag tcatatgaac tctggttgta ctttcacgtc tccccatctc 1260 

 gcccagcggg ttgcctccac ggtgtaccag aactgcgagc atgcagacaa ctacactgcc 1320 

 tattgcctcg ggatctccca tatggagcct agtttcgggc tcatcctcca tgatggcggc 1380 

 accactctca aattcgtgga tactcctgag agcctgagcg gcctgtacgt gttcgtagtc 1440 

 tactttaacg gccatgtgga ggctgtggcc tacactgttg taagtactgt cgaccatttc 1500 

 gttaacgcaa tcgaggaaag gggctttccg ccgactgccg gacagccccc cgccacaaca 1560 

 aagcctaagg agatcacccc tgtgaacccc ggtacttccc cactgattcg gtatgctgct 1620 

 tggactggcg gtctggccgc agtcgtgctg ttgtgtttag taatttttct gatttgtaca 1680 

 gccaaaagga tgcgagtgaa agcttatcga gtggacaagt cgccttacaa ccagtcaatg 1740 

 tactatgccg gactccctgt tgatgatttt gaggactcag aatctaccga caccgaggag 1800 
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 gagtttggga acgcgatagg aggctctcac ggggggtcat cctacactgt gtacatagat 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 118 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg tcaacaaacc cgtggtcgga gtgctgatgg ggttcggtat tatcacgggg 60 

 actctccgga taactaaccc tgttcgcgcc tccgtgctgc gttatgatga cttccacatc 120 

 gatgaggaca aactagacac caactctgtg tatgagccat actaccacag cgaccatgct 180 

 gagtcatctt gggtcaatag gggagagtct tccagaaagg cttatgatca taacagtcca 240 

 tatatctggc cccggaatga ttatgatggc tttctggaga acgcccacga gcatcacggt 300 

 gtttacaacc agggccgcgg aattgacagt ggtgagagat tgatgcagcc tactcaaatg 360 

 tccgcccagg aggatctggg cgatgacacg gggatccatg tgattccgac cctgaatggt 420 

 gacgaccgcc ataagatcgt gaatgtggat cagaggcaat acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gaccttaatc cgaagcctca gggccagagg ttgattgagg tgtctgtgga ggagaaccat 540 

 cctttcactc tgcgtgctcc catccagaga atctatggag ttcggtatac cgaaacttgg 600 

 tcttttctgc ctagtctgac ctgtaccggg gatgccgccc ccgccatcca gcacatatgc 660 

 ctgaagcaca ccacgtgctt tcaggacgtg gtggtggatg tagattgtgc agagaatacc 720 

 aaggaggatc agctcgctga gatctcttat aggtttcagg gtaagaagga ggctgatcag 780 

 ccttggatcg tcgtcaacac gtccactctg tttgacgagc tggagctgga tcctcccgag 840 

 atcgagcctg gcgtgctgaa ggtgcttcgt actgagaaac agtatctcgg agtctatatc 900 

 tggaacatga gggggtcgga cggtacaagc acgtacgcta catttctggt gacatggaag 960 

 ggcgacgaga agactagaaa cccgactccc gctgtgactc cacagcccag gggtgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg tttagtgtgg gagatacatt tagtctcgct 1080 

 atgcacctcc agtacaagat tcacgaagcc cccttcgatc tgctactgga gtggctctac 1140 

 gtgcccattg atccaacttg tcagccgatg agactgtaca gtacgtgcct gtatcaccca 1200 

 aacgctcccc agtgtctaag ccatatgaac tctggatgca ccttcacatc cccccatctt 1260 
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 gcccagcggg ttgcttctac ggtgtatcag aactgtgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tattgcctag gcatcagcca catggaaccc tcgttcggac tgatcctcca tgatggtgga 1380 

 actactctca aattcgtgga cacgcctgag agcctgagcg gcctgtacgt gtttgttgtg 1440 

 tactttaacg gacatgtgga ggccgtagct tacaccgttg tgagcaccgt cgatcatttc 1500 

 gtgaacgcga tcgaggagag aggatttccc ccgaccgctg gacagccccc tgccaccaca 1560 

 aagcctaagg agatcacacc cgtgaatcca ggcacatccc cattgattcg gtatgctgca 1620 

 tggaccggcg gtctggccgc cgtggtgctg ctttgtctgg taattttcct gatttgtact 1680 

 gctaagcgca tgcgagttaa ggcataccgg gttgacaagt ccccatacaa tcagtctatg 1740 

 tactatgccg ggcttcctgt cgacgatttt gaggactcag aatcgaccga cacagaggag 1800 

 gagttcggga acgcgatagg tgggtcccac gggggctcct cctacaccgt gtacatagat 1860 

 aagactcga                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 119 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tcaacaagcc cgtggtggga gtcctgatgg gattcggtat tatcactggc 60 

 accctcagga tcaccaatcc cgtcagggct tctgtcctac gctatgacga tttccacatc 120 

 gatgaagaca agctggacac taatagcgtg tatgaaccat actaccacag cgaccatgcg 180 

 gagtcatcat gggtcaaccg gggcgagtct tctaggaaag cctacgatca taatagtcca 240 

 tacatctggc cacggaatga ctatgatggt tttttggaaa acgctcatga gcatcacggc 300 

 gtttacaacc aggggcgggg aattgacagt ggtgagaggt tgatgcagcc tactcagatg 360 

 tccgctcagg aggatctggg cgacgacact ggcattcatg tgattccgac cttgaacggc 420 

 gacgaccgcc acaagatcgt gaatgtggac caacggcaat atggtgatgt gtttaaaggg 480 

 gatctgaatc caaagcctca aggacagagg ctgattgagg tctctgtgga ggagaaccat 540 

 cctttcactc tgcgcgctcc aattcagagg atctacggag ttcggtatac cgaaacttgg 600 

 tcgttcctgc ccagtctcac atgcaccggg gatgctgctc cagcgatcca gcacatttgc 660 

 ctcaagcata caacttgctt ccaggatgtg gttgtggatg tggactgtgc agagaacacc 720 
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 aaagaggacc agctggctga gatctcttac agatttcagg gcaagaagga ggctgaccag 780 

 ccatggatcg tggttaacac ctctaccctg ttcgatgaac tggagcttga tcctcccgaa 840 

 atcgaaccag gggtgctgaa agtgctgcga acagaaaagc agtatctcgg ggtatacata 900 

 tggaacatga ggggtagcga tgggaccagc acgtatgcaa cgttcctggt gacttggaag 960 

 ggcgacgaaa agacacggaa ccccacgcct gctgtgaccc cacagcctag aggcgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttctcatgtc tttagcgtag gggacacatt ctcactggct 1080 

 atgcacttac agtataagat ccatgaagcc ccattcgatc tcctgctgga gtggctttac 1140 

 gtgcccattg acccaacttg ccagcccatg cgtctgtata gcacctgctt gtaccacccc 1200 

 aatgcacccc aatgtttgtc ccatatgaac tctggatgca ccttcacttc accacacctt 1260 

 gcccagcggg tcgcctctac cgtgtaccag aactgcgagc atgcagataa ttacaccgcc 1320 

 tattgcctag gcatctccca tatggaacct agtttcggcc tgatcctgca tgacggcgga 1380 

 accactctta agttcgtcga tacccctgaa agcctgagcg gcctctatgt gtttgttgtg 1440 

 tattttaacg gacatgtgga ggccgtggct tacaccgttg tgagcaccgt tgatcacttc 1500 

 gtgaacgcga tcgaagaacg tggttttcct cctacggctg gtcagccccc agctaccacc 1560 

 aagcccaagg agattacccc cgtgaaccct gggacgtccc ccctgatccg gtatgctgcc 1620 

 tggaccgggg gcttggccgc agtggtgctg ttgtgtctgg ttatcttcct gatttgcacc 1680 

 gctaagcgca tgcgagtcaa ggcctatcgg gttgataaga gtccttacaa ccagtcaatg 1740 

 tactatgccg gactccctgt ggatgatttt gaagattcag agtcaacgga cacagaggag 1800 

 gaattcggca atgcaatagg agggtctcat ggaggctcct cttataccgt gtacattgac 1860 

 aagactagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 120 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaataagcc agtcgtgggt gtgctcatgg ggttcggtat tatcacggga 60 

 acactgcgca taacaaaccc tgttagggca tctgtgctgc gctatgacga cttccacatc 120 

 gacgaggata aactagatac caacagcgtg tatgaaccat attaccatag cgaccatgct 180 
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 gagtcaagtt gggtgaatag gggtgagtct tcccgcaagg cttatgatca taatagtcca 240 

 tacatctggc cccggaatga ctatgatggc tttcttgaga atgctcacga gcatcacggt 300 

 gtttacaatc aaggccgcgg gattgacagt ggcgagcgtc tgatgcagcc aactcagatg 360 

 tccgctcagg aggatctggg cgacgacact gggattcatg ttatcccgac attaaacggt 420 

 gatgaccggc ataagatcgt gaacgtggat cagaggcagt acggcgatgt gtttaagggc 480 

 gaccttaatc ctaagcctca gggacagagg ctgattgagg tgtctgtgga ggaaaaccat 540 

 cctttcactc tgcgtgctcc cattcagaga atatatggtg ttcggtatac tgaaacttgg 600 

 tcttttctgc ctagtctgac atgcactgga gacgccgctc cggccattca gcacatatgc 660 

 ctgaagcata ccacctgctt ccaggatgtg gtggttgatg tcgactgtgc agagaatacc 720 

 aaggaggatc aactcgccga gatctcctac aggtttcagg gcaagaagga ggcagaccag 780 

 ccgtggattg tcgtcaacac aagtaccttg tttgacgagc tggagctcga tcctcctgag 840 

 attgagcccg gcgtgttgaa agtgcttcgt acagagaagc agtatctcgg agtgtatatc 900 

 tggaacatga ggggttccga tggtacttct acgtacgcca catttctggt gacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaactcgaaa tcccacacct gctgtgactc cacagcctag gggggctgag 1020 

 tttcatatgt ggaattacca ttctcatgtg tttagtgtgg gagatacctt ttccctcgct 1080 

 atgcacctcc agtacaagat tcacgaggcc cccttcgatc ttctactgga gtggctctac 1140 

 gtgcccattg atccaacttg tcagcccatg agactgtaca gtacgtgcct gtatcatccg 1200 

 aacgcccctc aatgtttatc acatatgaat tctggatgca ctttcacttc tccccatctc 1260 

 gcccagcggg ttgcatccac ggtgtatcag aactgcgagc atgcagataa ttacaccgcc 1320 

 tattgcctgg ggatctcgca catggaaccc agtttcggcc tgatcctcca tgatggcgga 1380 

 actacactca agttcgtgga cactcctgag agcctgtcgg gcctatacgt gtttgttgtc 1440 

 tactttaacg ggcatgtaga ggccgtggcc tatactgtcg tgagcaccgt agatcatttt 1500 

 gtgaatgcga tcgaggaaag aggctttccc ccgaccgcag gccagccccc tgccacaacc 1560 

 aagcctaagg agattactcc tgtgaacccc ggtacatcac cactgattcg gtatgctgcc 1620 

 tggaccggag gtctggccgc cgtggtgctg ttatgtttag tgatcttttt gatttgcacc 1680 

 gcaaagcgga tgcgagtgaa agcgtatcgg gtggataagt cgccctacaa ccagtctatg 1740 

 tactatgccg gactccctgt ggatgatttt gaggattcag aatccaccga cacagaggag 1800 

 gagtttggga acgcgatcgg agggtcccac gggggctcct cctataccgt gtacatagat 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 121 

 Longitud: 1869 
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 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcacag tgaacaagcc agtggtaggc gtgctgatgg gcttcggcat catcactgga 60 

 accttgcgga tcacaaaccc cgtgagggcc agcgtcctgc gttacgatga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac taacagtgta tacgagccat attaccactc cgatcatgca 180 

 gagagttcct gggtgaatcg cggggagagc agccggaagg cttatgacca caactctccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctatgatggc ttcctggaga acgcccacga gcaccacggg 300 

 gtgtataacc aggggcgtgg catagattcc ggggagaggc tgatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aagatctcgg ggatgatact ggaatccacg tgattccaac cctgaacggg 420 

 gacgaccggc acaagatcgt caacgtggat cagcgccaat atggcgacgt ttttaagggg 480 

 gacctgaacc ccaagcctca gggccagaga ctcattgagg tgtcagtgga ggaaaaccac 540 

 cccttcaccc tccgcgcacc tatccagcgt atttatgggg tgcgttacac cgagacttgg 600 

 agctttctgc caagtctcac ctgcacaggc gacgccgccc cagctataca gcatatttgt 660 

 ctgaagcata caacatgctt ccaagacgtg gtggtggacg tcgactgtgc agaaaacacc 720 

 aaggaggatc agcttgctga aatctcttac cgatttcagg gtaagaagga ggctgatcag 780 

 ccttggattg tggtgaacac gagcacccta tttgatgagc tggagctgga ccctcccgag 840 

 atcgagcccg gggtgctgaa agttctccgc acggagaagc agtacctcgg ggtctatatc 900 

 tggaatatga gaggctctga cgggacctct acatacgcta cgtttctcgt cacctggaaa 960 

 ggtgacgaga agactcggaa ccccacccca gctgtgactc cacagcccag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcacacgtg ttctctgtgg gggacacatt cagccttgcc 1080 

 atgcatctgc agtataaaat tcacgaggcc ccctttgacc tgctgctgga gtggctgtat 1140 

 gtgcccatag acccgacctg tcagcccatg agactgtact caacatgcct ctaccatcca 1200 

 aacgcaccac agtgcctgag ccacatgaat tcgggctgca cttttaccag ccctcacctg 1260 

 gctcagaggg tggcctcaac agtgtaccag aactgcgagc acgcagataa ttacactgcg 1320 

 tattgtttgg gtatcagtca tatggagccc agtttcgggc tcattctgca tgacggaggc 1380 

 actaccctca agttcgtgga tactcccgag agcttgagcg gcctctacgt gttcgttgtt 1440 

 tacttcaacg gacacgtgga ggccgtggcg tacaccgtag tgtccacagt ggatcacttc 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg gggcttcccg cccaccgccg gccagcctcc ggcaaccacg 1560 



153 

 aagccgaagg agataactcc cgttaatccc gggacgtccc ctttgataag gtatgcagcg 1620 

 tggaccggag gtctggccgc ggtggtgctc ctctgtctgg tgattttctt gatttgcacc 1680 

 gccaagcgga tgcgagtcaa ggcatacagg gtggacaagt caccctacaa tcagagtatg 1740 

 tactacgccg ggctccctgt ggatgacttt gaggactccg aatcaaccga cactgaggag 1800 

 gagttcggca acgccatcgg agggagccac ggcggctcgt catacactgt gtacatcgac 1860 

 aaaactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 122 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggtaccg tgaataagcc cgtggtaggc gtgctcatgg gctttggtat aattaccggc 60 

 acactgcgga ttacaaatcc tgtgcgtgcc agcgtcctga gatacgatga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggatac aaacagcgtc tatgagccat attaccacag cgatcatgcc 180 

 gaatcctcct gggtgaatag gggggagtca agccgcaagg cgtacgacca taactccccc 240 

 tacatctggc cccggaatga ctatgacggg ttcctggaga acgcccatga gcaccatgga 300 

 gtgtacaacc agggacgcgg catagattct ggggagaggc tgatgcagcc tacacagatg 360 

 tccgcccagg aggatttggg agatgatacc gggattcacg tgatccccac tttaaacggg 420 

 gacgatcgcc acaagatcgt caacgtggat caaagacaat acggtgacgt cttcaagggg 480 

 gacttgaatc ccaagcctca gggccagcgg ctgatcgagg taagcgtgga ggagaaccat 540 

 cccttcacct tgcgggctcc catccagcgg atctacgggg tacgatacac cgagacttgg 600 

 agttttctgc caagtctcac atgcacaggc gacgccgccc ccgccatcca gcatatttgc 660 

 ttgaagcata caacatgttt ccaggatgtg gtggtggacg tcgactgtgc agaaaatacc 720 

 aaggaagatc agctggctga gatttcttac cgcttccagg gtaagaaaga ggccgatcag 780 

 ccttggatcg ttgtcaacac gagtaccctg tttgacgagc tggaacttga tccgccagag 840 

 atagagcccg gggtcttgaa ggttctccgc acggaaaaac agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga ggggttccga cgggacctcg acctatgcca ccttcctggt gacctggaag 960 

 ggggacgaga agacgcggaa ccccaccccg gctgtcaccc cgcagccccg gggagcggag 1020 
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 tttcacatgt ggaactacca ctcccacgtg ttttccgtgg gggatacctt ctctcttgct 1080 

 atgcatttgc agtacaagat acacgaggcc cccttcgatc tgctgctgga gtggctgtat 1140 

 gtgcccattg atcctacttg tcagccgatg cggctgtata gcacctgcct ttaccacccc 1200 

 aacgccccac agtgtctgag ccatatgaac tcgggctgta cttttactag cccgcacttg 1260 

 gctcagaggg tggccagtac agtgtaccaa aactgtgaac acgctgacaa ctacaccgcg 1320 

 tattgtctgg gcatcagcca catggagccc agttttgggc tcattcttca cgatgggggc 1380 

 accaccctca aatttgtgga tacccctgag agcttgagcg gcctgtatgt gttcgttgtg 1440 

 tacttcaacg gacacgtgga ggccgtggcg tacacagtgg tcagcacagt tgaccacttc 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg tgggttcccg cccaccgccg gccagcctcc tgcgaccacg 1560 

 aagccgaagg agatcacccc tgtgaaccca gggacgtctc cactgattcg ctatgctgcg 1620 

 tggacaggag gcctggccgc ggtggtgctc ctctgccttg tgattttttt gatttgcacc 1680 

 gcaaagcgga tgcgagtcaa agcttatagg gtggataagt ccccctacaa tcaatccatg 1740 

 tattacgccg ggctgcccgt cgatgacttt gaggattccg agtccacaga cactgaggag 1800 

 gagttcggca acgccatcgg cggcagccac ggtgggtcat cttatactgt ttacattgac 1860 

 aaaacaaga                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 123 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaataagcc agtggtagga gtgttgatgg gcttcggcat tatcactggc 60 

 accttgcgca tcacaaaccc tgtgcgagcc agcgtcctgc gttacgatga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggatac gaatagcgtg tatgagccat attaccactc cgatcatgca 180 

 gagtcctcct gggtgaacag gggggagtct agccggaagg cttacgacca caattccccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ttatgacggg ttcctggaga acgcccatga gcatcatgga 300 

 gtgtataacc agggacgcgg catcgattcc ggggagcggc tcatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctcgg ggatgatacc gggatccacg tgattccaac cctgaatggg 420 

 gacgatcggc acaagatcgt caacgtggat caacgccaat atggcgatgt tttcaaaggg 480 
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 gatcttaacc ctaagcccca gggccagcgg ctaatcgagg tgagtgtgga ggagaaccat 540 

 ccattcacct tgagagcccc gatccagcgt atctatgggg tgcgttatac tgagacttgg 600 

 tcattcctgc cgagtcttac ctgcaccggt gatgccgccc cagctataca acacatatgt 660 

 ctcaagcata ccacatgctt tcaggacgtg gtggttgatg ttgactgtgc agagaacacc 720 

 aaggaggatc agcttgcaga gatttcttac cgctttcagg gtaagaagga ggctgatcag 780 

 ccttggatcg tggtgaacac gagcaccctg tttgatgagc tggagctgga ccctccggag 840 

 attgaacccg gggtgttgaa ggtgctgcgc accgagaaac aatacctcgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatga gggggtccga cgggacctcc acatatgcca cttttctcgt cacctggaaa 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccctaccccc gctgtgaccc cacagccgcg gggtgcggag 1020 

 tttcacatgt ggaactatca tagccacgtg ttctcggtgg gcgatacctt cagcctggca 1080 

 atgcacctgc agtacaagat acacgaggcc ccctttgatc tcctgttgga gtggctgtat 1140 

 gtgcccatcg accccacatg ccagcctatg cggttgtact ccacctgcct gtaccatcct 1200 

 aacgcaccac agtgcttgag ccatatgaat tcgggctgca ctttcaccag ccctcatctg 1260 

 gcccagaggg tggcctcaac agtgtaccaa aactgtgaac acgctgacaa ttacactgcg 1320 

 tattgcctgg gtattagcca tatggagcct agttttgggc tcattctgca tgacggtggc 1380 

 acaaccctca agttcgtgga cacccccgag agcttgagcg gcctctacgt gttcgttgtg 1440 

 tacttcaatg gacacgtgga ggccgtggcg tataccgtag tgtcaactgt agaccacttc 1500 

 gttaacgcca tagaggagcg cggcttcccg cccaccgccg gccagcctcc tgccaccaca 1560 

 aagccgaagg agatcacccc agttaatcct gggacgtctc ccctcattcg gtacgccgcg 1620 

 tggacaggag gcttggccgc ggtggtgctc ctctgtctgg ttatattttt gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcatacagg gtggacaagt caccctacaa ccagtccatg 1740 

 tactacgccg ggctccctgt tgatgacttt gaggactccg aatctaccga cactgaggag 1800 

 gagttcggga atgccatcgg cgggagccac ggcggcagta gttatactgt ctacatcgat 1860 

 aagacacgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 124 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 
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 Residuos: 

 atggggacgg tgaataagcc ggtggtaggc gtgctcatgg gcttcggtat cattaccggg 60 

 accctgcgca tcactaatcc tgtgcgggcc agcgtgctgc gttacgatga cttccacatc 120 

 gacgaggata agctggacac aaatagcgtc tatgagccgt actaccacag tgatcatgcc 180 

 gaatcctcct gggtgaatag gggagagtca tctcgtaagg cgtacgacca taactctccc 240 

 tacatctggc cccggaatga ctatgacggg ttcctggaga acgcccatga gcaccatgga 300 

 gtgtataacc aggggcgcgg catagattcc ggggagaggc tgatgcagcc tacacaaatg 360 

 tcagcccagg aggatttggg agatgacact gggattcacg tgatccctac cctcaatggc 420 

 gacgatcggc ataagatcgt caacgtcgac cagcgccaat atggcgacgt ttttaagggg 480 

 gacttgaacc ccaagcctca ggggcagcgc ctgattgagg tgagcgtgga ggagaaccat 540 

 cctttcacgc tgcgggcccc catccagcgg atctacgggg tacggtacac tgagacttgg 600 

 agttttctgc caagtctcac ctgcacaggc gacgccgcac ctgccattca gcacatatgc 660 

 ctgaagcaca ccacgtgctt tcaggatgtg gtggtggacg tcgattgtgc agagaatacc 720 

 aaggaggatc agctcgccga gatttcttac cgcttccagg gtaagaaaga ggctgatcaa 780 

 ccttggatcg tggtcaacac gagtaccctg tttgacgagt tggagcttga tccacccgag 840 

 atcgagccgg gggtgttgaa ggtgctccgc acggagaagc agtacttggg cgtgtacatc 900 

 tggaacatga gggggtccga cgggacctct acttatgcaa cttttctcgt cacctggaag 960 

 ggtgacgaga aaacgcggaa tcccacgccc gcggtgaccc cccaaccccg gggggcggag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca ctcacatgtg ttctcggtgg gggatacctt ttctctggcc 1080 

 atgcacctcc agtacaagat ccacgaggca ccctttgatc tgctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtccccattg accccacttg tcagcctatg aggctgtaca gtacatgtct gtatcacccc 1200 

 aacgcccccc agtgcctgag ccacatgaac tcgggctgta catttacaag cccgcacctg 1260 

 gcccagaggg tggcctcgac agtgtaccaa aactgcgagc acgcagacaa ctacactgcg 1320 

 tactgccttg ggatctccca catggagccc agtttcgggc tcattcttca cgatggagga 1380 

 accaccctca aattcgtgga cacccctgag agcttgtccg gtctctacgt gttcgttgtg 1440 

 tacttcaacg gacacgtgga ggccgtggcg tacacagtgg tctctacagt ggaccatttt 1500 

 gtgaacgcca tagaggagcg tggttttcca cccaccgccg gccagcctcc tgccaccacg 1560 

 aagccgaagg agatcacccc tgtgaatcca ggcacatctc ctctgatccg ctacgctgcg 1620 

 tggacaggag gcttggccgc ggtggtgctc ctctgcctag tgatctttct tatctgtacc 1680 

 gcaaagcgga tgcgggtgaa agcttacagg gtagacaagt ccccctacaa tcagtccatg 1740 

 tattacgccg ggctgccagt cgatgacttc gaggattctg aaagcacaga caccgaggag 1800 

 gagttcggca atgcgattgg gggtagccac gggggttcca gttatactgt ctacatagac 1860 
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 aagaccaga                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 125 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc cgtggtcggc gtgctcatgg gcttcggtat cattaccggc 60 

 acgctgagga tcactaaccc tgtgcgtgcc agcgtcctgc gatatgatga ctttcatatc 120 

 gacgaggaca agctggatac aaacagcgtc tatgagccat attaccattc cgatcatgcc 180 

 gaatcttcct gggtgaatcg gggggagtca agccgcaagg catacgacca caactccccc 240 

 tacatttggc cccggaatga ctacgacggg ttcctggaga atgcccatga acatcatggg 300 

 gtgtacaacc aggggcgcgg catcgattcc ggggagaggc tgatgcagcc tacacaaatg 360 

 tccgcccagg aggatttggg cgatgatacc gggatccacg tgatccccac cctgaatggg 420 

 gacgatcgac acaagatcgt caacgtggat cagcgccaat acggcgacgt attcaagggg 480 

 gatttgaatc ccaaaccgca gggtcagcgg ctgatcgagg ttagcgttga ggagaaccat 540 

 ccttttaccc tgcgggcgcc catccagcgg atttacgggg tgcgatatac tgagacttgg 600 

 agtttcctcc caagtctcac ctgcacaggc gacgccgccc cagccatcca gcatatctgc 660 

 ctgaagcata caacttgctt ccaggatgtg gtggtggacg tcgactgtgc agaaaacacc 720 

 aaggaggatc agctcgctga gatctcttac cgcttccaag gtaagaagga ggctgatcag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac cagcaccctg tttgatgagc tggagctcga tcctcccgag 840 

 atcgagcccg gggtgttgaa ggtgctccgc accgagaaac agtatctggg cgtctatata 900 

 tggaatatga gggggtccga cgggacgtct acctacgcaa catttctcgt cacctggaag 960 

 ggagatgaga aaacgcgtaa tccgactccc gctgtgaccc cacagcccag aggggctgag 1020 

 tttcacatgt ggaactacca ttcacatgtt ttctcggtgg gggacacctt ctctctggca 1080 

 atgcacctcc agtacaagat ccacgaggcc ccctttgatc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgccgatcg acccgacatg tcagccgatg aggctgtact ctacatgtct ttaccatcca 1200 

 aatgctcccc agtgtctgag ccacatgaac tcgggctgta ctttcacaag cccgcatctg 1260 

 gctcagaggg tggcgagcac agtctaccaa aactgcgaac acgcagataa ttacacagcg 1320 
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 tactgcctcg gcatcagcca tatggagccc agtttcgggc tcattctcca cgatggaggg 1380 

 accaccctca agttcgtgga cactccagag agtctctcag gtctctacgt gttcgttgtg 1440 

 tactttaatg gacacgtgga ggccgtggcg tatacagtgg tctctacggt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttccca cctacagccg gccagcctcc ggccaccacg 1560 

 aagccgaagg agattacccc tgtgaatcca gggacgtctc cactgatccg ctacgcggct 1620 

 tggaccggag gcttggccgc tgttgtgctc ctctgccttg tgatcttttt gatttgcacc 1680 

 gcgaagcgga tgcgggtcaa agcttacagg gtggacaagt ccccctacaa ccagtcgatg 1740 

 tactacgccg ggctgccagt cgatgacttt gaggactccg agtccacaga cactgaggag 1800 

 gagttcggca acgcgatcgg cggtagccac ggcgggtcta gctatacagt gtacatcgac 1860 

 aagaccaga                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 126 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tcaacaaacc agtggtagga gtgctgatgg gattcggcat tatcactggg 60 

 accctgcgca tcacaaaccc ggtgcgcgcc tctgttctga ggtacgatga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctcgacac taattctgtg tatgagccat actatcactc tgatcatgca 180 

 gaatcctcct gggtgaatag gggggagtct agccggaagg catatgacca caattccccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgacggg ttcctggaga acgcccatga gcatcatggc 300 

 gtgtacaacc aggggcgcgg catcgattcc ggggaacggc tgatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctcgg ggacgatacc ggaatccacg ttatccccac actgaatggg 420 

 gacgatcgcc acaagatcgt taacgtggat cagcgccaat atggcgacgt atttaagggg 480 

 gatctgaacc ccaaacctca gggccagcgg ctaattgagg tgagtgtgga ggagaatcac 540 

 cccttcacct tgagggctcc catccagcgt atctatgggg tgcgttacac cgagacttgg 600 

 tcctttctgc caagtctcac ctgcacaggc gatgccgccc ccgccatcca gcatatttgt 660 

 ctgaagcata ccacatgctt ccaagacgtg gtggtggacg tcgactgtgc agaaaacacc 720 

 aaggaggatc agcttgccga gatttcttac cgcttccagg gtaagaagga agcagatcaa 780 
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 ccttggatcg tggtaaacac gagcaccctt tttgatgagc tggagctgga tcctcccgaa 840 

 atcgaacctg gggtgctgaa ggtgctccgc actgagaagc aatacctggg ggtgtacatc 900 

 tggaatatga gaggttccga tgggacctct acatacgcca cttttctcgt cacctggaaa 960 

 ggtgacgaga agacgaggaa ccccacccct gctgttactc cacagccaag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca cagtcatgtt ttctcggtgg gggacacctt cagcctggcg 1080 

 atgcacctgc aatacaaaat ccatgaggcc ccctttgatc tcctgctgga gtggctttat 1140 

 gtacccatag acccgacatg ccagcccatg agattgtaca gcacttgtct gtatcatcca 1200 

 aacgcacctc agtgcctgag ccacatgaat tcgggctgca cctttaccag cccgcatctg 1260 

 gctcagaggg ttgcctcaac ggtgtatcag aactgtgagc acgcagataa ttacaccgcg 1320 

 tattgcttgg gcatcagcca catggagccg tcattcgggc tcattctgca tgacgggggg 1380 

 actaccctca agtttgtgga caccccagaa agcttgagcg gcctctacgt gttcgttgtt 1440 

 tacttcaacg gacatgtgga ggctgtggcg tacaccgtag tgtccacggt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg cgggttcccg cccaccgccg gccagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagccgaaag aaatcacccc agtgaatcct gggacgagcc cactgattcg gtacgctgcg 1620 

 tggacaggag gcctggctgc ggtggtgctc ctctgtctgg taatattttt gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa agcatatagg gtggacaaga gtccctacaa ccagtcgatg 1740 

 tattacgccg ggctccctgt cgatgacttt gaagactccg agtctaccga cacggaggag 1800 

 gagttcggca acgccatcgg cggaagtcat ggtggcagtt cttacactgt atacatcgac 1860 

 aagacacgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 127 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggtacgg ttaataagcc ggtggtcggg gtgctgatgg ggttcgggat catcaccggg 60 

 acgctgcgca ttacaaatcc agtgcgcgcg tccgtcctgc gttacgatga ctttcacatc 120 

 gacgaggaca agctggatac aaacagcgtg tacgagccat attaccactc tgatcacgcc 180 

 gagtcctcct gggtgaatag gggggaatcg agtcgcaaag cgtacgacca caattctccc 240 
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 tatatctggc cccggaacga ctatgacggg ttcctggaga acgcccatga gcatcatgga 300 

 gtgtataacc aggggcgcgg catagattcg ggggagaggc tgatgcagcc gacccagatg 360 

 tctgcccagg aggacctggg cgacgacact ggcatccacg tgatcccgac cctcaacggg 420 

 gacgatcgtc acaagatcgt caacgtggac cagcggcagt acggtgacgt gttcaagggg 480 

 gacctcaacc cgaagcccca ggggcagcgg cttattgagg tgtcagtgga ggaaaatcat 540 

 ccattcaccc tccgagcccc aattcagcgg atctatgggg ttcggtacac ggagacgtgg 600 

 agttttctgc caagtctgac ctgcacgggc gatgccgccc ctgcaatcca gcatatttgc 660 

 ttgaaacaca ctacatgctt tcaggatgtg gtggttgatg tcgactgtgc agagaacact 720 

 aaggaggatc agcttgccga gatttcttac cgcttccagg gcaagaagga ggctgatcag 780 

 ccttggatcg tggtgaacac gtccaccctg tttgatgagc tcgagcttga tcctcccgag 840 

 atcgagcccg gggtgctgaa ggtgctccgc accgagaagc agtacctggg ggtgtacatc 900 

 tggaacatgc gggggtcgga cgggacttct acgtacgcga ccttccttgt gacctggaag 960 

 ggcgacgaga agacccgtaa tccgaccccc gcagtgacac cccagcctcg gggggcggaa 1020 

 tttcatatgt ggaactatca ctcccacgtg ttctcggtgg gggacacctt cagtcttgca 1080 

 atgcacctcc agtataagat ccacgaggct ccctttgatc tcttgctgga gtggctgtat 1140 

 gtgcctattg accccacatg ccagccaatg agactgtatt ctacgtgtct ctatcatccc 1200 

 aacgctcctc aatgcctgtc ccatatgaac agtgggtgta cctttacatc cccccacctg 1260 

 gcccagcgtg ttgctagcac ggtgtaccag aattgtgaac acgccgataa ctatacggcg 1320 

 tattgcctgg gcattagcca catggagccc tccttcggcc tgattctgca cgacggaggc 1380 

 acgacgctca agttcgtgga tacccctgag agcttgagcg gcctctacgt gttcgtggtg 1440 

 tattttaacg gacacgtgga ggccgtggcg tacacagtgg tcagcacggt cgaccacttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg tgggtttcca cccaccgcag gccagccccc tgccaccacg 1560 

 aagccaaagg agattacccc agtaaaccct gggactagtc ccttgatccg ctacgctgcg 1620 

 tggacaggcg ggctggccgc ggtggtgctg ctgtgtctgg tcatttttct tatctgcacg 1680 

 gctaagcgca tgcgggtgaa ggcttaccgg gttgacaagt ccccctataa tcagagcatg 1740 

 tactacgccg gtctgccggt cgatgacttt gaagatagtg agtccactga cactgaggag 1800 

 gagttcggca atgccatcgg cgggtcacac ggcggctcct cgtatactgt ctatatcgac 1860 

 aagacccgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 128 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 
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 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggaccg tgaataagcc ggtggtaggg gtgctcatgg ggttcggtat cattaccggt 60 

 actctgcgca ttactaaccc tgtgcgtgct agtgtcctcc ggtacgatga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac taacagcgta tatgagccct actaccactc cgatcacgcc 180 

 gagtcctcct gggtgaatag gggggagtca tcccgcaagg cctatgacca taactctccc 240 

 tatatctggc cccggaatga ctatgacgga ttcctggaga acgcccatga gcatcatggg 300 

 gtgtataacc aggggcgcgg aatagactcc ggggagaggc tgatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggatcttgg cgatgatacc ggcattcacg tcatccccac cctcaatggc 420 

 gacgatcgtc acaagatcgt caatgtggac cagcgccaat atggcgatgt tttcaagggg 480 

 gacctcaatc ccaagcccca aggacagcgg ctgattgagg tcagcgtgga ggaaaaccat 540 

 cccttcaccc ttcgggctcc catccagcgg atctacggtg tacgatatac tgagacttgg 600 

 tcattcctgc caagtctcac atgcacaggc gacgccgccc cagccatcca gcacatatgc 660 

 ctgaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gtggtggacg tggactgtgc agaaaacacc 720 

 aaggaggatc agctcgccga gatttcttac cgctttcaag gtaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac gagtacactg tttgacgagc tggagctgga cccccccgaa 840 

 atcgagccag gggtgctgaa ggtactccgc accgagaaac agtacctggg agtctacatt 900 

 tggaacatga gggggagcga cgggacgtcg acttacgcaa catttctcgt gacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacgcggaa tccgactccc gcggtcaccc ctcagcctcg tggcgcagag 1020 

 ttccatatgt ggaactacca ctcgcatgtg ttctcggtgg gggatacctt cagtctcgct 1080 

 atgcacctcc agtacaagat ccacgaggca cccttcgatc tgctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtgccgatag acccgacatg tcagcctatg aggctgtatt ctacatgcct ctaccaccca 1200 

 aatgccccac agtgtctgag ccacatgaac tcgggctgta cttttaccag cccgcatctg 1260 

 gctcagaggg tggctagcac agtttaccag aactgtgagc acgcagataa ttacactgcg 1320 

 tactgccttg gcatcagcca tatggagccc agtttcgggc tcatactcca cgatggaggg 1380 

 accaccctca agttcgtgga tacacctgag agcttgtccg gcctctacgt gttcgttgta 1440 

 tacttcaacg gacacgtgga ggccgtggcg tacacagtgg tctctacagt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca ttgaagaaag ggggttcccc cccaccgccg gccagcctcc tgccaccacg 1560 

 aagcctaagg agatcacccc tgtgaaccca gggacgtctc cacttatccg ctacgctgcg 1620 
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 tggacaggag gtctggcggc ggtggtattg ctctgcctcg tgatcttttt gatttgcacc 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttataga gtggacaagt ctccctacaa tcaatccatg 1740 

 tactacgctg ggctgccagt ggatgacttt gaggactccg aatccacaga tacggaggag 1800 

 gagttcggca atgcgatcgg cggcagccac ggaggttcct cctatactgt ctacattgac 1860 

 aagacccgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 129 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggaccg tgaataagcc cgtggtaggc gtgctcatgg gcttcggtat catcacaggt 60 

 actctgcgca ttacaaaccc tgtacgcgca agtgtcctac gctacgatga ttttcacatc 120 

 gatgaggaca agttggacac caactcagtc tatgagccgt attaccactc cgatcacgcc 180 

 gagtcttcct gggtgaacag gggggagtct agtaggaagg cctacgatca caactccccc 240 

 tacatctggc cccggaatga ctacgacggg ttcctggaga acgcacatga gcatcatggc 300 

 gtgtataacc aggggcgcgg tattgattcc ggggagaggc tgatgcagcc cacgcagatg 360 

 tctgcccagg aggacctcgg cgatgatacg ggcattcatg ttatccccac cctaaatggc 420 

 gatgaccgcc acaagatcgt gaacgtggat cagcgccaat atggggacgt ttttaagggg 480 

 gacttgaacc ccaagcctca gggccagcgg ctgatcgagg tcagtgtgga ggaaaaccac 540 

 cccttcaccc tgagggcgcc catccagcga atttacgggg tacgatatac tgagacttgg 600 

 agctttctac cctcgctcac ctgcacaggc gacgccgccc ccgccattca gcatatatgc 660 

 ctgaagcata caacatgctt ccaggatgtg gtggtggacg tcgactgtgc agaaaacacc 720 

 aaggaggatc agctcgccga aatttcttac cgtttccagg gtaagaagga ggctgatcaa 780 

 ccttggatcg tggtaaacac gagtaccctg tttgacgagc tggagctcga tcctccagag 840 

 atcgagcctg gggtgttgaa ggttctccgc accgagaagc agtacctggg agtgtatatt 900 

 tggaacatga gggggtcgga cgggacctct acttatgcca ccttcctcgt cacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa cccgacccca gctgtaaccc cacagccccg gggagcagag 1020 

 ttccatatgt ggaactacca ctcccatgtc ttctcggtgg gggatacctt ctctctagct 1080 
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 atgcatctcc agtacaagat ccatgaggct cccttcgatc ttctgctgga gtggctgtat 1140 

 gtgcccatcg acccgacatg tcagccaatg agactgtact ctacatgtct ctaccatcca 1200 

 aacgccccac aatgtctgag ccacatgaat tcgggctgta cttttaccag ccctcacctg 1260 

 gctcagaggg tggcctcaac agtgtatcag aactgcgagc acgcagataa ttacactgcc 1320 

 tactgcctcg gcatcagcca tatggagccc tcatttgggc tcatccttca cgatggagga 1380 

 accacgctga agttcgtgga cacacctgag agcttgagcg gcctctacgt gttcgttgtt 1440 

 tacttcaacg gacacgtaga ggccgtggcg tacactgtgg tttccacggt ggaccacttc 1500 

 gtcaacgcca tcgaggagag aggatttcct cccaccgccg gccagcctcc tgccacaacg 1560 

 aaaccgaagg agatcacacc tgtcaatcca ggcacgtctc ctttgatccg atacgctgcg 1620 

 tggacaggag gcttggccgc ggtggtactg ctctgccttg tgatctttct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttacagg gtagacaagt ccccctataa tcagtccatg 1740 

 tattacgccg ggctgccagt ggatgacttt gaggactccg aatccactga cacagaggag 1800 

 gagttcggca acgctatcgg cggcagccac ggcggatcat cttatactgt ctacatagac 1860 

 aagaccaga                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 130 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggaccg tgaataagcc tgtggtgggc gtgctcatgg gctttggtat aatcaccggg 60 

 acactgagga ttaccaaccc tgtgcgagcc agcgtcctga ggtacgatga ctttcacatc 120 

 gacgaggaca agctggatac taacagcgtc tatgagccgt actaccactc cgaccacgcc 180 

 gaatcctcct gggtgaacag gggggagtca agccgcaagg catatgacca taactccccc 240 

 tacatctggc cccggaatga ttacgacggc ttcctggaga acgcccatga gcatcatggg 300 

 gtctataacc agggccgcgg catcgattcc ggggagaggc tgatgcagcc tacacagatg 360 

 tccgcccagg aggatttggg cgatgacacc ggaattcacg taatccccac tctcaatggt 420 

 gatgatcgcc acaagatcgt caacgtggac cagcgccaat atggcgacgt gtttaagggg 480 

 gacttgaacc ccaagcctca ggggcagcgg ctgattgagg tgagcgtgga ggagaaccat 540 
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 cccttcacgc ttcgggcacc gatccagcgc atttatgggg tacgatacac tgagacctgg 600 

 tcttttctgc caagtctcac ctgcacagga gacgccgccc cagccattca gcatatatgc 660 

 ctgaagcaca caacctgctt ccaggatgtg gtggtggacg tcgactgtgc agagaacacc 720 

 aaggaggatc agcttgccga gatttcttac cgcttccagg gtaagaagga ggctgatcag 780 

 ccgtggatcg tcgtgaacac gagtaccctg tttgatgagc tggagcttga tcctcctgag 840 

 atcgagcccg gcgtgttgaa ggtactccgc accgagaagc agtacttggg agtgtacatt 900 

 tggaacatga ggggttccga tgggacctct acatatgcga cttttctcgt cacctggaaa 960 

 ggtgacgaga aaacgcggaa tcccaccccc gctgtcaccc cgcagccgcg cggggctgag 1020 

 tttcatatgt ggaactatca ttcccacgtc ttctcggtgg gagatacctt ctcacttgca 1080 

 atgcatctcc agtacaagat ccacgaggcc ccctttgatc tgctgctgga gtggttgtac 1140 

 gtgcccattg acccaacatg tcagccgatg agactgtact ctacatgtct ctaccaccct 1200 

 aacgcccctc agtgtctgag ccacatgaac tcgggctgta catttaccag cccgcatctg 1260 

 gctcagaggg tggccagcac agtgtatcag aactgcgaac acgcagacaa ttacactgcg 1320 

 tactgccttg gcatcagcca tatggagccc tcgtttgggc tcatccttca cgatggaggg 1380 

 actaccctca agttcgtgga cacccctgag agcttgtccg gtctctacgt gtttgttgtt 1440 

 tacttcaacg gacatgtgga ggccgtggcg tacacagtgg tatctactgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggtttccc cccaccgccg gccagccccc tgccaccacg 1560 

 aagcccaagg agattacccc tgtgaatcca gggacgtctc cactcatccg ctacgctgcg 1620 

 tggacagggg gccttgcggc ggtggtgctg ctttgccttg tgatcttttt gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa agcttatagg gtggacaagt ccccctataa tcagtccatg 1740 

 tattacgccg ggctgccagt cgatgatttt gaggattccg aatcgacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggca acgccatcgg cggcagccac ggtgggtcat cctacactgt ttacattgac 1860 

 aagacgaga                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 131 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 
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 atgggcaccg tgaacaagcc agtggtgggc gtcctgatgg gcttcgggat tatcactggc 60 

 acgttgcgca taacgaaccc tgtgcgcgct agcgtcctgc gttacgatga ctttcacatc 120 

 gacgaggata agctcgatac caacagtgtg tatgagccct attaccacag tgatcacgct 180 

 gaatcctcct gggtgaacag gggggagtcc agccggaagg cttatgacca caattccccc 240 

 tacatctggc cccggaatga ttatgatggg ttcctggaga atgcccatga acaccatgga 300 

 gtgtataacc aggggcgcgg gatcgattcc ggggaacggc tgatgcagcc aacccagatg 360 

 tccgcccagg aagatctcgg ggacgatacc ggaatccatg tgatccctac cctgaatggg 420 

 gacgatcgac acaagatcgt caacgtggat caacgccaat atggcgatgt atttaagggg 480 

 gatctcaacc ccaagccgca gggccagcgg ctcatcgagg tgagcgtgga ggagaatcac 540 

 cccttcacct tgagggctcc gatccagcgc atctatgggg tgcgttacac tgagacttgg 600 

 tccttcttgc caagtcttac ctgcacaggc gatgcagccc ctgctattca gcacatttgt 660 

 ctcaagcata ccacatgctt ccaagacgtc gtggtggatg tcgactgtgc agagaacacc 720 

 aaggaggatc agcttgccga gataagctac cgctttcagg gcaagaagga ggctgatcag 780 

 ccttggatcg tggtgaacac gagcaccctg ttcgatgagc tggaactgga cccccccgag 840 

 atcgagcccg gggtgctgaa ggtgctccgc actgagaagc agtacctcgg ggtgtacatc 900 

 tggaatatgc gggggtccga cgggacctcc acatacgcca cttttctcgt cacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccctacaccg gccgtgactc cacagccccg gggtgcagag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca tagccacgtg ttctcggtgg gggacacttt cagcctggca 1080 

 atgcatctgc aatacaagat ccacgaggcc ccctttgatc tgctgctgga gtggctgtat 1140 

 gtgccaatag acccaacatg tcagccaatg agactgtact ctacatgtct ctatcatcca 1200 

 aacgctcctc agtgcctgag ccacatgaac tcgggctgca catttactag cccgcatctg 1260 

 gcacaaaggg tggcctcaac agtgtaccag aactgcgagc acgcagataa ttacactgcg 1320 

 tattgcttgg gcattagcca catggagccc tctttcgggc tcatcctcca tgacgggggc 1380 

 acaacgctca agttcgtgga cacccccgag agcttgagcg gcctctacgt gttcgttgta 1440 

 tacttcaacg gacacgtaga ggccgtggcg tatacggtag tgtctacagt ggatcacttc 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg cggctttccg cccaccgccg gccagccccc tgctaccacg 1560 

 aagccgaaag aaataacacc ggtgaatccg gggacctccc cactcatccg gtacgccgcg 1620 

 tggacagggg gcttggccgc ggtggtgctg ctctgtctgg tgattttctt gatctgcacc 1680 

 gcaaagcgga tgcgggttaa ggcatatagg gtggacaaaa gtccctataa ccagtcaatg 1740 

 tactacgccg ggctccctgt tgacgacttc gaggactccg agtccaccga cacggaggag 1800 

 gagttcggaa acgccatcgg cgggtcacac gggggctcat catacactgt atatatcgac 1860 

 aaaacacgg                                1869 
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 Número de secuencias (ID): 132 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tgaataaacc agtggtcgga gtgctgatgg gcttcggcat cattactggt 60 

 accctgcgca taaccaaccc tgtgcgcgcc agcgtcctgc gttatgatga ctttcacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagtgtc tatgagccat attatcattc cgatcatgca 180 

 gaatcttcct gggtgaacag gggggagtct agccggaagg catacgacca caactccccc 240 

 tacatctggc ccaggaacga ctacgacggg ttcctggaga acgcccacga acaccacggg 300 

 gtgtataacc aggggcgtgg gatcgattct ggcgaacggc tgatgcagcc gacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctcgg ggatgatacc ggcatccacg tgattccaac cctgaatggg 420 

 gacgatcggc ataagatcgt caacgtggat caacgccagt atggcgacgt gtttaagggg 480 

 gatctgaacc ctaagccaca gggccagcgg ctcatcgagg tgtctgtgga ggagaaccac 540 

 ccattcacct tgagagctcc gatccagcgt atttatgggg tgcgttatac tgagacttgg 600 

 tctttcctgc caagtcttac ctgcacaggc gatgccgccc cagccattca gcatatatgt 660 

 ctgaagcata cgacctgctt ccaagacgtg gtggtggacg tcgactgtgc agagaatacc 720 

 aaggaggacc agcttgccga gatttcttac cggtttcagg gtaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggatcg tggtaaacac gagcaccctg ttcgatgagc tggagctgga ccctcccgag 840 

 atcgaacccg gggtgctgaa ggttctccgc accgagaaac aatacctggg ggtgtacatt 900 

 tggaatatga gaggctccga tgggacctct acatacgcca cctttctcgt cacctggaaa 960 

 ggtgacgaga agaccaggaa cccgactccg gctgtgactc cacagcccag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattatca ttcccatgtg ttctcggtgg gggatacctt cagcctggct 1080 

 atgcacctgc agtacaaaat ccacgaggcg ccctttgatc tcctgttgga atggctgtac 1140 

 gtgcctattg acccaacatg tcagcctatg agattgtaca gtacatgtct gtatcatccc 1200 

 aacgcgcctc agtgtctgag ccacatgaac tcgggctgca cttttaccag cccccatctg 1260 

 gctcagaggg ttgcgtcaac agtgtaccaa aactgcgaac acgcagacaa ctacactgcg 1320 

 tattgcctgg gcattagcca catggagcct agtttcgggc tcattctgca tgatgggggg 1380 
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 actacgctca agttcgtgga caccccagag agcttgagcg gcctctacgt gttcgttgtg 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga ggccgtggcg tacacggtag tgtcgacagt ggaccacttt 1500 

 gtgaacgcca tagaggagcg cgggtttccg cccaccgcgg gtcagcctcc tgcaaccacg 1560 

 aagccaaagg agatcacgcc agtgaatccg ggcacgagcc cactgattcg ctacgctgct 1620 

 tggacaggag gcttggccgc ggtggtgctc ctctgcctgg taatcttttt gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgcgggtgaa agcttaccgg gtagacaagt ccccctacaa ccagtcgatg 1740 

 tactacgccg ggctccccgt tgacgacttt gaggactcag agtctaccga cacagaggag 1800 

 gagttcggca acgccatcgg ggggtcccac ggtggcagca gttacacggt atacatcgac 1860 

 aaaacacgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 133 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggaccg tgaataagcc cgtggtgggt gtgctcatgg gctttggtat tattaccggt 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgtgcgtgcc tcagtcctgc gttacgatga ctttcacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac aaacagcgtc tatgagccct actaccacag tgatcacgcc 180 

 gaatcctcct gggtgaatcg gggggagtcc agccgcaagg cttatgacca caactccccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctatgacggc ttcctggaga acgcccatga gcaccatggc 300 

 gtgtataacc agggtcgcgg tattgattcc ggggagaggc tgatgcagcc tacacagatg 360 

 tccgcccagg aggatttggg tgatgacact ggcattcacg taatccccac tctgaatggg 420 

 gacgatcgcc ataagattgt caatgtggat cagcgccaat atggtgatgt gtttaagggg 480 

 gatttgaatc ctaagcctca ggggcagcgg ctgattgagg tgtcagtgga ggagaatcac 540 

 ccattcaccc tccgggcacc catccagcgc atttacgggg tgcgatacac tgagacttgg 600 

 agtttccttc caagtctcac ctgcacaggc gatgccgccc ccgccatcca gcatatatgc 660 

 ctgaagcaca ctacatgctt ccaggatgtg gtggtggacg ttgactgtgc agaaaacaca 720 

 aaggaggatc agctcgccga aatttcttac cgcttccagg gtaagaagga ggctgatcag 780 

 ccttggatcg tggtgaacac gagcaccctg tttgatgagc tggagcttga tcctcctgag 840 
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 atcgagcctg gggtgctgaa ggtgttgcgc accgagaagc agtacctagg ggtctacatt 900 

 tggaatatga gggggtccga cgggacctct acatatgcca cttttctggt cacctggaag 960 

 ggagacgaga agacccggaa tccaaccccc gctgtgacac cacagccacg gggggctgag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca ttcacacgtg ttctcggtgg gcgacacctt ctctcttgca 1080 

 atgcatctgc agtataagat ccacgaggcc cccttcgacc tcctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtgccaatag accctacatg tcagccgatg agactgtact ctacatgtct ctaccacccc 1200 

 aacgctccac agtgtctgag ccacatgaac tcgggctgta cttttactag cccgcatctg 1260 

 gcgcagaggg tggccagcac ggtgtaccag aactgcgagc acgcagataa ctataccgct 1320 

 tactgcttgg ggatcagcca tatggagccc tccttcgggc tgatcctcca cgatgggggc 1380 

 acaaccctca aattcgtcga cacccctgag agcttgagcg gtctgtatgt gttcgttgta 1440 

 tacttcaacg gacacgtgga ggccgttgcg tacacagtgg tcagcacagt ggatcacttc 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg tgggtttcca cccaccgctg gccagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagccgaagg agatcacccc cgtgaacccg gggacgtctc cactaattcg gtatgctgcg 1620 

 tggacaggag gcttggccgc ggtggtgctc ctctgccttg tgatattttt gatttgtact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa agcttacagg gtggacaagt ccccctacaa ccagagcatg 1740 

 tattacgccg ggctgccagt cgatgacttt gaggattccg aatccacaga cactgaggag 1800 

 gaattcggca acgcgatcgg tggtagtcac ggtgggtcat cttatactgt ctacattgac 1860 

 aagaccaga                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 134 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggaacag tcaataaacc cgtagtaggt gtgctgatgg gcttcggaat catcactggt 60 

 acattgagga tcactaatcc agtccgagct tccgttctgc ggtatgatga ttttcacatc 120 

 gatgaggaca agctggatac aaactcggtt tatgagccgt actatcacag cgatcacgct 180 

 gagtcatctt gggtgaacag gggagagtct tcccggaagg cttacgacca taactccccg 240 

 tacatctggc caagaaatga ctatgatggc tttctggaga acgctcacga acatcacggt 300 
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 gtgtataacc agggcagagg catcgattca ggcgagaggc tgatgcagcc aacgcagatg 360 

 tctgcgcagg aggacctggg agatgacact ggtatacatg tcatccccac ccttaacggg 420 

 gatgatcggc acaagatcgt taacgttgat cagcgccaat acggcgacgt gtttaaaggc 480 

 gatctgaacc cgaaacccca agggcagagg ctgatcgagg tgtccgtgga ggagaatcat 540 

 ccctttacct tgcgcgcacc catccagagg atctatggtg tcaggtacac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc catctctgac ctgcaccgga gacgctgccc cggccatcca gcacatctgc 660 

 ctgaagcata cgacatgctt ccaggacgtg gtcgtggatg tagattgcgc cgagaacacg 720 

 aaggaggacc aactcgctga aatttcttac agattccagg gaaagaaaga agcagatcag 780 

 ccatggatcg tggttaacac ctctactctt tttgacgagc ttgagctcga tcctcctgag 840 

 atcgagcccg gagttctcaa agtgctaagg acagagaaac agtacttggg tgtgtatatt 900 

 tggaacatgc gtggcagcga cggtacatct acctatgcca cttttctggt cacatggaag 960 

 ggggatgaaa agacccgaaa ccctaccccc gctgtgactc cacagcctcg cggcgcagag 1020 

 tttcatatgt ggaattacca ttcacacgta ttcagcgtag gagacacctt ctcactagcg 1080 

 atgcatctac agtataagat ccacgaggct ccattcgatc tactcctgga gtggttgtat 1140 

 gttcccatcg atcctacttg tcagccgatg agactgtatt ccacatgtct ttaccatcct 1200 

 aatgccccgc agtgtctgag ccatatgaac agtggctgta ctttcacaag tccccatctg 1260 

 gcgcagaggg tggctagcac agtatatcag aactgtgaac acgctgataa ctataccgcc 1320 

 tattgtcttg gtatatcaca catggaacct tccttcgggc tgatattgca cgacggaggc 1380 

 actacgttga aatttgttga cactcccgaa agtcttagtg gactctacgt gtttgtggtt 1440 

 tatttcaacg gacacgtcga ggctgtggca tatacagtgg tgtccacggt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcta tagaggagcg tggcttccct cctacggcgg ggcagccccc tgccaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcactcc cgtgaaccct ggaaccagcc ctttgattcg gtatgctgca 1620 

 tggaccgggg gcttagcagc tgtcgtgctg ttatgcctgg ttatattttt aatctgtacc 1680 

 gccaagcgga tgcgggtgaa agcgtatagg gtggacaaga gtccttataa tcaatcaatg 1740 

 tattacgccg ggctccccgt tgatgatttc gaggacagcg agagtaccga caccgaggag 1800 

 gagtttggta acgccattgg cggttcacac ggcgggtctt cttatacagt gtatatcgac 1860 

 aaaacccgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 135 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 
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  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggaacag tcaataaacc tgtggtgggc gtgctgatgg gcttcggcat cattaccggt 60 

 acactgcgca ttactaaccc agtccgagct agtgtgttga gatatgatga ttttcacata 120 

 gatgaggata agctggacac aaactcggtt tacgagcctt actatcacag cgaccatgct 180 

 gaatcatctt gggtgaacag gggagagtct tcacggaagg cttatgatca caactcccct 240 

 tatatttggc caagaaatga ttacgacggc tttctggaga atgcccacga acatcacggt 300 

 gtgtataacc agggccgagg catcgattca ggagagaggc tgatgcagcc aacccagatg 360 

 tctgcacagg aggatctggg agatgacact ggaatccatg tgatccctac cctcaacggt 420 

 gacgaccggc acaagatcgt taacgttgat cagcgtcaat acggggacgt cttcaaaggc 480 

 gaccttaacc cgaagccaca ggggcagagg ctgatcgaag tatccgtgga ggaaaaccat 540 

 ccatttacct tgcgggcacc gattcagaga atctatggag tgaggtacac ggaaacttgg 600 

 tcttttctgc ctagtctgac ctgcaccggg gacgctgctc ctgccataca gcacatctgt 660 

 ctcaaacata caacctgctt ccaggacgtc gttgtcgatg tagactgcgc cgaaaataca 720 

 aaggaggatc agctggctga gattagctac aggttccagg ggaaaaaaga ggctgaccaa 780 

 ccatggatcg tggttaacac ttctactctc tttgacgaac ttgagctcga tcctcctgag 840 

 atcgagcccg gagttctcaa ggtgctgcga acagagaagc agtacttggg ggtttatatc 900 

 tggaatatgc gtggcagcga cggtacatcc acctacgcaa ctttcctggt cacatggaag 960 

 ggggacgaaa aaacccggaa tcctaccccg gctgtgactc cacagcctag aggggcagag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca ttctcacgtg ttctctgtag gggatacctt ttcgctagct 1080 

 atgcatctcc aatataagat tcacgaggcc ccatttgatc ttctgctgga gtggttgtac 1140 

 gttccgatcg accccacgtg tcagccgatg agattgtatt ctacctgtct ttatcatccg 1200 

 aatgctcccc agtgtttatc tcacatgaac tccgggtgta cttttactag tccacatctg 1260 

 gcccagagag tggccagtac agtatatcag aactgcgagc atgctgacaa ttacacagct 1320 

 tactgccttg gtatctcaca catggagcct tcattcgggc tcattctgca cgatggaggc 1380 

 accacgctga agtttgttga cactcccgaa agcctttctg gcctttacgt gtttgtggtg 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga ggcagtggca tacacagtgg tcagcacggt tgatcatttt 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg tggttttcct cctacggcag ggcagcctcc tgcaactacc 1560 

 aagccaaagg agattacacc ggtcaaccca ggaaccagcc cattgatccg gtatgccgct 1620 

 tggaccgggg ggttggcagc tgtagttctg ctttgcctgg ttatattttt gatttgcacc 1680 
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 gcaaagcgaa tgcgggttaa agcctacagg gtggacaaaa gtccttataa ccagtcaatg 1740 

 tattatgcgg gcctcccggt ggatgatttc gaagatagcg agagcaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggta atgcaatagg gggttcccac ggcggaagct cttatacagt gtatattgac 1860 

 aaaaccagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 136 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggaacag tgaataaacc cgtcgtcgga gtgcttatgg gtttcgggat catcactggt 60 

 accttgagga ttaccaaccc tgtccgtgct tcggtcttaa gatatgatga tttccatatt 120 

 gacgaggata agctggatac gaactcggtt tacgagccat actaccacag cgatcacgct 180 

 gagtcatcct gggttaacag gggtgagtca tcccggaagg cttacgacca taactctcca 240 

 tacatatggc ccagaaatga ttatgacggc tttctggaaa atgcacacga acatcacggt 300 

 gtgtataacc agggcagggg gatcgatagc ggcgaacggc tgatgcagcc tacccagatg 360 

 agtgctcagg aggacctggg agatgacacc ggtatccatg tcatccctac cctcaacggg 420 

 gacgaccggc acaaaattgt gaacgttgac cagcgccaat acggagatgt attcaaaggc 480 

 gatctgaacc ccaagccaca agggcagagg ctgatcgagg tctcggtgga ggagaaccat 540 

 ccttttacac tgcgtgcccc aatccagcgg atatatggcg tgcgatacac ggagacatgg 600 

 tctttcctgc cttcactgac atgcacaggg gacgctgccc cggccattca gcacatttgt 660 

 ctgaagcata cgacctgctt ccaggacgtg gtcgtggacg tagattgcgc cgaaaacaca 720 

 aaggaggatc agctggctga aatcagctac aggtttcagg ggaagaagga agccgaccaa 780 

 ccatggatcg ttgttaacac ttctacactc tttgatgaac ttgagctcga ccctcctgag 840 

 atcgagcccg gagtgctcaa agtgctgaga acagagaagc agtatttggg cgtgtatata 900 

 tggaacatgc gtggcagcga tggaacatcc acctacgcca cctttctggt gacatggaaa 960 

 ggcgatgaaa agacgcggaa ccctactcca gctgtgactc cacagccacg tggcgctgag 1020 

 tttcacatgt ggaactacca ttctcatgtg ttcagcgtgg gggatacctt cagtctagcg 1080 

 atgcatctcc aatataagat tcacgaggcc ccatttgatc tcctcctgga gtggttgtat 1140 
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 gtgccaatcg atccaacttg tcagccgatg agactgtatt ccacgtgtct ttatcacccc 1200 

 aatgccccac agtgtttatc ccacatgaac tccggatgta ctttcactag tccacatctc 1260 

 gcccagagag tggccagcac agtataccag aattgtgagc atgctgacaa ctataccgcc 1320 

 tactgtcttg gtatatcaca catggagcct tcattcgggt taatattgca cgatggaggc 1380 

 actacgttga agtttgttga cactccggag agcctgtctg gcctctacgt ttttgttgtg 1440 

 tatttcaatg gacacgtcga ggccgtggca tacacagtcg tgtcgacggt cgatcatttt 1500 

 gtgaatgcta tcgaggagcg tggtttccct cctaccgctg ggcagcctcc tgcaacgacc 1560 

 aagccgaagg agatcacacc cgtgaacccc ggaaccagcc cattgatccg gtatgccgct 1620 

 tggaccgggg ggttggctgc cgtggtgctg ttgtgcctgg ttatttttct tatttgtacg 1680 

 gcgaaaagga tgcgggtgaa agcctacaga gtggacaaga gtccctataa ccagtcaatg 1740 

 tattacgcgg gcttaccagt agatgatttc gaggattcag agagcacgga tactgaagaa 1800 

 gaattcggta atgccatagg tggttcacac gggggatctt cttatacagt gtatattgac 1860 

 aaaacccga                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 137 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggacag tcaacaagcc cgtggtgggc gtacttatgg ggttcgggat tattactggt 60 

 acattgagga ttactaatcc agttcgagct tctgtcctcc gctacgatga tttccacatt 120 

 gacgaggaca agctggacac taactcggtc tatgagccat actatcacag cgatcacgct 180 

 gagtcatctt gggtgaacag gggagagtca tcaaggaagg cctatgatca caactccccg 240 

 tacatatggc cgagaaatga ctacgatggc tttctggaga atgctcacga acatcacggt 300 

 gtgtataacc agggccgggg cattgatagc ggagaacgcc tgatgcagcc aacccagatg 360 

 tctgcgcagg aggatctggg tgatgataca ggtatccatg ttatccctac ccttaatggg 420 

 gatgacaggc acaaaatcgt taacgttgat cagcgccaat acggtgacgt gtttaaaggc 480 

 gatctgaatc cgaagcccca gggacagagg ctgatcgagg tgtccgttga ggagaaccac 540 

 ccttttacct tgcgtgcacc gattcagcgg atctatggcg tgaggtacac ggagacttgg 600 
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 tcattcctgc ctagcctgac ctgcacaggg gacgccgccc ctgctatcca gcacatctgc 660 

 ttgaagcata cgacctgttt tcaggacgtg gtggtggatg tagactgcgc cgagaacacg 720 

 aaggaggatc agctggccga aataagctat aggttccagg gaaagaagga agctgaccag 780 

 ccatggatcg tggttaacac ttctactctc tttgatgagc ttgagctcga tccaccagag 840 

 atcgagccag gagtcctcaa ggtgctgcgc acagagaagc agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaacatgc gtggcagtga cggtacctcc acctacgcaa cctttctggt gacctggaag 960 

 ggagacgaga agacccgaaa tcctacgccg gcagtgaccc cacagccccg cggggcagaa 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttcagcgtgg gagacacttt cagcctagcc 1080 

 atgcacctcc aatacaagat ccacgaagcc cctttcgatc tactccttga gtggctgtat 1140 

 gttcctatcg atcctacttg tcagccgatg aggctgtaca gtacttgcct ataccatccc 1200 

 aatgctccgc agtgtttatc tcatatgaac tccggatgca cgttcaccag cccacatctc 1260 

 gcccagagag tggctagcac ggtataccaa aactgcgagc atgctgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtcttg gtatatcaca catggagcct tcattcgggc taatactgca tgacggagga 1380 

 accacgttga aatttgttga cacacccgag agcctgtctg gtttgtacgt gtttgtggtc 1440 

 tatttcaatg gacacgtaga ggccgtggca tacacagtgg taagcaccgt tgatcacttt 1500 

 gttaatgcaa tcgaggagcg tggtttccct cctacggctg ggcagcctcc tgccactaca 1560 

 aagccaaagg agatcacacc cgtgaatccc ggaaccagcc cattgattcg gtatgcagct 1620 

 tggaccgggg gcctggcagc tgtcgtgctg ctctgcttgg ttatttttct gatctgcact 1680 

 gccaagcgca tgcgggttaa agcctacagg gtggacaaaa gtccttataa tcagtcaatg 1740 

 tattatgcgg gcctgcctgt agatgatttc gaagacagcg agagcaccga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgccatagg tggctcacac ggcgggtcat catatacagt gtatatcgat 1860 

 aagacccgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 138 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggacag tgaacaaacc cgtagtgggc gtacttatgg ggttcgggat catcaccggt 60 
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 acattgagga taactaatcc ggtgcgggct tccgtcctgc gctatgatga ttttcacata 120 

 gacgaggaca agctcgatac aaactcggtt tatgagccat actatcacag cgatcatgct 180 

 gagtcaagct gggtgaatag gggagagtct agccggaagg cctacgacca caactccccg 240 

 tatatatggc ccagaaatga ctatgatggc tttctggaga atgctcacga acatcacggt 300 

 gtttataacc agggccgagg catcgattcc ggcgagaggc tgatgcagcc cacgcagatg 360 

 tctgcgcagg aagacctagg agatgacact ggtatccatg taatccctac cttgaacggg 420 

 gacgacagac acaaaattgt gaatgttgat cagcgccaat acggtgacgt gttcaagggc 480 

 gatctgaacc caaagcctca ggggcagagg ctgatcgagg tgagcgtcga ggaaaatcac 540 

 ccgtttacct tgcgggcacc tattcagcga atctatggag taaggtacac ggagacatgg 600 

 tcttttctgc cttctctgac ctgcacaggg gatgccgcgc cggccatcca gcacatctgc 660 

 ctcaagcata ccacatgctt ccaggacgtg gtcgtggatg tggattgtgc cgagaacacc 720 

 aaggaggacc agctggctga aataagttac aggttccagg gaaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccatggatag tggtgaatac ttctaccctc tttgacgaac ttgagctgga tccacctgag 840 

 atcgagcccg gagtgctcaa ggtgctgcgc acagagaagc agtacctggg ggtgtatatc 900 

 tggaacatgc gtggctctga cggtacttcg acttacgcta ctttcctggt gacatggaaa 960 

 ggggacgaaa agacaagaaa tcccaccccg gctgtgactc cacagcctcg gggtgcggag 1020 

 ttccatatgt ggaattacca ttcacatgtg tttagcgtgg gcgatacctt tagcctagcc 1080 

 atgcacctcc agtacaagat tcacgaggcc ccattcgatt tgctcctgga atggttgtat 1140 

 gttcctatcg accctacttg tcagccgatg agactgtata gtacatgtct ttaccatcct 1200 

 aatgctcctc agtgtttatc tcacatgaac tccggatgta catttactag tccacatctc 1260 

 gcccagagag tggctagcac agtataccag aactgcgagc atgctgacaa ctataccgcc 1320 

 tactgccttg gtatatcaca catggagcct agcttcgggc tcatcctgca tgacggcggc 1380 

 actacgttga aatttgtcga cactcccgaa agcctgtctg gcctctacgt ttttgttgtc 1440 

 tatttcaacg gccatgtcga ggcagtggca tacactgtgg tttcgactgt ggatcacttt 1500 

 gtgaatgcca ttgaggagcg tggtttccct cctaccgcgg ggcagccccc ggctactacc 1560 

 aagccaaagg agatcacacc cgtgaacccg ggaaccagcc ccttgatccg gtatgccgca 1620 

 tggaccggcg gcttggcagc ggtcgtgctg ctatgcctgg ttatattttt aatttgcacc 1680 

 gccaagcgaa tgcgggttaa ggcctacagg gtggacaaga gtccctataa ccagtcaatg 1740 

 tactatgctg gcctcccagt ggacgatttc gaggacagcg agagcaccga cacggaggag 1800 

 gagtttggca atgctatcgg aggatcacat ggcgggtcta gttatacagt ttatatcgac 1860 

 aaaacccgc                                1869 

 



175 

 Número de secuencias (ID): 139 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggaactg tgaacaaacc agtggtcggc gtgcttatgg ggttcggaat catcacaggc 60 

 actttgcgga ttactaaccc agttagagct tccgtcctga gatacgatga ctttcatata 120 

 gatgaggaca aactggacac aaattcggtt tacgagccct actatcacag cgatcacgct 180 

 gagtcatctt gggtgaatcg cggtgagtct tccaggaagg cttatgacca caactccccg 240 

 tacatctggc caagaaacga ttacgacggg tttctggaga acgctcacga acatcacggt 300 

 gtgtataacc agggccgagg catcgatagc ggagagaggc tgatgcagcc aacgcagatg 360 

 tctgcgcagg aggaccttgg ggatgacact ggtatccacg tcatcccaac cctgaacggg 420 

 gacgatcggc acaaaatcgt taacgttgat cagcgccaat atggtgacgt gttcaaggga 480 

 gacctgaatc cgaagccaca agggcagaga ctgatcgagg tttccgtcga ggaaaatcac 540 

 ccatttacct tgcgggctcc gattcagcga atctatgggg ttcgatatac ggagacatgg 600 

 tcatttctgc cctcacttac ttgcaccggg gacgccgctc ctgctataca gcacatttgt 660 

 ctgaagcaca ccacgtgctt ccaggacgtg gttgtggatg tagactgtgc cgagaataca 720 

 aaggaagatc agctggctga aataagctac aggtttcaag gaaagaagga ggccgatcaa 780 

 ccatggatcg tggtgaacac ttctactctg tttgacgagc ttgagctcga tccgcctgag 840 

 atcgagcccg gggttttgaa ggtgctgcgc acagagaagc agtacctggg agtttatatc 900 

 tggaacatgc gtggcagcga cgggacatct acctatgcta ctttcttggt gacatggaag 960 

 ggggacgaaa aaacccgaaa tcctacccct gcagtgactc ctcagcctcg gggggcagag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca ttctcatgtc tttagcgtag gagatacgtt cagcctagcc 1080 

 atgcatctcc agtataaaat tcacgaggcc ccattcgatc tgctcctgga atggctgtat 1140 

 gtgccaatcg atcctacttg tcagccgatg agactgtata gtacatgtct ttaccatccc 1200 

 aatgctccac agtgcttgag ccacatgaat tccggatgta ctttcactag ccctcacctc 1260 

 gctcagagag tggccagcac agtataccag aattgcgagc atgctgacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtcttg gtatatcaca catggagcca tctttcgggc tcatactgca tgacggaggc 1380 

 actacgttga aatttgttga cactcccgaa agcctgtctg gcctctacgt ttttgtggtt 1440 
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 tatttcaatg gacacgtcga agcagtggcc tacacggtgg tcagcaccgt tgaccacttt 1500 

 gtgaatgcga tcgaggagcg tggtttcccg cccacggcgg ggcagccccc tgccacaacc 1560 

 aagcccaagg agatcacacc tgtgaacccc ggaacctcac ccttgatccg ttatgccgcg 1620 

 tggaccggag gcttggctgc cgtggtgctg ctttgcctgg ttatattttt aatctgcacc 1680 

 gccaaacgga tgcgggttaa agcctacagg gtggacaaaa gtccctataa tcagtcaatg 1740 

 tactatgctg gcttgcctgt ggatgatttt gaagacagcg aaagcaccga caccgaggaa 1800 

 gaatttggta atgccattgg tggttctcac ggtgggagct catatacagt gtatatcgat 1860 

 aaaacccgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 140 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcacag tgaataaacc cgtggtgggc gtacttatgg ggttcggaat cataacaggt 60 

 acattgagga tcactaatcc agtccgcgct tctgtgttaa gatatgacga ttttcatatc 120 

 gacgaggaca agctggatac aaactcggtt tacgagccgt actaccacag cgatcacgct 180 

 gaatcttctt gggtcaatag gggagagtct tcccggaagg cttacgacca caattcccct 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggc tttctggaga acgcccacga gcatcacggt 300 

 gtgtataacc agggacgagg tatcgattcc ggcgaaagac tgatgcagcc tacccagatg 360 

 tctgctcagg aggacctggg agatgacact ggtatccatg tcatcccaac cctgaacggg 420 

 gacgatcggc acaaaatcgt taatgttgat cagcgtcagt acggcgacgt gttcaaaggc 480 

 gatctgaatc ccaaaccaca agggcagagg ctaatcgagg tgtcagtgga ggaaaatcat 540 

 ccttttacct tgagagcacc gattcagcgg atctatggag taaggtatac tgaaacatgg 600 

 tcttttctgc ctagcctgac ttgtaccggg gacgcagccc cggctataca gcatatctgt 660 

 cttaagcata cgacctgctt ccaggacgtg gtcgtggatg tagactgcgc cgagaataca 720 

 aaggaagatc agctggctga gatcagctat aggttccaag gaaagaagga ggcagaccaa 780 

 ccctggatcg tggttaacac ttctactctc tttgacgagc ttgagcttga cccaccggag 840 

 atcgagcccg gagtcctcaa agtgctccgc acagagaagc agtacttggg ggtgtatatc 900 
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 tggaatatgc gtggcagcga cggtacgtcc acctacgcta cttttctggt gacatggaag 960 

 ggggatgaaa aaacccgaaa ccctacccct gctgtgactc cacagcctag aggggcagag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca ttcccatgtg tttagcgtgg gcgatacctt cagcttggcg 1080 

 atgcatctgc agtacaaaat tcacgaggcc cccttcgatc tccttctgga gtggttgtat 1140 

 gtcccgatcg atcctacttg tcagccgatg agactgtaca gtacatgtct ttaccatcct 1200 

 aacgctcccc agtgtttatc tcatatgaac tcaggatgta ctttcacttc tccacatctc 1260 

 gcccagagag tggcgagcac agtataccag aactgcgagc atgctgacaa ctatacagca 1320 

 tactgccttg gtatatcaca catggagcct tcattcgggc ttatactgca tgacggaggc 1380 

 actacgttga agtttgttga tactccggag agcctgtctg gcctgtatgt ttttgttgtg 1440 

 tacttcaatg ggcacgtgga ggccgtggca tacacagtgg tcagcacggt cgatcacttt 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg cgggttccct cctacggcgg ggcagccgcc tgctaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcacacc cgtgaatccc ggaaccagcc ccttgatccg gtatgccgct 1620 

 tggaccggtg gattggcagc tgtcgtgttg ctttgcctgg ttattttctt aatctgcacc 1680 

 gctaagcgca tgcgggttaa agcctatagg gtggacaaaa gtccctataa ccagagcatg 1740 

 tactatgccg gcctccctgt tgatgatttc gaagatagcg agtctacgga caccgaagaa 1800 

 gaatttggga acgccatagg aggttcccac ggcggatctt cttatacggt gtacatcgat 1860 

 aagacccgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 141 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggaactg tcaataagcc tgtggtgggc gtgcttatgg gcttcgggat catcaccggt 60 

 actttgagga ttactaatcc agtccgagct tccgtgctga gatatgatga tttccatata 120 

 gatgaggaca agctggatac aaattcggtc tacgagccat actatcacag cgaccacgct 180 

 gagtcatcct gggtgaacag gggagagtcg agtcggaagg cttatgacca taactcccca 240 

 tacatttggc ctcggaatga ttacgatggc tttctggaga atgcccacga acatcacggt 300 

 gtgtataacc agggcagggg catcgatagc ggcgaaaggc tgatgcagcc cacccaaatg 360 
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 tcagcgcagg aggatctggg agatgacact ggtatccatg tcatccctac actgaacggg 420 

 gacgatcgac acaaaatcgt taacgtcgat cagcgccaat acggggacgt cttcaaaggc 480 

 gatctgaacc cgaagcctca agggcaaagg ctgatcgagg tgtccgttga ggagaatcac 540 

 ccattcacct tgcgggcccc gattcaacgg atctacggag tgaggtatac cgaaacttgg 600 

 tcttttctcc cttcactgac ctgtaccggg gacgctgcac cggccattca gcacatctgt 660 

 ctgaagcata cgacctgctt ccaggacgtg gtcgtggacg tagactgtgc cgagaacacg 720 

 aaggaggacc agctggctga gataagctac aggttccagg gaaagaaaga ggctgaccag 780 

 ccgtggatcg tggtcaatac ttctactctc tttgatgagc ttgagttgga tcctcctgag 840 

 attgagcctg gagttctcaa ggtgctgcgg acagaaaagc agtaccttgg ggtgtatatc 900 

 tggaacatgc ggggctctga cggtacatcc acctatgcta cctttctggt aacttggaaa 960 

 ggggatgaaa aaactcgaaa ccctacgcct gctgtgactc cacagcctcg tggggcagag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttcagcgtag gtgatacctt cagcctggca 1080 

 atgcatcttc agtataagat tcacgaggca cctttcgatt tgctcctgga gtggttgtat 1140 

 gtccctatcg atcctacttg tcagccgatg agactgtata gtacatgtct ttaccatccc 1200 

 aatgctcccc agtgcttgtc acacatgaac agcggatgta ctttcacatc tccacatcta 1260 

 gcccagcgag tggcaagtac agtataccag aactgtgagc atgctgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgtcttg gtatatcaca catggagcct tcattcgggc tcatactgca cgacggaggc 1380 

 actacgctga aatttgtgga cactcctgaa agcctgtctg gtctctatgt ttttgttgtg 1440 

 tatttcaacg gccacgtgga ggccgtggca tacacagtgg tcagcaccgt ggatcacttt 1500 

 gttaatgcaa tcgaggagcg tggttttcct cctacggcgg ggcagccacc tgccacgacc 1560 

 aagcccaagg agatcacacc cgtgaacccg ggaaccagcc ccttgatccg gtatgccgct 1620 

 tggaccgggg gtttggcagc cgtcgtgctg ctctgtctgg ttatattttt aatctgcacc 1680 

 gccaagcgaa tgcgggttaa agcctatagg gtggacaaga gtccctataa ccaatcaatg 1740 

 tattatgcag gtcttcctgt agatgatttc gaagactctg agagtaccga caccgaggag 1800 

 gagttcggaa atgccatagg aggctcacac ggggggtcct cttacacagt ttacatcgac 1860 

 aagacaaga                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 142 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 
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   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggaccg tcaacaagcc cgtcgtgggc gtgcttatgg ggttcgggat catcaccggt 60 

 acactccgca ttactaatcc agtacgagct tcagtcctgc gttatgatga tttccacatt 120 

 gatgaggaca agctggacac aaacagcgtt tatgagccat attaccacag cgatcacgct 180 

 gagtcatctt gggtcaatag gggcgagtct agccggaagg catacgacca taacagtcct 240 

 tacatttggc cgcggaatga ttatgatgga tttctggaga atgctcacga acatcacggt 300 

 gtgtataatc agggtcgagg cattgatagc ggggaaaggc tgatgcaacc aacgcagatg 360 

 tctgcgcagg aggacctggg cgatgatact ggcatacatg tcatccccac tctgaatggg 420 

 gacgacagac acaaaattgt taacgttgat cagcgccaat acggtgacgt gtttaagggc 480 

 gatctgaacc ctaagccaca aggccagagg ctgatcgagg tgtctgtaga ggaaaatcac 540 

 ccgtttaccc tgcgggcacc tattcagcgg atctacggag tgaggtatac ggaaacatgg 600 

 tcttttctgc cttctctgac ctgcaccggg gacgctgccc cggctataca gcacatctgt 660 

 ctgaagcata caacctgctt ccaggacgtg gtcgtggatg tcgattgcgc cgagaacaca 720 

 aaggaggatc agctggctga aataagctac aggttccagg gcaagaagga ggctgaccag 780 

 ccatggattg tggtgaacac atccactctg ttcgacgagc ttgagctaga tccacctgag 840 

 atcgagcccg gagttctcaa ggtgctgcgg accgagaagc agtatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaacatgc gtggctctga tggcacaagc acgtacgcta cgtttcttgt gacatggaag 960 

 ggggacgaaa agacccggaa tccgacccct gctgtgactc cccagcctcg tggcgcagag 1020 

 ttccacatgt ggaattatca tagccatgtg ttcagcgtgg gagatacctt cagcctagcc 1080 

 atgcatctcc aatacaagat tcacgaggcc ccattcgatc tactcctgga atggttgtat 1140 

 gttcctatcg atcctacttg tcagccgatg agactgtaca gtacctgtct gtaccatccc 1200 

 aatgctcccc agtgtttaag tcatatgaac tctggatgta ctttcactag tccacatctc 1260 

 gcacagagag tggccagcac agtatatcag aactgcgagc atgctgacaa ctataccgcc 1320 

 tactgtctgg gtataagcca catggagcct tcattcgggc tcatacttca tgacggaggg 1380 

 actacattga agtttgttga cactccagag agcctgagtg gcttatacgt gtttgttgtg 1440 

 tattttaatg ggcacgttga ggccgtggct tacacagtgg tcagcacggt cgatcacttt 1500 

 gtcaatgcca tcgaggaacg tggtttcccc cctacggcgg ggcaaccacc cgctacgacc 1560 

 aagcccaagg agatcacacc cgtgaacccc ggaacaagcc ctttgatccg ctatgccgcc 1620 

 tggacggggg gcttggcagc cgttgttctg ctttgcctgg ttatattctt aatttgcacc 1680 

 gccaaacgca tgcgagttaa agcttacaga gtggacaaga gtccatataa ccagagtatg 1740 
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 tattatgcgg gcctcccggt agatgatttc gaggatagcg agtctaccga tacggaggag 1800 

 gagtttggta atgctatagg cgggtcacac ggcgggtctt cttatacagt gtatatagac 1860 

 aagactcgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 143 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcacag tcaataaacc tgtggtgggc gtgctcatgg gcttcggaat catcaccggg 60 

 acattaagga ttaccaatcc tgtccgagcc tccgttctgc gctatgatga ctttcacata 120 

 gatgaggaca agctggacac caactcggtt tacgagccat actatcatag cgatcatgcc 180 

 gagtcctctt gggtgaacag gggagagtct tcccggaaag cttatgacca caatagcccg 240 

 tacatttggc cgcgaaatga ctatgatggc tttctggaga atgctcatga acatcacggt 300 

 gtgtataatc agggacgagg catagatagc ggcgaaaggc tcatgcagcc aacacagatg 360 

 tctgcgcagg aggacctggg agatgacact gggatccatg tcatccctac cctgaacggg 420 

 gacgaccggc ataaaatcgt taacgttgat cagcgccaat acggtgacgt gttcaagggc 480 

 gatctgaatc cgaagcccca ggggcagagg ctgattgagg tgtcggtgga ggaaaatcat 540 

 cccttcacat tgcgcgcacc catacagcgg atttacggag tgaggtatac ggagacatgg 600 

 tcttttctgc cctctctgac ctgcaccggg gacgccgccc cggctatcca gcacatctgt 660 

 ctgaagcaca ctacctgctt ccaggacgtg gtcgtggatg tggactgcgc cgagaacaca 720 

 aaggaggacc agctggctga gataagctat aggttccaag gaaagaagga agctgaccaa 780 

 ccttggatcg tggtgaacac ttctactctc tttgatgagc tcgagctgga cccacctgag 840 

 atcgagcccg gagttctcaa ggtcctgcgc acagaaaagc agtatttggg ggtgtatatc 900 

 tggaacatgc gcggcagtga cgggacatcc acatacgcta cttttctggt cacctggaag 960 

 ggggatgaaa aaacccgaaa tcctacccca gcagtgactc cacagcctcg tggcgcagag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttcccatgtg ttcagcgtgg gggatacatt cagcctggcg 1080 

 atgcacctcc aatacaaaat ccacgaggcc ccatttgatc tactcctgga gtggttgtat 1140 

 gtgcctatcg accccacatg tcagccgatg agactgtatt caacatgtct ttaccatcca 1200 
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 aatgctccac agtgtttatc ccatatgaac tcagggtgta cttttaccag tccccatctc 1260 

 gctcagcggg tggccagtac ggtataccag aactgcgagc atgctgacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtcttg gtatctcaca tatggagcct tcattcgggc tgatcctgca cgacggaggc 1380 

 accacgttga agtttgttga cactcccgag agcctctcag gtctgtatgt gtttgtggta 1440 

 tatttcaatg gacacgttga agccgtggca tacacagtag tgtctacggt cgatcacttt 1500 

 gtgaacgcta tcgaggagcg tggtttccct cctacggcgg gccagcctcc agccacaacc 1560 

 aagcctaagg agatcacacc cgtgaacccc ggaactagcc ccttgatacg gtatgccgct 1620 

 tggaccgggg gtctggcggc tgtggtgctg ttatgtctgg ttatattttt gatctgcacc 1680 

 gctaagcgga tgcgggtgaa ggcctatagg gtagacaaaa gtccatataa ccagtcaatg 1740 

 tattatgccg gcctcccggt agatgatttt gaggacagcg agagcaccga caccgaggag 1800 

 gagttcggta acgctatagg gggctctcat ggcgggagtt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 144 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggaacgg tcaacaagcc cgtggtgggg gtgcttatgg ggttcgggat catcaccggt 60 

 acactgagga ttactaatcc agtccgagct tcagtcctga ggtacgatga ttttcacatt 120 

 gacgaggaca aactggacac aaatagcgtg tacgaacctt actatcacag cgaccacgct 180 

 gagtcatcat gggttaacag gggagagagt agccggaagg cttatgacca taactccccc 240 

 tacatttggc ccagaaatga ctatgacggc tttctggaga acgctcacga acatcatggt 300 

 gtgtataatc aggggcgagg gatcgattcg ggcgaaaggc tgatgcagcc aacacagatg 360 

 tctgcgcagg aggacctggg cgatgataca ggtatccatg tcatcccaac cctgaacggg 420 

 gacgaccggc acaaaatcgt taacgtcgat cagcgccaat atggtgacgt gttcaagggc 480 

 gatctgaatc cgaaaccaca ggggcagagg ctgatcgagg tatccgttga ggaaaatcac 540 

 cctttcaccc tgcgggcacc gattcagcgg atctatggag tgaggtacac agagacttgg 600 

 tcctttctgc catctctgac ctgtaccggg gacgctgccc ccgctatcca acacatctgc 660 
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 ctgaagcaca cgacctgctt ccaggacgtg gtcgtggatg tagattgcgc cgagaacaca 720 

 aaggaggatc agctcgctga gatcagctac aggttccagg gaaagaagga agctgaccag 780 

 ccatggatcg tggttaacac ttctactctc tttgatgaac ttgagctaga ccctcctgag 840 

 atcgagcccg gagttctcaa ggtgctccgc acagagaagc agtacctggg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gtggaagcga tggtacctcc acatacgcta cttttctggt tacctggaag 960 

 ggtgacgaaa agacccgaaa tcctacccct gcggtgactc cacagccccg cggggcagag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcatgtg ttcagcgtag gggatacctt ctctctagcc 1080 

 atgcatctcc aatacaagat tcacgaggcc cctttcgatc tactcctgga gtggttgtat 1140 

 gtaccaatcg atcctacttg tcagccgatg agactgtatt cgacatgtct ctaccaccct 1200 

 aatgctcctc agtgtttaag ccacatgaat tccggatgta cgtttactag tccacatctg 1260 

 gcccagagag tggccagtac cgtataccag aattgcgagc atgctgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgtttag ggatatccca catggaacct tctttcgggc tgattttgca tgacggaggc 1380 

 actactttga agtttgttga cactcccgaa agcctgtcgg gcctatacgt ttttgtggtt 1440 

 tacttcaatg gacatgtcga ggcggtggct tacacggttg tgtctacggt agatcatttt 1500 

 gtgaatgcaa tcgaggagcg tggttttcct cctacggcgg ggcagccccc tgccaccaca 1560 

 aagccaaagg agatcacacc cgtgaacccg ggaaccagcc ccttgatccg gtatgcagct 1620 

 tggaccgggg gcttggcagc tgtcgtcctg ctttgtctgg tcatattttt aatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgcgggttaa agcataccga gtagataagt ccccctacaa ccagtccatg 1740 

 tactatgcgg ggctgcctgt ggatgatttt gaagactccg agagcacgga caccgaggag 1800 

 gagtttggaa acgccatagg aggatcacat ggagggtctt cttatactgt ttatatcgac 1860 

 aaaacccgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 145 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggtaccg ttaataaacc cgtggtggga gtgcttatgg gttttgggat catcactggt 60 

 acattgagga ttactaatcc agtgcgagct agtgtcctga gatacgatga tttccacatt 120 
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 gatgaggata agctggatac aaactcggtt tatgagccat actatcacag cgatcacgct 180 

 gagtcatctt gggtgaacag gggagagtct agccggaagg cttacgacca taactccccg 240 

 tatatatggc cccgaaatga ttatgatggg tttctggaaa acgctcacga acatcacggt 300 

 gtgtataacc agggccgcgg catcgatagc ggtgaaaggc tgatgcagcc tacccagatg 360 

 agtgcgcagg aggacctggg agatgacact ggtatccacg tcattcctac cctgaacggg 420 

 gacgatcggc ataaaatcgt caacgttgat cagcgccaat acggtgacgt gttcaagggc 480 

 gatctgaacc ctaaaccaca agggcagagg ctgatcgaag tgtccgttga ggagaatcac 540 

 ccgtttacct tgcgggcacc gattcagcgg atctacggag tcaggtatac ggagacttgg 600 

 tctttcctgc cttctctgac ctgcaccggg gacgccgccc cggctataca gcacatctgt 660 

 ctgaagcata ctacctgttt ccaggacgtg gtcgtcgatg tagattgcgc cgagaacact 720 

 aaggaggatc agctggcaga gataagctac aggttccagg gaaagaagga agctgaccag 780 

 ccatggatcg tggttaacac ttctactctc tttgacgagc ttgagctgga tcctcctgag 840 

 atcgagcccg gagtgctcaa ggtgttgcgc acagagaagc agtacctggg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gtggctctga cggtacaagt acctacgcta ctttcctggt gacatggaag 960 

 ggggacgaga aaacccgaaa ccctaccccc gctgtcactc cacagcctcg tggggcagag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcatgtc tttagcgtag gagacacctt tagcctagcg 1080 

 atgcatctcc agtacaagat tcacgaggcc ccattcgatc tactcctgga atggctttat 1140 

 gttcctatcg atcctacttg tcagccgatg agactgtatt ctacatgtct gtaccatccc 1200 

 aatgctcccc agtgtttatc tcacatgaac tccggttgta cttttactag tccacatctc 1260 

 gcccagagag tggccagcac agtataccag aactgcgagc acgccgacaa ctatacggcc 1320 

 tattgtctgg gtatatcaca catggagccc agtttcgggc tcatcctgca tgacggagga 1380 

 acaacgctga agttcgtaga tactccggaa agcttatctg gcctctacgt tttcgtggta 1440 

 tatttcaatg gacacgtcga ggccgtagca tataccgtgg tgagcaccgt tgaccacttc 1500 

 gtgaatgcga tcgaggagcg tggattccct cctacggcgg ggcagcctcc tgccacgacc 1560 

 aagcccaagg aaatcacacc cgtgaacccc gggaccagcc ccttgattcg gtatgctgct 1620 

 tggaccggcg gcctcgcagc tgtggtgctg ctttgtctgg ttatcttctt gatctgcacc 1680 

 gccaaacgca tgcgggttaa agcctacagg gtggataaaa gtccttataa ccagtcaatg 1740 

 tactacgccg gactcccggt agatgatttc gaagacagcg agagcaccga taccgaggag 1800 

 gagttcggta acgccatcgg aggtagccac ggcgggtctt cttatacagt gtatatagac 1860 

 aagacccgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 146 
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 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, ARN genómico 

   > organismo: Virus de varicela zóster 

 Residuos: 

 atggggacag ttaataaacc tgtggtgggg gtattgatgg ggttcggaat tatcacggga 60 

 acgttgcgta taacgaatcc ggtcagagca tccgtcttgc gatacgatga ttttcacatc 120 

 gatgaagaca aactggatac aaactccgta tatgagcctt actaccattc agatcatgcg 180 

 gagtcttcat gggtaaatcg gggagagtct tcgcgaaaag cgtacgatca taactcacct 240 

 tatatatggc cacgtaatga ttatgatgga tttttagaga acgcacacga acaccatggg 300 

 gtgtataatc agggccgtgg tatcgatagc ggggaacggt taatgcaacc cacacaaatg 360 

 tctgcacagg aggatcttgg ggacgatacg ggcatccacg ttatccctac gttaaacggc 420 

 gatgacagac ataaaattgt aaatgtggac caacgtcaat acggtgacgt gtttaaagga 480 

 gatcttaatc caaaacccca aggccaaaga ctcattgagg tgtcagtgga agaaaatcac 540 

 ccgtttactt tacgcgcacc gattcagcgg atttatggag tccggtacac cgagacttgg 600 

 agctttttgc cgtcattaac ctgtacggga gacgcagcgc ccgccatcca gcatatatgc 660 

 ttaaaacata caacatgctt tcaagacgtg gtggtggatg tggattgcgc ggaaaatact 720 

 aaagaggatc agttggccga aatcagttac cgttttcaag gtaagaagga agcggaccaa 780 

 ccgtggattg ttgtaaacac gagcacactg tttgatgaac tcgaattaga cccccccgag 840 

 attgaaccgg gtgtcttgaa agtacttcgg acagaaaaac aatacttggg tgtgtacatt 900 

 tggaacatgc gcggctccga tggtacgtct acctacgcca cgtttttggt cacctggaaa 960 

 ggggatgaaa aaacaagaaa ccctacgccc gcagtaactc ctcaaccaag aggggctgag 1020 

 tttcatatgt ggaattacca ctcgcatgta ttttcagttg gtgatacgtt tagcttggca 1080 

 atgcatcttc agtataagat acatgaagcg ccatttgatt tgctgttaga gtggttgtat 1140 

 gtccccatcg atcctacatg tcaaccaatg cggttatatt ctacgtgttt gtatcatccc 1200 

 aacgcacccc aatgcctctc tcatatgaat tccggttgta catttacctc gccacattta 1260 

 gcccagcgtg ttgcaagcac agtgtatcaa aattgtgaac atgcagataa ctacaccgca 1320 

 tattgtctgg gaatatctca tatggagcct agctttggtc taatcttaca cgacgggggc 1380 

 accacgttaa agtttgtaga tacacccgag agtttgtcgg gattatacgt ttttgtggtg 1440 

 tattttaacg ggcatgttga agccgtagca tacactgttg tatccacagt agatcatttt 1500 
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 gtaaacgcaa ttgaagagcg tggatttccg ccaacggccg gtcagccacc ggcgactact 1560 

 aaacccaagg aaattacccc cgtaaacccc ggaacgtcac cacttatacg atatgccgca 1620 

 tggaccggag ggcttgcagc agtagtactt ttatgtctcg taatattttt aatctgtacg 1680 

 gctaaacgaa tgagggttaa agcctatagg gtagacaagt ccccgtataa ccaaagcatg 1740 

 tattacgctg gccttccagt ggacgatttc gaggactcgg aatctacgga tacggaagaa 1800 

 gagtttggta acgcgattgg agggagtcac gggggttcga gttacacggt gtatatagat 1860 

 aagacccgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 147 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc tgttgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcacaggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggct agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgatcacgcc 180 

 gagtctagct gggtcaacag aggcgagagc agcagaaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgatggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaatc aaggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc tacacagatg 360 

 agcgcccaag aggacctggg agatgatacc ggcatccacg tgatccccac actgaacggc 420 

 gacgacagac acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaatc ctaagcctca gggccagcgc ctgatcgagg tgtccgtgga ggagaatcac 540 

 cccttcacac tgagagcccc tatccagaga atctacggcg tgcgctatac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc ccagcctgac atgtaccggg gatgccgctc ctgccatcca gcacatttgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggatc agctggccga gatcagctac cggttccagg gaaagaaaga ggccgaccag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac cagcacactg ttcgacgagc tggaactgga ccctcctgag 840 

 attgaacccg gggtgctgaa ggtgctgaga accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga gaggcagcga cggcacctct acctacgcca cctttctggt cacatggaag 960 
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 ggcgacgaga aaacacggaa ccccacacca gctgtgaccc ctcaacctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgatacctt tagcctggcc 1080 

 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg atcctacctg ccagcctatg cggctgtact ccacctgtct gtatcacccc 1200 

 aacgctcccc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcacaag ccctcacctg 1260 

 gctcagcgag tggccagcac agtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatcagcca catggaacct agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 acaaccctga agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctgtatgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtctaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcctaaag aaatcacacc cgtgaatccc ggcacaagcc cactgatcag atacgccgct 1620 

 tggacaggcg gactggctgc tgttgttctg ctgtgcctgg tcatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgagagtgaa ggcctacaga gtggacaaga gcccttacaa ccagagcatg 1740 

 tactacgccg gcctgcctgt ggacgacttc gaggatagcg agagcaccga caccgaggag 1800 

 gagttcggca acgccattgg aggatctcac ggcggcagca gctataccgt gtacatcgac 1860 

 aagacccgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 148 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc cgtggtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcaccggc 60 

 accctgcgca tcaccaaccc cgtgcgcgcc agcgtgctgc gctacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgaccacgcc 180 

 gagagcagct gggtgaaccg cggcgagagc agccgcaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccgcaacga ctacgacggc ttcctggaga acgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaacc agggccgcgg catcgacagc ggcgagcgcc tgatgcagcc cacccagatg 360 

 agcgcccagg aggacctggg cgacgacacc ggcatccacg tgatccccac cctgaacggc 420 
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 gacgaccgcc acaagatcgt gaacgtggac cagcgccagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaacc ccaagcccca gggccagcgc ctgatcgagg tgagcgtgga ggagaaccac 540 

 cccttcaccc tgcgcgcccc catccagcgc atctacggcg tgcgctacac cgagacctgg 600 

 agcttcctgc ccagcctgac ctgcaccggc gacgccgccc ccgccatcca gcacatctgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggacg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaggaggacc agctggccga gatcagctac cgcttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccctggatcg tggtgaacac cagcaccctg ttcgacgagc tggagctgga cccccccgag 840 

 atcgagcccg gcgtgctgaa ggtgctgcgc accgagaagc agtacctggg cgtgtacatc 900 

 tggaacatgc gcggcagcga cggcaccagc acctacgcca ccttcctggt gacctggaag 960 

 ggcgacgaaa agacccgcaa ccccaccccc gccgtgaccc cccagccccg cggcgccgag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgacacctt cagcctggcc 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccacgaggcc cccttcgacc tgctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtgcccatcg accccacctg ccagcccatg cgcctgtaca gcacctgcct gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc agtgcctgag ccacatgaac agcggctgca ccttcaccag cccccacctg 1260 

 gcccagcgcg tggccagcac cgtgtaccag aactgcgagc acgccgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgcctgg gcatcagcca catggagccc agcttcggcc tgatcctgca cgacggcggc 1380 

 accaccctga agttcgtgga cacccccgag agcctgagcg gcctgtacgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga ggccgtggcc tacaccgtgg tgagcaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggagcg cggcttcccc cccaccgccg gccagccccc cgccaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcacccc cgtgaacccc ggcaccagcc ccctgatccg ctacgccgcc 1620 

 tggaccggcg gcctggccgc cgtggtgctg ctgtgcctgg tgatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgca tgcgcgtgaa ggcctaccgc gtggacaaga gcccctacaa ccagagcatg 1740 

 tactacgccg gcctgcccgt ggacgacttc gaggacagcg agagcaccga caccgaggag 1800 

 gagttcggca acgccatcgg cggcagccac ggcggcagca gctacaccgt gtacatcgac 1860 

 aagacccgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 149 

 Longitud: 1638 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1638 

   > mol_type, otro ARN 
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   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc tgttgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcacaggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggct agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgatcacgcc 180 

 gagtctagct gggtcaacag aggcgagagc agcagaaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgatggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaatc aaggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc tacacagatg 360 

 agcgcccaag aggacctggg agatgatacc ggcatccacg tgatccccac actgaacggc 420 

 gacgacagac acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaatc ctaagcctca gggccagcgc ctgatcgagg tgtccgtgga ggagaatcac 540 

 cccttcacac tgagagcccc tatccagaga atctacggcg tgcgctatac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc ccagcctgac atgtaccggg gatgccgctc ctgccatcca gcacatttgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggatc agctggccga gatcagctac cggttccagg gaaagaaaga ggccgaccag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac cagcacactg ttcgacgagc tggaactgga ccctcctgag 840 

 attgaacccg gggtgctgaa ggtgctgaga accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga gaggcagcga cggcacctct acctacgcca cctttctggt cacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaacacggaa ccccacacca gctgtgaccc ctcaacctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgatacctt tagcctggcc 1080 

 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg atcctacctg ccagcctatg cggctgtact ccacctgtct gtatcacccc 1200 

 aacgctcccc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcacaag ccctcacctg 1260 

 gctcagcgag tggccagcac agtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatcagcca catggaacct agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 acaaccctga agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctgtatgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtctaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcctaaag aaatcacacc cgtgaatccc ggcacaagcc cactgatcag atacgccgct 1620 

 tggacaggcg gactggct                          1638 

 

 Número de secuencias (ID): 150 
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 Longitud: 1638 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1638 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc cgtggtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcaccggc 60 

 accctgcgca tcaccaaccc cgtgcgcgcc agcgtgctgc gctacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgaccacgcc 180 

 gagagcagct gggtgaaccg cggcgagagc agccgcaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccgcaacga ctacgacggc ttcctggaga acgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaacc agggccgcgg catcgacagc ggcgagcgcc tgatgcagcc cacccagatg 360 

 agcgcccagg aggacctggg cgacgacacc ggcatccacg tgatccccac cctgaacggc 420 

 gacgaccgcc acaagatcgt gaacgtggac cagcgccagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaacc ccaagcccca gggccagcgc ctgatcgagg tgagcgtgga ggagaaccac 540 

 cccttcaccc tgcgcgcccc catccagcgc atctacggcg tgcgctacac cgagacctgg 600 

 agcttcctgc ccagcctgac ctgcaccggc gacgccgccc ccgccatcca gcacatctgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggacg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaggaggacc agctggccga gatcagctac cgcttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccctggatcg tggtgaacac cagcaccctg ttcgacgagc tggagctgga cccccccgag 840 

 atcgagcccg gcgtgctgaa ggtgctgcgc accgagaagc agtacctggg cgtgtacatc 900 

 tggaacatgc gcggcagcga cggcaccagc acctacgcca ccttcctggt gacctggaag 960 

 ggcgacgaaa agacccgcaa ccccaccccc gccgtgaccc cccagccccg cggcgccgag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgacacctt cagcctggcc 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccacgaggcc cccttcgacc tgctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtgcccatcg accccacctg ccagcccatg cgcctgtaca gcacctgcct gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc agtgcctgag ccacatgaac agcggctgca ccttcaccag cccccacctg 1260 

 gcccagcgcg tggccagcac cgtgtaccag aactgcgagc acgccgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgcctgg gcatcagcca catggagccc agcttcggcc tgatcctgca cgacggcggc 1380 

 accaccctga agttcgtgga cacccccgag agcctgagcg gcctgtacgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga ggccgtggcc tacaccgtgg tgagcaccgt ggaccacttc 1500 
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 gtgaacgcca tcgaggagcg cggcttcccc cccaccgccg gccagccccc cgccaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcacccc cgtgaacccc ggcaccagcc ccctgatccg ctacgccgcc 1620 

 tggaccggcg gcctggcc                          1638 

 

 Número de secuencias (ID): 151 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc tgttgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcacaggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggct agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgatcacgcc 180 

 gagtctagct gggtcaacag aggcgagagc agcagaaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgatggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaatc aaggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc tacacagatg 360 

 agcgcccaag aggacctggg agatgatacc ggcatccacg tgatccccac actgaacggc 420 

 gacgacagac acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaatc ctaagcctca gggccagcgc ctgatcgagg tgtccgtgga ggagaatcac 540 

 cccttcacac tgagagcccc tatccagaga atctacggcg tgcgctatac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc ccagcctgac atgtaccggg gatgccgctc ctgccatcca gcacatttgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggatc agctggccga gatcagctac cggttccagg gaaagaaaga ggccgaccag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac cagcacactg ttcgacgagc tggaactgga ccctcctgag 840 

 attgaacccg gggtgctgaa ggtgctgaga accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga gaggcagcga cggcacctct acctacgcca cctttctggt cacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaacacggaa ccccacacca gctgtgaccc ctcaacctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgatacctt tagcctggcc 1080 

 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg atcctacctg ccagcctatg cggctgtact ccacctgtct gtatcacccc 1200 
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 aacgctcccc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcacaag ccctcacctg 1260 

 gctcagcgag tggccagcac agtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatcagcca catggaacct agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 acaaccctga agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctgtatgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtctaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcctaaag aaatcacacc cgtgaatccc ggcacaagcc cactgatcag atacgccgct 1620 

 tggacaggcg gactggctgc tgttgttctg ctgtgcctgg tcatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgagagtgaa ggcctacaga gtggacaaga gcccttacaa ccagagcatg 1740 

 tacgccgccg gcctgcctgt ggacgacttc gaggatagcg agagcaccga caccgaggag 1800 

 gagttcggca acgccattgg aggatctcac ggcggcagca gctataccgt gtacatcgac 1860 

 aagacccgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 152 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc cgtggtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcaccggc 60 

 accctgcgca tcaccaaccc cgtgcgcgcc agcgtgctgc gctacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgaccacgcc 180 

 gagagcagct gggtgaaccg cggcgagagc agccgcaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccgcaacga ctacgacggc ttcctggaga acgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaacc agggccgcgg catcgacagc ggcgagcgcc tgatgcagcc cacccagatg 360 

 agcgcccagg aggacctggg cgacgacacc ggcatccacg tgatccccac cctgaacggc 420 

 gacgaccgcc acaagatcgt gaacgtggac cagcgccagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaacc ccaagcccca gggccagcgc ctgatcgagg tgagcgtgga ggagaaccac 540 

 cccttcaccc tgcgcgcccc catccagcgc atctacggcg tgcgctacac cgagacctgg 600 

 agcttcctgc ccagcctgac ctgcaccggc gacgccgccc ccgccatcca gcacatctgc 660 
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 ctgaagcaca ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggacg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaggaggacc agctggccga gatcagctac cgcttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccctggatcg tggtgaacac cagcaccctg ttcgacgagc tggagctgga cccccccgag 840 

 atcgagcccg gcgtgctgaa ggtgctgcgc accgagaagc agtacctggg cgtgtacatc 900 

 tggaacatgc gcggcagcga cggcaccagc acctacgcca ccttcctggt gacctggaag 960 

 ggcgacgaaa agacccgcaa ccccaccccc gccgtgaccc cccagccccg cggcgccgag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgacacctt cagcctggcc 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccacgaggcc cccttcgacc tgctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtgcccatcg accccacctg ccagcccatg cgcctgtaca gcacctgcct gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc agtgcctgag ccacatgaac agcggctgca ccttcaccag cccccacctg 1260 

 gcccagcgcg tggccagcac cgtgtaccag aactgcgagc acgccgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgcctgg gcatcagcca catggagccc agcttcggcc tgatcctgca cgacggcggc 1380 

 accaccctga agttcgtgga cacccccgag agcctgagcg gcctgtacgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga ggccgtggcc tacaccgtgg tgagcaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggagcg cggcttcccc cccaccgccg gccagccccc cgccaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcacccc cgtgaacccc ggcaccagcc ccctgatccg ctacgccgcc 1620 

 tggaccggcg gcctggccgc cgtggtgctg ctgtgcctgg tgatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgca tgcgcgtgaa ggcctaccgc gtggacaaga gcccctacaa ccagagcatg 1740 

 tacgccgccg gcctgcccgt ggacgacttc gaggacagcg agagcaccga caccgaggag 1800 

 gagttcggca acgccatcgg cggcagccac ggcggcagca gctacaccgt gtacatcgac 1860 

 aagacccgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 153 

 Longitud: 1743 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1743 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc tgttgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcacaggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggct agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 
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 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgatcacgcc 180 

 gagtctagct gggtcaacag aggcgagagc agcagaaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgatggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaatc aaggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc tacacagatg 360 

 agcgcccaag aggacctggg agatgatacc ggcatccacg tgatccccac actgaacggc 420 

 gacgacagac acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaatc ctaagcctca gggccagcgc ctgatcgagg tgtccgtgga ggagaatcac 540 

 cccttcacac tgagagcccc tatccagaga atctacggcg tgcgctatac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc ccagcctgac atgtaccggg gatgccgctc ctgccatcca gcacatttgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggatc agctggccga gatcagctac cggttccagg gaaagaaaga ggccgaccag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac cagcacactg ttcgacgagc tggaactgga ccctcctgag 840 

 attgaacccg gggtgctgaa ggtgctgaga accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga gaggcagcga cggcacctct acctacgcca cctttctggt cacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaacacggaa ccccacacca gctgtgaccc ctcaacctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgatacctt tagcctggcc 1080 

 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg atcctacctg ccagcctatg cggctgtact ccacctgtct gtatcacccc 1200 

 aacgctcccc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcacaag ccctcacctg 1260 

 gctcagcgag tggccagcac agtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatcagcca catggaacct agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 acaaccctga agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctgtatgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtctaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcctaaag aaatcacacc cgtgaatccc ggcacaagcc cactgatcag atacgccgct 1620 

 tggacaggcg gactggctgc tgttgttctg ctgtgcctgg tcatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgagagtgaa ggcctacaga gtggacaaga gcccttacaa ccagagcatg 1740 

 tac                                   1743 

 

 Número de secuencias (ID): 154 

 Longitud: 1743 

 Tipo de molécula: ARN 
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 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1743 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc cgtggtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcaccggc 60 

 accctgcgca tcaccaaccc cgtgcgcgcc agcgtgctgc gctacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgaccacgcc 180 

 gagagcagct gggtgaaccg cggcgagagc agccgcaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccgcaacga ctacgacggc ttcctggaga acgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaacc agggccgcgg catcgacagc ggcgagcgcc tgatgcagcc cacccagatg 360 

 agcgcccagg aggacctggg cgacgacacc ggcatccacg tgatccccac cctgaacggc 420 

 gacgaccgcc acaagatcgt gaacgtggac cagcgccagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaacc ccaagcccca gggccagcgc ctgatcgagg tgagcgtgga ggagaaccac 540 

 cccttcaccc tgcgcgcccc catccagcgc atctacggcg tgcgctacac cgagacctgg 600 

 agcttcctgc ccagcctgac ctgcaccggc gacgccgccc ccgccatcca gcacatctgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggacg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaggaggacc agctggccga gatcagctac cgcttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccctggatcg tggtgaacac cagcaccctg ttcgacgagc tggagctgga cccccccgag 840 

 atcgagcccg gcgtgctgaa ggtgctgcgc accgagaagc agtacctggg cgtgtacatc 900 

 tggaacatgc gcggcagcga cggcaccagc acctacgcca ccttcctggt gacctggaag 960 

 ggcgacgaaa agacccgcaa ccccaccccc gccgtgaccc cccagccccg cggcgccgag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgacacctt cagcctggcc 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccacgaggcc cccttcgacc tgctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtgcccatcg accccacctg ccagcccatg cgcctgtaca gcacctgcct gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc agtgcctgag ccacatgaac agcggctgca ccttcaccag cccccacctg 1260 

 gcccagcgcg tggccagcac cgtgtaccag aactgcgagc acgccgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgcctgg gcatcagcca catggagccc agcttcggcc tgatcctgca cgacggcggc 1380 

 accaccctga agttcgtgga cacccccgag agcctgagcg gcctgtacgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga ggccgtggcc tacaccgtgg tgagcaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggagcg cggcttcccc cccaccgccg gccagccccc cgccaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcacccc cgtgaacccc ggcaccagcc ccctgatccg ctacgccgcc 1620 
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 tggaccggcg gcctggccgc cgtggtgctg ctgtgcctgg tgatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgca tgcgcgtgaa ggcctaccgc gtggacaaga gcccctacaa ccagagcatg 1740 

 tac                                   1743 

 

 Número de secuencias (ID): 155 

 Longitud: 1743 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1743 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc cgtggtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcaccggc 60 

 accctgcgca tcaccaaccc cgtgcgcgcc agcgtgctgc gctacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgaccacgcc 180 

 gagagcagct gggtgaaccg cggcgagagc agccgcaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccgcaacga ctacgacggc ttcctggaga acgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaacc agggccgcgg catcgacagc ggcgagcgcc tgatgcagcc cacccagatg 360 

 agcgcccagg aggacctggg cgacgacacc ggcatccacg tgatccccac cctgaacggc 420 

 gacgaccgcc acaagatcgt gaacgtggac cagcgccagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaacc ccaagcccca gggccagcgc ctgatcgagg tgagcgtgga ggagaaccac 540 

 cccttcaccc tgcgcgcccc catccagcgc atctacggcg tgcgctacac cgagacctgg 600 

 agcttcctgc ccagcctgac ctgcaccggc gacgccgccc ccgccatcca gcacatctgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggacg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaggaggacc agctggccga gatcagctac cgcttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccctggatcg tggtgaacac cagcaccctg ttcgacgagc tggagctgga cccccccgag 840 

 atcgagcccg gcgtgctgaa ggtgctgcgc accgagaagc agtacctggg cgtgtacatc 900 

 tggaacatgc gcggcagcga cggcaccagc acctacgcca ccttcctggt gacctggaag 960 

 ggcgacgaaa agacccgcaa ccccaccccc gccgtgaccc cccagccccg cggcgccgag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgacacctt cagcctggcc 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccacgaggcc cccttcgacc tgctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtgcccatcg accccacctg ccagcccatg cgcctgtaca gcacctgcct gtaccacccc 1200 
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 aacgcccccc agtgcctgag ccacatgaac agcggctgca ccttcaccag cccccacctg 1260 

 gcccagcgcg tggccagcac cgtgtaccag aactgcgagc acgccgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgcctgg gcatcagcca catggagccc agcttcggcc tgatcctgca cgacggcggc 1380 

 accaccctga agttcgtgga cacccccgag agcctgagcg gcctgtacgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga ggccgtggcc tacaccgtgg tgagcaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggagcg cggcttcccc cccaccgccg gccagccccc cgccaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcacccc cgtgaacccc ggcaccagcc ccctgatccg ctacgccgcc 1620 

 tggaccggcg gcctggccgc cgtggtgctg ctgtgcctgg tgattttcct aatatgcacc 1680 

 gccaagcgca tgcgcgtgaa ggcctaccgc gtggacaaga gcccctacaa ccagagcatg 1740 

 tac                                   1743 

 

 Número de secuencias (ID): 156 

 Longitud: 1614 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1614 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc tgttgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcacaggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggct agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgatcacgcc 180 

 gagtctagct gggtcaacag aggcgagagc agcagaaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgatggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaatc aaggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc tacacagatg 360 

 agcgcccaag aggacctggg agatgatacc ggcatccacg tgatccccac actgaacggc 420 

 gacgacagac acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaatc ctaagcctca gggccagcgc ctgatcgagg tgtccgtgga ggagaatcac 540 

 cccttcacac tgagagcccc tatccagaga atctacggcg tgcgctatac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc ccagcctgac atgtaccggg gatgccgctc ctgccatcca gcacatttgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggatc agctggccga gatcagctac cggttccagg gaaagaaaga ggccgaccag 780 
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 ccttggatcg tggtcaacac cagcacactg ttcgacgagc tggaactgga ccctcctgag 840 

 attgaacccg gggtgctgaa ggtgctgaga accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga gaggcagcga cggcacctct acctacgcca cctttctggt cacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaacacggaa ccccacacca gctgtgaccc ctcaacctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgatacctt tagcctggcc 1080 

 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg atcctacctg ccagcctatg cggctgtact ccacctgtct gtatcacccc 1200 

 aacgctcccc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcacaag ccctcacctg 1260 

 gctcagcgag tggccagcac agtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatcagcca catggaacct agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 acaaccctga agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctgtatgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtctaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcctaaag aaatcacacc cgtgaatccc ggcacaagcc cactgatcag atac    1614 

 

 Número de secuencias (ID): 157 

 Longitud: 1614 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1614 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc cgtggtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcaccggc 60 

 accctgcgca tcaccaaccc cgtgcgcgcc agcgtgctgc gctacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgaccacgcc 180 

 gagagcagct gggtgaaccg cggcgagagc agccgcaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccgcaacga ctacgacggc ttcctggaga acgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaacc agggccgcgg catcgacagc ggcgagcgcc tgatgcagcc cacccagatg 360 

 agcgcccagg aggacctggg cgacgacacc ggcatccacg tgatccccac cctgaacggc 420 

 gacgaccgcc acaagatcgt gaacgtggac cagcgccagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaacc ccaagcccca gggccagcgc ctgatcgagg tgagcgtgga ggagaaccac 540 
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 cccttcaccc tgcgcgcccc catccagcgc atctacggcg tgcgctacac cgagacctgg 600 

 agcttcctgc ccagcctgac ctgcaccggc gacgccgccc ccgccatcca gcacatctgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggacg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaggaggacc agctggccga gatcagctac cgcttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccctggatcg tggtgaacac cagcaccctg ttcgacgagc tggagctgga cccccccgag 840 

 atcgagcccg gcgtgctgaa ggtgctgcgc accgagaagc agtacctggg cgtgtacatc 900 

 tggaacatgc gcggcagcga cggcaccagc acctacgcca ccttcctggt gacctggaag 960 

 ggcgacgaaa agacccgcaa ccccaccccc gccgtgaccc cccagccccg cggcgccgag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgacacctt cagcctggcc 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccacgaggcc cccttcgacc tgctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtgcccatcg accccacctg ccagcccatg cgcctgtaca gcacctgcct gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc agtgcctgag ccacatgaac agcggctgca ccttcaccag cccccacctg 1260 

 gcccagcgcg tggccagcac cgtgtaccag aactgcgagc acgccgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgcctgg gcatcagcca catggagccc agcttcggcc tgatcctgca cgacggcggc 1380 

 accaccctga agttcgtgga cacccccgag agcctgagcg gcctgtacgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga ggccgtggcc tacaccgtgg tgagcaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggagcg cggcttcccc cccaccgccg gccagccccc cgccaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcacccc cgtgaacccc ggcaccagcc ccctgatccg ctac    1614 

 

 Número de secuencias (ID): 158 

 Longitud: 1824 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1824 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc tgttgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcacaggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggct agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgatcacgcc 180 

 gagtctagct gggtcaacag aggcgagagc agcagaaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgatggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 



199 

 gtgtacaatc aaggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc tacacagatg 360 

 agcgcccaag aggacctggg agatgatacc ggcatccacg tgatccccac actgaacggc 420 

 gacgacagac acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaatc ctaagcctca gggccagcgc ctgatcgagg tgtccgtgga agagaatcac 540 

 cccttcacac tgagagcccc tatccagaga atctacggcg tgcgctatac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc ccagcctgac atgtaccggg gatgccgctc ctgccatcca gcacatttgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggatc agctggccga gatcagctac cggttccagg gaaagaaaga ggccgaccag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac cagcacactg ttcgacgagc tggaactgga ccctcctgag 840 

 attgaacccg gggtgctgaa ggtgctgaga accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga gaggcagcga cggcacctct acctacgcca cctttctggt cacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaacacggaa ccccacacca gctgtgaccc ctcaacctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgatacctt tagcctggcc 1080 

 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg atcctacctg ccagcctatg cggctgtact ccacctgtct gtatcacccc 1200 

 aacgctcccc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcacaag ccctcacctg 1260 

 gctcagcgag tggccagcac agtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatcagcca catggaacct agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 acaaccctga agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctgtatgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtctaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcctaaag aaatcacacc cgtgaatccc ggcacaagcc cactgatcag atacgccgct 1620 

 tggacaggcg gactggctgc tgttgttctg ctgtgcctgg tcatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgagagtgaa ggcctacaga gtggacaaga gcccttacaa ccagagcatg 1740 

 tactacgccg gcctgcctgt gggaaatgcc atcggaggat ctcacggcgg cagcagctat 1800 

 accgtgtaca tcgacaagac ccgg                      1824 

 

 Número de secuencias (ID): 159 

 Longitud: 1824 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1824 
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   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc tgttgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcacaggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggct agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgatcacgcc 180 

 gagtctagct gggtcaacag aggcgagagc agcagaaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgatggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaatc aaggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc tacacagatg 360 

 agcgcccaag aggacctggg agatgatacc ggcatccacg tgatccccac actgaacggc 420 

 gacgacagac acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaatc ctaagcctca gggccagcgc ctgatcgagg tgtccgtgga agagaatcac 540 

 cccttcacac tgagagcccc tatccagaga atctacggcg tgcgctatac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc ccagcctgac atgtaccggg gatgccgctc ctgccatcca gcacatttgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggatc agctggccga gatcagctac cggttccagg gaaagaaaga ggccgaccag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac cagcacactg ttcgacgagc tggaactgga ccctcctgag 840 

 attgaacccg gggtgctgaa ggtgctgaga accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga gaggcagcga cggcacctct acctacgcca cctttctggt cacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaacacggaa ccccacacca gctgtgaccc ctcaacctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgatacctt tagcctggcc 1080 

 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg atcctacctg ccagcctatg cggctgtact ccacctgtct gtatcacccc 1200 

 aacgctcccc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcacaag ccctcacctg 1260 

 gctcagcgag tggccagcac agtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatcagcca catggaacct agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 acaaccctga agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctgtatgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtctaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcctaaag aaatcacacc cgtgaatccc ggcacaagcc cactgatcag atacgccgct 1620 

 tggacaggcg gactggctgc tgttgttctg ctgtgcctgg tcatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgagagtgaa ggccgccaga gtggacaaga gcccttacaa ccagagcatg 1740 
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 tactacgccg gcctgcctgt gggaaatgcc atcggaggat ctcacggcgg cagcagctat 1800 

 accgtgtaca tcgacaagac ccgg                      1824 

 

 Número de secuencias (ID): 160 

 Longitud: 1824 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1824 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc cgtggtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcaccggc 60 

 accctgcgca tcaccaaccc cgtgcgcgcc agcgtgctgc gctacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgaccacgcc 180 

 gagagcagct gggtgaaccg cggcgagagc agccgcaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccgcaacga ctacgacggc ttcctggaga acgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaacc agggccgcgg catcgacagc ggcgagcgcc tgatgcagcc cacccagatg 360 

 agcgcccagg aggacctggg cgacgacacc ggcatccacg tgatccccac cctgaacggc 420 

 gacgaccgcc acaagatcgt gaacgtggac cagcgccagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaacc ccaagcccca gggccagcgc ctgatcgagg tgagcgtgga ggagaaccac 540 

 cccttcaccc tgcgcgcccc catccagcgc atctacggcg tgcgctacac cgagacctgg 600 

 agcttcctgc ccagcctgac ctgcaccggc gacgccgccc ccgccatcca gcacatctgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggacg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaggaggacc agctggccga gatcagctac cgcttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccctggatcg tggtgaacac cagcaccctg ttcgacgagc tggagctgga cccccccgag 840 

 atcgagcccg gcgtgctgaa ggtgctgcgc accgagaagc agtacctggg cgtgtacatc 900 

 tggaacatgc gcggcagcga cggcaccagc acctacgcca ccttcctggt gacctggaag 960 

 ggcgacgaaa agacccgcaa ccccaccccc gccgtgaccc cccagccccg cggcgccgag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgacacctt cagcctggcc 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccacgaggcc cccttcgacc tgctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtgcccatcg accccacctg ccagcccatg cgcctgtaca gcacctgcct gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc agtgcctgag ccacatgaac agcggctgca ccttcaccag cccccacctg 1260 
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 gcccagcgcg tggccagcac cgtgtaccag aactgcgagc acgccgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgcctgg gcatcagcca catggagccc agcttcggcc tgatcctgca cgacggcggc 1380 

 accaccctga agttcgtgga cacccccgag agcctgagcg gcctgtacgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga ggccgtggcc tacaccgtgg tgagcaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggagcg cggcttcccc cccaccgccg gccagccccc cgccaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcacccc cgtgaacccc ggcaccagcc ccctgatccg ctacgccgcc 1620 

 tggaccggcg gcctggccgc cgtggtgctg ctgtgcctgg tgatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgca tgcgcgtgaa ggccgcccgc gtggacaaga gcccctacaa ccagagcatg 1740 

 tactacgccg gcctgcccgt gggcaacgcc atcggcggca gccacggcgg cagcagctac 1800 

 accgtgtaca tcgacaagac ccgc                      1824 

 

 Número de secuencias (ID): 161 

 Longitud: 1719 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1719 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc tgttgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcacaggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggct agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgatcacgcc 180 

 gagtctagct gggtcaacag aggcgagagc agcagaaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgatggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaatc aaggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc tacacagatg 360 

 agcgcccaag aggacctggg agatgatacc ggcatccacg tgatccccac actgaacggc 420 

 gacgacagac acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaatc ctaagcctca gggccagcgc ctgatcgagg tgtccgtgga ggagaatcac 540 

 cccttcacac tgagagcccc tatccagaga atctacggcg tgcgctatac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc ccagcctgac atgtaccggg gatgccgctc ctgccatcca gcacatttgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggatc agctggccga gatcagctac cggttccagg gaaagaaaga ggccgaccag 780 
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 ccttggatcg tggtcaacac cagcacactg ttcgacgagc tggaactgga ccctcctgag 840 

 attgaacccg gggtgctgaa ggtgctgaga accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga gaggcagcga cggcacctct acctacgcca cctttctggt cacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaacacggaa ccccacacca gctgtgaccc ctcaacctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgatacctt tagcctggcc 1080 

 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg atcctacctg ccagcctatg cggctgtact ccacctgtct gtatcacccc 1200 

 aacgctcccc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcacaag ccctcacctg 1260 

 gctcagcgag tggccagcac agtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatcagcca catggaacct agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 acaaccctga agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctgtatgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtctaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcctaaag aaatcacacc cgtgaatccc ggcacaagcc cactgatcag atacgccgct 1620 

 tggacaggcg gactggctgc tgttgttctg ctgtgcctgg tcatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgagagtgaa ggccgccaga gtggacaag              1719 

 

 Número de secuencias (ID): 162 

 Longitud: 1719 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1719 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc cgtggtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcaccggc 60 

 accctgcgca tcaccaaccc cgtgcgcgcc agcgtgctgc gctacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgaccacgcc 180 

 gagagcagct gggtgaaccg cggcgagagc agccgcaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccgcaacga ctacgacggc ttcctggaga acgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaacc agggccgcgg catcgacagc ggcgagcgcc tgatgcagcc cacccagatg 360 

 agcgcccagg aggacctggg cgacgacacc ggcatccacg tgatccccac cctgaacggc 420 
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 gacgaccgcc acaagatcgt gaacgtggac cagcgccagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaacc ccaagcccca gggccagcgc ctgatcgagg tgagcgtgga ggagaaccac 540 

 cccttcaccc tgcgcgcccc catccagcgc atctacggcg tgcgctacac cgagacctgg 600 

 agcttcctgc ccagcctgac ctgcaccggc gacgccgccc ccgccatcca gcacatctgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggacg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaggaggacc agctggccga gatcagctac cgcttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccctggatcg tggtgaacac cagcaccctg ttcgacgagc tggagctgga cccccccgag 840 

 atcgagcccg gcgtgctgaa ggtgctgcgc accgagaagc agtacctggg cgtgtacatc 900 

 tggaacatgc gcggcagcga cggcaccagc acctacgcca ccttcctggt gacctggaag 960 

 ggcgacgaaa agacccgcaa ccccaccccc gccgtgaccc cccagccccg cggcgccgag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgacacctt cagcctggcc 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccacgaggcc cccttcgacc tgctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtgcccatcg accccacctg ccagcccatg cgcctgtaca gcacctgcct gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc agtgcctgag ccacatgaac agcggctgca ccttcaccag cccccacctg 1260 

 gcccagcgcg tggccagcac cgtgtaccag aactgcgagc acgccgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgcctgg gcatcagcca catggagccc agcttcggcc tgatcctgca cgacggcggc 1380 

 accaccctga agttcgtgga cacccccgag agcctgagcg gcctgtacgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga ggccgtggcc tacaccgtgg tgagcaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggagcg cggcttcccc cccaccgccg gccagccccc cgccaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcacccc cgtgaacccc ggcaccagcc ccctgatccg ctacgccgcc 1620 

 tggaccggcg gcctggccgc cgtggtgctg ctgtgcctgg tgatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgca tgcgcgtgaa ggccgcccgc gtggacaag              1719 

 

 Número de secuencias (ID): 163 

 Longitud: 1719 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1719 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc cgtcgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcaccggc 60 
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 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggcc agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgaccacgcc 180 

 gagagcagct gggtcaacag aggcgagtcc agccggaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgacggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaacc agggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc cacccagatg 360 

 agcgcccagg aagatctggg cgacgacacc ggcatccacg tgatccctac cctgaacggc 420 

 gacgaccggc acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaacc ccaagcccca gggacagcgg ctgattgagg tgtccgtgga agagaaccac 540 

 cccttcaccc tgagagcccc tatccagcgg atctacggcg tgcgctatac cgagacttgg 600 

 agcttcctgc ccagcctgac ctgtactggc gacgccgctc ctgccatcca gcacatctgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggacg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggacc agctggccga gatcagctac cggttccagg gcaagaaaga ggccgaccag 780 

 ccctggatcg tcgtgaacac cagcaccctg ttcgacgagc tggaactgga ccctcccgag 840 

 atcgaacccg gggtgctgaa ggtgctgcgg accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatgc ggggcagcga cggcacctct acctacgcca ccttcctcgt gacctggaag 960 

 ggcgacgaga aaacccggaa ccctacccct gccgtgaccc ctcagcctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgacacctt ctccctggcc 1080 

 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg accctacctg ccagcccatg cggctgtact ccacctgtct gtaccacccc 1200 

 aacgcccctc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcaccag ccctcacctg 1260 

 gctcagaggg tggccagcac cgtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgcctgg gcatcagcca catggaaccc agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 accaccctga agttcgtgga cacccctgag tccctgagcg gcctgtacgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtccaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaacg gggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcccaaag aaatcacccc tgtgaacccc ggcaccagcc cactgctgcg ctatgctgct 1620 

 tggacaggcg gactggctgc tgtggtgctg ctgtgcctcg tgattttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgagagtgaa ggccgccaga gtggacaag              1719 

 

 Número de secuencias (ID): 164 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 
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 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc tgttgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcacaggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggct agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgatcacgcc 180 

 gagtctagct gggtcaacag aggcgagagc agcagaaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgatggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaatc aaggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc tacacagatg 360 

 agcgcccaag aggacctggg agatgatacc ggcatccacg tgatccccac actgaacggc 420 

 gacgacagac acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaatc ctaagcctca gggccagcgc ctgatcgagg tgtccgtgga ggagaatcac 540 

 cccttcacac tgagagcccc tatccagaga atctacggcg tgcgctatac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc ccagcctgac atgtaccggg gatgccgctc ctgccatcca gcacatttgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggatc agctggccga gatcagctac cggttccagg gaaagaaaga ggccgaccag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac cagcacactg ttcgacgagc tggaactgga ccctcctgag 840 

 attgaacccg gggtgctgaa ggtgctgaga accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga gaggcagcga cggcacctct acctacgcca cctttctggt cacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaacacggaa ccccacacca gctgtgaccc ctcaacctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgatacctt tagcctggcc 1080 

 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg atcctacctg ccagcctatg cggctgtact ccacctgtct gtatcacccc 1200 

 aacgctcccc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcacaag ccctcacctg 1260 

 gctcagcgag tggccagcac agtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatcagcca catggaacct agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 acaaccctga agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctgtatgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtctaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcctaaag aaatcacacc cgtgaatccc ggcacaagcc cactgatcag atacgccgct 1620 
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 tggacaggcg gactggctgc tgttgttctg ctgtgcctgg tcatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgagagtgaa ggccgccaga gtggacaaga gcccttacaa ccagagcatg 1740 

 tacgccgccg gcctgcctgt ggacgacttc gaggatagcg agagcaccga caccgaggag 1800 

 gagttcggca acgccattgg aggatctcac ggcggcagca gctataccgt gtacatcgac 1860 

 aagacccgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 165 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc cgtggtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcaccggc 60 

 accctgcgca tcaccaaccc cgtgcgcgcc agcgtgctgc gctacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgaccacgcc 180 

 gagagcagct gggtgaaccg cggcgagagc agccgcaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccgcaacga ctacgacggc ttcctggaga acgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaacc agggccgcgg catcgacagc ggcgagcgcc tgatgcagcc cacccagatg 360 

 agcgcccagg aggacctggg cgacgacacc ggcatccacg tgatccccac cctgaacggc 420 

 gacgaccgcc acaagatcgt gaacgtggac cagcgccagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaacc ccaagcccca gggccagcgc ctgatcgagg tgagcgtgga ggagaaccac 540 

 cccttcaccc tgcgcgcccc catccagcgc atctacggcg tgcgctacac cgagacctgg 600 

 agcttcctgc ccagcctgac ctgcaccggc gacgccgccc ccgccatcca gcacatctgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggacg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaggaggacc agctggccga gatcagctac cgcttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccctggatcg tggtgaacac cagcaccctg ttcgacgagc tggagctgga cccccccgag 840 

 atcgagcccg gcgtgctgaa ggtgctgcgc accgagaagc agtacctggg cgtgtacatc 900 

 tggaacatgc gcggcagcga cggcaccagc acctacgcca ccttcctggt gacctggaag 960 

 ggcgacgaaa agacccgcaa ccccaccccc gccgtgaccc cccagccccg cggcgccgag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgacacctt cagcctggcc 1080 
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 atgcacctgc agtacaagat ccacgaggcc cccttcgacc tgctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtgcccatcg accccacctg ccagcccatg cgcctgtaca gcacctgcct gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc agtgcctgag ccacatgaac agcggctgca ccttcaccag cccccacctg 1260 

 gcccagcgcg tggccagcac cgtgtaccag aactgcgagc acgccgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgcctgg gcatcagcca catggagccc agcttcggcc tgatcctgca cgacggcggc 1380 

 accaccctga agttcgtgga cacccccgag agcctgagcg gcctgtacgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga ggccgtggcc tacaccgtgg tgagcaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggagcg cggcttcccc cccaccgccg gccagccccc cgccaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcacccc cgtgaacccc ggcaccagcc ccctgatccg ctacgccgcc 1620 

 tggaccggcg gcctggccgc cgtggtgctg ctgtgcctgg tgatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgca tgcgcgtgaa ggccgcccgc gtggacaaga gcccctacaa ccagagcatg 1740 

 tacgccgccg gcctgcccgt ggacgacttc gaggacagcg agagcaccga caccgaggag 1800 

 gagttcggca acgccatcgg cggcagccac ggcggcagca gctacaccgt gtacatcgac 1860 

 aagacccgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 166 

 Longitud: 1743 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1743 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc tgttgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcacaggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggct agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgatcacgcc 180 

 gagtctagct gggtcaacag aggcgagagc agcagaaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgatggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaatc aaggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc tacacagatg 360 

 agcgcccaag aggacctggg agatgatacc ggcatccacg tgatccccac actgaacggc 420 

 gacgacagac acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaatc ctaagcctca gggccagcgc ctgatcgagg tgtccgtgga ggagaatcac 540 
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 cccttcacac tgagagcccc tatccagaga atctacggcg tgcgctatac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc ccagcctgac atgtaccggg gatgccgctc ctgccatcca gcacatttgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggatc agctggccga gatcagctac cggttccagg gaaagaaaga ggccgaccag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac cagcacactg ttcgacgagc tggaactgga ccctcctgag 840 

 attgaacccg gggtgctgaa ggtgctgaga accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga gaggcagcga cggcacctct acctacgcca cctttctggt cacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaacacggaa ccccacacca gctgtgaccc ctcaacctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgatacctt tagcctggcc 1080 

 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg atcctacctg ccagcctatg cggctgtact ccacctgtct gtatcacccc 1200 

 aacgctcccc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcacaag ccctcacctg 1260 

 gctcagcgag tggccagcac agtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatcagcca catggaacct agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 acaaccctga agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctgtatgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtctaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcctaaag aaatcacacc cgtgaatccc ggcacaagcc cactgatcag atacgccgct 1620 

 tggacaggcg gactggctgc tgttgttctg ctgtgcctgg tcatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgagagtgaa ggccgccaga gtggacaaga gcccttacaa ccagagcatg 1740 

 tac                                   1743 

 

 Número de secuencias (ID): 167 

 Longitud: 1743 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1743 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc cgtggtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcaccggc 60 

 accctgcgca tcaccaaccc cgtgcgcgcc agcgtgctgc gctacgacga cttccacatc 120 
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 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgaccacgcc 180 

 gagagcagct gggtgaaccg cggcgagagc agccgcaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccgcaacga ctacgacggc ttcctggaga acgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaacc agggccgcgg catcgacagc ggcgagcgcc tgatgcagcc cacccagatg 360 

 agcgcccagg aggacctggg cgacgacacc ggcatccacg tgatccccac cctgaacggc 420 

 gacgaccgcc acaagatcgt gaacgtggac cagcgccagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaacc ccaagcccca gggccagcgc ctgatcgagg tgagcgtgga ggagaaccac 540 

 cccttcaccc tgcgcgcccc catccagcgc atctacggcg tgcgctacac cgagacctgg 600 

 agcttcctgc ccagcctgac ctgcaccggc gacgccgccc ccgccatcca gcacatctgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggacg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaggaggacc agctggccga gatcagctac cgcttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccctggatcg tggtgaacac cagcaccctg ttcgacgagc tggagctgga cccccccgag 840 

 atcgagcccg gcgtgctgaa ggtgctgcgc accgagaagc agtacctggg cgtgtacatc 900 

 tggaacatgc gcggcagcga cggcaccagc acctacgcca ccttcctggt gacctggaag 960 

 ggcgacgaaa agacccgcaa ccccaccccc gccgtgaccc cccagccccg cggcgccgag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgacacctt cagcctggcc 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccacgaggcc cccttcgacc tgctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtgcccatcg accccacctg ccagcccatg cgcctgtaca gcacctgcct gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc agtgcctgag ccacatgaac agcggctgca ccttcaccag cccccacctg 1260 

 gcccagcgcg tggccagcac cgtgtaccag aactgcgagc acgccgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgcctgg gcatcagcca catggagccc agcttcggcc tgatcctgca cgacggcggc 1380 

 accaccctga agttcgtgga cacccccgag agcctgagcg gcctgtacgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga ggccgtggcc tacaccgtgg tgagcaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggagcg cggcttcccc cccaccgccg gccagccccc cgccaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcacccc cgtgaacccc ggcaccagcc ccctgatccg ctacgccgcc 1620 

 tggaccggcg gcctggccgc cgtggtgctg ctgtgcctgg tgatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgca tgcgcgtgaa ggccgcccgc gtggacaaga gcccctacaa ccagagcatg 1740 

 tac                                   1743 

 

 Número de secuencias (ID): 168 

 Longitud: 4331 

 Tipo de molécula: ARN 
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 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.4331 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc tgttgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcacaggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggct agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgatcacgcc 180 

 gagtctagct gggtcaacag aggcgagagc agcagaaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgatggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaatc aaggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc tacacagatg 360 

 agcgcccaag aggacctggg agatgatacc ggcatccacg tgatccccac actgaacggc 420 

 gacgacagac acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaatc ctaagcctca gggccagcgc ctgatcgagg tgtccgtgga ggagaatcac 540 

 cccttcacac tgagagcccc tatccagaga atctacggcg tgcgctatac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc ccagcctgac atgtaccggg gatgccgctc ctgccatcca gcacatttgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggatc agctggccga gatcagctac cggttccagg gaaagaaaga ggccgaccag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac cagcacactg ttcgacgagc tggaactgga ccctcctgag 840 

 attgaacccg gggtgctgaa ggtgctgaga accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga gaggcagcga cggcacctct acctacgcca cctttctggt cacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaacacggaa ccccacacca gctgtgaccc ctcaacctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgatacctt tagcctggcc 1080 

 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg atcctacctg ccagcctatg cggctgtact ccacctgtct gtatcacccc 1200 

 aacgctcccc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcacaag ccctcacctg 1260 

 gctcagcgag tggccagcac agtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatcagcca catggaacct agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 acaaccctga agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctgtatgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtctaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcctaaag aaatcacacc cgtgaatccc ggcacaagcc cactgatcag atacgccgct 1620 
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 tggacaggcg gactggctgc tgttgttctg ctgtgcctgg tcatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgagagtgaa ggcctacaga gtggacaaga gcccttacaa ccagagcatg 1740 

 tactacgccg gcctgcctgt ggacgacttc gaggatagcg agagcaccga caccgaggag 1800 

 gagttcggca acgccattgg aggatctcac ggcggcagca gctataccgt gtacatcgac 1860 

 aagacccggt gatgacccct ctccctcccc cccccctaac gttactggcc gaagccgctt 1920 

 ggaataaggc cggtgtgcgt ttgtctatat gttattttcc accatattgc cgtcttttgg 1980 

 caatgtgagg gcccggaaac ctggccctgt cttcttgacg agcattccta ggggtctttc 2040 

 ccctctcgcc aaaggaatgc aaggtctgtt gaatgtcgtg aaggaagcag ttcctctgga 2100 

 agcttcttga agacaaacaa cgtctgtagc gaccctttgc aggcagcgga accccccacc 2160 

 tggcgacagg tgcctctgcg gccaaaagcc acgtgtataa gatacacctg caaaggcggc 2220 

 acaaccccag tgccacgttg tgagttggat agttgtggaa agagtcaaat ggctctcctc 2280 

 aagcgtattc aacaaggggc tgaaggatgc ccagaaggta ccccattgta tgggatctga 2340 

 tctggggcct cggtgcacat gctttacatg tgtttagtcg aggttaaaaa aacgtctagg 2400 

 ccccccgaac cacggggacg tggttttcct ttgaaaaaca cgatgataag cttgccacaa 2460 

 ccatgggcac tgtcaacaag ccggttgttg gggtgctcat ggggttcggc atcatcaccg 2520 

 gtacactcag gattacaaat cctgtacgcg cgagtgtctt gcggtacgac gatttccata 2580 

 tcgatgaaga taagctcgac acgaactccg tgtacgagcc ttattatcat tctgatcatg 2640 

 cggagtcgtc atgggtgaat cggggtgagt cttccaggaa ggcttatgat cataacagcc 2700 

 catacatatg gcctcgtaat gattatgacg gcttcctgga gaacgcccat gagcaccacg 2760 

 gtgtctataa ccaaggtcga gggatagact ctggggaaag gctgatgcag cctacccaga 2820 

 tgtcggcaca ggaggaccta ggggatgaca ctggcatcca tgtcatcccc acgctcaatg 2880 

 gcgacgaccg ccataagatc gtgaatgtgg accagcggca gtacggggat gtcttcaaag 2940 

 gagaccttaa ccctaagccc caagggcagc ggttgataga ggtctccgtt gaagaaaatc 3000 

 atccctttac tctgcgggct cccattcaac gcatctatgg ggtccgctat actgagacgt 3060 

 ggtccttctt gccgtccctg acctgtacag gtgatgctgc ccccgctatt cagcatatat 3120 

 gcctcaagca tactacttgc tttcaggacg ttgtggtcga tgtcgattgc gctgagaaca 3180 

 cgaaggagga tcagttagct gagatttcct atcggttcca gggtaaaaag gaggccgatc 3240 

 agccgtggat agtggtgaac acttcaaccc tattcgacga gcttgaattg gaccctcccg 3300 

 agatcgaacc cggcgtcctg aaggttctga gaacagagaa gcagtatctt ggggtatata 3360 

 tctggaatat gcggggcagc gacggcacgt ccacctatgc aaccttcttg gtgacatgga 3420 

 agggcgatga gaagacacgt aaccccactc cggctgtgac accacagccg cgaggcgctg 3480 

 agttccacat gtggaattat cattcccatg tattcagtgt tggggatacg ttctctctgg 3540 
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 ccatgcacct ccagtacaag atacacgagg cgccctttga tcttttactg gagtggctgt 3600 

 atgtgccaat cgatcctaca tgtcaaccga tgaggttgta ttccacttgt ttatatcacc 3660 

 caaacgctcc tcagtgtttg agtcatatga acagtggatg tacctttaca tcaccccatc 3720 

 tggcacagag ggtggcctcc acggtctatc agaattgtga acacgcagac aactatacag 3780 

 cctactgtct ggggatcagc cacatggagc ctagcttcgg gctgatactc cacgacggtg 3840 

 ggaccacctt aaagttcgtg gatactcccg agtctttgag tggtctgtat gtgtttgtgg 3900 

 tttattttaa tggacacgtg gaggcggtgg cgtacacggt ggtcagcaca gttgaccact 3960 

 tcgtgaatgc catcgaggag cgggggttcc cgcctacggc tgggcaacca cccgctacca 4020 

 cgaagcccaa ggagattact cctgtgaatc ctgggacatc acctcttatc aggtacgccg 4080 

 cgtggaccgg tggccttgcc gcagttgttc ttctgtgtct ggtgattttc ttgatctgca 4140 

 ccgcaaagcg gatgcgggtc aaggcttacc gggtcgacaa gagtccttac aatcagagta 4200 

 tgtactacgc gggcctcccg gtagacgact ttgaggactc tgagtcgacc gacacagaag 4260 

 aagaattcgg caacgccatc ggggggagcc atggtggctc ctcctacacg gtgtatattg 4320 

 ataagaccag g                              4331 

 

 Número de secuencias (ID): 169 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc tgttgtgggc gtgctgatgg gcttcggcat catcacaggc 60 

 accctgcgga tcaccaatcc tgtgcgggct agcgtgctga gatacgacga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagcgtg tacgagccct actaccacag cgatcacgcc 180 

 gagtctagct gggtcaacag aggcgagagc agcagaaagg cctacgacca caacagcccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgatggc ttcctggaaa atgcccacga gcaccacggc 300 

 gtgtacaatc aaggcagagg catcgacagc ggcgagagac tgatgcagcc tacacagatg 360 

 agcgcccaag aggacctggg agatgatacc ggcatccacg tgatccccac actgaacggc 420 

 gacgacagac acaagatcgt gaacgtggac cagcggcagt acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gacctgaatc ctaagcctca gggccagcgc ctgatcgagg tgtccgtgga agagaatcac 540 
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 cccttcacac tgagagcccc tatccagaga atctacggcg tgcgctatac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc ccagcctgac atgtaccggg gatgccgctc ctgccatcca gcacatttgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaggacgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaacacc 720 

 aaagaggatc agctggccga gatcagctac cggttccagg gaaagaaaga ggccgaccag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac cagcacactg ttcgacgagc tggaactgga ccctcctgag 840 

 attgaacccg gggtgctgaa ggtgctgaga accgagaagc agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga gaggcagcga cggcacctct acctacgcca cctttctggt cacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaacacggaa ccccacacca gctgtgaccc ctcaacctag aggcgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg ttcagcgtgg gcgatacctt tagcctggcc 1080 

 atgcatctgc agtacaagat ccacgaggcc cctttcgacc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgcccatcg atcctacctg ccagcctatg cggctgtact ccacctgtct gtatcacccc 1200 

 aacgctcccc agtgcctgag ccacatgaat agcggctgca ccttcacaag ccctcacctg 1260 

 gctcagcgag tggccagcac agtgtaccag aattgcgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatcagcca catggaacct agcttcggcc tgatcctgca cgatggcggc 1380 

 acaaccctga agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctgtatgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gccacgtgga agccgtggcc tacaccgtgg tgtctaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggcttccct ccaactgctg gacagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagcctaaag aaatcacacc cgtgaatccc ggcacaagcc cactgatcag atacgccgct 1620 

 tggacaggcg gactggctgc tgttgttctg ctgtgcctgg tcatcttcct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgagagtgaa ggcctacaga gtggacaaga gcccttacaa ccagagcatg 1740 

 tactacgccg gcctgcctgt ggacgacttc gaggatagcg agagcaccga caccgaggaa 1800 

 gagttcggca acgccattgg aggatctcac ggcggcagca gctataccgt gtacatcgac 1860 

 aagacccgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 170 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 
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 atgggcactg tcaacaagcc cgtagtgggg gtcctgatgg ggttcgggat catcacgggg 60 

 actctgcgga tcactaatcc ggttagggcc tctgtgctgc gctatgacga cttccacatt 120 

 gatgaggata agctggacac aaatagcgta tatgagccat attaccatag cgatcatgct 180 

 gagtcttcct gggtgaatag gggtgagtct tcccgcaagg cttatgatca caatagtcca 240 

 tacatctggc cccggaatga ctatgatggc tttcttgaga acgcccacga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc aggggcgcgg aattgacagt ggagagaggt tgatgcagcc tactcagatg 360 

 tccgctcagg aggatctggg cgacgacact ggtatccatg tgattccgac cttaaacggt 420 

 gatgaccggc ataagatcgt gaatgtggat caaaggcaat atggtgatgt gtttaagggg 480 

 gatcttaatc ctaaacctca aggacagagg ttgattgagg tctctgtgga ggaaaatcat 540 

 cctttcactc tgcgtgcgcc catacagaga atctatggag ttcgatacac cgaaacctgg 600 

 tcttttctgc ctagtctgac atgcactggg gacgccgccc cggcgattca gcacatatgc 660 

 ctgaagcata ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggatg tggattgtgc cgagaatacc 720 

 aaggaggatc aactcgccga aatctcatac aggttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccgtggatcg tcgtcaatac aagtactctt tttgacgagc tggagctcga tccacctgag 840 

 atcgagccag gtgtgctgaa agtgttgcgt actgaaaaac agtatctcgg agtttatatt 900 

 tggaacatga ggggctctga tggtacaagc acatacgcaa cctttctggt gacatggaaa 960 

 ggcgacgaga aaactcgtaa ccccacccct gctgtgactc cacagcctcg gggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaactacca ttctcacgtg tttagtgtgg gtgacacatt ttccctcgct 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccatgaagcc ccctttgatc ttctgctgga gtggctctac 1140 

 gtgccgatag atccaacttg tcagcccatg aggttgtaca gtacgtgctt gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc aatgtctgag ccatatgaac tccgggtgca cattcacgtc accccatctt 1260 

 gcccagcgtg ttgcgtccac ggtgtatcag aactgcgagc acgcagataa ttacaccgcc 1320 

 tattgccttg gcatctcaca catggaacct agttttggcc tgatcctcca tgacggcgga 1380 

 actactctca aattcgtgga tacccctgag tctctgtccg gcctgtacgt gtttgttgta 1440 

 tacttcaacg gccatgtgga ggctgtggcg tacactgttg tgagcactgt cgatcacttt 1500 

 gtgaatgcta tcgaggaaag aggctttcct ccgacagctg gacagccgcc tgccaccact 1560 

 aagcccaagg agatcacacc tgtcaatccc ggaacctcgc cactgataag gtatgccgcc 1620 

 tggaccggcg gcttggccgc tgtggtgctt ttgtgtttag ttattttttt gatttgcact 1680 

 gcgaaacgca tgcgagttaa ggcataccgg gtggataagt cgccctacaa ccagtctatg 1740 

 tactatgccg ggctccccgt ggacgatttt gaggactcag agagcacgga cacagaggag 1800 

 gagttcggga acgcgatagg ggggtcccac ggggggtcct cctacaccgt gtacatagac 1860 

 aagactcgg                                1869 



216 

 

 Número de secuencias (ID): 171 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaacaagcc ggttgttggg gtgctcatgg ggttcggcat catcaccggt 60 

 acactcagga ttacaaatcc tgtacgcgcg agtgtcttgc ggtacgacga tttccatatc 120 

 gatgaagata agctcgacac gaactccgtg tacgagcctt attatcattc tgatcatgcg 180 

 gagtcgtcat gggtgaatcg gggtgagtct tccaggaagg cttatgatca taacagccca 240 

 tacatatggc ctcgtaatga ttatgacggc ttcctggaga acgcccatga gcaccacggt 300 

 gtctataacc aaggtcgagg gatagactct ggggaaaggc tgatgcagcc tacccagatg 360 

 tcggcacagg aggacctagg ggatgacact ggcatccatg tcatccccac gctcaatggc 420 

 gacgaccgcc ataagatcgt gaatgtggac cagcggcagt acggggatgt cttcaaagga 480 

 gaccttaacc ctaagcccca agggcagcgg ttgatagagg tctccgttga agaaaatcat 540 

 ccctttactc tgcgggctcc cattcaacgc atctatgggg tccgctatac tgagacgtgg 600 

 tccttcttgc cgtccctgac ctgtacaggt gatgctgccc ccgctattca gcatatatgc 660 

 ctcaagcata ctacttgctt tcaggacgtt gtggtcgatg tcgattgcgc tgagaacacg 720 

 aaggaggatc agttagctga gatttcctat cggttccagg gtaaaaagga ggccgatcag 780 

 ccgtggatag tggtgaacac ttcaacccta ttcgacgagc ttgaattgga ccctcccgag 840 

 atcgaacccg gcgtcctgaa ggttctgaga acagagaagc agtatcttgg ggtatatatc 900 

 tggaatatgc ggggcagcga cggcacgtcc acctatgcaa ccttcttggt gacatggaag 960 

 ggcgatgaga agacacgtaa ccccactccg gctgtgacac cacagccgcg aggcgctgag 1020 

 ttccacatgt ggaattatca ttcccatgta ttcagtgttg gggatacgtt ctctctggcc 1080 

 atgcacctcc agtacaagat acacgaggcg ccctttgatc ttttactgga gtggctgtat 1140 

 gtgccaatcg atcctacatg tcaaccgatg aggttgtatt ccacttgttt atatcaccca 1200 

 aacgctcctc agtgtttgag tcatatgaac agtggatgta cctttacatc accccatctg 1260 

 gcacagaggg tggcctccac ggtctatcag aattgtgaac acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggatcagcca catggagcct agcttcgggc tgatactcca cgacggtggg 1380 
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 accaccttaa agttcgtgga tactcccgag tctttgagtg gtctgtatgt gtttgtggtt 1440 

 tattttaatg gacacgtgga ggcggtggcg tacacggtgg tcagcacagt tgaccacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccacc cgctaccacg 1560 

 aagcccaagg agattactcc tgtgaatcct gggacatcac ctcttatcag gtacgccgcg 1620 

 tggaccggtg gccttgccgc agttgttctt ctgtgtctgg tgattttctt gatctgcacc 1680 

 gcaaagcgga tgcgggtcaa ggcttaccgg gtcgacaaga gtccttacaa tcagagtatg 1740 

 tactacgcgg gcctcccggt agacgacttt gaggactctg agtcgaccga cacagaagaa 1800 

 gaattcggca acgccatcgg ggggagccat ggtggctcct cctacacggt gtatattgat 1860 

 aagaccagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 172 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggacag ttaataaacc tgtggtgggg gtattgatgg ggttcggaat tatcacggga 60 

 acgttgcgta taacgaatcc ggtcagagca tccgtcttgc gatacgatga ttttcacatc 120 

 gatgaagaca aactggatac aaactccgta tatgagcctt actaccattc agatcatgcg 180 

 gagtcttcat gggtaaatcg gggagagtct tcgcgaaaag cgtacgatca taactcacct 240 

 tatatatggc cacgtaatga ttatgatgga tttttagaga acgcacacga acaccatggg 300 

 gtgtataatc agggccgtgg tatcgatagc ggggaacggt taatgcaacc cacacaaatg 360 

 tctgcacagg aggatcttgg ggacgatacg ggcatccacg ttatccctac gttaaacggc 420 

 gatgacagac ataaaattgt aaatgtggac caacgtcaat acggtgacgt gtttaaagga 480 

 gatcttaatc caaaacccca aggccaaaga ctcattgagg tgtcagtgga agaaaatcac 540 

 ccgtttactt tacgcgcacc gattcagcgg atttatggag tccggtacac cgagacttgg 600 

 agctttttgc cgtcattaac ctgtacggga gacgcagcgc ccgccatcca gcatatatgc 660 

 ttaaaacata caacatgctt tcaagacgtg gtggtggatg tggattgcgc ggaaaatact 720 

 aaagaggatc agttggccga aatcagttac cgttttcaag gtaagaagga agcggaccaa 780 

 ccgtggattg ttgtaaacac gagcacactg tttgatgaac tcgaattaga cccccccgag 840 
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 attgaaccgg gtgtcttgaa agtacttcgg acagaaaaac aatacttggg tgtgtacatt 900 

 tggaacatgc gcggctccga tggtacgtct acctacgcca cgtttttggt cacctggaaa 960 

 ggggatgaaa aaacaagaaa ccctacgccc gcagtaactc ctcaaccaag aggggctgag 1020 

 tttcatatgt ggaattacca ctcgcatgta ttttcagttg gtgatacgtt tagcttggca 1080 

 atgcatcttc agtataagat acatgaagcg ccatttgatt tgctgttaga gtggttgtat 1140 

 gtccccatcg atcctacatg tcaaccaatg cggttatatt ctacgtgttt gtatcatccc 1200 

 aacgcacccc aatgcctctc tcatatgaat tccggttgta catttacctc gccacattta 1260 

 gcccagcgtg ttgcaagcac agtgtatcaa aattgtgaac atgcagataa ctacaccgca 1320 

 tattgtctgg gaatatctca tatggagcct agctttggtc taatcttaca cgacgggggc 1380 

 accacgttaa agtttgtaga tacacccgag agtttgtcgg gattatacgt ttttgtggtg 1440 

 tattttaacg ggcatgttga agccgtagca tacactgttg tatccacagt agatcatttt 1500 

 gtaaacgcaa ttgaggaacg tggatttccg ccaacggccg gtcagccacc ggcgactact 1560 

 aaacccaagg aaattacccc cgtaaacccc ggaacgtcac cacttatacg atatgccgca 1620 

 tggaccggag ggcttgcagc agtagtactt ttatgtctcg taatattttt aatctgtacg 1680 

 gctaaacgaa tgagggttaa agcctatagg gtagacaagt ccccgtataa ccaaagcatg 1740 

 tattacgctg gccttccagt ggacgatttc gaggactcgg aatctacgga tacggaagaa 1800 

 gagtttggta acgcgattgg agggagtcac gggggttcga gttacacggt gtatatagat 1860 

 aagacccgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 173 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaacaagcc ggttgttggg gtgctcatgg ggttcggcat catcaccggt 60 

 acactcagga ttacaaatcc tgtacgcgcg agtgtcttgc ggtacgacga tttccatatc 120 

 gatgaagata agctcgacac gaactccgtg tacgagcctt attatcattc tgatcatgcg 180 

 gagtcgtcat gggtgaatcg gggtgagtct tccaggaagg cttatgatca taacagccca 240 

 tacatatggc ctcgtaatga ttatgacggc ttcctggaga acgcccatga gcaccacggt 300 
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 gtctataacc aaggtcgagg gatagactct ggggaaaggc tgatgcagcc tacccagatg 360 

 tcggcacagg aggacctagg ggatgacact ggcatccatg tcatccccac gctcaatggc 420 

 gacgaccgcc ataagatcgt gaatgtggac cagcggcagt acggggatgt cttcaaagga 480 

 gaccttaacc ctaagcccca agggcagcgg ttgatagagg tctccgttga agaaaatcat 540 

 ccctttactc tgcgggctcc cattcaacgc atctatgggg tccgctatac tgagacgtgg 600 

 tccttcttgc cgtccctgac ctgtacaggt gatgctgccc ccgctattca gcatatatgc 660 

 ctcaagcata ctacttgctt tcaggacgtt gtggtcgatg tcgattgcgc tgagaacacg 720 

 aaggaggatc agttagctga gatttcctat cggttccagg gtaaaaagga ggccgatcag 780 

 ccgtggatag tggtgaacac ttcaacccta ttcgacgagc ttgaattgga ccctcccgag 840 

 atcgaacccg gcgtcctgaa ggttctgaga acagagaagc agtatcttgg ggtatatatc 900 

 tggaatatgc ggggcagcga cggcacgtcc acctatgcaa ccttcttggt gacatggaag 960 

 ggcgatgaga agacacgtaa ccccactccg gctgtgacac cacagccgcg aggcgctgag 1020 

 ttccacatgt ggaattatca ttcccatgta ttcagtgttg gggatacgtt ctctctggcc 1080 

 atgcacctcc agtacaagat acacgaggcg ccctttgatc ttttactgga gtggctgtat 1140 

 gtgccaatcg atcctacatg tcaaccgatg aggttgtatt ccacttgttt atatcaccca 1200 

 aacgctcctc agtgtttgag tcatatgaac agtggatgta cctttacatc accccatctg 1260 

 gcacagaggg tggcctccac ggtctatcag aattgtgaac acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggatcagcca catggagcct agcttcgggc tgatactcca cgacggtggg 1380 

 accaccttaa agttcgtgga tactcccgag tctttgagtg gtctgtatgt gtttgtggtt 1440 

 tattttaatg gacacgtgga ggcggtggcg tacacggtgg tcagcacagt tgaccacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccacc cgctaccacg 1560 

 aagcccaagg agattactcc tgtgaatcct gggacatcac ctcttatcag gtacgccgcg 1620 

 tggaccggtg gccttgccgc agttgttctt ctgtgtctgg tgattttctt gatctgcacc 1680 

 gcaaagcgga tgcgggtcaa ggcttaccgg gtcgacaaga gtccttacaa tcagagtatg 1740 

 tactacgcgg gcctcccggt agacgacttt gaggactctg agtcgaccga cacagaagaa 1800 

 gaattcggca acgccatcgg ggggagccat ggtggctcct cctacacggt gtatattgat 1860 

 aagaccagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 174 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 
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  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggtactg tgaataagcc tgtggtgggg gttctaatgg ggttcgggat catcactgga 60 

 acactgagga ttaccaatcc cgttagggcc tccgtgctgc gttacgatga cttccacatc 120 

 gacgaggata agctggatac caattcagtt tatgagcctt actaccactc tgatcacgcc 180 

 gagagctctt gggtgaatcg gggggagtcc tctaggaaag cctatgatca taattctcca 240 

 tatatatggc caagaaatga ttatgatggt tttctggaga atgcacacga acatcacggc 300 

 gtttataacc aaggtcgtgg gattgactcg ggcgagcgtc tgatgcaacc cactcagatg 360 

 tccgctcagg aagacctggg cgatgacact gggattcatg tgattccaac tcttaatggc 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaatgtggat cagagacagt atggagatgt gtttaagggc 480 

 gatctgaatc cgaagcccca gggtcagaga ctcatcgaag tgagtgtgga ggaaaaccat 540 

 ccctttactc tgagggctcc gattcagcgc atctacggtg tgcgctacac tgagacttgg 600 

 agtttcctgc cgtctttgac ttgcacaggt gacgctgccc ccgctattca gcatatttgc 660 

 ctcaagcaca caacatgctt ccaggatgtt gtggttgacg tggattgcgc agagaacacc 720 

 aaagaggatc aattggccga aatctcctat cgtttccaag gaaagaagga ggctgatcag 780 

 ccttggattg tggttaatac ctctaccttg ttcgatgagc tggagctcga tcctcctgag 840 

 atcgagcccg gcgtgttgaa ggttctcagg actgagaagc agtatttggg ggtgtacatc 900 

 tggaatatgc ggggtagtga cggaacgtcc acctacgcca cttttcttgt gacctggaaa 960 

 ggcgatgaga agacacgtaa ccctacccct gctgtgactc cacagccaag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattatca cagtcacgtg tttagcgttg gcgatacgtt cagtctggca 1080 

 atgcatctgc agtataagat acacgaggcg ccctttgatc ttctgctaga atggttgtat 1140 

 gtcccaattg atccaacctg tcagcctatg aggctgtaca gcacttgtct gtaccatcct 1200 

 aacgctcctc aatgtctttc gcacatgaac agtgggtgca ccttcacatc tccgcatctg 1260 

 gcgcagaggg tggcctccac cgtctatcag aattgcgaac acgccgataa ctataccgct 1320 

 tattgtctgg ggattagcca catggagccc agctttgggc tgatcctgca cgacggtggg 1380 

 acgactctga agtttgtgga cactccagag tctctcagcg gtttgtacgt gttcgtggtg 1440 

 tatttcaatg ggcatgtcga ggccgtggcc tacaccgttg taagtactgt ggatcacttt 1500 

 gtgaatgcta tcgaggagcg tggcttcccg cccacggcgg gacagccgcc tgccacgacg 1560 

 aagcccaagg agatcactcc agtgaatcct ggtacatcgc ctttgatacg gtacgcagcc 1620 

 tggactggtg gtctggctgc tgtcgtgctc ttatgtctgg tgatctttct gatttgtact 1680 
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 gctaagcgga tgcgagtgaa ggcttatcgg gtcgataaga gcccatacaa tcagagcatg 1740 

 tactatgctg gtctccctgt ggatgatttt gaagatagtg agagcacaga cactgaggag 1800 

 gagtttggca atgccatcgg tggtagccac ggcggatctt cttacactgt ctatatcgac 1860 

 aagactcgt                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 175 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 
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 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 176 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 
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 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 177 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 
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 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 
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 Número de secuencias (ID): 178 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 
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 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 179 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 
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 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 180 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 
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 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 181 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 
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   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 
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 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 182 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 
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 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 183 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 
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 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 184 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 
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 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 185 
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 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 
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 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 186 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 
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 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 187 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 
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 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 188 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 
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   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 
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 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 189 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 
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 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 190 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 
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 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 191 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 
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 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 192 

 Longitud: 1869 
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 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 
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 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 193 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 
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 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 194 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 
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 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 195 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 
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 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 
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 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 196 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 
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 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 197 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 
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 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 198 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 
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 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 199 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 
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 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 
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 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 200 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 



254 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 201 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 
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 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 202 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 
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 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 
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 Número de secuencias (ID): 203 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 
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 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 204 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 
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 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 205 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 
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 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 206 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 
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  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 
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 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 207 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 
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 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 208 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 
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 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 209 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 
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 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 
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 Número de secuencias (ID): 210 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 
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 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 211 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 
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 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 212 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 
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 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 213 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 
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   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 
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 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 214 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 
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 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 215 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 
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 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 216 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 
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 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 217 
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 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 
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 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 218 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 
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 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 219 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 
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 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 220 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 
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   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 
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 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 221 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 
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 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 222 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 
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 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 223 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 
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 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 224 

 Longitud: 1869 
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 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 
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 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 225 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 
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 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 226 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 
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 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 227 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 
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 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 
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 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 228 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 
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 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 229 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 
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 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 230 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 
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 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 

 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 231 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 
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 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 
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 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 232 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 
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 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 233 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 
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 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 234 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 
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 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggcagggg gattgattct ggagagcgtc ttatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctggg tgatgacact gggatccatg tgattccaac tcttaatggt 420 

 gacgatcgcc ataagattgt gaacgtggat cagaggcagt atggggacgt ttttaagggc 480 

 gatctcaatc ctaagccgca gggacagagg ctgatcgagg tttctgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacct tgcgggctcc aatccaaagg atctatggag tgaggtacac agaaacttgg 600 

 tcatttctgc cctcgcttac ctgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 
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 Número de secuencias (ID): 235 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 

 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tccccaccta 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac ggtgtaccag aattgtgagc atgctgacaa ctatacggca 1320 

 tactgcctcg gaattagcca catggagcca agcttcgggc tgattctgca tgacggtgga 1380 
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 actacactta aattcgtgga cactcctgag tcgcttagcg ggttgtacgt gtttgtagtg 1440 

 tatttcaatg gtcatgttga ggcagtggct tataccgttg tcagcactgt tgatcatttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttcccg cctacggctg ggcaaccccc cgctacgact 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 236 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 

 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactggt gacgctgccc ctgctattca gcatatatgc 660 

 cttaagcata caacttgttt tcaggatgtg gtggtggatg ttgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaagatc agcttgccga aatttcttac agatttcagg gcaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccttggattg ttgtcaatac atccacgctt tttgacgagc tggagctcga tcccccggaa 840 
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 atcgagcctg gcgtgttgaa ggtgctgcgt actgagaagc aatatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gggggtcgga cggcaccagt acctatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcctaagg aaattacccc ggtgaatcca ggtacctcgc ctcttatcag gtatgcagcc 1620 

 tggaccggtg gtctggctgc agtcgtgcta ctatgcctcg tgattttctt gatctgcact 1680 

 gctaaacgca tgcgtgtcaa ggcttatagg gtggataaat ccccctataa ccagtctatg 1740 

 tactatgctg gccttcctgt ggacgacttc gaggattcgg agtcgaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggca atgcgatcgg ggggagtcac gggggtagta gctacactgt gtatatcgat 1860 

 aagacgagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 237 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc tgtggtcgga gtgttgatgg ggtttgggat catcaccggg 60 

 acattgagga tcacgaatcc tgttcgtgcc tcggtgttgc ggtacgatga tttccacata 120 

 gatgaggata agttggatac caattccgtt tatgagccct attaccactc tgaccacgcc 180 

 gaatcatctt gggtgaaccg gggtgagtct tcgcgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggt ttcctggaga atgcccatga gcatcatggc 300 
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 gtttataacc aaggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca cctttctagt aacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccccacccct gctgtgactc cgcagcctag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcccatgtg ttttccgtgg gtgatacgtt cagtctggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat acacgaagct ccttttgatc ttctactgga atggctgtat 1140 

 gtgccgattg accctacgtg tcagcccatg agattgtatt cgacgtgttt gtatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agcggatgca ctttcaccag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 238 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 
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  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg ttaataagcc agttgtggga gttctgatgg ggttcggtat catcactggg 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgttcgcgcc tctgttttac gctatgatga ctttcatatt 120 

 gatgaggata agctcgacac aaactctgtg tacgagcctt attatcatag cgatcatgca 180 

 gagtcgtcat gggtaaatag gggtgagagt tcccgcaagg cttatgatca taacagtcct 240 

 tatatctggc caagaaatga ttacgatggt ttcttggaga atgcccatga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgggg tatcgactct ggcgagagat tgatgcaacc gacccaaatg 360 

 agtgcgcagg aggacctagg cgatgatacc gggattcacg tgattcctac tctgaatggc 420 

 gacgacagac acaagattgt caatgttgat cagcggcagt acggggatgt gttcaagggt 480 

 gacctcaatc cgaagcctca ggggcagagg ctcattgagg tttcggttga ggagaatcat 540 

 ccttttacac tccgtgctcc tattcagagg atttacgggg tccggtatac agagacctgg 600 

 tcttttctgc cgtcacttac ttgcactgga gatgctgctc ccgctattca acatatctgt 660 

 ctcaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gttgtagacg tcgattgcgc tgagaatacc 720 

 aaggaggatc agctggctga gatcagttac cgcttccagg ggaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggattg ttgtgaatac gtctacactg tttgacgagc ttgaactgga ccctccagaa 840 

 atcgagccag gtgtgttgaa agtgttgagg actgagaaac agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaatatga gaggttccga cgggacctct acatatgcca ctttcctcgt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcggaa tcccacgccg gctgtgaccc cacagccgcg tggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttctctgtgg gcgacacgtt cagtttggcc 1080 

 atgcaccttc agtacaagat acacgaagcc ccttttgatc ttctgctcga atggctgtat 1140 

 gtgccaattg acccgacgtg tcagcccatg agattatact ctacgtgttt atatcatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttgag tcatatgaac agtgggtgta cgttcacaag tcctcatcta 1260 

 gcgcagcgcg tggcttccac tgtctatcag aactgtgagc acgcagacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtctgg ggattagcca catggagcca agctttgggc tgattcttca cgacggtggc 1380 

 accacactta agttcgtgga cactcccgag tctttaagtg ggttgtatgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga agccgtggct tacactgtgg tgagtactgt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg ggggtttcct cctacggcag gacagccccc cgcgaccaca 1560 

 aagcccaaag agattacacc agtgaaccct ggcacaagcc ccctgattag gtatgctgcc 1620 

 tggacaggcg ggcttgctgc cgtggtgttg ctgtgtctag tcatcttttt gatctgcact 1680 
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 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttatcgg gttgacaagt ctccgtataa tcagtcgatg 1740 

 tattacgcag gccttcctgt ggatgatttt gaggactctg agtccacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgctattgg cggtagtcac ggggggtcgt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 239 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaacaagcc cgtagtgggg gtcctgatgg ggttcgggat catcacgggg 60 

 actctgcgga tcactaatcc ggttagggcc tctgtgctgc gctatgacga cttccacatt 120 

 gatgaggata agctggacac aaatagcgta tatgagccat attaccatag cgatcatgct 180 

 gagtcttcct gggtgaatag gggtgagtct tcccgcaagg cttatgatca caatagtcca 240 

 tacatctggc cccggaatga ctatgatggc tttcttgaga acgcccacga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc aggggcgcgg aattgacagt ggagagaggt tgatgcagcc tactcagatg 360 

 tccgctcagg aggatctggg cgacgacact ggtatccatg tgattccgac cttaaacggt 420 

 gatgaccggc ataagatcgt gaatgtggat caaaggcaat atggtgatgt gtttaagggg 480 

 gatcttaatc ctaaacctca aggacagagg ttgattgagg tctctgtgga ggaaaatcat 540 

 cctttcactc tgcgtgcgcc catacagaga atctatggag ttcgatacac cgaaacctgg 600 

 tcttttctgc ctagtctgac atgcactggg gacgccgccc cggcgattca gcacatatgc 660 

 ctgaagcata ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggatg tggattgtgc cgagaatacc 720 

 aaggaggatc aactcgccga aatctcatac aggttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccgtggatcg tcgtcaatac aagtactctt tttgacgagc tggagctcga tccacctgag 840 

 atcgagccag gtgtgctgaa agtgttgcgt actgaaaaac agtatctcgg agtttatatt 900 

 tggaacatga ggggctctga tggtacaagc acatacgcaa cctttctggt gacatggaaa 960 

 ggcgacgaga aaactcgtaa ccccacccct gctgtgactc cacagcctcg gggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaactacca ttctcacgtg tttagtgtgg gtgacacatt ttccctcgct 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccatgaagcc ccctttgatc ttctgctgga gtggctctac 1140 
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 gtgccgatag atccaacttg tcagcccatg aggttgtaca gtacgtgctt gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc aatgtctgag ccatatgaac tccgggtgca cattcacgtc accccatctt 1260 

 gcccagcgtg ttgcgtccac ggtgtatcag aactgcgagc acgcagataa ttacaccgcc 1320 

 tattgccttg gcatctcaca catggaacct agttttggcc tgatcctcca tgacggcgga 1380 

 actactctca aattcgtgga tacccctgag tctctgtccg gcctgtacgt gtttgttgta 1440 

 tacttcaacg gccatgtgga ggctgtggcg tacactgttg tgagcactgt cgatcacttt 1500 

 gtgaatgcta tcgaggaaag aggctttcct ccgacagctg gacagccgcc tgccaccact 1560 

 aagcccaagg agatcacacc tgtcaatccc ggaacctcgc cactgataag gtatgccgcc 1620 

 tggaccggcg gcttggccgc tgtggtgctt ttgtgtttag ttattttttt gatttgcact 1680 

 gcgaaacgca tgcgagttaa ggcataccgg gtggataagt cgccctacaa ccagtctatg 1740 

 tactatgccg ggctccccgt ggacgatttt gaggactcag agagcacgga cacagaggag 1800 

 gagttcggga acgcgatagg ggggtcccac ggggggtcct cctacaccgt gtacatagac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 240 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaacaagcc cgtagtgggg gtcctgatgg ggttcgggat catcacgggg 60 

 actctgcgga tcactaatcc ggttagggcc tctgtgctgc gctatgacga cttccacatt 120 

 gatgaggata agctggacac aaatagcgta tatgagccat attaccatag cgatcatgct 180 

 gagtcttcct gggtgaatag gggtgagtct tcccgcaagg cttatgatca caatagtcca 240 

 tacatctggc cccggaatga ctatgatggc tttcttgaga acgcccacga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc aggggcgcgg aattgacagt ggagagaggt tgatgcagcc tactcagatg 360 

 tccgctcagg aggatctggg cgacgacact ggtatccatg tgattccgac cttaaacggt 420 

 gatgaccggc ataagatcgt gaatgtggat caaaggcaat atggtgatgt gtttaagggg 480 

 gatcttaatc ctaaacctca aggacagagg ttgattgagg tctctgtgga ggaaaatcat 540 

 cctttcactc tgcgtgcgcc catacagaga atctatggag ttcgatacac cgaaacctgg 600 
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 tcttttctgc ctagtctgac atgcactggg gacgccgcgc cggcgattca gcacatatgc 660 

 ctgaagcata ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggatg tggattgtgc cgagaatacc 720 

 aaggaggatc aactcgccga aatctcatac aggttccagg gcaagaagga ggccgaccag 780 

 ccgtggatcg tcgtcaatac aagtactctt tttgacgagc tggagctcga tccacctgag 840 

 atcgagccag gtgtgctgaa agtgttgcgt actgaaaaac agtatctcgg agtttatatt 900 

 tggaacatga ggggctctga tggtacaagc acatacgcaa cctttctggt gacatggaaa 960 

 ggcgacgaga aaactcgtaa ccccacccct gctgtgactc cacagcctcg gggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaactacca ttctcacgtg tttagtgtgg gtgacacatt ttccctcgct 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccatgaagcc ccctttgatc ttctgctgga gtggctctac 1140 

 gtgccgatag atccaacttg tcagcccatg aggttgtaca gtacgtgctt gtaccacccc 1200 

 aacgcccccc aatgtctgag ccatatgaac tccgggtgca cattcacgtc accccatctt 1260 

 gcccagcgtg ttgcgtccac ggtgtatcag aactgcgagc acgcagataa ttacaccgcc 1320 

 tattgccttg gcatctcaca catggaacct agttttggcc tgatcctcca tgacggcgga 1380 

 actactctca aattcgtgga tacccctgag tctctgtccg gcctgtacgt gtttgttgta 1440 

 tacttcaacg gccatgtgga ggctgtggcg tacactgttg tgagcactgt cgatcacttt 1500 

 gtgaatgcta tcgaggaaag aggctttcct ccgacagctg gacagccgcc tgccaccact 1560 

 aagcccaagg agatcacacc tgtcaatccc ggaacctcgc cactgataag gtatgccgcc 1620 

 tggaccggcg gcttggccgc tgtggtgctt ttgtgtttag ttattttttt gatttgcact 1680 

 gcgaaacgca tgcgagttaa ggcataccgg gtggataagt cgccctacaa ccagtctatg 1740 

 tactatgccg ggctccccgt ggacgatttt gaggactcag agagcacgga cacagaggag 1800 

 gagttcggga acgcgatagg ggggtcccac ggggggtcct cctacaccgt gtacatagac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 241 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggaaccg tcaacaagcc tgtggtggga gtcctaatgg ggttcggtat tatcacgggt 60 
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 accctgagga tcaccaaccc cgttagggct tctgtcctac gctatgacga cttccatatc 120 

 gatgaagata aactagatac taatagcgtg tatgaaccgt actaccacag cgaccatgct 180 

 gagtcgtcgt gggtcaaccg gggtgaatct tctaggaagg cttacgatca taattctcca 240 

 tacatctggc caaggaatga ctatgatggt tttctcgaga acgcgcacga acatcacggc 300 

 gtttacaacc aggggcgcgg aattgatagt ggtgagaggt tgatgcaacc aactcagatg 360 

 tccgctcaag aagatttagg cgacgatact gggattcatg tgattccgac cttgaatggc 420 

 gatgaccgcc ataagatcgt gaatgtggat caaaggcaat acggtgatgt gtttaaagga 480 

 gatcttaatc caaagcctca aggtcagagg ctgattgagg tctctgtgga ggagaaccac 540 

 ccctttactc tgcgcgcgcc tattcagagg atatatggcg ttcggtatac cgaaacttgg 600 

 tcgttcctgc ccagtctaac atgcaccggg gatgcggctc ccgcaatcca gcatatttgt 660 

 ctgaagcata caacctgctt ccaggatgtg gtggtggatg ttgactgtgc agagaacact 720 

 aaggaggacc agcttgctga aatttcttat agatttcagg gcaagaaaga ggcggaccag 780 

 ccttggattg tcgttaacac gagtactttg tttgatgagt tggagctgga tccgcctgag 840 

 attgaacctg gggtgctgaa agtgctgcgc actgaaaagc agtatcttgg agtctatata 900 

 tggaacatga ggggcagcga tgggacaagc acgtatgcca cgtttctggt gacttggaag 960 

 ggcgacgaaa agaccagaaa cccgacccct gctgtgacac cacagccgag aggggcggag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcatgtg tttagtgtag gggacacctt ctccctcgct 1080 

 atgcacttgc agtataagat ccacgaagcc ccattcgatc tgttgctgga gtggctttac 1140 

 gtgcccattg acccgacttg tcagcccatg agactgtaca gtacctgttt gtaccatccc 1200 

 aatgcacccc aatgtctctc gcatatgaac tctggatgca ctttcacctc accccacctt 1260 

 gcccagcggg tggcctcgac cgtgtaccag aactgcgagc acgcagataa ctacaccgcc 1320 

 tattgcctag ggatctccca tatggaacct tcgtttggat taattctcca tgatggcggg 1380 

 actactctta agtttgtcga cacccctgaa agtctgtcag gcctctacgt gttcgtggtg 1440 

 tacttcaacg ggcatgtgga ggccgtggct tacaccgttg tgagcaccgt tgatcacttc 1500 

 gtgaacgcta tcgaggagag aggctttccg ccaacggctg gtcagccccc tgcaacaacc 1560 

 aagccaaagg agatcacacc cgtgaacccc ggcaccagcc ctttgatccg ttacgcagca 1620 

 tggaccgggg ggttggcagc tgtggtgctg ttgtgtctgg ttatcttcct tatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcgtaccgg gttgataaga gtccttacaa tcagtcaatg 1740 

 tactatgccg gacttcctgt cgacgacttt gaggattcag agtcaaccga cacagaggag 1800 

 gaattcggca atgcgatagg tggctcacac ggtggctcat cctataccgt gtatattgac 1860 

 aagactagg                                1869 
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 Número de secuencias (ID): 242 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaacaagcc tgtggttgga gtgctgatgg ggtttggtat aatcacaggt 60 

 accttgagga taaccaatcc tgttagggcc tctgtgctgc gctatgatga cttccacatt 120 

 gatgaggata aactagacac taacagcgtg tacgaaccat attaccatag cgaccatgcc 180 

 gagtcctcct gggtgaatag gggtgagtct tccaggaagg cctacgatca caatagtcca 240 

 tacatctggc cccggaatga ctatgatggc tttcttgaga acgcacacga gcatcacggt 300 

 gtttataacc agggtcgcgg aattgacagt ggtgagaggt tgatgcagcc tactcagatg 360 

 tccgctcagg aggacttggg cgacgatact gggatccatg tcatcccgac cctgaacggt 420 

 gatgacagac ataagattgt gaatgtggac cagaggcagt atggcgatgt gtttaaaggg 480 

 gacctgaatc caaagcctca gggacagagg ctgattgagg tctctgtgga ggagaatcat 540 

 cccttcactc tgcgtgctcc cattcagaga atttacggcg ttcggtacac tgaaacttgg 600 

 tcttttctgc ctagtcttac atgtaccgga gacgccgctc cggccatcca gcacatatgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgctt ccaggatgtg gtggtggacg tggactgtgc agaaaacacc 720 

 aaggaagacc aacttgctga aatcagctac cggtttcagg gcaagaagga agcagaccaa 780 

 ccgtggattg tcgtcaacac atccactttg tttgacgagc tggagctgga tcctcccgag 840 

 atcgaacccg gcgtgctgaa agtgcttcgt actgaaaagc agtatctcgg agtttatatt 900 

 tggaacatga ggggtagtga cggtacaagc acgtatgcta cctttctggt gacttggaag 960 

 ggcgacgaga agacgcggaa ccctacccct gctgtgacgc cacagcctag gggagccgag 1020 

 tttcacatgt ggaactacca ttctcacgtg tttagtgtgg gagatacgtt ttccctggct 1080 

 atgcacctcc agtacaagat ccacgaagcg cccttcgatc ttctgctgga gtggctctac 1140 

 gtgcccatag atccaacttg tcagcccatg agattgtaca gtacatgcct gtaccatcca 1200 

 aatgcccctc aatgtctgag ccatatgaac tctggatgca ctttcacgtc accccatctt 1260 

 gcccagcggg ttgcgtctac ggtgtaccag aactgtgaac acgctgataa ttacaccgcc 1320 

 tactgcctag ggatctccca tatggaacct agtttcggtc taatcctcca tgacggcggc 1380 

 accactctca agttcgtgga tacacctgaa agcctgagcg gtctctacgt gtttgttgtc 1440 
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 tactttaacg ggcacgtaga ggccgtggct tacactgttg tgtcgaccgt cgatcatttt 1500 

 gtgaatgcga tcgaggagcg cgggtttcct ccgacagccg gacagccccc tgccacgact 1560 

 aagcctaagg agattacccc tgtgaatcca ggaaccagtc ccctgattcg gtatgctgcg 1620 

 tggaccggcg gtctggccgc tgtggtgctg ttgtgtctgg taatctttct tatttgcact 1680 

 gccaaacgca tgcgagtcaa ggcttatcgg gtggataagt cgccctacaa ccagtctatg 1740 

 tactatgccg gacttcccgt ggacgatttt gaggactcag aatctacgga cacagaggag 1800 

 gagtttggga acgcgatagg aggatcccat gggggctcct cctatactgt gtatatagat 1860 

 aagactcgt                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 243 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggaactg tcaataagcc tgtggtggga gtgctgatgg gattcggtat catcactgga 60 

 accctgagga tcaccaatcc cgttcgcgct tctgtgcttc gctatgacga tttccacatc 120 

 gacgaagata agctagacac taacagcgtg tacgaaccgt actaccacag cgaccacgct 180 

 gagtcctctt gggtgaaccg gggtgaatct tctaggaagg cttacgacca taatagtcct 240 

 tacatctggc cacggaacga ctatgatggt ttcctcgaga acgcacacga gcatcatggc 300 

 gtttacaacc aggggcgcgg aattgacagc ggtgagaggt tgatgcagcc tacccaaatg 360 

 tccgctcagg aggatctggg agacgacacg ggtattcatg tgattccgac cttaaatggc 420 

 gacgatcgcc ataagatcgt gaatgtggat caaaggcaat atggtgatgt gtttaaaggt 480 

 gatcttaatc cgaaaccgca agggcagagg ttgattgagg tctctgttga ggagaaccac 540 

 cccttcactc tgcgcgctcc aattcagcgg atttacggag ttcggtacac ggagacttgg 600 

 tcttttctgc ccagtctcac atgcacaggg gatgccgctc ctgccattca gcacatatgt 660 

 ctgaagcata caacatgctt tcaggatgtg gtggtggatg tggattgtgc agagaacact 720 

 aaggaagatc agcttgcaga gatttcatac aggtttcagg gcaagaaaga ggcagaccag 780 

 ccctggattg tcgtcaacac aagtacattg ttcgacgagc tggagctgga tccgcccgaa 840 

 atcgagccag gggtgctgaa agtgctgcgc acagaaaagc agtatctggg tgtttatata 900 
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 tggaacatga ggggtagcga tggtaccagc acctatgcaa catttctggt gacctggaaa 960 

 ggtgacgaaa agaccagaaa ccccactccc gctgtgaccc cacagccacg gggagcggag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttcccatgtg tttagtgtag gggacacttt ctccctcgct 1080 

 atgcatctcc agtataagat ccatgaagca ccgtttgact tgttgctgga gtggctttac 1140 

 gtgcccattg atccaacttg tcagcccatg agattgtata gtacgtgctt gtaccatccc 1200 

 aatgcacccc agtgtctctc acatatgaac tccggatgta ctttcacgtc acctcacctt 1260 

 gcccagcggg tggcttcgac cgtgtaccag aattgtgagc acgcggataa ctacaccgcc 1320 

 tattgcctcg gtatctccca catggaacct agtttcggtc tgattctcca tgatggcgga 1380 

 actaccctta aattcgtgga cacccctgag agtctgtctg gcctctatgt attcgtggtg 1440 

 tacttcaacg gacatgtgga ggccgtggcg tacactgttg tgagcaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaatgcga ttgaggaacg tggctttccc cctactgctg gtcagccccc tgctaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcacgcc cgtaaaccca ggaaccagcc ctctgattcg gtacgctgca 1620 

 tggaccggag gattggccgc agtggtgctg ctgtgtctgg ttattttcct tatttgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgagttaa ggcctatcgg gttgataaat caccatacaa tcagtcaatg 1740 

 tactatgccg gactccccgt ggatgatttt gaggattcag agtcaaccga cacagaggag 1800 

 gagtttggga atgcgatagg agggagtcac ggtggctcct cctataccgt gtatattgac 1860 

 aagactagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 244 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaataagcc tgttgtaggg gtgttaatgg ggttcggtat catcacggga 60 

 acattgcgga ttactaaccc tgttagggct tctgtgctgc gctatgatga ctttcacatc 120 

 gatgaagata aactagacac caacagcgtg tatgagccat actaccatag cgatcatgcc 180 

 gagtcaagtt gggtgaacag gggtgagtct tcccgaaagg cttacgatca taatagtcca 240 

 tatatctggc cacggaatga ctatgacggc tttttggaga acgcacacga gcatcacggt 300 

 gtttacaacc agggccgcgg cattgacagc ggtgagaggt tgatgcagcc aactcagatg 360 
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 tccgctcagg aggatttggg cgacgacact gggatccatg tgattccgac cttaaatggg 420 

 gatgaccgcc ataagattgt gaatgtggac cagagacagt acggcgacgt ttttaagggc 480 

 gacctcaatc caaagcctca aggacagagg ctgattgagg tgtctgtgga ggagaaccac 540 

 cctttcactc tgcgtgctcc catccagaga atctatggcg ttcggtatac cgaaacttgg 600 

 tcttttctgc ctagtctgac atgtaccgga gacgcagcgc ctgcgattca gcacatatgc 660 

 ctaaagcaca ccacctgctt tcaggatgtg gtggtggatg tggactgcgc cgagaatacc 720 

 aaggaagacc aactcgctga gatctcttat aggtttcagg gcaagaaaga ggccgaccaa 780 

 ccgtggatcg tcgtcaacac aagtactttg tttgacgagc tggagctgga tccacctgag 840 

 atcgagcccg gcgtgctgaa agtgctccgt actgaaaaac agtaccttgg agtttatatt 900 

 tggaacatga gggggtcaga cgggacaagc acgtacgcta catttctggt gacttggaag 960 

 ggggatgaaa aaactcgaaa ccccaccccg gctgtgactc cacagcctag gggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaactacca ttctcacgtg tttagtgtgg gagatacatt ttccctcgct 1080 

 atgcacctcc agtataagat tcacgaagcc ccctttgatc tcctgctgga atggctctat 1140 

 gtgcccatag accccacttg ccagcccatg aggctgtact caacgtgctt ataccatccc 1200 

 aatgcccccc agtgtctcag ccacatgaac tctggatgca cttttacgtc accccatctt 1260 

 gcccagcggg ttgcttcaac ggtgtaccag aattgtgagc acgccgataa ttacaccgcc 1320 

 tactgtctcg gaatttccca catggaaccc agttttggcc tgatcctgca tgatggtgga 1380 

 acaacgctca agttcgtgga tacccctgag tcgttgtccg gcctatacgt gtttgttgtg 1440 

 tacttcaacg gacatgtgga ggccgtggca tacactgttg tgagcaccgt cgaccatttc 1500 

 gtgaatgcga tcgaggagag aggctttcct ccaaccgccg gacaaccccc tgccacaacc 1560 

 aagcctaagg agatcacacc tgtgaatcct ggcacctccc cactgattcg gtacgctgct 1620 

 tggacaggcg gtctggccgc tgtggtgctc ttgtgtttag ttattttcct tatttgcact 1680 

 gcgaagcgca tgcgggtgaa agcatatcgg gtggataagt cgccttacaa ccagagtatg 1740 

 tactatgccg gactccctgt ggacgatttt gaggactcag aatccacgga caccgaggag 1800 

 gagtttggga acgctatagg agggtcccac gggggctcct cctataccgt ttacatagac 1860 

 aagactagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 245 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 
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   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaacaagcc agtggtgggg gtgctaatgg ggttcggtat catcacggga 60 

 acgttgagga tcacaaaccc tgttcgcgct tctgtgctgc gctatgatga cttccatatc 120 

 gatgaggata aactagatac aaatagcgtg tatgagccat actaccacag cgaccatgct 180 

 gagtcaagtt gggtcaatag gggtgagtct tcccgtaagg catatgacca caatagtcca 240 

 tacatctggc ctcggaatga ctatgatggg ttcctggaaa atgcccacga gcatcatggt 300 

 gtttacaacc agggtcgcgg tattgacagt ggtgagaggc tgatgcagcc tactcagatg 360 

 tccgctcaag aggatctggg cgatgacacc ggcattcatg tgattccgac cttgaacggt 420 

 gatgaccggc acaagatcgt gaatgtggac cagaggcagt acggcgatgt gtttaagggc 480 

 gaccttaatc ccaagcctca aggccagagg ttgattgagg tgtctgtgga ggagaaccat 540 

 ccattcaccc tgcgtgctcc cattcagaga atctatggag ttcggtatac cgaaacttgg 600 

 tcttttctgc ctagtctgac atgtacgggt gatgccgctc cggccattca gcacatatgc 660 

 ctgaagcata ccacgtgttt tcaggacgta gtggttgatg tagactgtgc ggagaatacc 720 

 aaggaggacc agctcgccga gattagctat aggtttcagg gcaagaagga agcggaccaa 780 

 ccgtggattg tcgtcaatac cagtacactg tttgacgagc tggagttgga cccccccgag 840 

 atcgaacccg gcgtgttaaa agtgcttcgt actgaaaagc agtatctcgg agtgtatata 900 

 tggaatatga ggggctccga tggtacaagc acatacgcta catttctggt gacatggaag 960 

 ggcgacgaga agaccagaaa ccccacccct gctgtgaccc cacagccaag gggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca ttctcatgtg tttagtgtgg gggatacctt ctctctcgct 1080 

 atgcaccttc agtacaagat tcacgaggcc ccctttgatc tcttactgga gtggctctac 1140 

 gtgcccatag atccgacttg tcagcccatg agattgtaca gtacctgctt gtaccatccg 1200 

 aacgcccccc aatgtctgtc tcatatgaac tctgggtgca ctttcacgtc accacatctt 1260 

 gcccagcggg ttgcgtccac ggtgtaccag aactgcgagc atgcagataa ttacactgcc 1320 

 tactgtctag gcatcagcca catggagcct agtttcggtc tgattctgca tgatgggggc 1380 

 accactctca agttcgtgga tacgcctgag agcctaagcg gtctttacgt gtttgttgtt 1440 

 tactttaacg gacacgtgga ggccgtggcc tacactgttg tgagcaccgt ggatcatttc 1500 

 gtgaacgcca tcgaggaaag aggctttcct ccaaccgctg gacagccccc tgccacaacc 1560 

 aagcctaagg agatcacccc tgtgaatccc gggacctccc cactgattcg gtatgccgca 1620 

 tggacagggg gtttagcggc tgtggtgctg ttgtgtctag taatttttct tatttgcact 1680 

 gccaagcgga tgcgagtgaa ggcttatcgg gtggataaaa gtccctacaa tcagtctatg 1740 
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 tactatgccg gacttcctgt tgacgacttt gaggactcag agtcgaccga cacagaggag 1800 

 gaatttggga acgcaatagg agggtctcac ggaggctcct cctatactgt gtatatagac 1860 

 aagactagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 246 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg tcaataagcc tgtggttggg gttttaatgg ggtttggtat cattactggg 60 

 acactcagga tcaccaatcc tgttagggcc tcagtgctgc gctatgatga ctttcacatc 120 

 gatgaggata aactagatac caacagcgtg tatgaaccgt actaccacag cgaccatgct 180 

 gagagttcct gggtaaatcg cggtgaatct agccgcaagg cttatgatca taattctcca 240 

 tatatctggc cacggaatga ttatgatggc tttcttgaga acgcccacga gcaccacgga 300 

 gtctacaacc agggccgcgg aattgacagt ggtgaacgtt tgatgcagcc cactcaaatg 360 

 tccgcccagg aggatctggg cgacgacact gggatccatg tgattccgac cttgaacggt 420 

 gacgaccggc ataagattgt gaatgtggat cagaggcagt atggcgacgt gttcaagggc 480 

 gaccttaatc ctaagcctca gggacagagg ttgattgagg tgtctgtgga ggaaaaccat 540 

 cctttcacac tgcgggctcc cattcagaga atctatggtg ttcggtatac cgaaacttgg 600 

 agctttctgc ccagtctgac atgtaccggg gacgccgccc cggccattca gcacatctgc 660 

 ctgaagcata cgacatgctt ccaggatgtg gtggtggatg tcgactgtgc cgagaatacc 720 

 aaggaggatc aactcgctga gatcagctat cgatttcagg gcaagaagga ggctgaccaa 780 

 ccgtggatcg tcgtcaatac aagtactctg tttgacgagc tggagctcga tccacccgag 840 

 attgagcccg gcgtgttgaa agtccttcgt acggagaagc agtacctcgg agtgtatatc 900 

 tggaacatgc gggggagcga cggtacaagt acgtacgcta ccttcctggt gacatggaaa 960 

 ggtgacgaga aaacaagaaa ccccacccct gctgttactc cacagcctag gggtgctgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca cagccacgtg tttagtgtgg gagatacctt ctccctggct 1080 

 atgcatctcc agtacaagat ccacgaggct cccttcgatt tactgctgga gtggctctac 1140 

 gtgcctattg atccaacgtg tcaaccaatg agattgtaca gtacgtgctt gtatcacccc 1200 
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 aacgcacccc aatgtctgtc tcatatgaat tctgggtgca ctttcacatc tccccatctt 1260 

 gcccagcggg ttgcctcaac ggtataccag aactgcgagc acgcagacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgcctgg gtatctcaca tatggaacct agtttcggcc tgattctcca tgacggcggc 1380 

 actactctca aattcgtgga tacgcctgag agcctgagcg gtctctacgt gtttgttgtg 1440 

 tactttaacg gacacgtgga ggccgttgcc tacaccgttg tgagcaccgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcga ttgaggaaag aggctttcct ccgaccgctg gacagccccc tgccaccacc 1560 

 aagcctaagg agattacacc cgtgaacccg ggaacctccc cactgattcg gtatgctgct 1620 

 tggaccgggg ggctggccgc cgtggtgctg ttgtgtctgg taatttttct tatttgcact 1680 

 gccaaacgca tgcgagtgaa ggcttatcga gtggataagt cgccttacaa tcagtcgatg 1740 

 tactatgctg gtctccctgt ggacgatttt gaggattcag aatccactga tacagaggag 1800 

 gaattcggga acgcgatagg agggtcccac ggggggtcgt cctataccgt gtacatagat 1860 

 aagactagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 247 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaataagcc agtagtgggg gtcctgatgg ggtttggtat tattactggc 60 

 acgctcagga taactaaccc tgtgagggcc tctgtgctgc gctatgacga ctttcacatc 120 

 gatgaggaca aactagatac caacagcgtg tatgagccat actaccattc tgaccatgcg 180 

 gagagtagtt gggtgaatag gggtgagtct tcccgcaagg cttatgacca caatagtcca 240 

 tatatctggc ccagaaatga ctatgatggc tttcttgaga acgcccatga gcatcacggt 300 

 gtttacaacc agggccgcgg gattgacagt ggtgaaaggt tgatgcagcc tacccagatg 360 

 tctgcccagg aggacctggg cgacgacact gggatccatg ttattccgac tcttaatggc 420 

 gacgatcgtc acaagatcgt gaatgtggat cagaggcagt atggcgatgt gtttaagggt 480 

 gaccttaatc caaagcctca gggacagagg ttgattgagg tgtcggtgga ggaaaaccat 540 

 ccattcactc tccgtgcccc cattcagaga atctatggag tacggtatac cgagacttgg 600 

 tcttttctgc ccagtcttac gtgtaccggg gacgccgccc cggccatcca gcacatctgc 660 
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 ctgaagcata caacatgctt tcaggatgtg gtggtggacg tggattgtgc agagaacacc 720 

 aaggaggatc aactcgctga aatctcttac aggtttcagg gcaagaagga agcagaccaa 780 

 ccttggattg tcgtgaatac gagtactctg ttcgacgagc tggagctcga tcctcccgag 840 

 atcgagcccg gcgtgctgaa ggtgctacgt actgaaaaac agtatctcgg agtatatatt 900 

 tggaacatga gggggtcaga tggtacgtca acgtacgcta cttttctggt gacgtggaag 960 

 ggcgacgaga agactcgaaa tcccactccg gcagtgactc cacagcctag gggagccgag 1020 

 tttcacatgt ggaactacca tagccacgtg tttagtgtgg gagatacgtt ttccttggct 1080 

 atgcacctcc agtataagat tcacgaggcc cccttcgatc ttttactgga gtggctctac 1140 

 gtgcccattg atcccacttg tcagcctatg agactgtatt ctacgtgcct gtatcatcct 1200 

 aacgcccctc aatgtctcag ccatatgaat tctggatgca ctttcacgtc accccatctt 1260 

 gcccagcggg ttgcgtccac ggtgtaccag aactgtgagc acgcagataa ttacaccgcc 1320 

 tattgcctag gcatctcaca catggaacct tcattcggcc tgatcctgca tgatggtggc 1380 

 actaccctca agttcgtgga tacccctgag agcctgagtg gcctatacgt gttcgttgtc 1440 

 tacttcaatg gacatgtcga ggccgtggcc tacacagttg tgagcaccgt cgaccatttc 1500 

 gtgaatgcga tcgaggaaag agggtttcct ccaaccgctg gacaaccccc tgcgacaact 1560 

 aagcctaagg agatcacacc cgtgaatccc ggaacctcgc ccctgattcg ctacgcggcc 1620 

 tggaccggcg gtctggccgc ggtggttctg ctgtgtttag taatttttct catctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgcgggtgaa ggcttaccgg gtggacaagt cgccttacaa ccagtctatg 1740 

 tactatgccg gattgcctgt ggacgatttt gaggactcag agtctacgga cacagaggag 1800 

 gagtttggga acgcgatagg agggtcccat gggggctcct cctacaccgt gtacatagat 1860 

 aagactagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 248 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaacaaacc agtggtgggg gtcctgatgg ggttcggtat catcacggga 60 

 acgttaagga taactaaccc cgtcagggcc tctgttctgc gatatgatga cttccatatc 120 
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 gacgaggata aactagatac caacagcgtg tatgagccat actaccacag cgatcatgct 180 

 gagtcatcct gggtgaacag gggtgaatct agccgcaagg cttatgatca taatagtccc 240 

 tatatttggc cacggaatga ctacgatggg tttcttgaga atgcccacga gcatcacggt 300 

 gtttacaacc agggccgagg gattgacagc ggagagaggc tgatgcagcc tactcagatg 360 

 agtgctcagg aggatctggg cgacgacact gggattcatg ttattccgac cttaaacggt 420 

 gatgaccggc ataagatcgt gaatgtggat caaaggcagt acggcgatgt gtttaagggc 480 

 gaccttaatc ccaaacctca ggggcagagg ttgattgagg tgtctgtgga ggagaaccac 540 

 cctttcacac tgcgggctcc cattcagaga atctatggag ttcggtacac cgaaacttgg 600 

 tcttttctgc ccagtctgac atgcactgga gatgccgctc cagccattca gcacatctgc 660 

 ctgaagcaca ccacctgttt ccaagacgtg gtggtggatg tagactgtgc cgagaatacc 720 

 aaggaggatc aacttgccga gatctcttac aggtttcagg gcaagaaaga ggccgaccaa 780 

 ccttggatcg tcgtgaacac gagtacttta ttcgatgaac tggagctgga tccccctgag 840 

 attgagcccg gggttctgaa agtgcttaga actgaaaagc agtatctggg agtttatatc 900 

 tggaacatga gggggtccga tggtacgagc acgtacgcca cattcctggt gacatggaag 960 

 ggcgacgaga agaccagaaa ccccacccct gctgtgaccc cgcagcctag gggggcggag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg tttagcgtgg gagacacatt ttccctggct 1080 

 atgcaccttc agtacaagat tcacgaagcc ccttttgatc tcctgctgga atggctctac 1140 

 gtgcccatag atccaacttg tcagccgatg agactgtaca gtacgtgcct gtatcatccc 1200 

 aacgctcccc agtgtctttc tcatatgaac tccggatgca ctttcacgag tcctcatctt 1260 

 gcccagcggg ttgcctccac ggtgtaccag aactgtgagc acgcagataa ttacactgcc 1320 

 tactgccttg gcatctccca catggaacct agttttgggc tcatcctcca tgatggcggc 1380 

 acaactctta agttcgtcga taccccggag agcctcagcg gtctctacgt gtttgttgtc 1440 

 tacttcaacg ggcatgtgga ggctgtggcc tacaccgtgg tgagcaccgt cgatcatttc 1500 

 gtgaacgcga tcgaggaaag aggctttcct ccgaccgctg ggcagccccc tgccacaacc 1560 

 aaacctaagg agattacacc tgtgaaccca gggacctctc cattgattcg gtatgctgct 1620 

 tggaccggag gtctggcggc tgtggtcctg ttgtgtttag tgatatttct tatttgcaca 1680 

 gccaaacgca tgcgagtgaa ggcatatcgc gtggataagt cgccttacaa ccagtctatg 1740 

 tactatgccg gcctccccgt ggacgatttt gaggactcag aatccacgga cacggaggag 1800 

 gagtttggca atgctatagg agggtctcac gggggctcct cctataccgt ctatatagac 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 249 
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 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaataagcc ggttgtgggc gtgttgatgg ggttcggtat catcactgga 60 

 acattgagga taacgaaccc tgtacgagcg tctgtgctgc gctatgacga cttccatatc 120 

 gatgaggata agctagatac taacagcgtc tatgagcctt attaccatag cgatcatgct 180 

 gagtcatcat gggtgaacag gggtgagtct tcccgcaagg cttatgatca taatagtcca 240 

 tacatctggc cacggaatga ctatgatggc tttctggaga atgcccacga gcatcacggt 300 

 gtttataacc agggccgcgg aattgacagt ggtgagaggc ttatgcagcc tactcaaatg 360 

 tccgctcagg aggatctggg cgacgacact ggaatccatg tgattccgac tttaaatggt 420 

 gatgaccgcc ataagatcgt gaatgtggat cagaggcagt acggcgatgt atttaagggc 480 

 gaccttaacc ctaagccaca gggccagagg ttgattgagg tgtctgtgga ggaaaatcat 540 

 cctttcactc tgcgagctcc gattcagaga atctatggcg ttcgttacac cgaaacttgg 600 

 tccttccttc ctagtctgac ctgcactggg gacgctgctc ctgccatcca gcacatatgc 660 

 ctgaagcaca cgacatgctt ccaggacgtg gtggtggatg tagattgtgc agagaacacc 720 

 aaggaggatc aactggctga gatctcatat aggtttcagg gaaagaagga ggcagatcag 780 

 ccttggatag tcgtcaacac gagtactctc tttgacgaac tcgagctgga tcctcccgag 840 

 atcgaaccgg gcgtgctgaa agtgcttcgt actgagaagc agtatctcgg agtttatatc 900 

 tggaatatga gggggtccga tggtaccagc acgtacgcaa cctttctggt gacatggaag 960 

 ggcgacgaga agactagaaa ccccactcct gctgtgactc ctcagcctag gggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca ttcccacgtg tttagtgtgg gagatacatt tagtctcgct 1080 

 atgcacctcc agtacaagat tcacgaggcc ccctttgact tgctgctgga gtggctttac 1140 

 gtgcccatag accccacttg tcaacccatg aggctgtata gtacctgcct gtatcatcca 1200 

 aacgcccccc aatgcctgag ccatatgaac tctggatgta cttttacaag tcctcatctt 1260 

 gcccagcggg ttgcgagtac ggtgtatcag aactgcgagc atgcagataa ttacactgcc 1320 

 tattgcctag gaatctccca catggaacct agtttcggcc tgatcctgca tgacggtgga 1380 

 actactctta agttcgtgga tacccctgag agcctgagcg gcctctatgt gttcgttgtc 1440 

 tactttaacg gacacgtgga ggccgtggct tatacagttg tgagcaccgt tgaccatttc 1500 
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 gtgaacgcga tcgaggagag aggctttcct ccgaccgctg ggcagccccc tgccacaacc 1560 

 aagcctaagg agatcactcc tgtgaacccg gggaccagcc cactgatccg atatgctgcc 1620 

 tggaccggcg gtctggcagc cgtggtgctg ttgtgtttag ttatcttcct catttgcact 1680 

 gcgaagcgca tgcgagtgaa ggcatatcgg gtggacaagt cgccctacaa tcagtctatg 1740 

 tactatgctg gactccctgt cgatgatttt gaggactcag aatctacaga cacagaggag 1800 

 gagttcggaa acgcgatagg tggatcccac ggggggtcta gctataccgt ttacatagat 1860 

 aagactagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 250 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggtacgg tcaacaagcc tgtggtcggg gtgctgatgg ggttcggtat catcacggga 60 

 accttgagga tcacgaaccc tgttagggcc tctgtgctgc ggtatgatga cttccacatc 120 

 gatgaagata agctggacac caacagtgtg tatgagccat attaccatag cgaccatgcc 180 

 gagtcatcct gggtgaatag gggcgaatct tccaggaagg cctatgatca taatagtcca 240 

 tatatctggc ccagaaatga ctatgatggc tttttggaga acgcccacga gcatcacggt 300 

 gtttacaacc agggccgcgg aattgactcc ggtgagaggt tgatgcagcc tactcagatg 360 

 tccgcccagg aggatctggg cgacgataca ggaatccatg ttattcctac cttaaacggt 420 

 gacgaccggc ataagatagt gaatgtggat cagaggcagt acggcgatgt ttttaagggc 480 

 gaccttaatc caaaacctca gggtcagagg ttgattgagg tgtctgtgga ggagaaccat 540 

 cctttcactc tgcgagctcc catccagcgg atctatgggg ttcggtatac cgagacttgg 600 

 tcttttttgc ctagtctgac atgtactggc gacgccgccc cggccattca acacatatgt 660 

 ctgaagcata ccacctgctt ccaggacgtg gtggtggatg tagactgcgc agagaatact 720 

 aaggaggatc aactcgctga gatctcttac aggtttcagg gtaagaagga ggctgatcaa 780 

 ccgtggatag tcgtcaacac gagtactctg ttcgacgaac tggagctgga tcccccggag 840 

 atcgagcccg gggtgctgaa agtgcttcgt actgagaaac agtacctcgg agtttatatt 900 

 tggaacatga gggggtctga tggtacaagc acgtacgcta cctttctggt tacatggaag 960 
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 ggcgacgaga agactagaaa tcccacccct gctgtgactc cacagcctag gggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg tttagtgtgg gagatacatt tagtctggct 1080 

 atgcacctgc agtacaagat ccatgaagcc cccttcgatt tactgctgga gtggctctac 1140 

 gtgcccatcg atccaacttg tcagccaatg agattgtaca gtacgtgcct gtaccatccc 1200 

 aacgcccctc agtgtttgag ccatatgaat tctggatgta cttttacgtc cccccatctc 1260 

 gcccagcgag ttgcgtccac ggtgtaccag aactgtgagc acgcagataa ttataccgcc 1320 

 tactgtctgg gcatctcaca catggagcct agtttcgggc tgatccttca tgatggtgga 1380 

 accacactca agttcgtaga tacccccgaa tccttgagcg gcttgtacgt gttcgttgta 1440 

 tacttcaacg gacatgtcga ggccgtggcc tacactgtcg tgagcaccgt tgatcatttc 1500 

 gtgaacgcga tcgaggagag ggggtttcct ccgacggctg gacagccccc cgccacaacc 1560 

 aagcctaagg agatcacgcc tgtcaatcca ggaacctcgc ccctgatacg gtatgccgct 1620 

 tggaccggcg ggctcgccgc cgtggtgttg ttgtgtttag ttatcttttt gatttgtact 1680 

 gccaagcgga tgcgagtcaa ggcatatcgg gtggataagt cgccctacaa tcagtctatg 1740 

 tattatgccg gactgcctgt ggacgatttt gaggactcag agtctaccga tacggaggag 1800 

 gagttcggga acgccatagg agggtcccat gggggctcca gttataccgt gtatatagat 1860 

 aagactagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 251 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaacaagcc tgtggtgggg gtcctgatgg ggttcgggat catcacaggg 60 

 acattgagga ttactaaccc tgttcgggcc tctgtgctgc gctatgatga cttccatatc 120 

 gatgaggata aactggatac caacagcgtg tatgagccat attaccatag cgaccatgcc 180 

 gaatcatcct gggtgaatcg cggggagtca tctcgtaagg cttatgatca taatagtccg 240 

 tacatctggc ccagaaacga ttatgatggc tttcttgaga atgcccacga gcatcacggt 300 

 gtttacaacc agggccgcgg aattgacagt ggtgagaggt tgatgcagcc tactcagatg 360 

 tccgctcagg aggatctggg cgacgacact gggattcatg tgattccgac tttgaacggt 420 
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 gatgaccggc ataaaatcgt gaatgtggat cagaggcagt acggcgatgt gtttaagggc 480 

 gatcttaatc caaagcctca gggacagagg ttgattgagg tgtccgtgga ggagaaccat 540 

 ccctttacgc tgcgtgctcc catacagaga atctatgggg ttcggtatac cgaaacttgg 600 

 agctttctcc ctagtctgac atgtacgggc gacgctgctc ccgctatcca gcacatatgt 660 

 ctgaagcaca caacgtgctt ccaggacgtg gtggtggatg ttgactgtgc cgagaatacc 720 

 aaggaggacc aacttgcaga gatcagctac aggtttcagg gcaagaaaga ggcagaccag 780 

 ccgtggattg tcgtcaacac atctacgctg tttgacgaac tggagctcga tcctcctgag 840 

 attgagcccg gcgtcctgaa agtgctgcgt actgaaaagc agtacctcgg agtttatatt 900 

 tggaacatga ggggtagtga tggtaccagc acgtacgcta cgtttctggt gacatggaaa 960 

 ggcgacgaga agacacgaaa ccccacccct gctgtgactc cacagccaag gggggccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg tttagtgtgg gcgatacatt ttctctcgct 1080 

 atgcacctcc agtataagat ccatgaagca cctttcgatc tactactgga gtggctctac 1140 

 gtgcccatag atccaacctg tcagcccatg agattgtaca gtacgtgtct gtaccatccc 1200 

 aacgctcccc aatgtctgag tcatatgaac tctggttgta ctttcacgtc tccccatctc 1260 

 gcccagcggg ttgcctccac ggtgtaccag aactgcgagc atgcagacaa ctacactgcc 1320 

 tattgcctcg ggatctccca tatggagcct agtttcgggc tcatcctcca tgatggcggc 1380 

 accactctca aattcgtgga tactcctgag agcctgagcg gcctgtacgt gttcgtagtc 1440 

 tactttaacg gccatgtgga ggctgtggcc tacactgttg taagtactgt cgaccatttc 1500 

 gttaacgcaa tcgaggaaag gggctttccg ccgactgccg gacagccccc cgccacaaca 1560 

 aagcctaagg agatcacccc tgtgaacccc ggtacttccc cactgattcg gtatgctgct 1620 

 tggactggcg gtctggccgc agtcgtgctg ttgtgtttag taatttttct gatttgtaca 1680 

 gccaaaagga tgcgagtgaa agcttatcga gtggacaagt cgccttacaa ccagtcaatg 1740 

 tactatgccg gactccctgt tgatgatttt gaggactcag aatctaccga caccgaggag 1800 

 gagtttggga acgcgatagg aggctctcac ggggggtcat cctacactgt gtacatagat 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 252 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 
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   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggactg tcaacaaacc cgtggtcgga gtgctgatgg ggttcggtat tatcacgggg 60 

 actctccgga taactaaccc tgttcgcgcc tccgtgctgc gttatgatga cttccacatc 120 

 gatgaggaca aactagacac caactctgtg tatgagccat actaccacag cgaccatgct 180 

 gagtcatctt gggtcaatag gggagagtct tccagaaagg cttatgatca taacagtcca 240 

 tatatctggc cccggaatga ttatgatggc tttctggaga acgcccacga gcatcacggt 300 

 gtttacaacc agggccgcgg aattgacagt ggtgagagat tgatgcagcc tactcaaatg 360 

 tccgcccagg aggatctggg cgatgacacg gggatccatg tgattccgac cctgaatggt 420 

 gacgaccgcc ataagatcgt gaatgtggat cagaggcaat acggcgacgt gttcaagggc 480 

 gaccttaatc cgaagcctca gggccagagg ttgattgagg tgtctgtgga ggagaaccat 540 

 cctttcactc tgcgtgctcc catccagaga atctatggag ttcggtatac cgaaacttgg 600 

 tcttttctgc ctagtctgac ctgtaccggg gatgccgccc ccgccatcca gcacatatgc 660 

 ctgaagcaca ccacgtgctt tcaggacgtg gtggtggatg tagattgtgc agagaatacc 720 

 aaggaggatc agctcgctga gatctcttat aggtttcagg gtaagaagga ggctgatcag 780 

 ccttggatcg tcgtcaacac gtccactctg tttgacgagc tggagctgga tcctcccgag 840 

 atcgagcctg gcgtgctgaa ggtgcttcgt actgagaaac agtatctcgg agtctatatc 900 

 tggaacatga gggggtcgga cggtacaagc acgtacgcta catttctggt gacatggaag 960 

 ggcgacgaga agactagaaa cccgactccc gctgtgactc cacagcccag gggtgccgag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg tttagtgtgg gagatacatt tagtctcgct 1080 

 atgcacctcc agtacaagat tcacgaagcc cccttcgatc tgctactgga gtggctctac 1140 

 gtgcccattg atccaacttg tcagccgatg agactgtaca gtacgtgcct gtatcaccca 1200 

 aacgctcccc agtgtctaag ccatatgaac tctggatgca ccttcacatc cccccatctt 1260 

 gcccagcggg ttgcttctac ggtgtatcag aactgtgagc acgccgacaa ttacaccgcc 1320 

 tattgcctag gcatcagcca catggaaccc tcgttcggac tgatcctcca tgatggtgga 1380 

 actactctca aattcgtgga cacgcctgag agcctgagcg gcctgtacgt gtttgttgtg 1440 

 tactttaacg gacatgtgga ggccgtagct tacaccgttg tgagcaccgt cgatcatttc 1500 

 gtgaacgcga tcgaggagag aggatttccc ccgaccgctg gacagccccc tgccaccaca 1560 

 aagcctaagg agatcacacc cgtgaatcca ggcacatccc cattgattcg gtatgctgca 1620 

 tggaccggcg gtctggccgc cgtggtgctg ctttgtctgg taattttcct gatttgtact 1680 

 gctaagcgca tgcgagttaa ggcataccgg gttgacaagt ccccatacaa tcagtctatg 1740 

 tactatgccg ggcttcctgt cgacgatttt gaggactcag aatcgaccga cacagaggag 1800 
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 gagttcggga acgcgatagg tgggtcccac gggggctcct cctacaccgt gtacatagat 1860 

 aagactcga                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 253 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tcaacaagcc cgtggtggga gtcctgatgg gattcggtat tatcactggc 60 

 accctcagga tcaccaatcc cgtcagggct tctgtcctac gctatgacga tttccacatc 120 

 gatgaagaca agctggacac taatagcgtg tatgaaccat actaccacag cgaccatgcg 180 

 gagtcatcat gggtcaaccg gggcgagtct tctaggaaag cctacgatca taatagtcca 240 

 tacatctggc cacggaatga ctatgatggt tttttggaaa acgctcatga gcatcacggc 300 

 gtttacaacc aggggcgggg aattgacagt ggtgagaggt tgatgcagcc tactcagatg 360 

 tccgctcagg aggatctggg cgacgacact ggcattcatg tgattccgac cttgaacggc 420 

 gacgaccgcc acaagatcgt gaatgtggac caacggcaat atggtgatgt gtttaaaggg 480 

 gatctgaatc caaagcctca aggacagagg ctgattgagg tctctgtgga ggagaaccat 540 

 cctttcactc tgcgcgctcc aattcagagg atctacggag ttcggtatac cgaaacttgg 600 

 tcgttcctgc ccagtctcac atgcaccggg gatgctgctc cagcgatcca gcacatttgc 660 

 ctcaagcata caacttgctt ccaggatgtg gttgtggatg tggactgtgc agagaacacc 720 

 aaagaggacc agctggctga gatctcttac agatttcagg gcaagaagga ggctgaccag 780 

 ccatggatcg tggttaacac ctctaccctg ttcgatgaac tggagcttga tcctcccgaa 840 

 atcgaaccag gggtgctgaa agtgctgcga acagaaaagc agtatctcgg ggtatacata 900 

 tggaacatga ggggtagcga tgggaccagc acgtatgcaa cgttcctggt gacttggaag 960 

 ggcgacgaaa agacacggaa ccccacgcct gctgtgaccc cacagcctag aggcgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttctcatgtc tttagcgtag gggacacatt ctcactggct 1080 

 atgcacttac agtataagat ccatgaagcc ccattcgatc tcctgctgga gtggctttac 1140 

 gtgcccattg acccaacttg ccagcccatg cgtctgtata gcacctgctt gtaccacccc 1200 

 aatgcacccc aatgtttgtc ccatatgaac tctggatgca ccttcacttc accacacctt 1260 
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 gcccagcggg tcgcctctac cgtgtaccag aactgcgagc atgcagataa ttacaccgcc 1320 

 tattgcctag gcatctccca tatggaacct agtttcggcc tgatcctgca tgacggcgga 1380 

 accactctta agttcgtcga tacccctgaa agcctgagcg gcctctatgt gtttgttgtg 1440 

 tattttaacg gacatgtgga ggccgtggct tacaccgttg tgagcaccgt tgatcacttc 1500 

 gtgaacgcga tcgaagaacg tggttttcct cctacggctg gtcagccccc agctaccacc 1560 

 aagcccaagg agattacccc cgtgaaccct gggacgtccc ccctgatccg gtatgctgcc 1620 

 tggaccgggg gcttggccgc agtggtgctg ttgtgtctgg ttatcttcct gatttgcacc 1680 

 gctaagcgca tgcgagtcaa ggcctatcgg gttgataaga gtccttacaa ccagtcaatg 1740 

 tactatgccg gactccctgt ggatgatttt gaagattcag agtcaacgga cacagaggag 1800 

 gaattcggca atgcaatagg agggtctcat ggaggctcct cttataccgt gtacattgac 1860 

 aagactagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 254 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcactg tcaataagcc agtcgtgggt gtgctcatgg ggttcggtat tatcacggga 60 

 acactgcgca taacaaaccc tgttagggca tctgtgctgc gctatgacga cttccacatc 120 

 gacgaggata aactagatac caacagcgtg tatgaaccat attaccatag cgaccatgct 180 

 gagtcaagtt gggtgaatag gggtgagtct tcccgcaagg cttatgatca taatagtcca 240 

 tacatctggc cccggaatga ctatgatggc tttcttgaga atgctcacga gcatcacggt 300 

 gtttacaatc aaggccgcgg gattgacagt ggcgagcgtc tgatgcagcc aactcagatg 360 

 tccgctcagg aggatctggg cgacgacact gggattcatg ttatcccgac attaaacggt 420 

 gatgaccggc ataagatcgt gaacgtggat cagaggcagt acggcgatgt gtttaagggc 480 

 gaccttaatc ctaagcctca gggacagagg ctgattgagg tgtctgtgga ggaaaaccat 540 

 cctttcactc tgcgtgctcc cattcagaga atatatggtg ttcggtatac tgaaacttgg 600 

 tcttttctgc ctagtctgac atgcactgga gacgccgctc cggccattca gcacatatgc 660 

 ctgaagcata ccacctgctt ccaggatgtg gtggttgatg tcgactgtgc agagaatacc 720 
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 aaggaggatc aactcgccga gatctcctac aggtttcagg gcaagaagga ggcagaccag 780 

 ccgtggattg tcgtcaacac aagtaccttg tttgacgagc tggagctcga tcctcctgag 840 

 attgagcccg gcgtgttgaa agtgcttcgt acagagaagc agtatctcgg agtgtatatc 900 

 tggaacatga ggggttccga tggtacttct acgtacgcca catttctggt gacatggaag 960 

 ggcgacgaga aaactcgaaa tcccacacct gctgtgactc cacagcctag gggggctgag 1020 

 tttcatatgt ggaattacca ttctcatgtg tttagtgtgg gagatacctt ttccctcgct 1080 

 atgcacctcc agtacaagat tcacgaggcc cccttcgatc ttctactgga gtggctctac 1140 

 gtgcccattg atccaacttg tcagcccatg agactgtaca gtacgtgcct gtatcatccg 1200 

 aacgcccctc aatgtttatc acatatgaat tctggatgca ctttcacttc tccccatctc 1260 

 gcccagcggg ttgcatccac ggtgtatcag aactgcgagc atgcagataa ttacaccgcc 1320 

 tattgcctgg ggatctcgca catggaaccc agtttcggcc tgatcctcca tgatggcgga 1380 

 actacactca agttcgtgga cactcctgag agcctgtcgg gcctatacgt gtttgttgtc 1440 

 tactttaacg ggcatgtaga ggccgtggcc tatactgtcg tgagcaccgt agatcatttt 1500 

 gtgaatgcga tcgaggaaag aggctttccc ccgaccgcag gccagccccc tgccacaacc 1560 

 aagcctaagg agattactcc tgtgaacccc ggtacatcac cactgattcg gtatgctgcc 1620 

 tggaccggag gtctggccgc cgtggtgctg ttatgtttag tgatcttttt gatttgcacc 1680 

 gcaaagcgga tgcgagtgaa agcgtatcgg gtggataagt cgccctacaa ccagtctatg 1740 

 tactatgccg gactccctgt ggatgatttt gaggattcag aatccaccga cacagaggag 1800 

 gagtttggga acgcgatcgg agggtcccac gggggctcct cctataccgt gtacatagat 1860 

 aagactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 255 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcacag tgaacaagcc agtggtaggc gtgctgatgg gcttcggcat catcactgga 60 

 accttgcgga tcacaaaccc cgtgagggcc agcgtcctgc gttacgatga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac taacagtgta tacgagccat attaccactc cgatcatgca 180 
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 gagagttcct gggtgaatcg cggggagagc agccggaagg cttatgacca caactctccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctatgatggc ttcctggaga acgcccacga gcaccacggg 300 

 gtgtataacc aggggcgtgg catagattcc ggggagaggc tgatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aagatctcgg ggatgatact ggaatccacg tgattccaac cctgaacggg 420 

 gacgaccggc acaagatcgt caacgtggat cagcgccaat atggcgacgt ttttaagggg 480 

 gacctgaacc ccaagcctca gggccagaga ctcattgagg tgtcagtgga ggaaaaccac 540 

 cccttcaccc tccgcgcacc tatccagcgt atttatgggg tgcgttacac cgagacttgg 600 

 agctttctgc caagtctcac ctgcacaggc gacgccgccc cagctataca gcatatttgt 660 

 ctgaagcata caacatgctt ccaagacgtg gtggtggacg tcgactgtgc agaaaacacc 720 

 aaggaggatc agcttgctga aatctcttac cgatttcagg gtaagaagga ggctgatcag 780 

 ccttggattg tggtgaacac gagcacccta tttgatgagc tggagctgga ccctcccgag 840 

 atcgagcccg gggtgctgaa agttctccgc acggagaagc agtacctcgg ggtctatatc 900 

 tggaatatga gaggctctga cgggacctct acatacgcta cgtttctcgt cacctggaaa 960 

 ggtgacgaga agactcggaa ccccacccca gctgtgactc cacagcccag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca ttcacacgtg ttctctgtgg gggacacatt cagccttgcc 1080 

 atgcatctgc agtataaaat tcacgaggcc ccctttgacc tgctgctgga gtggctgtat 1140 

 gtgcccatag acccgacctg tcagcccatg agactgtact caacatgcct ctaccatcca 1200 

 aacgcaccac agtgcctgag ccacatgaat tcgggctgca cttttaccag ccctcacctg 1260 

 gctcagaggg tggcctcaac agtgtaccag aactgcgagc acgcagataa ttacactgcg 1320 

 tattgtttgg gtatcagtca tatggagccc agtttcgggc tcattctgca tgacggaggc 1380 

 actaccctca agttcgtgga tactcccgag agcttgagcg gcctctacgt gttcgttgtt 1440 

 tacttcaacg gacacgtgga ggccgtggcg tacaccgtag tgtccacagt ggatcacttc 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg gggcttcccg cccaccgccg gccagcctcc ggcaaccacg 1560 

 aagccgaagg agataactcc cgttaatccc gggacgtccc ctttgataag gtatgcagcg 1620 

 tggaccggag gtctggccgc ggtggtgctc ctctgtctgg tgattttctt gatttgcacc 1680 

 gccaagcgga tgcgagtcaa ggcatacagg gtggacaagt caccctacaa tcagagtatg 1740 

 tactacgccg ggctccctgt ggatgacttt gaggactccg aatcaaccga cactgaggag 1800 

 gagttcggca acgccatcgg agggagccac ggcggctcgt catacactgt gtacatcgac 1860 

 aaaactcgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 256 

 Longitud: 1869 
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 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggtaccg tgaataagcc cgtggtaggc gtgctcatgg gctttggtat aattaccggc 60 

 acactgcgga ttacaaatcc tgtgcgtgcc agcgtcctga gatacgatga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggatac aaacagcgtc tatgagccat attaccacag cgatcatgcc 180 

 gaatcctcct gggtgaatag gggggagtca agccgcaagg cgtacgacca taactccccc 240 

 tacatctggc cccggaatga ctatgacggg ttcctggaga acgcccatga gcaccatgga 300 

 gtgtacaacc agggacgcgg catagattct ggggagaggc tgatgcagcc tacacagatg 360 

 tccgcccagg aggatttggg agatgatacc gggattcacg tgatccccac tttaaacggg 420 

 gacgatcgcc acaagatcgt caacgtggat caaagacaat acggtgacgt cttcaagggg 480 

 gacttgaatc ccaagcctca gggccagcgg ctgatcgagg taagcgtgga ggagaaccat 540 

 cccttcacct tgcgggctcc catccagcgg atctacgggg tacgatacac cgagacttgg 600 

 agttttctgc caagtctcac atgcacaggc gacgccgccc ccgccatcca gcatatttgc 660 

 ttgaagcata caacatgttt ccaggatgtg gtggtggacg tcgactgtgc agaaaatacc 720 

 aaggaagatc agctggctga gatttcttac cgcttccagg gtaagaaaga ggccgatcag 780 

 ccttggatcg ttgtcaacac gagtaccctg tttgacgagc tggaacttga tccgccagag 840 

 atagagcccg gggtcttgaa ggttctccgc acggaaaaac agtacctggg agtgtacatc 900 

 tggaacatga ggggttccga cgggacctcg acctatgcca ccttcctggt gacctggaag 960 

 ggggacgaga agacgcggaa ccccaccccg gctgtcaccc cgcagccccg gggagcggag 1020 

 tttcacatgt ggaactacca ctcccacgtg ttttccgtgg gggatacctt ctctcttgct 1080 

 atgcatttgc agtacaagat acacgaggcc cccttcgatc tgctgctgga gtggctgtat 1140 

 gtgcccattg atcctacttg tcagccgatg cggctgtata gcacctgcct ttaccacccc 1200 

 aacgccccac agtgtctgag ccatatgaac tcgggctgta cttttactag cccgcacttg 1260 

 gctcagaggg tggccagtac agtgtaccaa aactgtgaac acgctgacaa ctacaccgcg 1320 

 tattgtctgg gcatcagcca catggagccc agttttgggc tcattcttca cgatgggggc 1380 

 accaccctca aatttgtgga tacccctgag agcttgagcg gcctgtatgt gttcgttgtg 1440 

 tacttcaacg gacacgtgga ggccgtggcg tacacagtgg tcagcacagt tgaccacttc 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg tgggttcccg cccaccgccg gccagcctcc tgcgaccacg 1560 
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 aagccgaagg agatcacccc tgtgaaccca gggacgtctc cactgattcg ctatgctgcg 1620 

 tggacaggag gcctggccgc ggtggtgctc ctctgccttg tgattttttt gatttgcacc 1680 

 gcaaagcgga tgcgagtcaa agcttatagg gtggataagt ccccctacaa tcaatccatg 1740 

 tattacgccg ggctgcccgt cgatgacttt gaggattccg agtccacaga cactgaggag 1800 

 gagttcggca acgccatcgg cggcagccac ggtgggtcat cttatactgt ttacattgac 1860 

 aaaacaaga                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 257 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaataagcc agtggtagga gtgttgatgg gcttcggcat tatcactggc 60 

 accttgcgca tcacaaaccc tgtgcgagcc agcgtcctgc gttacgatga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggatac gaatagcgtg tatgagccat attaccactc cgatcatgca 180 

 gagtcctcct gggtgaacag gggggagtct agccggaagg cttacgacca caattccccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ttatgacggg ttcctggaga acgcccatga gcatcatgga 300 

 gtgtataacc agggacgcgg catcgattcc ggggagcggc tcatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctcgg ggatgatacc gggatccacg tgattccaac cctgaatggg 420 

 gacgatcggc acaagatcgt caacgtggat caacgccaat atggcgatgt tttcaaaggg 480 

 gatcttaacc ctaagcccca gggccagcgg ctaatcgagg tgagtgtgga ggagaaccat 540 

 ccattcacct tgagagcccc gatccagcgt atctatgggg tgcgttatac tgagacttgg 600 

 tcattcctgc cgagtcttac ctgcaccggt gatgccgccc cagctataca acacatatgt 660 

 ctcaagcata ccacatgctt tcaggacgtg gtggttgatg ttgactgtgc agagaacacc 720 

 aaggaggatc agcttgcaga gatttcttac cgctttcagg gtaagaagga ggctgatcag 780 

 ccttggatcg tggtgaacac gagcaccctg tttgatgagc tggagctgga ccctccggag 840 

 attgaacccg gggtgttgaa ggtgctgcgc accgagaaac aatacctcgg ggtgtatatc 900 

 tggaatatga gggggtccga cgggacctcc acatatgcca cttttctcgt cacctggaaa 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccctaccccc gctgtgaccc cacagccgcg gggtgcggag 1020 
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 tttcacatgt ggaactatca tagccacgtg ttctcggtgg gcgatacctt cagcctggca 1080 

 atgcacctgc agtacaagat acacgaggcc ccctttgatc tcctgttgga gtggctgtat 1140 

 gtgcccatcg accccacatg ccagcctatg cggttgtact ccacctgcct gtaccatcct 1200 

 aacgcaccac agtgcttgag ccatatgaat tcgggctgca ctttcaccag ccctcatctg 1260 

 gcccagaggg tggcctcaac agtgtaccaa aactgtgaac acgctgacaa ttacactgcg 1320 

 tattgcctgg gtattagcca tatggagcct agttttgggc tcattctgca tgacggtggc 1380 

 acaaccctca agttcgtgga cacccccgag agcttgagcg gcctctacgt gttcgttgtg 1440 

 tacttcaatg gacacgtgga ggccgtggcg tataccgtag tgtcaactgt agaccacttc 1500 

 gttaacgcca tagaggagcg cggcttcccg cccaccgccg gccagcctcc tgccaccaca 1560 

 aagccgaagg agatcacccc agttaatcct gggacgtctc ccctcattcg gtacgccgcg 1620 

 tggacaggag gcttggccgc ggtggtgctc ctctgtctgg ttatattttt gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcatacagg gtggacaagt caccctacaa ccagtccatg 1740 

 tactacgccg ggctccctgt tgatgacttt gaggactccg aatctaccga cactgaggag 1800 

 gagttcggga atgccatcgg cgggagccac ggcggcagta gttatactgt ctacatcgat 1860 

 aagacacgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 258 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggacgg tgaataagcc ggtggtaggc gtgctcatgg gcttcggtat cattaccggg 60 

 accctgcgca tcactaatcc tgtgcgggcc agcgtgctgc gttacgatga cttccacatc 120 

 gacgaggata agctggacac aaatagcgtc tatgagccgt actaccacag tgatcatgcc 180 

 gaatcctcct gggtgaatag gggagagtca tctcgtaagg cgtacgacca taactctccc 240 

 tacatctggc cccggaatga ctatgacggg ttcctggaga acgcccatga gcaccatgga 300 

 gtgtataacc aggggcgcgg catagattcc ggggagaggc tgatgcagcc tacacaaatg 360 

 tcagcccagg aggatttggg agatgacact gggattcacg tgatccctac cctcaatggc 420 

 gacgatcggc ataagatcgt caacgtcgac cagcgccaat atggcgacgt ttttaagggg 480 
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 gacttgaacc ccaagcctca ggggcagcgc ctgattgagg tgagcgtgga ggagaaccat 540 

 cctttcacgc tgcgggcccc catccagcgg atctacgggg tacggtacac tgagacttgg 600 

 agttttctgc caagtctcac ctgcacaggc gacgccgcac ctgccattca gcacatatgc 660 

 ctgaagcaca ccacgtgctt tcaggatgtg gtggtggacg tcgattgtgc agagaatacc 720 

 aaggaggatc agctcgccga gatttcttac cgcttccagg gtaagaaaga ggctgatcaa 780 

 ccttggatcg tggtcaacac gagtaccctg tttgacgagt tggagcttga tccacccgag 840 

 atcgagccgg gggtgttgaa ggtgctccgc acggagaagc agtacttggg cgtgtacatc 900 

 tggaacatga gggggtccga cgggacctct acttatgcaa cttttctcgt cacctggaag 960 

 ggtgacgaga aaacgcggaa tcccacgccc gcggtgaccc cccaaccccg gggggcggag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca ctcacatgtg ttctcggtgg gggatacctt ttctctggcc 1080 

 atgcacctcc agtacaagat ccacgaggca ccctttgatc tgctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtccccattg accccacttg tcagcctatg aggctgtaca gtacatgtct gtatcacccc 1200 

 aacgcccccc agtgcctgag ccacatgaac tcgggctgta catttacaag cccgcacctg 1260 

 gcccagaggg tggcctcgac agtgtaccaa aactgcgagc acgcagacaa ctacactgcg 1320 

 tactgccttg ggatctccca catggagccc agtttcgggc tcattcttca cgatggagga 1380 

 accaccctca aattcgtgga cacccctgag agcttgtccg gtctctacgt gttcgttgtg 1440 

 tacttcaacg gacacgtgga ggccgtggcg tacacagtgg tctctacagt ggaccatttt 1500 

 gtgaacgcca tagaggagcg tggttttcca cccaccgccg gccagcctcc tgccaccacg 1560 

 aagccgaagg agatcacccc tgtgaatcca ggcacatctc ctctgatccg ctacgctgcg 1620 

 tggacaggag gcttggccgc ggtggtgctc ctctgcctag tgatctttct tatctgtacc 1680 

 gcaaagcgga tgcgggtgaa agcttacagg gtagacaagt ccccctacaa tcagtccatg 1740 

 tattacgccg ggctgccagt cgatgacttc gaggattctg aaagcacaga caccgaggag 1800 

 gagttcggca atgcgattgg gggtagccac gggggttcca gttatactgt ctacatagac 1860 

 aagaccaga                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 259 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 
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 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc cgtggtcggc gtgctcatgg gcttcggtat cattaccggc 60 

 acgctgagga tcactaaccc tgtgcgtgcc agcgtcctgc gatatgatga ctttcatatc 120 

 gacgaggaca agctggatac aaacagcgtc tatgagccat attaccattc cgatcatgcc 180 

 gaatcttcct gggtgaatcg gggggagtca agccgcaagg catacgacca caactccccc 240 

 tacatttggc cccggaatga ctacgacggg ttcctggaga atgcccatga acatcatggg 300 

 gtgtacaacc aggggcgcgg catcgattcc ggggagaggc tgatgcagcc tacacaaatg 360 

 tccgcccagg aggatttggg cgatgatacc gggatccacg tgatccccac cctgaatggg 420 

 gacgatcgac acaagatcgt caacgtggat cagcgccaat acggcgacgt attcaagggg 480 

 gatttgaatc ccaaaccgca gggtcagcgg ctgatcgagg ttagcgttga ggagaaccat 540 

 ccttttaccc tgcgggcgcc catccagcgg atttacgggg tgcgatatac tgagacttgg 600 

 agtttcctcc caagtctcac ctgcacaggc gacgccgccc cagccatcca gcatatctgc 660 

 ctgaagcata caacttgctt ccaggatgtg gtggtggacg tcgactgtgc agaaaacacc 720 

 aaggaggatc agctcgctga gatctcttac cgcttccaag gtaagaagga ggctgatcag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac cagcaccctg tttgatgagc tggagctcga tcctcccgag 840 

 atcgagcccg gggtgttgaa ggtgctccgc accgagaaac agtatctggg cgtctatata 900 

 tggaatatga gggggtccga cgggacgtct acctacgcaa catttctcgt cacctggaag 960 

 ggagatgaga aaacgcgtaa tccgactccc gctgtgaccc cacagcccag aggggctgag 1020 

 tttcacatgt ggaactacca ttcacatgtt ttctcggtgg gggacacctt ctctctggca 1080 

 atgcacctcc agtacaagat ccacgaggcc ccctttgatc tgctgctgga atggctgtac 1140 

 gtgccgatcg acccgacatg tcagccgatg aggctgtact ctacatgtct ttaccatcca 1200 

 aatgctcccc agtgtctgag ccacatgaac tcgggctgta ctttcacaag cccgcatctg 1260 

 gctcagaggg tggcgagcac agtctaccaa aactgcgaac acgcagataa ttacacagcg 1320 

 tactgcctcg gcatcagcca tatggagccc agtttcgggc tcattctcca cgatggaggg 1380 

 accaccctca agttcgtgga cactccagag agtctctcag gtctctacgt gttcgttgtg 1440 

 tactttaatg gacacgtgga ggccgtggcg tatacagtgg tctctacggt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggttccca cctacagccg gccagcctcc ggccaccacg 1560 

 aagccgaagg agattacccc tgtgaatcca gggacgtctc cactgatccg ctacgcggct 1620 

 tggaccggag gcttggccgc tgttgtgctc ctctgccttg tgatcttttt gatttgcacc 1680 

 gcgaagcgga tgcgggtcaa agcttacagg gtggacaagt ccccctacaa ccagtcgatg 1740 

 tactacgccg ggctgccagt cgatgacttt gaggactccg agtccacaga cactgaggag 1800 

 gagttcggca acgcgatcgg cggtagccac ggcgggtcta gctatacagt gtacatcgac 1860 
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 aagaccaga                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 260 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tcaacaaacc agtggtagga gtgctgatgg gattcggcat tatcactggg 60 

 accctgcgca tcacaaaccc ggtgcgcgcc tctgttctga ggtacgatga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctcgacac taattctgtg tatgagccat actatcactc tgatcatgca 180 

 gaatcctcct gggtgaatag gggggagtct agccggaagg catatgacca caattccccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctacgacggg ttcctggaga acgcccatga gcatcatggc 300 

 gtgtacaacc aggggcgcgg catcgattcc ggggaacggc tgatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctcgg ggacgatacc ggaatccacg ttatccccac actgaatggg 420 

 gacgatcgcc acaagatcgt taacgtggat cagcgccaat atggcgacgt atttaagggg 480 

 gatctgaacc ccaaacctca gggccagcgg ctaattgagg tgagtgtgga ggagaatcac 540 

 cccttcacct tgagggctcc catccagcgt atctatgggg tgcgttacac cgagacttgg 600 

 tcctttctgc caagtctcac ctgcacaggc gatgccgccc ccgccatcca gcatatttgt 660 

 ctgaagcata ccacatgctt ccaagacgtg gtggtggacg tcgactgtgc agaaaacacc 720 

 aaggaggatc agcttgccga gatttcttac cgcttccagg gtaagaagga agcagatcaa 780 

 ccttggatcg tggtaaacac gagcaccctt tttgatgagc tggagctgga tcctcccgaa 840 

 atcgaacctg gggtgctgaa ggtgctccgc actgagaagc aatacctggg ggtgtacatc 900 

 tggaatatga gaggttccga tgggacctct acatacgcca cttttctcgt cacctggaaa 960 

 ggtgacgaga agacgaggaa ccccacccct gctgttactc cacagccaag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca cagtcatgtt ttctcggtgg gggacacctt cagcctggcg 1080 

 atgcacctgc aatacaaaat ccatgaggcc ccctttgatc tcctgctgga gtggctttat 1140 

 gtacccatag acccgacatg ccagcccatg agattgtaca gcacttgtct gtatcatcca 1200 

 aacgcacctc agtgcctgag ccacatgaat tcgggctgca cctttaccag cccgcatctg 1260 

 gctcagaggg ttgcctcaac ggtgtatcag aactgtgagc acgcagataa ttacaccgcg 1320 
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 tattgcttgg gcatcagcca catggagccg tcattcgggc tcattctgca tgacgggggg 1380 

 actaccctca agtttgtgga caccccagaa agcttgagcg gcctctacgt gttcgttgtt 1440 

 tacttcaacg gacatgtgga ggctgtggcg tacaccgtag tgtccacggt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg cgggttcccg cccaccgccg gccagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagccgaaag aaatcacccc agtgaatcct gggacgagcc cactgattcg gtacgctgcg 1620 

 tggacaggag gcctggctgc ggtggtgctc ctctgtctgg taatattttt gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa agcatatagg gtggacaaga gtccctacaa ccagtcgatg 1740 

 tattacgccg ggctccctgt cgatgacttt gaagactccg agtctaccga cacggaggag 1800 

 gagttcggca acgccatcgg cggaagtcat ggtggcagtt cttacactgt atacatcgac 1860 

 aagacacgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 261 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggtacgg ttaataagcc ggtggtcggg gtgctgatgg ggttcgggat catcaccggg 60 

 acgctgcgca ttacaaatcc agtgcgcgcg tccgtcctgc gttacgatga ctttcacatc 120 

 gacgaggaca agctggatac aaacagcgtg tacgagccat attaccactc tgatcacgcc 180 

 gagtcctcct gggtgaatag gggggaatcg agtcgcaaag cgtacgacca caattctccc 240 

 tatatctggc cccggaacga ctatgacggg ttcctggaga acgcccatga gcatcatgga 300 

 gtgtataacc aggggcgcgg catagattcg ggggagaggc tgatgcagcc gacccagatg 360 

 tctgcccagg aggacctggg cgacgacact ggcatccacg tgatcccgac cctcaacggg 420 

 gacgatcgtc acaagatcgt caacgtggac cagcggcagt acggtgacgt gttcaagggg 480 

 gacctcaacc cgaagcccca ggggcagcgg cttattgagg tgtcagtgga ggaaaatcat 540 

 ccattcaccc tccgagcccc aattcagcgg atctatgggg ttcggtacac ggagacgtgg 600 

 agttttctgc caagtctgac ctgcacgggc gatgccgccc ctgcaatcca gcatatttgc 660 

 ttgaaacaca ctacatgctt tcaggatgtg gtggttgatg tcgactgtgc agagaacact 720 

 aaggaggatc agcttgccga gatttcttac cgcttccagg gcaagaagga ggctgatcag 780 
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 ccttggatcg tggtgaacac gtccaccctg tttgatgagc tcgagcttga tcctcccgag 840 

 atcgagcccg gggtgctgaa ggtgctccgc accgagaagc agtacctggg ggtgtacatc 900 

 tggaacatgc gggggtcgga cgggacttct acgtacgcga ccttccttgt gacctggaag 960 

 ggcgacgaga agacccgtaa tccgaccccc gcagtgacac cccagcctcg gggggcggaa 1020 

 tttcatatgt ggaactatca ctcccacgtg ttctcggtgg gggacacctt cagtcttgca 1080 

 atgcacctcc agtataagat ccacgaggct ccctttgatc tcttgctgga gtggctgtat 1140 

 gtgcctattg accccacatg ccagccaatg agactgtatt ctacgtgtct ctatcatccc 1200 

 aacgctcctc aatgcctgtc ccatatgaac agtgggtgta cctttacatc cccccacctg 1260 

 gcccagcgtg ttgctagcac ggtgtaccag aattgtgaac acgccgataa ctatacggcg 1320 

 tattgcctgg gcattagcca catggagccc tccttcggcc tgattctgca cgacggaggc 1380 

 acgacgctca agttcgtgga tacccctgag agcttgagcg gcctctacgt gttcgtggtg 1440 

 tattttaacg gacacgtgga ggccgtggcg tacacagtgg tcagcacggt cgaccacttt 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg tgggtttcca cccaccgcag gccagccccc tgccaccacg 1560 

 aagccaaagg agattacccc agtaaaccct gggactagtc ccttgatccg ctacgctgcg 1620 

 tggacaggcg ggctggccgc ggtggtgctg ctgtgtctgg tcatttttct tatctgcacg 1680 

 gctaagcgca tgcgggtgaa ggcttaccgg gttgacaagt ccccctataa tcagagcatg 1740 

 tactacgccg gtctgccggt cgatgacttt gaagatagtg agtccactga cactgaggag 1800 

 gagttcggca atgccatcgg cgggtcacac ggcggctcct cgtatactgt ctatatcgac 1860 

 aagacccgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 262 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggaccg tgaataagcc ggtggtaggg gtgctcatgg ggttcggtat cattaccggt 60 

 actctgcgca ttactaaccc tgtgcgtgct agtgtcctcc ggtacgatga cttccacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac taacagcgta tatgagccct actaccactc cgatcacgcc 180 

 gagtcctcct gggtgaatag gggggagtca tcccgcaagg cctatgacca taactctccc 240 
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 tatatctggc cccggaatga ctatgacgga ttcctggaga acgcccatga gcatcatggg 300 

 gtgtataacc aggggcgcgg aatagactcc ggggagaggc tgatgcagcc tacccagatg 360 

 tccgcccagg aggatcttgg cgatgatacc ggcattcacg tcatccccac cctcaatggc 420 

 gacgatcgtc acaagatcgt caatgtggac cagcgccaat atggcgatgt tttcaagggg 480 

 gacctcaatc ccaagcccca aggacagcgg ctgattgagg tcagcgtgga ggaaaaccat 540 

 cccttcaccc ttcgggctcc catccagcgg atctacggtg tacgatatac tgagacttgg 600 

 tcattcctgc caagtctcac atgcacaggc gacgccgccc cagccatcca gcacatatgc 660 

 ctgaagcaca ccacgtgctt ccaggatgtg gtggtggacg tggactgtgc agaaaacacc 720 

 aaggaggatc agctcgccga gatttcttac cgctttcaag gtaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggatcg tggtcaacac gagtacactg tttgacgagc tggagctgga cccccccgaa 840 

 atcgagccag gggtgctgaa ggtactccgc accgagaaac agtacctggg agtctacatt 900 

 tggaacatga gggggagcga cgggacgtcg acttacgcaa catttctcgt gacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacgcggaa tccgactccc gcggtcaccc ctcagcctcg tggcgcagag 1020 

 ttccatatgt ggaactacca ctcgcatgtg ttctcggtgg gggatacctt cagtctcgct 1080 

 atgcacctcc agtacaagat ccacgaggca cccttcgatc tgctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtgccgatag acccgacatg tcagcctatg aggctgtatt ctacatgcct ctaccaccca 1200 

 aatgccccac agtgtctgag ccacatgaac tcgggctgta cttttaccag cccgcatctg 1260 

 gctcagaggg tggctagcac agtttaccag aactgtgagc acgcagataa ttacactgcg 1320 

 tactgccttg gcatcagcca tatggagccc agtttcgggc tcatactcca cgatggaggg 1380 

 accaccctca agttcgtgga tacacctgag agcttgtccg gcctctacgt gttcgttgta 1440 

 tacttcaacg gacacgtgga ggccgtggcg tacacagtgg tctctacagt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca ttgaagaaag ggggttcccc cccaccgccg gccagcctcc tgccaccacg 1560 

 aagcctaagg agatcacccc tgtgaaccca gggacgtctc cacttatccg ctacgctgcg 1620 

 tggacaggag gtctggcggc ggtggtattg ctctgcctcg tgatcttttt gatttgcacc 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttataga gtggacaagt ctccctacaa tcaatccatg 1740 

 tactacgctg ggctgccagt ggatgacttt gaggactccg aatccacaga tacggaggag 1800 

 gagttcggca atgcgatcgg cggcagccac ggaggttcct cctatactgt ctacattgac 1860 

 aagacccgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 263 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 
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 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggaccg tgaataagcc cgtggtaggc gtgctcatgg gcttcggtat catcacaggt 60 

 actctgcgca ttacaaaccc tgtacgcgca agtgtcctac gctacgatga ttttcacatc 120 

 gatgaggaca agttggacac caactcagtc tatgagccgt attaccactc cgatcacgcc 180 

 gagtcttcct gggtgaacag gggggagtct agtaggaagg cctacgatca caactccccc 240 

 tacatctggc cccggaatga ctacgacggg ttcctggaga acgcacatga gcatcatggc 300 

 gtgtataacc aggggcgcgg tattgattcc ggggagaggc tgatgcagcc cacgcagatg 360 

 tctgcccagg aggacctcgg cgatgatacg ggcattcatg ttatccccac cctaaatggc 420 

 gatgaccgcc acaagatcgt gaacgtggat cagcgccaat atggggacgt ttttaagggg 480 

 gacttgaacc ccaagcctca gggccagcgg ctgatcgagg tcagtgtgga ggaaaaccac 540 

 cccttcaccc tgagggcgcc catccagcga atttacgggg tacgatatac tgagacttgg 600 

 agctttctac cctcgctcac ctgcacaggc gacgccgccc ccgccattca gcatatatgc 660 

 ctgaagcata caacatgctt ccaggatgtg gtggtggacg tcgactgtgc agaaaacacc 720 

 aaggaggatc agctcgccga aatttcttac cgtttccagg gtaagaagga ggctgatcaa 780 

 ccttggatcg tggtaaacac gagtaccctg tttgacgagc tggagctcga tcctccagag 840 

 atcgagcctg gggtgttgaa ggttctccgc accgagaagc agtacctggg agtgtatatt 900 

 tggaacatga gggggtcgga cgggacctct acttatgcca ccttcctcgt cacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa cccgacccca gctgtaaccc cacagccccg gggagcagag 1020 

 ttccatatgt ggaactacca ctcccatgtc ttctcggtgg gggatacctt ctctctagct 1080 

 atgcatctcc agtacaagat ccatgaggct cccttcgatc ttctgctgga gtggctgtat 1140 

 gtgcccatcg acccgacatg tcagccaatg agactgtact ctacatgtct ctaccatcca 1200 

 aacgccccac aatgtctgag ccacatgaat tcgggctgta cttttaccag ccctcacctg 1260 

 gctcagaggg tggcctcaac agtgtatcag aactgcgagc acgcagataa ttacactgcc 1320 

 tactgcctcg gcatcagcca tatggagccc tcatttgggc tcatccttca cgatggagga 1380 

 accacgctga agttcgtgga cacacctgag agcttgagcg gcctctacgt gttcgttgtt 1440 

 tacttcaacg gacacgtaga ggccgtggcg tacactgtgg tttccacggt ggaccacttc 1500 

 gtcaacgcca tcgaggagag aggatttcct cccaccgccg gccagcctcc tgccacaacg 1560 

 aaaccgaagg agatcacacc tgtcaatcca ggcacgtctc ctttgatccg atacgctgcg 1620 
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 tggacaggag gcttggccgc ggtggtactg ctctgccttg tgatctttct gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa ggcttacagg gtagacaagt ccccctataa tcagtccatg 1740 

 tattacgccg ggctgccagt ggatgacttt gaggactccg aatccactga cacagaggag 1800 

 gagttcggca acgctatcgg cggcagccac ggcggatcat cttatactgt ctacatagac 1860 

 aagaccaga                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 264 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggaccg tgaataagcc tgtggtgggc gtgctcatgg gctttggtat aatcaccggg 60 

 acactgagga ttaccaaccc tgtgcgagcc agcgtcctga ggtacgatga ctttcacatc 120 

 gacgaggaca agctggatac taacagcgtc tatgagccgt actaccactc cgaccacgcc 180 

 gaatcctcct gggtgaacag gggggagtca agccgcaagg catatgacca taactccccc 240 

 tacatctggc cccggaatga ttacgacggc ttcctggaga acgcccatga gcatcatggg 300 

 gtctataacc agggccgcgg catcgattcc ggggagaggc tgatgcagcc tacacagatg 360 

 tccgcccagg aggatttggg cgatgacacc ggaattcacg taatccccac tctcaatggt 420 

 gatgatcgcc acaagatcgt caacgtggac cagcgccaat atggcgacgt gtttaagggg 480 

 gacttgaacc ccaagcctca ggggcagcgg ctgattgagg tgagcgtgga ggagaaccat 540 

 cccttcacgc ttcgggcacc gatccagcgc atttatgggg tacgatacac tgagacctgg 600 

 tcttttctgc caagtctcac ctgcacagga gacgccgccc cagccattca gcatatatgc 660 

 ctgaagcaca caacctgctt ccaggatgtg gtggtggacg tcgactgtgc agagaacacc 720 

 aaggaggatc agcttgccga gatttcttac cgcttccagg gtaagaagga ggctgatcag 780 

 ccgtggatcg tcgtgaacac gagtaccctg tttgatgagc tggagcttga tcctcctgag 840 

 atcgagcccg gcgtgttgaa ggtactccgc accgagaagc agtacttggg agtgtacatt 900 

 tggaacatga ggggttccga tgggacctct acatatgcga cttttctcgt cacctggaaa 960 

 ggtgacgaga aaacgcggaa tcccaccccc gctgtcaccc cgcagccgcg cggggctgag 1020 

 tttcatatgt ggaactatca ttcccacgtc ttctcggtgg gagatacctt ctcacttgca 1080 
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 atgcatctcc agtacaagat ccacgaggcc ccctttgatc tgctgctgga gtggttgtac 1140 

 gtgcccattg acccaacatg tcagccgatg agactgtact ctacatgtct ctaccaccct 1200 

 aacgcccctc agtgtctgag ccacatgaac tcgggctgta catttaccag cccgcatctg 1260 

 gctcagaggg tggccagcac agtgtatcag aactgcgaac acgcagacaa ttacactgcg 1320 

 tactgccttg gcatcagcca tatggagccc tcgtttgggc tcatccttca cgatggaggg 1380 

 actaccctca agttcgtgga cacccctgag agcttgtccg gtctctacgt gtttgttgtt 1440 

 tacttcaacg gacatgtgga ggccgtggcg tacacagtgg tatctactgt ggaccacttc 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg ggggtttccc cccaccgccg gccagccccc tgccaccacg 1560 

 aagcccaagg agattacccc tgtgaatcca gggacgtctc cactcatccg ctacgctgcg 1620 

 tggacagggg gccttgcggc ggtggtgctg ctttgccttg tgatcttttt gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa agcttatagg gtggacaagt ccccctataa tcagtccatg 1740 

 tattacgccg ggctgccagt cgatgatttt gaggattccg aatcgacaga caccgaggag 1800 

 gagtttggca acgccatcgg cggcagccac ggtgggtcat cctacactgt ttacattgac 1860 

 aagacgaga                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 265 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcaccg tgaacaagcc agtggtgggc gtcctgatgg gcttcgggat tatcactggc 60 

 acgttgcgca taacgaaccc tgtgcgcgct agcgtcctgc gttacgatga ctttcacatc 120 

 gacgaggata agctcgatac caacagtgtg tatgagccct attaccacag tgatcacgct 180 

 gaatcctcct gggtgaacag gggggagtcc agccggaagg cttatgacca caattccccc 240 

 tacatctggc cccggaatga ttatgatggg ttcctggaga atgcccatga acaccatgga 300 

 gtgtataacc aggggcgcgg gatcgattcc ggggaacggc tgatgcagcc aacccagatg 360 

 tccgcccagg aagatctcgg ggacgatacc ggaatccatg tgatccctac cctgaatggg 420 

 gacgatcgac acaagatcgt caacgtggat caacgccaat atggcgatgt atttaagggg 480 

 gatctcaacc ccaagccgca gggccagcgg ctcatcgagg tgagcgtgga ggagaatcac 540 
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 cccttcacct tgagggctcc gatccagcgc atctatgggg tgcgttacac tgagacttgg 600 

 tccttcttgc caagtcttac ctgcacaggc gatgcagccc ctgctattca gcacatttgt 660 

 ctcaagcata ccacatgctt ccaagacgtc gtggtggatg tcgactgtgc agagaacacc 720 

 aaggaggatc agcttgccga gataagctac cgctttcagg gcaagaagga ggctgatcag 780 

 ccttggatcg tggtgaacac gagcaccctg ttcgatgagc tggaactgga cccccccgag 840 

 atcgagcccg gggtgctgaa ggtgctccgc actgagaagc agtacctcgg ggtgtacatc 900 

 tggaatatgc gggggtccga cgggacctcc acatacgcca cttttctcgt cacctggaag 960 

 ggtgacgaga agacccggaa ccctacaccg gccgtgactc cacagccccg gggtgcagag 1020 

 ttccacatgt ggaattacca tagccacgtg ttctcggtgg gggacacttt cagcctggca 1080 

 atgcatctgc aatacaagat ccacgaggcc ccctttgatc tgctgctgga gtggctgtat 1140 

 gtgccaatag acccaacatg tcagccaatg agactgtact ctacatgtct ctatcatcca 1200 

 aacgctcctc agtgcctgag ccacatgaac tcgggctgca catttactag cccgcatctg 1260 

 gcacaaaggg tggcctcaac agtgtaccag aactgcgagc acgcagataa ttacactgcg 1320 

 tattgcttgg gcattagcca catggagccc tctttcgggc tcatcctcca tgacgggggc 1380 

 acaacgctca agttcgtgga cacccccgag agcttgagcg gcctctacgt gttcgttgta 1440 

 tacttcaacg gacacgtaga ggccgtggcg tatacggtag tgtctacagt ggatcacttc 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg cggctttccg cccaccgccg gccagccccc tgctaccacg 1560 

 aagccgaaag aaataacacc ggtgaatccg gggacctccc cactcatccg gtacgccgcg 1620 

 tggacagggg gcttggccgc ggtggtgctg ctctgtctgg tgattttctt gatctgcacc 1680 

 gcaaagcgga tgcgggttaa ggcatatagg gtggacaaaa gtccctataa ccagtcaatg 1740 

 tactacgccg ggctccctgt tgacgacttc gaggactccg agtccaccga cacggaggag 1800 

 gagttcggaa acgccatcgg cgggtcacac gggggctcat catacactgt atatatcgac 1860 

 aaaacacgg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 266 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 
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 atgggcactg tgaataaacc agtggtcgga gtgctgatgg gcttcggcat cattactggt 60 

 accctgcgca taaccaaccc tgtgcgcgcc agcgtcctgc gttatgatga ctttcacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac caacagtgtc tatgagccat attatcattc cgatcatgca 180 

 gaatcttcct gggtgaacag gggggagtct agccggaagg catacgacca caactccccc 240 

 tacatctggc ccaggaacga ctacgacggg ttcctggaga acgcccacga acaccacggg 300 

 gtgtataacc aggggcgtgg gatcgattct ggcgaacggc tgatgcagcc gacccagatg 360 

 tccgcccagg aggacctcgg ggatgatacc ggcatccacg tgattccaac cctgaatggg 420 

 gacgatcggc ataagatcgt caacgtggat caacgccagt atggcgacgt gtttaagggg 480 

 gatctgaacc ctaagccaca gggccagcgg ctcatcgagg tgtctgtgga ggagaaccac 540 

 ccattcacct tgagagctcc gatccagcgt atttatgggg tgcgttatac tgagacttgg 600 

 tctttcctgc caagtcttac ctgcacaggc gatgccgccc cagccattca gcatatatgt 660 

 ctgaagcata cgacctgctt ccaagacgtg gtggtggacg tcgactgtgc agagaatacc 720 

 aaggaggacc agcttgccga gatttcttac cggtttcagg gtaagaagga agctgatcag 780 

 ccttggatcg tggtaaacac gagcaccctg ttcgatgagc tggagctgga ccctcccgag 840 

 atcgaacccg gggtgctgaa ggttctccgc accgagaaac aatacctggg ggtgtacatt 900 

 tggaatatga gaggctccga tgggacctct acatacgcca cctttctcgt cacctggaaa 960 

 ggtgacgaga agaccaggaa cccgactccg gctgtgactc cacagcccag gggtgcggag 1020 

 ttccacatgt ggaattatca ttcccatgtg ttctcggtgg gggatacctt cagcctggct 1080 

 atgcacctgc agtacaaaat ccacgaggcg ccctttgatc tcctgttgga atggctgtac 1140 

 gtgcctattg acccaacatg tcagcctatg agattgtaca gtacatgtct gtatcatccc 1200 

 aacgcgcctc agtgtctgag ccacatgaac tcgggctgca cttttaccag cccccatctg 1260 

 gctcagaggg ttgcgtcaac agtgtaccaa aactgcgaac acgcagacaa ctacactgcg 1320 

 tattgcctgg gcattagcca catggagcct agtttcgggc tcattctgca tgatgggggg 1380 

 actacgctca agttcgtgga caccccagag agcttgagcg gcctctacgt gttcgttgtg 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga ggccgtggcg tacacggtag tgtcgacagt ggaccacttt 1500 

 gtgaacgcca tagaggagcg cgggtttccg cccaccgcgg gtcagcctcc tgcaaccacg 1560 

 aagccaaagg agatcacgcc agtgaatccg ggcacgagcc cactgattcg ctacgctgct 1620 

 tggacaggag gcttggccgc ggtggtgctc ctctgcctgg taatcttttt gatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgcgggtgaa agcttaccgg gtagacaagt ccccctacaa ccagtcgatg 1740 

 tactacgccg ggctccccgt tgacgacttt gaggactcag agtctaccga cacagaggag 1800 

 gagttcggca acgccatcgg ggggtcccac ggtggcagca gttacacggt atacatcgac 1860 

 aaaacacgg                                1869 
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 Número de secuencias (ID): 267 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggaccg tgaataagcc cgtggtgggt gtgctcatgg gctttggtat tattaccggt 60 

 actctcagga ttaccaatcc tgtgcgtgcc tcagtcctgc gttacgatga ctttcacatc 120 

 gacgaggaca agctggacac aaacagcgtc tatgagccct actaccacag tgatcacgcc 180 

 gaatcctcct gggtgaatcg gggggagtcc agccgcaagg cttatgacca caactccccc 240 

 tacatctggc cccggaacga ctatgacggc ttcctggaga acgcccatga gcaccatggc 300 

 gtgtataacc agggtcgcgg tattgattcc ggggagaggc tgatgcagcc tacacagatg 360 

 tccgcccagg aggatttggg tgatgacact ggcattcacg taatccccac tctgaatggg 420 

 gacgatcgcc ataagattgt caatgtggat cagcgccaat atggtgatgt gtttaagggg 480 

 gatttgaatc ctaagcctca ggggcagcgg ctgattgagg tgtcagtgga ggagaatcac 540 

 ccattcaccc tccgggcacc catccagcgc atttacgggg tgcgatacac tgagacttgg 600 

 agtttccttc caagtctcac ctgcacaggc gatgccgccc ccgccatcca gcatatatgc 660 

 ctgaagcaca ctacatgctt ccaggatgtg gtggtggacg ttgactgtgc agaaaacaca 720 

 aaggaggatc agctcgccga aatttcttac cgcttccagg gtaagaagga ggctgatcag 780 

 ccttggatcg tggtgaacac gagcaccctg tttgatgagc tggagcttga tcctcctgag 840 

 atcgagcctg gggtgctgaa ggtgttgcgc accgagaagc agtacctagg ggtctacatt 900 

 tggaatatga gggggtccga cgggacctct acatatgcca cttttctggt cacctggaag 960 

 ggagacgaga agacccggaa tccaaccccc gctgtgacac cacagccacg gggggctgag 1020 

 ttccacatgt ggaactacca ttcacacgtg ttctcggtgg gcgacacctt ctctcttgca 1080 

 atgcatctgc agtataagat ccacgaggcc cccttcgacc tcctgctgga gtggctgtac 1140 

 gtgccaatag accctacatg tcagccgatg agactgtact ctacatgtct ctaccacccc 1200 

 aacgctccac agtgtctgag ccacatgaac tcgggctgta cttttactag cccgcatctg 1260 

 gcgcagaggg tggccagcac ggtgtaccag aactgcgagc acgcagataa ctataccgct 1320 

 tactgcttgg ggatcagcca tatggagccc tccttcgggc tgatcctcca cgatgggggc 1380 
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 acaaccctca aattcgtcga cacccctgag agcttgagcg gtctgtatgt gttcgttgta 1440 

 tacttcaacg gacacgtgga ggccgttgcg tacacagtgg tcagcacagt ggatcacttc 1500 

 gtgaacgcca ttgaggagcg tgggtttcca cccaccgctg gccagcctcc tgccaccacc 1560 

 aagccgaagg agatcacccc cgtgaacccg gggacgtctc cactaattcg gtatgctgcg 1620 

 tggacaggag gcttggccgc ggtggtgctc ctctgccttg tgatattttt gatttgtact 1680 

 gccaagcgga tgcgggtcaa agcttacagg gtggacaagt ccccctacaa ccagagcatg 1740 

 tattacgccg ggctgccagt cgatgacttt gaggattccg aatccacaga cactgaggag 1800 

 gaattcggca acgcgatcgg tggtagtcac ggtgggtcat cttatactgt ctacattgac 1860 

 aagaccaga                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 268 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggaacag tcaataaacc cgtagtaggt gtgctgatgg gcttcggaat catcactggt 60 

 acattgagga tcactaatcc agtccgagct tccgttctgc ggtatgatga ttttcacatc 120 

 gatgaggaca agctggatac aaactcggtt tatgagccgt actatcacag cgatcacgct 180 

 gagtcatctt gggtgaacag gggagagtct tcccggaagg cttacgacca taactccccg 240 

 tacatctggc caagaaatga ctatgatggc tttctggaga acgctcacga acatcacggt 300 

 gtgtataacc agggcagagg catcgattca ggcgagaggc tgatgcagcc aacgcagatg 360 

 tctgcgcagg aggacctggg agatgacact ggtatacatg tcatccccac ccttaacggg 420 

 gatgatcggc acaagatcgt taacgttgat cagcgccaat acggcgacgt gtttaaaggc 480 

 gatctgaacc cgaaacccca agggcagagg ctgatcgagg tgtccgtgga ggagaatcat 540 

 ccctttacct tgcgcgcacc catccagagg atctatggtg tcaggtacac cgagacatgg 600 

 tcctttctgc catctctgac ctgcaccgga gacgctgccc cggccatcca gcacatctgc 660 

 ctgaagcata cgacatgctt ccaggacgtg gtcgtggatg tagattgcgc cgagaacacg 720 

 aaggaggacc aactcgctga aatttcttac agattccagg gaaagaaaga agcagatcag 780 

 ccatggatcg tggttaacac ctctactctt tttgacgagc ttgagctcga tcctcctgag 840 
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 atcgagcccg gagttctcaa agtgctaagg acagagaaac agtacttggg tgtgtatatt 900 

 tggaacatgc gtggcagcga cggtacatct acctatgcca cttttctggt cacatggaag 960 

 ggggatgaaa agacccgaaa ccctaccccc gctgtgactc cacagcctcg cggcgcagag 1020 

 tttcatatgt ggaattacca ttcacacgta ttcagcgtag gagacacctt ctcactagcg 1080 

 atgcatctac agtataagat ccacgaggct ccattcgatc tactcctgga gtggttgtat 1140 

 gttcccatcg atcctacttg tcagccgatg agactgtatt ccacatgtct ttaccatcct 1200 

 aatgccccgc agtgtctgag ccatatgaac agtggctgta ctttcacaag tccccatctg 1260 

 gcgcagaggg tggctagcac agtatatcag aactgtgaac acgctgataa ctataccgcc 1320 

 tattgtcttg gtatatcaca catggaacct tccttcgggc tgatattgca cgacggaggc 1380 

 actacgttga aatttgttga cactcccgaa agtcttagtg gactctacgt gtttgtggtt 1440 

 tatttcaacg gacacgtcga ggctgtggca tatacagtgg tgtccacggt ggatcacttc 1500 

 gtgaatgcta tagaggagcg tggcttccct cctacggcgg ggcagccccc tgccaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcactcc cgtgaaccct ggaaccagcc ctttgattcg gtatgctgca 1620 

 tggaccgggg gcttagcagc tgtcgtgctg ttatgcctgg ttatattttt aatctgtacc 1680 

 gccaagcgga tgcgggtgaa agcgtatagg gtggacaaga gtccttataa tcaatcaatg 1740 

 tattacgccg ggctccccgt tgatgatttc gaggacagcg agagtaccga caccgaggag 1800 

 gagtttggta acgccattgg cggttcacac ggcgggtctt cttatacagt gtatatcgac 1860 

 aaaacccgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 269 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggaacag tcaataaacc tgtggtgggc gtgctgatgg gcttcggcat cattaccggt 60 

 acactgcgca ttactaaccc agtccgagct agtgtgttga gatatgatga ttttcacata 120 

 gatgaggata agctggacac aaactcggtt tacgagcctt actatcacag cgaccatgct 180 

 gaatcatctt gggtgaacag gggagagtct tcacggaagg cttatgatca caactcccct 240 

 tatatttggc caagaaatga ttacgacggc tttctggaga atgcccacga acatcacggt 300 
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 gtgtataacc agggccgagg catcgattca ggagagaggc tgatgcagcc aacccagatg 360 

 tctgcacagg aggatctggg agatgacact ggaatccatg tgatccctac cctcaacggt 420 

 gacgaccggc acaagatcgt taacgttgat cagcgtcaat acggggacgt cttcaaaggc 480 

 gaccttaacc cgaagccaca ggggcagagg ctgatcgaag tatccgtgga ggaaaaccat 540 

 ccatttacct tgcgggcacc gattcagaga atctatggag tgaggtacac ggaaacttgg 600 

 tcttttctgc ctagtctgac ctgcaccggg gacgctgctc ctgccataca gcacatctgt 660 

 ctcaaacata caacctgctt ccaggacgtc gttgtcgatg tagactgcgc cgaaaataca 720 

 aaggaggatc agctggctga gattagctac aggttccagg ggaaaaaaga ggctgaccaa 780 

 ccatggatcg tggttaacac ttctactctc tttgacgaac ttgagctcga tcctcctgag 840 

 atcgagcccg gagttctcaa ggtgctgcga acagagaagc agtacttggg ggtttatatc 900 

 tggaatatgc gtggcagcga cggtacatcc acctacgcaa ctttcctggt cacatggaag 960 

 ggggacgaaa aaacccggaa tcctaccccg gctgtgactc cacagcctag aggggcagag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca ttctcacgtg ttctctgtag gggatacctt ttcgctagct 1080 

 atgcatctcc aatataagat tcacgaggcc ccatttgatc ttctgctgga gtggttgtac 1140 

 gttccgatcg accccacgtg tcagccgatg agattgtatt ctacctgtct ttatcatccg 1200 

 aatgctcccc agtgtttatc tcacatgaac tccgggtgta cttttactag tccacatctg 1260 

 gcccagagag tggccagtac agtatatcag aactgcgagc atgctgacaa ttacacagct 1320 

 tactgccttg gtatctcaca catggagcct tcattcgggc tcattctgca cgatggaggc 1380 

 accacgctga agtttgttga cactcccgaa agcctttctg gcctttacgt gtttgtggtg 1440 

 tatttcaatg gacacgtgga ggcagtggca tacacagtgg tcagcacggt tgatcatttt 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg tggttttcct cctacggcag ggcagcctcc tgcaactacc 1560 

 aagccaaagg agattacacc ggtcaaccca ggaaccagcc cattgatccg gtatgccgct 1620 

 tggaccgggg ggttggcagc tgtagttctg ctttgcctgg ttatattttt gatttgcacc 1680 

 gcaaagcgaa tgcgggttaa agcctacagg gtggacaaaa gtccttataa ccagtcaatg 1740 

 tattatgcgg gcctcccggt ggatgatttc gaagatagcg agagcaccga tacagaggag 1800 

 gagtttggta atgcaatagg gggttcccac ggcggaagct cttatacagt gtatattgac 1860 

 aaaaccagg                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 270 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 
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  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggaacag tgaataaacc cgtcgtcgga gtgcttatgg gtttcgggat catcactggt 60 

 accttgagga ttaccaaccc tgtccgtgct tcggtcttaa gatatgatga tttccatatt 120 

 gacgaggata agctggatac gaactcggtt tacgagccat actaccacag cgatcacgct 180 

 gagtcatcct gggttaacag gggtgagtca tcccggaagg cttacgacca taactctcca 240 

 tacatatggc ccagaaatga ttatgacggc tttctggaaa atgcacacga acatcacggt 300 

 gtgtataacc agggcagggg gatcgatagc ggcgaacggc tgatgcagcc tacccagatg 360 

 agtgctcagg aggacctggg agatgacacc ggtatccatg tcatccctac cctcaacggg 420 

 gacgaccggc acaaaattgt gaacgttgac cagcgccaat acggagatgt attcaaaggc 480 

 gatctgaacc ccaagccaca agggcagagg ctgatcgagg tctcggtgga ggagaaccat 540 

 ccttttacac tgcgtgcccc aatccagcgg atatatggcg tgcgatacac ggagacatgg 600 

 tctttcctgc cttcactgac atgcacaggg gacgctgccc cggccattca gcacatttgt 660 

 ctgaagcata cgacctgctt ccaggacgtg gtcgtggacg tagattgcgc cgaaaacaca 720 

 aaggaggatc agctggctga aatcagctac aggtttcagg ggaagaagga agccgaccaa 780 

 ccatggatcg ttgttaacac ttctacactc tttgatgaac ttgagctcga ccctcctgag 840 

 atcgagcccg gagtgctcaa agtgctgaga acagagaagc agtatttggg cgtgtatata 900 

 tggaacatgc gtggcagcga tggaacatcc acctacgcca cctttctggt gacatggaaa 960 

 ggcgatgaaa agacgcggaa ccctactcca gctgtgactc cacagccacg tggcgctgag 1020 

 tttcacatgt ggaactacca ttctcatgtg ttcagcgtgg gggatacctt cagtctagcg 1080 

 atgcatctcc aatataagat tcacgaggcc ccatttgatc tcctcctgga gtggttgtat 1140 

 gtgccaatcg atccaacttg tcagccgatg agactgtatt ccacgtgtct ttatcacccc 1200 

 aatgccccac agtgtttatc ccacatgaac tccggatgta ctttcactag tccacatctc 1260 

 gcccagagag tggccagcac agtataccag aattgtgagc atgctgacaa ctataccgcc 1320 

 tactgtcttg gtatatcaca catggagcct tcattcgggt taatattgca cgatggaggc 1380 

 actacgttga agtttgttga cactccggag agcctgtctg gcctctacgt ttttgttgtg 1440 

 tatttcaatg gacacgtcga ggccgtggca tacacagtcg tgtcgacggt cgatcatttt 1500 

 gtgaatgcta tcgaggagcg tggtttccct cctaccgctg ggcagcctcc tgcaacgacc 1560 

 aagccgaagg agatcacacc cgtgaacccc ggaaccagcc cattgatccg gtatgccgct 1620 

 tggaccgggg ggttggctgc cgtggtgctg ttgtgcctgg ttatttttct tatttgtacg 1680 
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 gcgaaaagga tgcgggtgaa agcctacaga gtggacaaga gtccctataa ccagtcaatg 1740 

 tattacgcgg gcttaccagt agatgatttc gaggattcag agagcacgga tactgaagaa 1800 

 gaattcggta atgccatagg tggttcacac gggggatctt cttatacagt gtatattgac 1860 

 aaaacccga                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 271 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggacag tcaacaagcc cgtggtgggc gtacttatgg ggttcgggat tattactggt 60 

 acattgagga ttactaatcc agttcgagct tctgtcctcc gctacgatga tttccacatt 120 

 gacgaggaca agctggacac taactcggtc tatgagccat actatcacag cgatcacgct 180 

 gagtcatctt gggtgaacag gggagagtca tcaaggaagg cctatgatca caactccccg 240 

 tacatatggc cgagaaatga ctacgatggc tttctggaga atgctcacga acatcacggt 300 

 gtgtataacc agggccgggg cattgatagc ggagaacgcc tgatgcagcc aacccagatg 360 

 tctgcgcagg aggatctggg tgatgataca ggtatccatg ttatccctac ccttaatggg 420 

 gatgacaggc acaaaatcgt taacgttgat cagcgccaat acggtgacgt gtttaaaggc 480 

 gatctgaatc cgaagcccca gggacagagg ctgatcgagg tgtccgttga ggagaaccac 540 

 ccttttacct tgcgtgcacc gattcagcgg atctatggcg tgaggtacac ggagacttgg 600 

 tcattcctgc ctagcctgac ctgcacaggg gacgccgccc ctgctatcca gcacatctgc 660 

 ttgaagcata cgacctgttt tcaggacgtg gtggtggatg tagactgcgc cgagaacacg 720 

 aaggaggatc agctggccga aataagctat aggttccagg gaaagaagga agctgaccag 780 

 ccatggatcg tggttaacac ttctactctc tttgatgagc ttgagctcga tccaccagag 840 

 atcgagccag gagtcctcaa ggtgctgcgc acagagaagc agtaccttgg agtgtatatc 900 

 tggaacatgc gtggcagtga cggtacctcc acctacgcaa cctttctggt gacctggaag 960 

 ggagacgaga agacccgaaa tcctacgccg gcagtgaccc cacagccccg cggggcagaa 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttcagcgtgg gagacacttt cagcctagcc 1080 

 atgcacctcc aatacaagat ccacgaagcc cctttcgatc tactccttga gtggctgtat 1140 
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 gttcctatcg atcctacttg tcagccgatg aggctgtaca gtacttgcct ataccatccc 1200 

 aatgctccgc agtgtttatc tcatatgaac tccggatgca cgttcaccag cccacatctc 1260 

 gcccagagag tggctagcac ggtataccaa aactgcgagc atgctgacaa ttacaccgcc 1320 

 tactgtcttg gtatatcaca catggagcct tcattcgggc taatactgca tgacggagga 1380 

 accacgttga aatttgttga cacacccgag agcctgtctg gtttgtacgt gtttgtggtc 1440 

 tatttcaatg gacacgtaga ggccgtggca tacacagtgg taagcaccgt tgatcacttt 1500 

 gttaatgcaa tcgaggagcg tggtttccct cctacggctg ggcagcctcc tgccactaca 1560 

 aagccaaagg agatcacacc cgtgaatccc ggaaccagcc cattgattcg gtatgcagct 1620 

 tggaccgggg gcctggcagc tgtcgtgctg ctctgcttgg ttatttttct gatctgcact 1680 

 gccaagcgca tgcgggttaa agcctacagg gtggacaaaa gtccttataa tcagtcaatg 1740 

 tattatgcgg gcctgcctgt agatgatttc gaagacagcg agagcaccga caccgaggag 1800 

 gagtttggta atgccatagg tggctcacac ggcgggtcat catatacagt gtatatcgat 1860 

 aagacccgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 272 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggacag tgaacaaacc cgtagtgggc gtacttatgg ggttcgggat catcaccggt 60 

 acattgagga taactaatcc ggtgcgggct tccgtcctgc gctatgatga ttttcacata 120 

 gacgaggaca agctcgatac aaactcggtt tatgagccat actatcacag cgatcatgct 180 

 gagtcaagct gggtgaatag gggagagtct agccggaagg cctacgacca caactccccg 240 

 tatatatggc ccagaaatga ctatgatggc tttctggaga atgctcacga acatcacggt 300 

 gtttataacc agggccgagg catcgattcc ggcgagaggc tgatgcagcc cacgcagatg 360 

 tctgcgcagg aagacctagg agatgacact ggtatccatg taatccctac cttgaacggg 420 

 gacgacagac acaaaattgt gaatgttgat cagcgccaat acggtgacgt gttcaagggc 480 

 gatctgaacc caaagcctca ggggcagagg ctgatcgagg tgagcgtcga ggaaaatcac 540 

 ccgtttacct tgcgggcacc tattcagcga atctatggag taaggtacac ggagacatgg 600 
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 tcttttctgc cttctctgac ctgcacaggg gatgccgcgc cggccatcca gcacatctgc 660 

 ctcaagcata ccacatgctt ccaggacgtg gtcgtggatg tggattgtgc cgagaacacc 720 

 aaggaggacc agctggctga aataagttac aggttccagg gaaaaaagga agctgatcaa 780 

 ccatggatag tggtgaatac ttctaccctc tttgacgaac ttgagctgga tccacctgag 840 

 atcgagcccg gagtgctcaa ggtgctgcgc acagagaagc agtacctggg ggtgtatatc 900 

 tggaacatgc gtggctctga cggtacttcg acttacgcta ctttcctggt gacatggaaa 960 

 ggggacgaaa agacaagaaa tcccaccccg gctgtgactc cacagcctcg gggtgcggag 1020 

 ttccatatgt ggaattacca ttcacatgtg tttagcgtgg gcgatacctt tagcctagcc 1080 

 atgcacctcc agtacaagat tcacgaggcc ccattcgatt tgctcctgga atggttgtat 1140 

 gttcctatcg accctacttg tcagccgatg agactgtata gtacatgtct ttaccatcct 1200 

 aatgctcctc agtgtttatc tcacatgaac tccggatgta catttactag tccacatctc 1260 

 gcccagagag tggctagcac agtataccag aactgcgagc atgctgacaa ctataccgcc 1320 

 tactgccttg gtatatcaca catggagcct agcttcgggc tcatcctgca tgacggcggc 1380 

 actacgttga aatttgtcga cactcccgaa agcctgtctg gcctctacgt ttttgttgtc 1440 

 tatttcaacg gccatgtcga ggcagtggca tacactgtgg tttcgactgt ggatcacttt 1500 

 gtgaatgcca ttgaggagcg tggtttccct cctaccgcgg ggcagccccc ggctactacc 1560 

 aagccaaagg agatcacacc cgtgaacccg ggaaccagcc ccttgatccg gtatgccgca 1620 

 tggaccggcg gcttggcagc ggtcgtgctg ctatgcctgg ttatattttt aatttgcacc 1680 

 gccaagcgaa tgcgggttaa ggcctacagg gtggacaaga gtccctataa ccagtcaatg 1740 

 tactatgctg gcctcccagt ggacgatttc gaggacagcg agagcaccga cacggaggag 1800 

 gagtttggca atgctatcgg aggatcacat ggcgggtcta gttatacagt ttatatcgac 1860 

 aaaacccgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 273 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggaactg tgaacaaacc agtggtcggc gtgcttatgg ggttcggaat catcacaggc 60 
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 actttgcgga ttactaaccc agttagagct tccgtcctga gatacgatga ctttcatata 120 

 gatgaggaca aactggacac aaattcggtt tacgagccct actatcacag cgatcacgct 180 

 gagtcatctt gggtgaatcg cggtgagtct tccaggaagg cttatgacca caactccccg 240 

 tacatctggc caagaaacga ttacgacggg tttctggaga acgctcacga acatcacggt 300 

 gtgtataacc agggccgagg catcgatagc ggagagaggc tgatgcagcc aacgcagatg 360 

 tctgcgcagg aggaccttgg ggatgacact ggtatccacg tcatcccaac cctgaacggg 420 

 gacgatcggc acaaaatcgt taacgttgat cagcgccaat atggtgacgt gttcaaggga 480 

 gacctgaatc cgaagccaca agggcagaga ctgatcgagg tttccgtcga ggaaaatcac 540 

 ccatttacct tgcgggctcc gattcagcga atctatgggg ttcgatatac ggagacatgg 600 

 tcatttctgc cctcacttac ttgcaccggg gacgccgctc ctgctataca gcacatttgt 660 

 ctgaagcaca ccacgtgctt ccaggacgtg gttgtggatg tagactgtgc cgagaataca 720 

 aaggaagatc agctggctga aataagctac aggtttcaag gaaagaagga ggccgatcaa 780 

 ccatggatcg tggtgaacac ttctactctg tttgacgagc ttgagctcga tccgcctgag 840 

 atcgagcccg gggttttgaa ggtgctgcgc acagagaagc agtacctggg agtttatatc 900 

 tggaacatgc gtggcagcga cgggacatct acctatgcta ctttcttggt gacatggaag 960 

 ggggacgaaa aaacccgaaa tcctacccct gcagtgactc ctcagcctcg gggggcagag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca ttctcatgtc tttagcgtag gagatacgtt cagcctagcc 1080 

 atgcatctcc agtataaaat tcacgaggcc ccattcgatc tgctcctgga atggctgtat 1140 

 gtgccaatcg atcctacttg tcagccgatg agactgtata gtacatgtct ttaccatccc 1200 

 aatgctccac agtgcttgag ccacatgaat tccggatgta ctttcactag ccctcacctc 1260 

 gctcagagag tggccagcac agtataccag aattgcgagc atgctgacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtcttg gtatatcaca catggagcca tctttcgggc tcatactgca tgacggaggc 1380 

 actacgttga aatttgttga cactcccgaa agcctgtctg gcctctacgt ttttgtggtt 1440 

 tatttcaatg gacacgtcga agcagtggcc tacacggtgg tcagcaccgt tgaccacttt 1500 

 gtgaatgcga tcgaggagcg tggtttcccg cccacggcgg ggcagccccc tgccacaacc 1560 

 aagcccaagg agatcacacc tgtgaacccc ggaacctcac ccttgatccg ttatgccgcg 1620 

 tggaccggag gcttggctgc cgtggtgctg ctttgcctgg ttatattttt aatctgcacc 1680 

 gccaaacgga tgcgggttaa agcctacagg gtggacaaaa gtccctataa tcagtcaatg 1740 

 tactatgctg gcttgcctgt ggatgatttt gaagacagcg aaagcaccga caccgaggaa 1800 

 gaatttggta atgccattgg tggttctcac ggtgggagct catatacagt gtatatcgat 1860 

 aaaacccgc                                1869 
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 Número de secuencias (ID): 274 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcacag tgaataaacc cgtggtgggc gtacttatgg ggttcggaat cataacaggt 60 

 acattgagga tcactaatcc agtccgcgct tctgtgttaa gatatgacga ttttcatatc 120 

 gacgaggaca agctggatac aaactcggtt tacgagccgt actaccacag cgatcacgct 180 

 gaatcttctt gggtcaatag gggagagtct tcccggaagg cttacgacca caattcccct 240 

 tacatatggc caagaaatga ttatgatggc tttctggaga acgcccacga gcatcacggt 300 

 gtgtataacc agggacgagg tatcgattcc ggcgaaagac tgatgcagcc tacccagatg 360 

 tctgctcagg aggacctggg agatgacact ggtatccatg tcatcccaac cctgaacggg 420 

 gacgatcggc acaaaatcgt taatgttgat cagcgtcagt acggcgacgt gttcaaaggc 480 

 gatctgaatc ccaaaccaca agggcagagg ctaatcgagg tgtcagtgga ggaaaatcat 540 

 ccttttacct tgagagcacc gattcagcgg atctatggag taaggtatac tgaaacatgg 600 

 tcttttctgc ctagcctgac ttgtaccggg gacgcagccc cggctataca gcatatctgt 660 

 cttaagcata cgacctgctt ccaggacgtg gtcgtggatg tagactgcgc cgagaataca 720 

 aaggaagatc agctggctga gatcagctat aggttccaag gaaagaagga ggcagaccaa 780 

 ccctggatcg tggttaacac ttctactctc tttgacgagc ttgagcttga cccaccggag 840 

 atcgagcccg gagtcctcaa agtgctccgc acagagaagc agtacttggg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gtggcagcga cggtacgtcc acctacgcta cttttctggt gacatggaag 960 

 ggggatgaaa aaacccgaaa ccctacccct gctgtgactc cacagcctag aggggcagag 1020 

 tttcacatgt ggaattacca ttcccatgtg tttagcgtgg gcgatacctt cagcttggcg 1080 

 atgcatctgc agtacaaaat tcacgaggcc cccttcgatc tccttctgga gtggttgtat 1140 

 gtcccgatcg atcctacttg tcagccgatg agactgtaca gtacatgtct ttaccatcct 1200 

 aacgctcccc agtgtttatc tcatatgaac tcaggatgta ctttcacttc tccacatctc 1260 

 gcccagagag tggcgagcac agtataccag aactgcgagc atgctgacaa ctatacagca 1320 

 tactgccttg gtatatcaca catggagcct tcattcgggc ttatactgca tgacggaggc 1380 

 actacgttga agtttgttga tactccggag agcctgtctg gcctgtatgt ttttgttgtg 1440 
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 tacttcaatg ggcacgtgga ggccgtggca tacacagtgg tcagcacggt cgatcacttt 1500 

 gtgaatgcca tcgaggagcg cgggttccct cctacggcgg ggcagccgcc tgctaccacc 1560 

 aagcccaagg agatcacacc cgtgaatccc ggaaccagcc ccttgatccg gtatgccgct 1620 

 tggaccggtg gattggcagc tgtcgtgttg ctttgcctgg ttattttctt aatctgcacc 1680 

 gctaagcgca tgcgggttaa agcctatagg gtggacaaaa gtccctataa ccagagcatg 1740 

 tactatgccg gcctccctgt tgatgatttc gaagatagcg agtctacgga caccgaagaa 1800 

 gaatttggga acgccatagg aggttcccac ggcggatctt cttatacggt gtacatcgat 1860 

 aagacccgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 275 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggaactg tcaataagcc tgtggtgggc gtgcttatgg gcttcgggat catcaccggt 60 

 actttgagga ttactaatcc agtccgagct tccgtgctga gatatgatga tttccatata 120 

 gatgaggaca agctggatac aaattcggtc tacgagccat actatcacag cgaccacgct 180 

 gagtcatcct gggtgaacag gggagagtcg agtcggaagg cttatgacca taactcccca 240 

 tacatttggc ctcggaatga ttacgatggc tttctggaga atgcccacga acatcacggt 300 

 gtgtataacc agggcagggg catcgatagc ggcgaaaggc tgatgcagcc cacccaaatg 360 

 tcagcgcagg aggatctggg agatgacact ggtatccatg tcatccctac actgaacggg 420 

 gacgatcgac acaaaatcgt taacgtcgat cagcgccaat acggggacgt cttcaaaggc 480 

 gatctgaacc cgaagcctca agggcaaagg ctgatcgagg tgtccgttga ggagaatcac 540 

 ccattcacct tgcgggcccc gattcaacgg atctacggag tgaggtatac cgaaacttgg 600 

 tcttttctcc cttcactgac ctgtaccggg gacgctgcac cggccattca gcacatctgt 660 

 ctgaagcata cgacctgctt ccaggacgtg gtcgtggacg tagactgtgc cgagaacacg 720 

 aaggaggacc agctggctga gataagctac aggttccagg gaaagaaaga ggctgaccag 780 

 ccgtggatcg tggtcaatac ttctactctc tttgatgagc ttgagttgga tcctcctgag 840 

 attgagcctg gagttctcaa ggtgctgcgg acagaaaagc agtaccttgg ggtgtatatc 900 
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 tggaacatgc ggggctctga cggtacatcc acctatgcta cctttctggt aacttggaaa 960 

 ggggatgaaa aaactcgaaa ccctacgcct gctgtgactc cacagcctcg tggggcagag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcacgtg ttcagcgtag gtgatacctt cagcctggca 1080 

 atgcatcttc agtataagat tcacgaggca cctttcgatt tgctcctgga gtggttgtat 1140 

 gtccctatcg atcctacttg tcagccgatg agactgtata gtacatgtct ttaccatccc 1200 

 aatgctcccc agtgcttgtc acacatgaac agcggatgta ctttcacatc tccacatcta 1260 

 gcccagcgag tggcaagtac agtataccag aactgtgagc atgctgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgtcttg gtatatcaca catggagcct tcattcgggc tcatactgca cgacggaggc 1380 

 actacgctga aatttgtgga cactcctgaa agcctgtctg gtctctatgt ttttgttgtg 1440 

 tatttcaacg gccacgtgga ggccgtggca tacacagtgg tcagcaccgt ggatcacttt 1500 

 gttaatgcaa tcgaggagcg tggttttcct cctacggcgg ggcagccacc tgccacgacc 1560 

 aagcccaagg agatcacacc cgtgaacccg ggaaccagcc ccttgatccg gtatgccgct 1620 

 tggaccgggg gtttggcagc cgtcgtgctg ctctgtctgg ttatattttt aatctgcacc 1680 

 gccaagcgaa tgcgggttaa agcctatagg gtggacaaga gtccctataa ccaatcaatg 1740 

 tattatgcag gtcttcctgt agatgatttc gaagactctg agagtaccga caccgaggag 1800 

 gagttcggaa atgccatagg aggctcacac ggggggtcct cttacacagt ttacatcgac 1860 

 aagacaaga                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 276 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atggggaccg tcaacaagcc cgtcgtgggc gtgcttatgg ggttcgggat catcaccggt 60 

 acactccgca ttactaatcc agtacgagct tcagtcctgc gttatgatga tttccacatt 120 

 gatgaggaca agctggacac aaacagcgtt tatgagccat attaccacag cgatcacgct 180 

 gagtcatctt gggtcaatag gggcgagtct agccggaagg catacgacca taacagtcct 240 

 tacatttggc cgcggaatga ttatgatgga tttctggaga atgctcacga acatcacggt 300 

 gtgtataatc agggtcgagg cattgatagc ggggaaaggc tgatgcaacc aacgcagatg 360 
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 tctgcgcagg aggacctggg cgatgatact ggcatacatg tcatccccac tctgaatggg 420 

 gacgacagac acaaaattgt taacgttgat cagcgccaat acggtgacgt gtttaagggc 480 

 gatctgaacc ctaagccaca aggccagagg ctgatcgagg tgtctgtaga ggaaaatcac 540 

 ccgtttaccc tgcgggcacc tattcagcgg atctacggag tgaggtatac ggaaacatgg 600 

 tcttttctgc cttctctgac ctgcaccggg gacgctgccc cggctataca gcacatctgt 660 

 ctgaagcata caacctgctt ccaggacgtg gtcgtggatg tcgattgcgc cgagaacaca 720 

 aaggaggatc agctggctga aataagctac aggttccagg gcaagaagga ggctgaccag 780 

 ccatggattg tggtgaacac atccactctg ttcgacgagc ttgagctaga tccacctgag 840 

 atcgagcccg gagttctcaa ggtgctgcgg accgagaagc agtatcttgg ggtgtatatc 900 

 tggaacatgc gtggctctga tggcacaagc acgtacgcta cgtttcttgt gacatggaag 960 

 ggggacgaaa agacccggaa tccgacccct gctgtgactc cccagcctcg tggcgcagag 1020 

 ttccacatgt ggaattatca tagccatgtg ttcagcgtgg gagatacctt cagcctagcc 1080 

 atgcatctcc aatacaagat tcacgaggcc ccattcgatc tactcctgga atggttgtat 1140 

 gttcctatcg atcctacttg tcagccgatg agactgtaca gtacctgtct gtaccatccc 1200 

 aatgctcccc agtgtttaag tcatatgaac tctggatgta ctttcactag tccacatctc 1260 

 gcacagagag tggccagcac agtatatcag aactgcgagc atgctgacaa ctataccgcc 1320 

 tactgtctgg gtataagcca catggagcct tcattcgggc tcatacttca tgacggaggg 1380 

 actacattga agtttgttga cactccagag agcctgagtg gcttatacgt gtttgttgtg 1440 

 tattttaatg ggcacgttga ggccgtggct tacacagtgg tcagcacggt cgatcacttt 1500 

 gtcaatgcca tcgaggaacg tggtttcccc cctacggcgg ggcaaccacc cgctacgacc 1560 

 aagcccaagg agatcacacc cgtgaacccc ggaacaagcc ctttgatccg ctatgccgcc 1620 

 tggacggggg gcttggcagc cgttgttctg ctttgcctgg ttatattctt aatttgcacc 1680 

 gccaaacgca tgcgagttaa agcttacaga gtggacaaga gtccatataa ccagagtatg 1740 

 tattatgcgg gcctcccggt agatgatttc gaggatagcg agtctaccga tacggaggag 1800 

 gagtttggta atgctatagg cgggtcacac ggcgggtctt cttatacagt gtatatagac 1860 

 aagactcgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 277 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 
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   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggcacag tcaataaacc tgtggtgggc gtgctcatgg gcttcggaat catcaccggg 60 

 acattaagga ttaccaatcc tgtccgagcc tccgttctgc gctatgatga ctttcacata 120 

 gatgaggaca agctggacac caactcggtt tacgagccat actatcatag cgatcatgcc 180 

 gagtcctctt gggtgaacag gggagagtct tcccggaaag cttatgacca caatagcccg 240 

 tacatttggc cgcgaaatga ctatgatggc tttctggaga atgctcatga acatcacggt 300 

 gtgtataatc agggacgagg catagatagc ggcgaaaggc tcatgcagcc aacacagatg 360 

 tctgcgcagg aggacctggg agatgacact gggatccatg tcatccctac cctgaacggg 420 

 gacgaccggc ataaaatcgt taacgttgat cagcgccaat acggtgacgt gttcaagggc 480 

 gatctgaatc cgaagcccca ggggcagagg ctgattgagg tgtcggtgga ggaaaatcat 540 

 cccttcacat tgcgcgcacc catacagcgg atttacggag tgaggtatac ggagacatgg 600 

 tcttttctgc cctctctgac ctgcaccggg gacgccgccc cggctatcca gcacatctgt 660 

 ctgaagcaca ctacctgctt ccaggacgtg gtcgtggatg tggactgcgc cgagaacaca 720 

 aaggaggacc agctggctga gataagctat aggttccaag gaaagaagga agctgaccaa 780 

 ccttggatcg tggtgaacac ttctactctc tttgatgagc tcgagctgga cccacctgag 840 

 atcgagcccg gagttctcaa ggtcctgcgc acagaaaagc agtatttggg ggtgtatatc 900 

 tggaacatgc gcggcagtga cgggacatcc acatacgcta cttttctggt cacctggaag 960 

 ggggatgaaa aaacccgaaa tcctacccca gcagtgactc cacagcctcg tggcgcagag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttcccatgtg ttcagcgtgg gggatacatt cagcctggcg 1080 

 atgcacctcc aatacaaaat ccacgaggcc ccatttgatc tactcctgga gtggttgtat 1140 

 gtgcctatcg accccacatg tcagccgatg agactgtatt caacatgtct ttaccatcca 1200 

 aatgctccac agtgtttatc ccatatgaac tcagggtgta cttttaccag tccccatctc 1260 

 gctcagcggg tggccagtac ggtataccag aactgcgagc atgctgacaa ctatacagcc 1320 

 tactgtcttg gtatctcaca tatggagcct tcattcgggc tgatcctgca cgacggaggc 1380 

 accacgttga agtttgttga cactcccgag agcctctcag gtctgtatgt gtttgtggta 1440 

 tatttcaatg gacacgttga agccgtggca tacacagtag tgtctacggt cgatcacttt 1500 

 gtgaacgcta tcgaggagcg tggtttccct cctacggcgg gccagcctcc agccacaacc 1560 

 aagcctaagg agatcacacc cgtgaacccc ggaactagcc ccttgatacg gtatgccgct 1620 

 tggaccgggg gtctggcggc tgtggtgctg ttatgtctgg ttatattttt gatctgcacc 1680 

 gctaagcgga tgcgggtgaa ggcctatagg gtagacaaaa gtccatataa ccagtcaatg 1740 
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 tattatgccg gcctcccggt agatgatttt gaggacagcg agagcaccga caccgaggag 1800 

 gagttcggta acgctatagg gggctctcat ggcgggagtt catatacagt gtatatcgac 1860 

 aagactcgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 278 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggaacgg tcaacaagcc cgtggtgggg gtgcttatgg ggttcgggat catcaccggt 60 

 acactgagga ttactaatcc agtccgagct tcagtcctga ggtacgatga ttttcacatt 120 

 gacgaggaca aactggacac aaatagcgtg tacgaacctt actatcacag cgaccacgct 180 

 gagtcatcat gggttaacag gggagagagt agccggaagg cttatgacca taactccccc 240 

 tacatttggc ccagaaatga ctatgacggc tttctggaga acgctcacga acatcatggt 300 

 gtgtataatc aggggcgagg gatcgattcg ggcgaaaggc tgatgcagcc aacacagatg 360 

 tctgcgcagg aggacctggg cgatgataca ggtatccatg tcatcccaac cctgaacggg 420 

 gacgaccggc acaaaatcgt taacgtcgat cagcgccaat atggtgacgt gttcaagggc 480 

 gatctgaatc cgaaaccaca ggggcagagg ctgatcgagg tatccgttga ggaaaatcac 540 

 cctttcaccc tgcgggcacc gattcagcgg atctatggag tgaggtacac agagacttgg 600 

 tcctttctgc catctctgac ctgtaccggg gacgctgccc ccgctatcca acacatctgc 660 

 ctgaagcaca cgacctgctt ccaggacgtg gtcgtggatg tagattgcgc cgagaacaca 720 

 aaggaggatc agctcgctga gatcagctac aggttccagg gaaagaagga agctgaccag 780 

 ccatggatcg tggttaacac ttctactctc tttgatgaac ttgagctaga ccctcctgag 840 

 atcgagcccg gagttctcaa ggtgctccgc acagagaagc agtacctggg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gtggaagcga tggtacctcc acatacgcta cttttctggt tacctggaag 960 

 ggtgacgaaa agacccgaaa tcctacccct gcggtgactc cacagccccg cggggcagag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcatgtg ttcagcgtag gggatacctt ctctctagcc 1080 

 atgcatctcc aatacaagat tcacgaggcc cctttcgatc tactcctgga gtggttgtat 1140 

 gtaccaatcg atcctacttg tcagccgatg agactgtatt cgacatgtct ctaccaccct 1200 
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 aatgctcctc agtgtttaag ccacatgaat tccggatgta cgtttactag tccacatctg 1260 

 gcccagagag tggccagtac cgtataccag aattgcgagc atgctgacaa ctacaccgcc 1320 

 tactgtttag ggatatccca catggaacct tctttcgggc tgattttgca tgacggaggc 1380 

 actactttga agtttgttga cactcccgaa agcctgtcgg gcctatacgt ttttgtggtt 1440 

 tacttcaatg gacatgtcga ggcggtggct tacacggttg tgtctacggt agatcatttt 1500 

 gtgaatgcaa tcgaggagcg tggttttcct cctacggcgg ggcagccccc tgccaccaca 1560 

 aagccaaagg agatcacacc cgtgaacccg ggaaccagcc ccttgatccg gtatgcagct 1620 

 tggaccgggg gcttggcagc tgtcgtcctg ctttgtctgg tcatattttt aatctgcacc 1680 

 gccaagcgga tgcgggttaa agcataccga gtagataagt ccccctacaa ccagtccatg 1740 

 tactatgcgg ggctgcctgt ggatgatttt gaagactccg agagcacgga caccgaggag 1800 

 gagtttggaa acgccatagg aggatcacat ggagggtctt cttatactgt ttatatcgac 1860 

 aaaacccgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 279 

 Longitud: 1869 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.1869 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 atgggtaccg ttaataaacc cgtggtggga gtgcttatgg gttttgggat catcactggt 60 

 acattgagga ttactaatcc agtgcgagct agtgtcctga gatacgatga tttccacatt 120 

 gatgaggata agctggatac aaactcggtt tatgagccat actatcacag cgatcacgct 180 

 gagtcatctt gggtgaacag gggagagtct agccggaagg cttacgacca taactccccg 240 

 tatatatggc cccgaaatga ttatgatggg tttctggaaa acgctcacga acatcacggt 300 

 gtgtataacc agggccgcgg catcgatagc ggtgaaaggc tgatgcagcc tacccagatg 360 

 agtgcgcagg aggacctggg agatgacact ggtatccacg tcattcctac cctgaacggg 420 

 gacgatcggc ataaaatcgt caacgttgat cagcgccaat acggtgacgt gttcaagggc 480 

 gatctgaacc ctaaaccaca agggcagagg ctgatcgaag tgtccgttga ggagaatcac 540 

 ccgtttacct tgcgggcacc gattcagcgg atctacggag tcaggtatac ggagacttgg 600 

 tctttcctgc cttctctgac ctgcaccggg gacgccgccc cggctataca gcacatctgt 660 
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 ctgaagcata ctacctgttt ccaggacgtg gtcgtcgatg tagattgcgc cgagaacact 720 

 aaggaggatc agctggcaga gataagctac aggttccagg gaaagaagga agctgaccag 780 

 ccatggatcg tggttaacac ttctactctc tttgacgagc ttgagctgga tcctcctgag 840 

 atcgagcccg gagtgctcaa ggtgttgcgc acagagaagc agtacctggg ggtgtatatc 900 

 tggaatatgc gtggctctga cggtacaagt acctacgcta ctttcctggt gacatggaag 960 

 ggggacgaga aaacccgaaa ccctaccccc gctgtcactc cacagcctcg tggggcagag 1020 

 tttcacatgt ggaattatca ttctcatgtc tttagcgtag gagacacctt tagcctagcg 1080 

 atgcatctcc agtacaagat tcacgaggcc ccattcgatc tactcctgga atggctttat 1140 

 gttcctatcg atcctacttg tcagccgatg agactgtatt ctacatgtct gtaccatccc 1200 

 aatgctcccc agtgtttatc tcacatgaac tccggttgta cttttactag tccacatctc 1260 

 gcccagagag tggccagcac agtataccag aactgcgagc acgccgacaa ctatacggcc 1320 

 tattgtctgg gtatatcaca catggagccc agtttcgggc tcatcctgca tgacggagga 1380 

 acaacgctga agttcgtaga tactccggaa agcttatctg gcctctacgt tttcgtggta 1440 

 tatttcaatg gacacgtcga ggccgtagca tataccgtgg tgagcaccgt tgaccacttc 1500 

 gtgaatgcga tcgaggagcg tggattccct cctacggcgg ggcagcctcc tgccacgacc 1560 

 aagcccaagg aaatcacacc cgtgaacccc gggaccagcc ccttgattcg gtatgctgct 1620 

 tggaccggcg gcctcgcagc tgtggtgctg ctttgtctgg ttatcttctt gatctgcacc 1680 

 gccaaacgca tgcgggttaa agcctacagg gtggataaaa gtccttataa ccagtcaatg 1740 

 tactacgccg gactcccggt agatgatttc gaagacagcg agagcaccga taccgaggag 1800 

 gagttcggta acgccatcgg aggtagccac ggcgggtctt cttatacagt gtatatagac 1860 

 aagacccgc                                1869 

 

 Número de secuencias (ID): 280 

 Longitud: 53 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.53 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 agaataaact agtattcttc tggtccccac agactcagag agaacccgcc acc     53 
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 Número de secuencias (ID): 281 

 Longitud: 53 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.53 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 agaataaact agtattcttc tggtccccac agactcagag agaacccgcc acc     53 

 

 Número de secuencias (ID): 282 

 Longitud: 53 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.53 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

  - modified_base, 1.53 

   > mod_base, m1f 

 Residuos: 

 agaanaaacn agnanncnnc nggnccccac agacncagag agaacccgcc acc     53 

 

 Número de secuencias (ID): 283 

 Longitud: 295 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.295 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 ctcgagctgg tactgcatgc acgcaatgct agctgcccct ttcccgtcct gggtaccccg 60 

 agtctccccc gacctcgggt cccaggtatg ctcccacctc cacctgcccc actcaccacc 120 
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 tctgctagtt ccagacacct cccaagcacg cagcaatgca gctcaaaacg cttagcctag 180 

 ccacaccccc acgggaaaca gcagtgatta acctttagca ataaacgaaa gtttaactaa 240 

 gctatactaa ccccagggtt ggtcaatttc gtgccagcca caccctggag ctagc    295 

 

 Número de secuencias (ID): 284 

 Longitud: 295 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.295 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 ctcgagctgg tactgcatgc acgcaatgct agctgcccct ttcccgtcct gggtaccccg 60 

 agtctccccc gacctcgggt cccaggtatg ctcccacctc cacctgcccc actcaccacc 120 

 tctgctagtt ccagacacct cccaagcacg cagcaatgca gctcaaaacg cttagcctag 180 

 ccacaccccc acgggaaaca gcagtgatta acctttagca ataaacgaaa gtttaactaa 240 

 gctatactaa ccccagggtt ggtcaatttc gtgccagcca caccctggag ctagc    295 

 

 Número de secuencias (ID): 285 

 Longitud: 295 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.295 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

  - modified_base, 1.295 

   > mod_base, m1f 

 Residuos: 

 cncgagcngg nacngcangc acgcaangcn agcngccccn nncccgnccn gggnaccccg 60 

 agncnccccc gaccncgggn cccaggnang cncccaccnc caccngcccc acncaccacc 120 

 ncngcnagnn ccagacaccn cccaagcacg cagcaangca gcncaaaacg cnnagccnag 180 

 ccacaccccc acgggaaaca gcagnganna accnnnagca anaaacgaaa gnnnaacnaa 240 
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 gcnanacnaa ccccagggnn ggncaannnc gngccagcca cacccnggag cnagc    295 

 

 Número de secuencias (ID): 286 

 Longitud: 110 

 Tipo de molécula: ADN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.110 

   > mol_type, otro ADN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa gcatatgact aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 60 

 aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa       110 

 

 Número de secuencias (ID): 287 

 Longitud: 110 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.110 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa gcatatgact aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 60 

 aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa       110 

 

 Número de secuencias (ID): 288 

 Longitud: 110 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.110 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

  - modified_base, 1.110 
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   > mod_base, m1f 

 Residuos: 

 aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa gcanangacn aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 60 

 aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa       110 

 

 Número de secuencias (ID): 289 

 Residuos: 

 000 

 

 

 Número de secuencias (ID): 290 

 Residuos: 

 000 

 

 

 Número de secuencias (ID): 291 

 Residuos: 

 000 

 

 

 Número de secuencias (ID): 292 

 Residuos: 

 000 

 

 

 Número de secuencias (ID): 293 

 Residuos: 

 000 

 

 

 Número de secuencias (ID): 294 

 Residuos: 
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 000 

 

 

 Número de secuencias (ID): 295 

 Residuos: 

 000 

 

 

 Número de secuencias (ID): 296 

 Residuos: 

 000 

 

 

 Número de secuencias (ID): 297 

 Residuos: 

 000 

 

 

 Número de secuencias (ID): 298 

 Residuos: 

 000 

 

 

 Número de secuencias (ID): 299 

 Residuos: 

 000 

 

 

 Número de secuencias (ID): 300 

 Residuos: 

 000 
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 Número de secuencias (ID): 301 

 Residuos: 

 000 

 

 

 Número de secuencias (ID): 302 

 Residuos: 

 000 

 

 

 Número de secuencias (ID): 303 

 Residuos: 

 000 

 

 

 Número de secuencias (ID): 304 

 Residuos: 

 000 

 

 

 Número de secuencias (ID): 305 

 Residuos: 

 000 

 

 

 Número de secuencias (ID): 306 

 Residuos: 

 000 

 

 

 Número de secuencias (ID): 307 
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 Residuos: 

 000 

 

 

 Número de secuencias (ID): 308 

 Residuos: 

 000 

 

 

 Número de secuencias (ID): 309 

 Residuos: 

 000 

 

 

 Número de secuencias (ID): 310 

 Residuos: 

 000 

 

 

 Número de secuencias (ID): 311 

 Residuos: 

 000 

 

 

 Número de secuencias (ID): 312 

 Longitud: 47 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.47 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 
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 agaataaact agtattcttc tggtccccac agactcagag agaaccc         47 

 

 Número de secuencias (ID): 313 

 Longitud: 42 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.42 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 aaactagtat tcttctggtc cccacagact cagagagaac cc           42 

 

 Número de secuencias (ID): 314 

 Longitud: 278 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.278 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 ctggtactgc atgcacgcaa tgctagctgc ccctttcccg tcctgggtac cccgagtctc 60 

 ccccgacctc gggtcccagg tatgctccca cctccacctg ccccactcac cacctctgct 120 

 agttccagac acctcccaag cacgcagcaa tgcagctcaa aacgcttagc ctagccacac 180 

 ccccacggga aacagcagtg attaaccttt agcaataaac gaaagtttaa ctaagctata 240 

 ctaaccccag ggttggtcaa tttcgtgcca gccacacc              278 

 

 Número de secuencias (ID): 315 

 Longitud: 109 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.109 

   > mol_type, otro ARN 
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   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa gcatatgact aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 60 

 aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaa        109 

 

 Número de secuencias (ID): 316 

 Longitud: 109 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.109 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

  - modified_base, 1.109 

   > mod_base, m1f 

 Residuos: 

 aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa gcanangacn aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa 60 

 aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaaa aaaaaaaaa        109 

 

 Número de secuencias (ID): 317 

 Longitud: 284 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.284 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

 Residuos: 

 ctcgagctgg tactgcatgc acgcaatgct agctgcccct ttcccgtcct gggtaccccg 60 

 agtctccccc gacctcgggt cccaggtatg ctcccacctc cacctgcccc actcaccacc 120 

 tctgctagtt ccagacacct cccaagcacg cagcaatgca gctcaaaacg cttagcctag 180 

 ccacaccccc acgggaaaca gcagtgatta acctttagca ataaacgaaa gtttaactaa 240 

 gctatactaa ccccagggtt ggtcaatttc gtgccagcca cacc          284 
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 Número de secuencias (ID): 318 

 Longitud: 284 

 Tipo de molécula: ARN 

 Ubicación de características/Calificadores: 

  - fuente, 1.284 

   > mol_type, otro ARN 

   > organismo: constructo sintético 

  - modified_base, 1.284 

   > mod_base, m1f 

 Residuos: 

 cncgagcngg nacngcangc acgcaangcn agcngccccn nncccgnccn gggnaccccg 60 

 agncnccccc gaccncgggn cccaggnang cncccaccnc caccngcccc acncaccacc 120 

 ncngcnagnn ccagacaccn cccaagcacg cagcaangca gcncaaaacg cnnagccnag 180 

 ccacaccccc acgggaaaca gcagnganna accnnnagca anaaacgaaa gnnnaacnaa 240 

 gcnanacnaa ccccagggnn ggncaannnc gngccagcca cacc          284 

FIN 


