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REIVINDICACIONES

1. Una molécula de anticuerpo que comprende:

un primer dominio de unién a antigeno que se une al receptor del factor de crecimiento
epidérmico (EGFR); y

un segundo dominio de unién a antigeno que se une a c-Met,

en donde el primer dominio de unién a antigeno comprende:

(i) una region variable de cadena pesada (VH) que comprende las siguientes regiones
determinantes de complementariedad (CDR):

HCDR1 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 1

HCDR2 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 2

HCDR3 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 3,

0 una variante de la misma en la que uno o dos o tres aminoacidos en una o mas de
HCDR1, HCDR2 o HCDR3 estan sustituidos por otro aminoacido; y

(ii) una regioén variable de cadena ligera (VL) que comprende las siguientes CDR:

LCDR1 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 4

LCDR2 que tiene la secuencia de aminodacidos de SEQ ID NO: 5

LCDR3 que tiene la secuencia de aminoéacidos de SEQ ID NO: 6,

0 una variante de la misma en la que uno o dos o tres aminoacidos en una o mas de
HCDR1, HCDR2 o HCDRS3 estan sustituidos por otro aminoacido.

2. La molécula de anticuerpo segun la reivindicacion 1, en donde el primer dominio
de union a antigeno comprende:

(i) una regién VH que comprende las siguientes CDR:

HCDR1 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 1

HCDR2 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 2

HCDR3 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 3;y

(i) una regién VL que comprende las siguientes CDR:

LCDR1 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 4

LCDR2 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 5

LCDRS3 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 6.

3. La molécula de anticuerpo segln la reivindicacién 1 o la reivindicacion 2, en
donde el primer dominio de union a antigeno se une al EGFR humano con una afinidad que
tiene una Kd que es:

(i) igual a 10 nM o superior;

(i) igual a 30 nM o superior; 0

(i) igual a 40 nM o superior.
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4, La molécula de anticuerpo segun la reivindicacién 1 o la reivindicacion 2, en
donde el primer dominio de unién a antigeno se une al EGFR humano con una afinidad que
tiene una Kd que esta:

(i) entre 10 y 100 nM;

(i) entre 20 y 80 nM;

(i) entre 30 y 75 nM; o

(iv) entre 35y 50 nM.

5. La molécula de anticuerpo segun una cualquiera de las reivindicaciones 1 a 4,
en donde el primer dominio de unién a antigeno se une al EGFR humano con una afinidad que
es menor que la afinidad de un dominio de unién a antigeno que comprende la secuencia de la
region pesada variable y la secuencia de la region ligera variable de la molécula de anticuerpo
QDB6, las secuencias expuestas en SEQ ID NO: 18 y 22, respectivamente.

6. La molécula de anticuerpo segin una cualquiera de las reivindicaciones
anteriores, en donde el primer dominio de unién a antigeno comprende:

una regién VH que comprende una secuencia de aminoacidos que tiene al menos un 70
%, al menos un 80 %, al menos un 90 % o al menos un 95 % de identidad de secuencia con la
secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 16; y

una region VL que comprende una secuencia de amino&cidos que tiene al menos un 70
%, al menos un 80 %, al menos un 90 % o al menos un 95 % de identidad de secuencia con la
secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 20.

7. La molécula de anticuerpo segin una cualquiera de las reivindicaciones
anteriores, en donde el segundo dominio de unién a antigeno comprende:

(i) una region variable de cadena pesada (VH) que comprende las siguientes regiones
determinantes de complementariedad (CDR):

HCDR1 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 24

HCDR2 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 25

HCDR3 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 26,

0 una variante de la misma en la que uno o dos o tres aminoacidos en una o0 mas de
HCDR1, HCDR2 o HCDR3 estan sustituidos por otro aminoacido; y

(i) una regién variable de cadena ligera (VL) que comprende las siguientes CDR:

LCDR1 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 27

LCDR2 que tiene la secuencia de aminoéacidos de SEQ ID NO: 28

LCDR3 que tiene la secuencia de aminodacidos de SEQ ID NO: 29,

0 una variante de la misma en la que uno o dos o tres aminoacidos en una o mas de
HCDR1, HCDR2 o HCDR3 estan sustituidos por otro aminoacido.
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8. La molécula de anticuerpo segun la reivindicacion 7, en donde el segundo
dominio de unién a antigeno comprende:

() una regién VH que comprende las siguientes CDR:

HCDR1 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 24

HCDR2 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 25

HCDR3 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 26; y

(ii) una regién VL que comprende las siguientes CDR:

LCDR1 que tiene la secuencia de aminoéacidos de SEQ ID NO: 27

LCDR2 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 28

LCDR3 que tiene la secuencia de amino&cidos de SEQ ID NO: 29.

9. La molécula de anticuerpo segun la reivindicacion 7 o la reivindicacion 8, en
donde el segundo dominio de unién a antigeno se une a cMet con una afinidad que tiene una
Kd que es:

(i) inferior a 10 nM; o

(ii) inferior a 5 nM.

10. La molécula de anticuerpo segun una cualquiera de las reivindicaciones 3a 5y
la reivindicacion 9, en donde la afinidad se mide mediante resonancia de plasmén superficial.

11. La molécula de anticuerpo segun una cualquiera de las reivindicaciones 7 a 10,
en donde el segundo dominio de unién a antigeno comprende:

una regién VH que comprende una secuencia de aminoacidos que tiene al menos un 70
%, al menos un 80 %, al menos un 90 % o al menos un 95 % de identidad de secuencia con la
secuencia de aminoéacidos de SEQ ID NO: 38; y

una region VL que comprende una secuencia de amino&cidos que tiene al menos un 70
%, al menos un 80 %, al menos un 90 % o al menos un 95 % de identidad de secuencia con la
secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 40.

12. La molécula de anticuerpo segln una cualquiera de las reivindicaciones
anteriores, en donde la molécula de anticuerpo comprende:

una primera cadena pesada, en donde la primera cadena pesada comprende la region
VH del primer dominio de unién a antigeno y una primera regién constante de cadena pesada
(CH) o un fragmento de la misma;

una primera cadena ligera, en donde la primera cadena ligera comprende la regién VL
del primer dominio de unién a antigeno y una primera regién constante de cadena ligera (CL) o

un fragmento de la misma,;
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una segunda cadena pesada, en donde la segunda cadena pesada comprende la regién
VH del segundo dominio de unién a antigeno y una segunda regién constante de cadena pesada
(CH) o un fragmento de la misma; y

una segunda cadena ligera, en donde la segunda cadena ligera comprende la region VL
del segundo dominio de unién a antigeno y una segunda regién constante de cadena ligera (CL)
0 un fragmento de la misma.

13. La molécula de anticuerpo segun la reivindicacion 12, en donde la primera y la
segunda regién CH comprenden una secuencia de aminoacidos que tiene al menos un 70 %,
al menos un 80 %, al menos un 90 % o al menos un 95 % de identidad de secuencia con la
secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 42.

14. La molécula de anticuerpo segun la reivindicacion 12 o la reivindicacion 13, en
donde la primera y la segunda cadena pesada forman un heterodimero, opcionalmente en
donde una de las cadenas pesadas primera y segunda comprende un residuo de cisteina (C)
en la posicién 354 y un residuo de triptéfano (W) en la posicién 366 y la otra cadena pesada
comprende un residuo de cisteina (C) en la posicion 349, un residuo de valina (V) en la posicién
407, una serina (S) en la posicion 366 y una alanina (A) en la posicion 368, en donde la
numeracion de la region constante es segun el indice EU.

15. La molécula de anticuerpo segun una cualquiera de las reivindicaciones 12 a 14,
en donde la molécula de anticuerpo comprende:

@) una regién CH modificada, en donde la region CH modificada comprende una
sustitucion de un aminodcido distinto de cisteina nativo por un aminoacido cisteina; y

(b) una regién CL correspondiente modificada, en donde la CL modificada
comprende una sustitucion de un amino&cido distinto de cisteina nativo por un amino&cido
cisteina,

en donde o bien:

0] la primera cadena pesada comprende la regién CH modificada y la primera
cadena ligera comprende la regién CL correspondiente modificada; o

(i) la segunda cadena pesada comprende la region CH modificada y la segunda
cadena ligera comprende la regidon CL correspondiente modificada, y

en donde la cisteina sustituida de la regién CH modificada y la cisteina sustituida de la
cadena ligera correspondiente modificada pueden formar un enlace disulfuro.

16. La molécula de anticuerpo segun la reivindicacién 15, en donde la region CH
modificada comprende una sustitucion de un aminoacido distinto de cisteina nativo por un

aminodcido cisteina en la posicién 126; y la regién CL correspondiente modificada comprende
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una sustitucion de un aminoacido distinto de cisteina nativo por un aminoécido cisteina en la
posicion 121, en donde la numeracion de la regién constante es segun el indice EU.

17. La molécula de anticuerpo segun una cualquiera de las reivindicaciones 12 a 16,
en donde la primera y/o la segunda regién CH comprenden una mutacién para reducir o anular
la unién de la molécula de anticuerpo a uno o0 mas receptores Fcy.

18. La molécula de anticuerpo segun una cualquiera de las reivindicaciones 12 a 17,
en donde la primera y/o la segunda regién CH comprenden una fenilalanina en la posicién 234,
acido glutdmico en la posicion 235 y serina en la posicion 331, en donde la humeracion de la
region constante es segun el indice EU.

19. La molécula de anticuerpo segun una cualquiera de las reivindicaciones 12 a 18,
en donde la primera region CH comprende una secuencia de aminoacidos que tiene al menos
un 90 %, 91 %, 92 %, 93 %, 94 %, 95 %, 96 %, 97 %, 98 %, 99 % o un 100 % de identidad de
secuencia con la secuencia expuesta en SEQ ID NO: 45, 46 o 63; y la segunda regiéon CH
comprende una secuencia de aminoacidos que tiene al menos un 90 %, 91 %, 92 %, 93 %, 94
%, 95 %, 96 %, 97 %, 98 %, 99 % o un 100 % de identidad de secuencia con la secuencia
expuesta en SEQ ID NO: 43, 44 o 64, y opcionalmente en donde la primera region CL
comprende una secuencia de aminoacidos que tiene al menos un 90 %, 91 %, 92 %, 93 %, 94
%, 95 %, 96 %, 97 %, 98 %, 99 % o un 100 % de identidad de secuencia con la secuencia
expuesta en SEQ ID NO: 49 o 65; y la segunda regién CL comprende una secuencia de
aminoacidos que tiene al menos un 90 %, 91 %, 92 %, 93 %, 94 %, 95 %, 96 %, 97 %, 98 %,
99 % o un 100 % de identidad de secuencia con la secuencia expuesta en SEQ ID NO: 47 o 48.

20. La molécula de anticuerpo segun la reivindicacion 19, en donde la primera region
CH comprende una secuencia de aminoacidos que tiene al menos un 90 %, 91 %, 92 %, 93 %,
94 %, 95 %, 96 %, 97 %, 98 %, 99 % o0 un 100 % de identidad de secuencia con la secuencia
expuesta en SEQ ID NO: 63; y la segunda regién CH comprende una secuencia de aminoacidos
que tiene al menos un 90 %, 91 %, 92 %, 93 %, 94 %, 95 %, 96 %, 97 %, 98 %, 99 % o un 100
% de identidad de secuencia con la secuencia expuesta en SEQ ID NO: 64, y en donde la
primera regién CL comprende una secuencia de aminoacidos que tiene al menos un 90 %, 91
%, 92 %, 93 %, 94 %, 95 %, 96 %, 97 %, 98 %, 99 % o un 100 % de identidad de secuencia con
la secuencia expuesta en SEQ ID NO: 65; y la segunda regién CL comprende una secuencia
de aminoécidos que tiene al menos un 90 %, 91 %, 92 %, 93 %, 94 %, 95 %, 96 %, 97 %, 98
%, 99 % o un 100 % de identidad de secuencia con la secuencia expuesta en SEQ ID NO: 47.

21. La molécula de anticuerpo segun la reivindicacion 19, en donde la primera
cadena pesada comprende una secuencia de aminoacidos que tiene al menos un 90 %, 91 %,
92 %, 93 %, 94 %, 95 %, 96 %, 97 %, 98 %, 99 % o un 100 % de identidad de secuencia con la
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secuencia expuesta en SEQ ID NO: 56, 57 0 59; y la segunda cadena pesada comprende una
secuencia de aminoacidos que tiene al menos un 90 %, 91 %, 92 %, 93 %, 94 %, 95 %, 96 %,
97 %, 98 %, 99 % o un 100 % de identidad de secuencia con la secuencia expuesta en SEQ ID
NO: 50, 51 0 60, y opcionalmente en donde la primera cadena ligera comprende una secuencia
de aminoécidos que tiene al menos un 90 %, 91 %, 92 %, 93 %, 94 %, 95 %, 96 %, 97 %, 98
%, 99 % o un 100 % de identidad de secuencia con la secuencia expuesta en SEQ ID NO: 58 o
61; y la segunda cadena ligera comprende una secuencia de aminoacidos que tiene al menos
un 90 %, 91 %, 92 %, 93 %, 94 %, 95 %, 96 %, 97 %, 98 %, 99 % o un 100 % de identidad de
secuencia con la secuencia expuesta en SEQ ID NO: 52 o 62.

22. La molécula de anticuerpo segun la reivindicacién 20, en donde la primera
cadena pesada comprende una secuencia de aminoacidos que tiene la secuencia expuesta en
SEQ ID NO: 59; la segunda cadena pesada comprende una secuencia de aminoacidos que
tiene la secuencia expuesta en SEQ ID NO: 60; la primera cadena ligera comprende una
secuencia de aminoacidos que tiene la secuencia expuesta en SEQ ID NO: 61; y la segunda
cadena ligera comprende una secuencia de aminoacidos que tiene la secuencia expuesta en
SEQ ID NO: 62.

23. La molécula de anticuerpo segln una cualquiera de las reivindicaciones
anteriores, en donde:

M el primer dominio de unién a antigeno que se une a EGFR se une a EGFR de
macaco cynomologus;

(ii) el primer dominio de unién a antigeno que se une a EGFR se une a EGFR de
raton;

(iii) el segundo dominio de unién a antigeno que se une a c-Met se une a c-Met de
macaco cynomologus;

(iv) el primer dominio de unién a antigeno es especifico para EGFR;

v) el segundo dominio de uniéon a antigeno es especifico para c-Met;

(vi) la molécula de anticuerpo puede interaccionar simultaneamente con EGFR y c-
Met;

(vii) la molécula de anticuerpo puede internalizarse en una célula;

(viii)  la molécula de anticuerpo tiene actividad citotoxica cuando se mide en un

ensayo de viabilidad celular in vitro; y/o

(ix) la molécula de anticuerpo puede bloquear la sefializacion dependiente del
ligando de EGFR y/o c-Met.
24, Una molécula de anticuerpo que comprende:
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un primer dominio de unién a antigeno que se une al receptor del factor de crecimiento
epidérmico (EGFR);

en donde el primer dominio de union a antigeno comprende:

(i) una region variable de cadena pesada (VH) que comprende las siguientes regiones
determinantes de complementariedad (CDR):

HCDR1 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 1

HCDR2 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 2

HCDR3 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 3,

0 una variante de la misma en la que uno o dos o tres aminoacidos en una o mas de
HCDR1, HCDR2 o HCDR3 estén sustituidos por otro aminoacido; y

(i) una regidén variable de cadena ligera (VL) que comprende las siguientes CDR:

LCDR1 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 4

LCDR2 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 5

LCDR3 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 6,

0 una variante de la misma en la que uno o dos o tres aminoacidos en una o0 mas de
LCDR1, LCDR2 o LCDR3 estan sustituidos por otro aminoacido.

25. Una molécula de anticuerpo que comprende:

un primer dominio de union a antigeno que se une a c-MET;

en donde el primer dominio de unién a antigeno comprende:

(i) una region variable de cadena pesada (VH) que comprende las siguientes regiones
determinantes de complementariedad (CDR):

HCDRL1 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 24

HCDR2 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 25

HCDR3 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 26,

0 una variante de la misma en la que uno o dos o tres en una o mas de HCDR1, HCDR2
0 HCDR3 estan sustituidos por otro aminoacido; y

(i) una regioén variable de cadena ligera (VL) que comprende las siguientes CDR:

LCDR1 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO:; 27

LCDR2 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 28

LCDR3 que tiene la secuencia de aminoacidos de SEQ ID NO: 29,

0 una variante de la misma en la que uno o dos o tres en una o0 mas de HCDR1, HCDR2
0 HCDR3 estan sustituidos por otro aminoacido.

26. Un conjugado que comprende la molécula de anticuerpo de una cualquiera de

las reivindicaciones anteriores conjugada con un farmaco.



27. El conjugado segun la reivindicacion 26, en donde el farmaco comprende una
citotoxina, un radiois6topo, un inmunomodulador, una citocina, una linfocina, una quimiocina, un
factor de crecimiento, un factor de necrosis tumoral, una hormona, un antagonista de hormona,
una enzima, un oligonucleétido, un ADN, un ARN, un ARNip, un iARN, un microARN, un agente
terapéutico fotoactivo, un agente anti-angiogénico, un agente proapoptético, un péptido, un
lipido, un hidrato de carbono, un agente quelante, o combinaciones de los mismos.

28. El conjugado segun la reivindicacién 26 o la reivindicacién 27, en donde el

farmaco es un inhibidor de la topoisomerasa | que tiene la formula A*

A*
29. El conjugado segun la reivindicacion 28, en donde el inhibidor de la

topoisomerasa | tiene la férmula I:

o una sal o solvatos del mismo, en donde R" es un ligador para la conexion a la molécula

de anticuerpo, opcionalmente en donde dicho ligador se selecciona de:

(ia):

@]
A e
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en donde

Qes:

C(j){ X
N/Qj\}”’ NH
H
O

, donde QX es tal que Q es un residuo aminoacidico, un residuo
dipeptidico, un residuo tripeptidico o un residuo tetrapeptidico;

X es:

O o (0]
- (0] S GL
C(=0) O/\}/{\/ N N N
: b1 2 H H H
d
cl

c2

N\

\ 0
/

dondea=de0Oa5,bl=de0al6,b2=de0al6,cl=001,c2=001,d=de0a5,
donde al menos bl o b2 = 0 (es decir, solo uno de entre bl y b2 puede no ser 0) y al menos cl
0 c2 =0 (es decir, solo uno de entre cl y c2 puede no ser 0);

G' es un ligador para conectarse a la molécula de anticuerpo; o

(ib):

L1 L2
o) S N
s~ = lo
NO,
O N e

donde R y R2 se seleccionan independientemente entre H y metilo o, junto con el

atomo de carbono al cual estan unidos, forman un grupo de ciclopropileno o ciclobutileno; y

eesOo1l.

30. El conjugado de una cualquiera de las reivindicaciones 26 a 29 que tiene la
formula IV:

L - (DY, (v)

0 un solvato o sal farmacéuticamente aceptable del mismo,
en donde:

L es la molécula de anticuerpo;

Dt es un farmaco que tiene un ligador; y

p es un nimero entero entre 1y 20.
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31. El conjugado segun la reivindicacion 30, en donde p es un intervalo seleccionado
de2a8,3a7,4a705a7.
32. El conjugado segun la reivindicacion 30 o 31, en donde D" es un inhibidor de la

topoisomerasa | que tiene un ligador de formula Ill;

Rt es un ligador conectado a la molécula de anticuerpo, en donde el ligador se

selecciona de

(1a"):

@]
LL
)k G la'
;&Q v

donde Q y X son como se definen en la reivindicacion 29 y G es un ligador conectado

a la molécula de anticuerpo; y

(Ib":
L1 L2
NH R R
/S(O\><S}&, b’
o]
donde R y R'2 son como se definen en la reivindicacién 29.
33. El conjugado de una cualquiera de las reivindicaciones 26 a 32, en donde la

molécula de anticuerpo se conjuga con un inhibidor de la topoisomerasa | que tiene la siguiente

formula:
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o/i’n}\O
HN’< 0
H
(0] N
: N
80 /-\ O
\
OH 0 (SG3932).
34. El conjugado de acuerdo con una cualquiera de las reivindicaciones 26 a 33, en
donde:

() el conjugado puede interactuar simultaneamente con EGFR y c-Met;
(ii) el conjugado puede internalizarse en una célula;

(i) el conjugado tiene actividad citotoxica cuando se mide en un ensayo de
viabilidad celular in vitro; y/o

(iv) el conjugado puede inhibir el desarrollo o la progresién de un cancer cuando se
mide en un modelo in vivo.

35. Una composicién farmacéutica que comprende una molécula de anticuerpo
segln una cualquiera de las reivindicaciones 1 a 25, 0 un conjugado segun una cualquiera de
las reivindicaciones 26 a 34, y un vehiculo farmacéuticamente aceptable.

36. Una molécula de anticuerpo segun una cualquiera de las reivindicaciones 1 a
25, un conjugado segun una cualquiera de las reivindicaciones 26 a 34, o la composicion
farmacéutica segun la reivindicacion 35, para su uso en un método de tratamiento del cuerpo
humano o animal.

37. Una molécula de anticuerpo segun una cualquiera de las reivindicaciones 1 a
25, un conjugado segun una cualquiera de las reivindicaciones 26 a 34, o la composicion
farmacéutica segun la reivindicacion 35, para su uso en un método de tratamiento de un cancer.

38. Un método para tratar un cancer que comprende administrar una molécula de
anticuerpo segun una cualquiera de las reivindicaciones 1 a 25, un conjugado segln una
cualquiera de las reivindicaciones 26 a 34, o la composicion farmacéutica segin la reivindicacion
35 a un sujeto que lo necesite.

39. Uso de una molécula de anticuerpo segun una cualquiera de las reivindicaciones
1 a 25, un conjugado segun una cualquiera de las reivindicaciones 26 a 34, o la composicion
farmacéutica segln la reivindicacién 35, en la fabricaciébn de un medicamento para el

tratamiento de un cancer.
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40. Una molécula de anticuerpo, conjugado o composicién farmacéutica para su uso
segln la reivindicacién 37, método de tratamiento segun la reivindicacién 38, 0 uso segun la
reivindicacion 39, en donde el cancer es cancer de pulmén (tal como cancer de pulmén de
células no pequefias (NSCLC)), cancer pancreatico, cancer de mama, cancer colorrectal, cancer
gastrico, carcinoma de células escamosas de cabeza y cuello (SCCHN o SQHN), cancer de
ovario o glioblastoma.

41. Una molécula de anticuerpo, conjugado o composicién farmacéutica para su uso
seguln la reivindicacién 37, método de tratamiento segun la reivindicacién 38, o uso segun la
reivindicacion 39, en donde el cancer es cancer de pulmén (tal como cancer de pulmén de
células no pequefias (NSCLC)) o carcinoma de células escamosas de cabezay cuello (SCCHN
0 SQHN).

42. Un acido nucleico, o una pluralidad de acidos nucleicos, opcionalmente aislados,
gue codifican una molécula de anticuerpo segun una cualquiera de las reivindicaciones 1 a 25.

43. Un vector de expresién, o una pluralidad de vectores de expresion, que
comprende un acido nucleico o una pluralidad de acidos nucleicos segun la reivindicacion 42.

44, Una célula hospedadora recombinante que comprende el acido nucleico o la
pluralidad de acidos nucleicos segun la reivindicacién 42, o el vector de expresién o la pluralidad
de vectores de expresion de la reivindicacion 43.

45, Un método para producir una molécula de anticuerpo segin una cualquiera de
las reivindicaciones 1 a 25, que comprende cultivar la célula hospedadora recombinante segun
la reivindicacion 44 en condiciones para producir la molécula de anticuerpo.

46. Un método segun la reivindicacion 45, que comprende ademas aislar y/o

purificar la molécula de anticuerpo.
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