Expediente No. NC2020/0016680
Modificaciones Voluntarias

P2020/000226
CAPITULO REIVINDICATORIO MODIFICADO
(Modificaciones Voluntarias)
1. Una molécula de ADN recombinante que comprende una secuencia de nucle6tidos

seleccionada del grupo que consiste en SEQ ID NO:1, SEQ ID NO:2, SEQ ID NO:3, SEQ
ID NO:4, SEQ ID NO:5, SEQ ID NO:6, SEQ ID NO:7, SEQ ID NO:8, 0 SEQ ID NO:10, en

donde la molécula de ADN recombinante se deriva del evento de maiz MON 95379.

2. La molécula de ADN recombinante de acuerdo con la Reivindicacion 1, en donde la
molécula de ADN recombinante comprende la secuencia de nucledtidos de SEQ ID NO:1 0
SEQ ID NO:2.

3. Una sonda de ADN que comprende la secuencia de nucledtidos de SEQ ID NO:1 o
SEQ ID NO:2.
4. Un par de moléculas de ADN que comprenden dos cebadores que comprenden las

secuencias SEQ ID NO: 15y SEQ ID NO: 16.

5. Un método para detectar la presencia de un segmento de ADN de diagnéstico de ADN
del evento de maiz MON 95379 en una muestra y dicho método comprende:
a) poner dicha muestra en contacto con la sonda de ADN de acuerdo con la

Reivindicacion 3,

b) someter dicha muestra y dicha molécula de ADN a condiciones de hibridacién
rigurosas, y

c) detectar la hibridacién de dicha molécula de ADN con dicho ADN en dicha
muestra,

en donde dicha deteccion es de diagnostico para la presencia de dicho ADN del evento
de maiz MON 95379 en dicha muestra.

6. Un método para detectar la presencia de un segmento de ADN de diagnostico de ADN
del evento de maiz MON 95379 en una muestra y dicho método comprende:

a) poner dicha muestra en contacto con el par de moléculas de ADN de acuerdo
con la Reivindicacion 4,

b) llevar a cabo una reaccion de amplificacion suficiente para producir un
amplicén de ADN, y

c) detectar la presencia de dicho amplicon de ADN en dicha reaccion,

en donde dicho amplicon de ADN comprende la secuencia de nucle6tidos de SEQ ID
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NO:1.

7. Un método para determinar la cigosidad de una planta de maiz o semilla de maiz que
comprende el evento MON 95379, el cual comprende:

a) poner una muestra que comprende ADN de maiz en contacto con un par de
cebadores que puede producir un amplicon de una de las secuencias de codificacion de
toxinas que codifica Cry1B.868 o CrylDa 7,

b) poner dicha muestra que comprende ADN de maiz en contacto con un par de
cebadores que puede producir un amplicon de un estandar interno conocido por ser
homocigoto y de copia simple en la planta de maiz,

C) poner dicha muestra de ADN en contacto con un conjunto de sondas que
contiene una primera sonda que se hibrida especificamente con una de las secuencias de
codificacion de toxinas que codifican Cry1B.868 o CrylDa 7, y una segunda sonda que se
hibrida especificamente con el ADN gendmico estdndar interno conocido por ser de copia
simple y homocigoto en la planta de maiz,

d) Ilevar a cabo una reaccién de amplificacién de ADN con PCR en tiempo real
y determinar los umbrales de los ciclos (valores de Ct) del amplicon correspondiente a la
secuencia de codificacion de toxina y el estandar interno homocigoto de copia simple,

e) calcular la diferencia (ACt) entre el valor de Ct del amplicén estandar interno
homocigoto de copia simple y el valor de Ct del amplicon de secuencia de codificacion de
toxina, y

f) determinar la cigosidad, en donde un ACt de 0 (cero) indica homocigosidad
del ADN-T insertado del evento MON 95739 y un ACt en el rango de 0,75 a 1,25 indica
heterocigosidad del ADN-T insertado del evento MON 95379,

donde los pares de cebadores se seleccionan del grupo que consiste en SEQ ID NO: 18
combinado con SEQ ID NO: 19y SEQ ID NO: 21 combinado con SEQ ID NO: 22; y

donde las sondas son SEQ ID NO:20 y SEQ ID NO:23; o en donde los pares de
cebadores se seleccionan del grupo que consiste en SEQ ID NO: 18 combinado con SEQ ID
NO: 19y SEQ ID NO: 24 combinado con SEQ ID NO: 25; y donde las sondas son SEQ ID
NO:20y SEQ ID NO:26.

8. Un método para determinar la cigosidad de una planta de maiz o semilla de maiz que
comprende el evento MON 95379, el cual comprende:

a) poner una muestra que comprende ADN de maiz en contacto con un conjunto
de pares de cebadores que comprende dos pares de cebadores diferentes que pueden producir
un primer amplicon de diagnostico del evento MON 95379 y un segundo amplicén de
diagnostico de ADN gendmico de maiz nativo que no comprende el evento MON 95379,

b) Ilevar a cabo una reaccion de amplificacion de acidos nucleicos con la muestra
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y el conjunto de pares de cebadores, y

C) detectar en la reaccion de amplificacion de acidos nucleicos el primer
amplicén de diagnostico del evento MON 95379 o el segundo amplicén de diagnéstico de
ADN gendmico de maiz nativo que no comprende evento MON 95379, en donde la presencia
de solo el primer amplicon es de diagnéstico de una planta de maiz o semilla de maiz
homocigota para el evento MON 95379, y la presencia tanto del primer amplicén como del
segundo amplicon es de diagndstico de una planta de maiz o semilla de maiz heterocigota
para el evento MON 95379, o

) poner una muestra que comprende ADN de maiz en contacto con un
conjunto de sondas que contiene una primera sonda que se hibrida especificamente con ADN
del evento MON 95379 y una segunda sonda que se hibrida especificamente con ADN
gendmico de maiz alterado por la insercion de ADN heter6logo del evento MON 95379 y
gue no se hibrida con ADN del evento MON 95379, e
i) hibridar el conjunto de sondas con la muestra en condiciones de

hibridacion rigurosas, en donde la deteccion de hibridacion de solo la primera sonda en
condiciones de hibridacion es de diagnéstico de una planta de maiz o semilla de maiz
homocigota para el evento MON 95379, y en donde la deteccion de hibridacion tanto de la
primera sonda como de la segunda sonda en condiciones de hibridacion rigurosas es de
diagnostico para una planta de maiz o semilla de maiz heterocigota para el evento MON
95379,

en donde el conjunto de pares de cebadores comprende la SEQ ID NO: 15 combinado
con la SEQ ID NO: 16 y SEQ ID NO: 15 combinado con SEQ ID NO: 27;y

en donde el conjunto de sondas comprende la SEQ ID NO: 17 y la SEQ ID NO: 28.
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ANEXO EXPLICATIVO DE LAS MODIFICACIONES

se elimina la Reivindicacion 7;
las nuevas Reivindicaciones 7 y 8 corresponden a las antiguas Reivindicaciones 8y 9; y
la Reivindicacion 4 se modifica eliminando la frase ““seleccionadas del grupo que

consiste en”” para ofrecer una mayor claridad.
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