31

RESUMEN

La presente descripcion proporciona métodos de usos de esta para aplicaciones
de diagnostico mejoradas que utilizan patrones del genoma completo de ADN libre
circulante (ADNIc) fragmentado de plasma, derivado por secuenciaciéon del genoma
completo de baja cobertura, y analizado junto con determinadas caracteristicas clinicas
y demogréficas de pacientes individuales. En particular, la presente invencion
proporciona métodos nuevos y eficaces para confirmar la presencia o ausencia de cancer

en un paciente individual del que ya se sospecha que tiene cancer.



