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Secuencias

Secuencia 1: "BCD-000_RU2023105130_seq_1"

Longitud Tipo dg Organismo Contiene ADN Sec_u_encia
moléc y ARN omitida
ula fragmentos

98 AA Homo sapiens No No

Caracteristicas

Clave de

as

caracteristic

istica

Ubicaci
6n de la
Caracter

Clasificaciones




Clave de Ubicaci Clasificaciones
caracteristic 6n de la
as Caracter
istica
fuente 1..98 mol_type = proteina
organismo = Homo
sapiens
Residuos

IQRTPKIQVY SRHPAENGKS NFLNCYVSGEF HPSDIEVDLL KNGERIEKVE HSDLSESKDW
SEFYLLYYTEF TPTEKDEYAC RVNHVTLSQP KIVKWDRD

Secuencia 2: "BCD-000_RU2023105130_seq_2"

60
98

Longitud Tipo d,e Organismo Contiene ADN .Secuenc
moléc y ARN ia
ula fragmentos | omitida
100 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de Ubicaci Clasificaciones
caracteristic on dela
as Caracter
istica
fuente 1..100 mol_type = proteina
organismo = construccion sintética
Residuos
QRQVKPEAWL SKGPSPGPGR LQLVCHVSGF YPKPVWVMWM RGEQEQQGTQ LGDILPNADW 60
TWYLRATLDV ADGEAAGLSC RVKHSSLEGQ DIILYWRGSC 100
Secuencia 3: "BCD-000_RU2023105130_seq_3"
Longitud Tipo fje Organismo Contiene ADN _Secuenc
molécula y ARN ia
fragmentos | omitida
97 AA Homo sapiens No No
Caracteristicas
Clave de Ubicacion Clasificaciones
caracteristic | de la
as Caracterist
ica
fuente 1..97 mol_type = proteina
organismo = Homo
sapiens
Residuos
QRQVKPEAWL SSGPSPGPGR LQLVCHVSGF YPKPVWVMWM RGEQEQQGTQ LGDILPNANW 60
TWYLRATLDV ADGEAAGLSC RVKHSSLEGQ DIILYWR 97
Secuencia 4: "BCD-000_RU2023105130_seq_4"

Longitud Tipo d,e Organismo Contiene ADN Sec_u_encia
moléc y ARN omitida
ula fragmentos

129 AA construccion sintética No No

Caracteristicas




Clave de Ubicaci Clasificaciones
caracteristic 6n de la
as Caracter
istica
fuente 1..129 mol_type = proteina
organismo = construccion sintética
Residuos

QVQLVQOSGGG LVQPGGSLRL SCAASGFTFES SYWMYWVRQV PGKGLEWVSA IDTGGGRTYY
ADSVKGRFAI SRVNAKNTMY LOMNSLRAED TAVYYCARDE GGGTGWGVLK DWPYGLDAWG

QOGTLVTVSS

Secuencia 5: "BCD-000_RU2023105130_seq_5"

60
120
129

Longitud Tipo dg Organism Contiene ADN _Secuenc
moléc o y ARN ia
ula fragmentos | omitida
107 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de Ubicaci Clasificaciones
caracteristic 6ndela
as Caracter
istica
fuente 1..107 mol_type = proteina
organismo = construccion sintética
Residuos
QPVLTQPLSV SVALGQTARI TCGGNNIGSK NVHWYQQKPG QAPVLVIYRD SNRPSGIPER 60
FSGSNSGNTA TLTISRAQAG DEADYYCQVW DSSTAVFGTG TKLTVLQ 107
Secuencia 6: "BCD-000_RU2023105130_seq_6"
; Tipo de Organismo Contiene Secuenc
Longitud , .
9 moléc ADNy ARN | ia
ula fragmento | omitida
s
122 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de Ubicaci Clasificaciones
caracteristic 6n de la
as Caracter
istica
fuente 1..122 mol_type = proteina
organismo = construccion sintética
Residuos
EVOLVESGGG LVQPGGSLRL SCAASGYTEFT SYNMHWVRQA PGKGLEWVGA IYPGNGDTSY 60
NQKFKGRFTI SVDKSKNTLY LOMNSLRAED TAVYYCARVV YYSNSYWYFD VWGQGTLVTV 120
SS 122
Secuencia 7: "BCD-000_RU2023105130_seq_7"
Longitud Tipo dg Organismo Contiene ADN .Secuenc
moléc y ARN ia
ula fragmentos | omitida
106 AA construccion sintética No No

Caracteristicas




Clave de Ubicaci Clasificaciones
caracteristic 6n de la
as Caracter
istica
fuente 1..106 mol_type = proteina
organismo = construccion sintética
Residuos

DIQOMTQSPSS LSASVGDRVT ITCRASSSVS YMHWYQQKPG KAPKPLIYAP SNLASGVPSR
FSGSGSGTDF TLTISSLQPE DFATYYCQQOW SENPPTFGQG TKVEIK

Secuencia 8: "BCD-000_RU2023105130_seq_8"

60
106

Longitud Tipo d,e Organismo Contiene ADN .Secuenc
moléc y ARN ia
ula fragmentos | omitida
124 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de Ubicaci Clasificaciones
caracteristic 6n de la
as Caracter
istica
fuente 1..124 mol_type = proteina
organismo = construccion sintética
Residuos
QVQLVESGGG LVRPGGSLRL SCAASEFTFD DYAMSWVRQA PGKGLEWVSA ISWNGGSTNY 60
ADSVKGRFTI SRDNAKNSLY LQOMNSLRAED TALYYCASTV EVAHRRLYKY LEVWGQGTLV 120
TVSS 124
Secuencia 9: "BCD-000_RU2023105130_seq_9"
Longitud Tipo d,e Organismo Contiene ADN _Secuenc
moléc y ARN ia
ula fragmentos | omitida
108 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de Ubicaci Clasificaciones
caracteristic 6n de la
as Caracter
istica
fuente 1..108 mol_type = proteina
organismo = construccion sintética
Residuos
QAGLTQPPSV SVAPGQTARI TCGGNNIGSK SVHWYQQKPG QAPVLVVYGD SDRPSGIPER 60
FSGSNSGNTA TLTISRVEAG DEADYYCQVW DISSDHVVEG GGTQLTVL 108
Secuencia 10: "BCD-000_RU2023105130_seqg_10"
Longitud Tipo dg Organismo Contiene ADN .Secuenc
moléc y ARN ia
ula fragmentos | omitida
459 AA construccion sintética No No

Caracteristicas




Clave de

as

caracteristic

Ubicaci
6n de la
Caracter
istica

Clasificaciones

fuente

1..459

mol_type

= proteina
organismo = construccion sintética

Residuos

QVQLVQSGGG
ADSVKGRFATI
QGTLVTVSSA
TEPAVLQOSSG
CPAPEAAGGP
TKPREEQYNS
CTLPPSRDEL
KLTVDKSRWQ

Secuencia

LVQPGGSLRL
SRVNAKNTMY
STKGPSVFPL
LYSLSSVVTV
SVFLFPPKPK
TYRVVSVLTV
TKNQVSLSCA
QGNVFEFSCSVM

SCAASGFTFES
LOMNSLRAED

APSSKSTSGG

PSSSLGTQTY
DTLYITREPE
LHQDWLNGKE

HEALHNHYTQ

SYWMYWVRQV
TAVYYCARDE
TAALGCLVKD
ICNVNHKPSN
VTCVVVDVSH
YKCKVSNKAL

VKGFYPSDIA VEWESNGQPE

KSLSLSPGK

PGKGLEWVSA
GGGTGWGVLK
YFPEPVTVSW
TKVDKRVEPK
EDPEVKFNWY
PAPIEKTISK
NNYKTTPPVL

11: "BCD-000_RU2023105130_seq_11"

IDTGGGRTYY
DWPYGLDAWG
NSGALTSGVH
SCDKTHTCPP
VDGVEVHNAK
AKGQPREPQV
DSDGSFFLVS

B BWWNRFFOY
UNOOBRONO
eolelelelele]

Longitud

Tipo de
moléc
ula

Organismo

Contiene
ADN y ARN
fragmentos

Secuenc
ia
omitida

214

AA construccion sintética

No

No

Caracteristicas

Clave de

as

caracteristic

Ubicaci
6ndela
Caracter
istica

Clasificaciones

fuente

1..214

mol_type = proteina
organismo = construccion sintética

Residuos

QPVLTQPLSV SVALGQTARI TCGGNNIGSK NVHWYQOKPG QAPVLVIYRD SNRPSGIPER
FSGSNSGNTA TLTISRAQAG DEADYYCQVW DSSTAVEGTG TKLTVLORTV AAPSVEFIFPP
SDEQLKSGTA SVVCLLNNFY PREAKVQWKV DNALQSGNSQ ESVTEQDSKD STYSLSSTLT

LSKADYEKHK VYACEVTHQG LSSPVTKSEFN RGEC

Secuencia 12: "BCD-000_RU2023105130_seq_12"

N oy
— oNO
S~ oo

Longitud

Tipo de
moléc
ula

Organismo

Contiene ADN
y ARN
fragmentos

Secuenc
ia
omitida

452

AA

construccion sintética

No

No

Caracteristicas

Clave de

as

caracteristic

Ubicaci
6n de la

istica

Caracter

Clasificaciones

fuente

1..452

mol_type = proteina
organismo = construccion sintética

Residuos

EVQLVESGGG
NQKFKGRFTI
SSIQRTPKIQ
DWSFYLLYYT
GGPSVFLEPP
YNSTYRVVSV
DELTKNQVSL
RWQQGNVESC

Secuencia

LVQPGGSLRL
SVDKSKNTLY
VYSRHPAENG
EFTPTEKDEY
KPKDTLYITR
LTVLHQDWLN
WCLVKGEYPS
SVMHEALHNH

SCAASGYTET
LOMNSLRAED
KSNFLNCYVS
ACRVNHVTLS
EPEVTCVVVD
GKEYKCKVSN
DIAVEWESNG
YTQKSLSLSP

SYNMHWVRQA
TAVYYCARVV
GFHPSDIEVD
QPKIVKWDRD
VSHEDPEVKF
KALPAPIEKT
QPENNYKTTP
GK

PGKGLEWVGA
YYSNSYWYFD
LLKNGERIEK
EPKSCDKTHT
NWYVDGVEVH
ISKAKGQPRE
PVLDSDGSFF

13: "BCD-000_RU2023105130_seq_13"

IYPGNGDTSY
VWGQGTLVTV
VEHSDLSFSK
CPPCPAPEAA
NAKTKPREEQ
POQVYTLPPCR
LYSKLTVDKS

BB WWNRF RO
G NOOBONO
NOOOOOCO




Longitud Tipo dg Organismo Contiene ADN _Secuenc
moléc y ARN ia
ula fragmentos | omitida
206 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de Ubicaci Clasificaciones
caracteristic 6nde la
as Caracter
istica
fuente 1..206 mol_type = proteina
organismo = construccion sintética
Residuos
DIQMTQSPSS LSASVGDRVT ITCRASSSVS YMHWYQQKPG KAPKPLIYAP SNLASGVPSR 60
FSGSGSGTDF TLTISSLQPE DFATYYCQQOW SENPPTFGQG TKVEIKQRQV KPEAWLSKGP 120
SPGPGRLQLV CHVSGFYPKP VWVMWMRGEQ EQQGTQLGDI LPNADWTWYL RATLDVADGE 180
AAGLSCRVKH SSLEGQDIIL YWRGSC 206
Secuencia 14: "BCD-000_RU2023105130_seq_14"
Longitud Tipo d,e Organismo Contiene ADN .Secuenc
moléc y ARN ia
ula fragmentos | omitida
452 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de Ubicaci Clasificaciones
caracteristic 6n de la
as Caracter
istica
fuente 1..452 mol_type = proteina
organismo = construccion sintética
Residuos
EVQLVESGGG LVQPGGSLRL SCAASGYTFT SYNMHWVRQA PGKGLEWVGA IYPGNGDTSY 60
NQKFKGRFTI SVDKSKNTLY LQMNSLRAED TAVYYCARVV YYSNSYWYFD VWGQGTLVTV 120
SSASTKGPSV FPLAPSSKST SGGTAALGCL VKDYFPEPVT VSWNSGALTS GVHTFPAVLQ 180
SSGLYSLSSV VTVPSSSLGT QTYICNVNHK PSNTKVDKRV EPKSCDKTHT CPPCPAPEAA 240
GGPSVFLFPP KPKDTLYITR EPEVTCVVVD VSHEDPEVKF NWYVDGVEVH NAKTKPREEQ 300
YNSTYRVVSV LTVLHODWLN GKEYKCKVSN KALPAPIEKT ISKAKGQPRE PQVCTLPPSR 360
DELTKNQVSL SCAVKGFYPS DIAVEWESNG QPENNYKTTP PVLDSDGSFF LVSKLTVDKS 420
RWQQGNVFSC SVMHEALHNH YTQKSLSLSP GK 452
Secuencia 15: "BCD-000_RU2023105130_seq_15"
Longitud Tipo dg Organismo Contiene ADN _Secuenc
moléc y ARN ia
ula fragmentos | omitida
213 AA construccion sintética No No

Caracteristicas

Clave de Ubicaci Clasificaciones
caracteristic 6n de la
as Caracter
istica
fuente 1..213 mol_type = proteina
organismo = construccion sintética
Residuos

DIQMTQSPSS LSASVGDRVT ITCRASSSVS YMHWYQQOKPG KAPKPLIYAP SNLASGVPSR
FSGSGSGTDF TLTISSLQPE DFATYYCQQOW SENPPTFGQG TKVEIKRTVA APSVFIFPPS
DEQLKSGTAS VVCLLNNEFYP REAKVQWKVD NALQSGNSQE SVTEQDSKDS TYSLSSTLTL
SKADYEKHKV YACEVTHQGL SSPVTKSFNR GEC

N oy
= oo

w oo




Secuencia 16: "BCD-000_RU2023105130_seqg_16"

Longitud Tipo dle Organismo Contiene ADN _Secuenc
moléc y ARN ia
ula fragmentos omitida
459 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de Ubicaci Clasificaciones
caracteristic 6ndela
as Caracter
istica
fuente 1..459 mol_type = proteina
organismo = construccion sintética
Residuos
QVQLVQSGGG LVQPGGSLRL SCAASGFTEFS SYWMYWVRQV PGKGLEWVSA IDTGGGRTYY 60
ADSVKGRFAI SRVNAKNTMY LOMNSLRAED TAVYYCARDE GGGTGWGVLK DWPYGLDAWG 120
QGTLVTVSSI QRTPKIQVYS RHPAENGKSN FLNCYVSGFH PSDIEVDLLK NGERIEKVEH 180
SDLSFSKDWS FYLLYYTEFT PTEKDEYACR VNHVTLSQPK IVKWDRDEPK SCDKTHTCPP 240
CPAPEAAGGP SVFLFPPKPK DTLYITREPE VTCVVVDVSH EDPEVKENWY VDGVEVHNAK 300
TKPREEQYNS TYRVVSVLTV LHQDWLNGKE YKCKVSNKAL PAPIEKTISK AKGQPREPQV 360
YTLPPCRDEL TKNQVSLWCL VKGFYPSDIA VEWESNGQPE NNYKTTPPVL DSDGSFFLYS 420
KLTVDKSRWQ QGNVFSCSVM HEALHNHYTQ KSLSLSPGK 459
Secuencia 17: "BCD-000_RU2023105130_seq_17"
Longitud Tipo dle Organismo Contiene ADN _Secuenc
moléc y ARN ia
ula fragmentos | omitida
207 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de Ubicaci Clasificaciones
caracteristic 6n de la
as Caracter
istica
fuente 1..207 mol_type = proteina
organismo = construccion sintética
Residuos
QPVLTQPLSV SVALGQTARI TCGGNNIGSK NVHWYQQKPG QAPVLVIYRD SNRPSGIPER 60
FSGSNSGNTA TLTISRAQAG DEADYYCQVW DSSTAVEGTG TKLTVLQQRQ VKPEAWLSKG 120
PSPGPGRLQL VCHVSGFYPK PVWVMWMRGE QEQQGTQLGD ILPNADWIWY LRATLDVADG 180
EAAGLSCRVK HSSLEGQDII LYWRGSC 207
Secuencia 18: "BCD-000_RU2023105130_seq_18"
Longitud Tipo dg Organismo Contiene ADN _Secuenc
moléc y ARN ia
ula fragmentos | omitida
454 AA construccion sintética No No

Caracteristicas

Clave de Ubicaci Clasificaciones
caracteristic 6ndela
as Caracter
istica
fuente 1..454 mol_type = proteina
organismo = construccion sintética




Residuos

QVQLVESGGG LVRPGGSLRL SCAASEFTFD DYAMSWVRQA PGKGLEWVSA ISWNGGSTNY 60
ADSVKGRFTI SRDNAKNSLY LQOMNSLRAED TALYYCASTV EVAHRRLYKY LEVWGQGTLV 120
TVSSIQRTPK IQVYSRHPAE NGKSNFLNCY VSGFHPSDIE VDLLKNGERI EKVEHSDLSF 180
SKDWSFYLLY YTEFTPTEKD EYACRVNHVT LSQPKIVKWD RDEPKSCDKT HTCPPCPAPE 240
AAGGPSVFLF PPKPKDTLYI TREPEVTCVV VDVSHEDPEV KENWYVDGVE VHNAKTKPRE 300
EQYNSTYRVV SVLTVLHQDW LNGKEYKCKV SNKALPAPIE KTISKAKGQP REPQVYTLPP 360
CRDELTKNQV SLWCLVKGFY PSDIAVEWES NGQPENNYKT TPPVLDSDGS FFLYSKLTVD 420
KSRWQQGNVF SCSVMHEALH NHYTQKSLSL SPGK 454
Secuencia 19: "BCD-000_RU2023105130_seq_19"
Longitud Tipo dg Organismo Contiene ADN _Secuenc
moléc y ARN ia
ula fragmentos | omitida
208 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de Ubicaci Clasificaciones
caracteristic 6n de la
as Caracter
istica
fuente 1..208 mol_type = proteina
organismo = construccion sintética
Residuos
QAGLTQPPSV SVAPGQTARI TCGGNNIGSK SVHWYQQKPG QAPVLVVYGD SDRPSGIPER 60
FSGSNSGNTA TLTISRVEAG DEADYYCQVW DISSDHVVFG GGTQLTVLQR QVKPEAWLSK 120
GPSPGPGRLQ LVCHVSGFYP KPVWVMWMRG EQEQQGTQLG DILPNADWTW YLRATLDVAD 180
GEAAGLSCRV KHSSLEGQDI ILYWRGSC 208
Secuencia 20: "BCD-000_RU2023105130_seq_20"
Longitud Tipo d,e Organismo Contiene ADN _Secuenc
moléc y ARN ia
ula fragmentos | omitida
454 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de Ubicaci Clasificaciones
caracteristic 6n de la
as Caracter
istica
fuente 1..454 mol_type = proteina
organismo = construccion sintética
Residuos
QVOLVESGGG LVRPGGSLRL SCAASEFTFD DYAMSWVRQA PGKGLEWVSA ISWNGGSTNY 60
ADSVKGRFTI SRDNAKNSLY LOMNSLRAED TALYYCASTV EVAHRRLYKY LEVWGQGTLV 120
TVSSASTKGP SVFPLAPSSK STSGGTAALG CLVKDYFPEP VTIVSWNSGAL TSGVHTEPAV 180
LOSSGLYSLS SVVIVPSSSL GTQTYICNVN HKPSNTKVDK RVEPKSCDKT HTCPPCPAPE 240
AAGGPSVFLF PPKPKDTLYI TREPEVTCVV VDVSHEDPEV KENWYVDGVE VHNAKTKPRE 300
EQYNSTYRVV SVLTVLHQDW LNGKEYKCKV SNKALPAPIE KTISKAKGQP REPQVCTLPP 360
SRDELTKNQV SLSCAVKGFY PSDIAVEWES NGQPENNYKT TPPVLDSDGS FFLVSKLTVD 420
KSRWQQGNVF SCSVMHEALH NHYTQKSLSL SPGK 454
Secuencia 21: "BCD-000_RU2023105130_seq_21"
Longitud Tipo dg Organismo Contiene ADN _Secuenc
moléc y ARN ia
ula fragmentos | omitida
215 AA construccion sintética No No
Caracteristicas




Clave de Ubicaci Clasificaciones

caracteristic 6n de la

as Caracter

istica
fuente 1..215 mol_type = proteina
organismo = construccion sintética

Residuos
QAGLTQPPSV SVAPGQTARI TCGGNNIGSK SVHWYQQKPG QAPVLVVYGD SDRPSGIPER 60
FSGSNSGNTA TLTISRVEAG DEADYYCQVW DISSDHVVFG GGTQLTVLRT VAAPSVFIFP 120
PSDEQLKSGT ASVVCLLNNF YPREAKVQWK VDNALQSGNS QESVTEQDSK DSTYSLSSTL 180

TLSKADYEKH KVYACEVTHQ GLSSPVTKSFEF NRGEC

215

Secuencia 22: "BCD-000_RU2023105130_seq_22"

Longitud

Tipo de
moléc
ula

Organismo

Contiene ADN
y ARN
fragmentos

Secuenc
ia
omitida

1377

ADN

construccion sintética

No

No

Caracteristicas

Clave de

as

caracteristic

Ubicaci
6n de la
Caracter
istica

Clasificaciones

fuente

1..1377

sintética

mol_type = otro ADN
organismo = construccion

Residuos

caggttcagc
tcctgtgecag
ccagggaagg
gcagactccg
ctgcaaatga
ggcgggggta
caggggaccc
gcaccctcect
tacttcccceg
accttccecgg
ccctccagca
accaaggtgg
tgcccagcac
gacaccctct
gaagaccctg
acaaagccgc
ctgcaccagg
ccagccccca
tgcaccctgce
gtcaaaggct
aacaactaca
aagctcaccg
catgaggctc

Secuencia

tggtgcagtc
cctctggatt
ggctcgagtg
tgaagggccg
acagcctgag
cgg ttggg%
tggtcaccg
ccaagagcac
aaccggtgac
ctgtcctaca
gcttgggcac
acaagagagt
ctgaagccgc
acatcaccc%
aggtcaagt
gggaggagca
actggctgaa
tcgagaaaac
ccccatcccg
tctatcccag
agaccacgcc
tggacaagag
tgcacaacca

tgggggaggc
caccttcagt
ggtctcagct
gttcgccatc
agccgaggac
t%ttttgaa

ctcctcage

ctctgggggc
ggtgtcgtgg
gtcctcagga
ccagacctac
tgagcccaaa
agggggaccg
ggagcctgag
caactggtac
gtacaacagc
tggcaaggag
catctccaaa
ggatgagctg
cgacatcgcc
tcccgtgctg
caggtggcag
ctacacgcag

ttggtgcagc
a%ctactg a
attgatactg
tccagagtca
acggccgtgt
gattggcect
agcaccaagg
acagcggccc
aactcaggcg
ctctactccc
atctgcaacg
tcttgtgaca
tcagtcttcc
gtcacatgcg
gtggacggcg
acgtaccgtg
tacaagtgca
gccaaagggc
accaagaacc
gtggagtggg
gactccgacg
c¢aggggaacg
aagagcctct

ctggggggtc tctgagactc
t%tattg%gt ccgccaggtt
gtggtggtag gacatactat
acgccaagaa cacaatgtat
attactgtgc gagagatgaa
acggcttgga c%catggg%c
gcccatcggt cttcccectg
tgggctgcct ggtcaaggac
ccctgaccag cggcgtgcac
tcagcagcgt ggtgaccgtg
tgaatcacaa gcccagcaac
aaactcacac atgcccaccg
tcttcccecee aaaacccaag
tggtggtgga cgtgagccac
tggaggtgca taatgccaag
tggtcagcgt cctcaccgtc
aggtctccaa caaagccctc
agccccgaga accacaggtg
aggtcagcct gtcctgcgec
agagcaatgg gcagccggag
gctccttctt cctcgtcagce
tcttctcatg ctcecgtgatg
ccctgtccece gggtaaa

R PRPRPRPRPRPRFROOO0JI-J0OUIRDBWWNRFRF O
WWNNRFROONOBRONOOKBRONOORONO
~NAOAOBEONOOOOOOOOOOOOOOO
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23: "BCD-000_RU2023105130_seq_23"

Longitud

Tipo de
moléc
ula

Organismo

Contiene ADN
y ARN
fragmentos

Secuenc
ia
omitida

642

ADN

construccion sintética

No

No

Caracteristicas

Clave de Ubicaci Clasificaciones
caracteristic 6ndela
as Caracter
istica
fuente 1..642 mol_type = otro ADN
organismo = construccion
sintética
Residuos
cagcctgtge tgactcagcc actctcagtg tcagtggccc tgggacagac ggccaggatt 60
acctgtgggg gaaacaacat tggaagtaaa aatgtgcact ggtaccagca gaagccaggc 120
caggcccctg tgctggtcat ctatagggat agcaaccggc cctctgggat ccctgagcga 180
ttctctggcet ccaactcggg gaacacggcc accctgacca tcagcagagc ccaagccggg 240




gatgaggctg
accaagctga
tctgatgagc
cccagagagg
gagagtgtca
ctgagcaaag
ctgagctcge

Secuencia

actattactg
ccgtcctaca
agttgaaatc
ccaaagtaca
cagagcagga
cagactacga
ccgtcacaaa

tcaggtgtgg
gcgtacggtg
tggaactgcc
gtggaaggtg
cagcaaggac
gaaacacaaa
gagcttcaac

gacagcagca
gctgcaccat
tctgttgtgt
gataacgccc
agcacctaca
gtctacgcct

aggggagagt

ctgctgtctt
ctgtcttcat
gcctgctgaa
tccaatcggg
gcctcagcag
gcgaagtcac
gt

24: "BCD-000_RU2023105130_seq_24"

cggaactggg
cttcccgcecea
taacttctat
taactcccag
caccctgacg
ccatcagggc

oY oYU DWW
S OBOONNO
NOOOOOCO

Longitud

Tipo de
moléc
ula

Organismo

Contiene ADN
y ARN
fragmentos

Secuenc
ia
omitida

1356

ADN

construccion sintética

No

No

Caracteristicas

Clave de

as

caracteristic

Ubicaci
6ndela
Caracter
istica

Clasificaciones

fuente

1..1356

sintética

mol_type = otro ADN
organismo = construccion

Residuos

gaagtccaat
agctgtgctg
cctggcaagg
aaccagaagt
ctacagatga
tattactcca
agctctatcc
aagagtaact
ctgctgaaga
gactggagtt
gcatgtcggg
gagcccaaat
gggggaccgt
gaacctgagg
aactggtacg
tacaacagca
ggcaaggagt
atctccaaag
gatgagctga
gacatcgccg
cccgtgctgg
aggtggcagc
tacacgcaga

Secuencia

tagtagaatc
ctagtggcta
gtctcgaatg
ttaagggtcg
attcg%gacg
actcttactg
aacgcacacc
tcctgaactg
acggagagag
tctacctgct
tcaatcatgt
ctt%t%acaa
cagtcttcct
tcacatgcgt
tggacggcgt
cgtaccgtgt
acaagtgcaa
ccaaagggca
ccaagaacca
tg%agtggga
actccgacgg
aggggaacgt
agagcctctce

aggcggcggce
tacctttacg
ggtaggcgct
ctttaccatc
ggcagaggac
gtacttcgac
aaagatccag
ctatgtatcg
aatcgagaag
gtactatacc
caccctgagt
aactcacaca
cttccccceccea
ggtggtggac
ggaggtgcat
ggtcagcgtc
ggtctccaac
gccccgagaa
ggtcagcctg
gagcaatggg
ctccttc%gc
cttctcatgc
cctgtcceccg

ttagtgcaac
tcctacaaca
atctatccag
tcggtcgata
acagccgtcet
gtttggggcc
gtctattcgce
g%ctttcatc
gtggaacact
gagttcaccc
cagccgaaaa
tgcccaccgt
aaacccaagg
gtgagccacg
aatgccaaga
ctcaccgtcc
aaagccctcecc
ccacaggtgt
tggtgcctgg
cagccggaga
ctctatagca
tccgtgatge
ggtaaa

ccggtggcectce
tgcattgggt
gaaatggtga
agagcaagaa
a%tactgcgc
agggaactct
ggcatccggce
caagtgatat
cggacctgag
cgacagaaaa
tcgtaaagtg
gcccagcacc
acaccctcta
aagaccctga
caaagccgcg
tgcaccagga
cagcccccat
acaccctgcecce
tcaaaggctt
acaactacaa
agctcaccgt
atgaggctct

25: "BCD-000_RU2023105130_seq_25"

actgcgtttg
gagacaagca
cacctcttac
caccctgtac
tcgggtggta
tgtgaccgtg
agaaaacgga
cgaggtggac
citetcea

ggacgaatac
ggatcgggac
tgaagccgcet
catcacccgg
ggtcaagttc
ggaggagcag
ctggctgaat
cgagaaaacc
cccatgccgg
ctatcccagc
gaccacgcct
ggacaagagc
gcacaaccac

ccaag

P RPRPRPRPRPRPRPOOOJIJ0UIBRBWWN RO
W WNNFOONOBRONOOBRONOORONO
UINOOBRONOOOOOOOOOOOOOOO
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Longitud

Tipo de
moléc
ula

Organismo

Contiene
ADN y ARN
fragmentos

Secuenc
ia
omitida

618

ADN

construccion sintética

No

No

Caracteristicas

Clave de Ubicaci Clasificaciones
caracteristic 6n de la
as Caracter
istica
fuente 1..618 mol_type = otro ADN
organismo = construccion
sintética
Residuos
gacattcaaa tgacccaatc gccatcttcg ctttcagctt cggtaggaga tcgcgtaacc 60
attacatgcc gggcctcgtc ttcggtctcg tacatgcatt ggtatcagca aaaaccagga 120
aaagctccca aacccctgat ctacgcaccc tctaacctgg cttct%gcgt cccgtcgagg 180
ttttcgggtt ctggctctgg cacagacttt acacttacca tctcgtcgct gcagccagag 240
gattttgcca cctactactg tcagcaatgg tcttttaatc caccaacatt cggccagggg 300
accaaagtag aaatcaaaca gagacaggtt aaaccagagg catggctaag taagggacct 360
tcacctggac ctggta att acaattagta tgtcatgtgt cgggatttta tcctaaacct 420
gtttgggtca tgtggatgag gggcgagcaa gagcagcaag gaacacagtt aggcgacatc 480
ctgccgaatg cagactggac atggtactta agagcaaccc tggatgtagc ggacggcgaa 540
gccgctggat tatcgtgcecg ggtaaagcat tcgtcecgctgg agggccaaga cataatactce 600
tattggcgcg gtagttgce 618




Secuencia 26: "BCD-000_RU2023105130_seq_26"

Longitud

Tipo de
moléc
ula

Organismo

Contiene ADN
y ARN
fragmentos

Secuenc
ia
omitida

1356

ADN

construccion sintética

No

No

Caracteristicas

Clave de

as

caracteristic

Ubicaci
6n de la
Caracter
istica

Clasificaciones

fuente

1..1356

sintética

mol_type = otro ADN
organismo = construccion

Residuos

gaagtccaat
agctgtgctg
cctggcaagg
aaccagaagt
ctacagatga
tattactcca
agctctgcta
tctgggggca
%tgtcgtgga

cctcaggac
cagacctaca
gagcccaaat
gggggaccgt
gagcctgagg
aactggtacg
tacaacagca
g%caaggagt
atctccaaag
gatgagctga
gacatcgccg
ccc%tgctgg
aggtggcagce
tacacgcaga

Secuencia

tagtagaatc
ctagtggcta
gtctcgaatg
ttaagggtcg
attcgttacg
actcttactg
gcaccaaggg
cagcggccct
actcaggcgce
tctac%ccct
tctgcaacgt
cttgtgacaa
cagtcttcct
tcacatgcgt
tggacggcgt
cgtaccgtgt
acaagtgcaa
ccaaagggca
ccaagaacca
tggagtggga
actccgacg%
aggggaacg

agagcctcte

aggcggcggce
tacctttacg
ggtaggcgct
ctttaccatc
g%ca aggac
gtacttcgac
cccatcggtc
gggctgcctg
cctgacca
cagcagcgtyg
gaatcacaag
aactcacaca
cttcccccecea
ggtggtggac
ggaggtgcat
ggtcagcgtce
ggtctccaac
gccccgagaa
ggtcagcctg
gagcaatggg
ctccttcttce
cttctcatgce
cctgtccccg

ttagtgcaac
tcctacaaca
atctatccag
tcggtcgata
acagccgtcet
gtttggggcc
ttcccecctgg
gtcaaggact

(¢} g%cgtgcaca
g

gaccgtgce
cccagcaaca
tgcccaccgt
aaacccaagg
gtgagccacg
aatgccaaga
ctcaccgtcc
aaagccctcecc
ccacaggtgt
tcctgcgcecg
cagccggaga
ctcgtcagca
tccgtgatge
ggtaaa

ccggtggctcec actgcgtttg
tgcattgggt gagacaagca
gaaatggtga cacctcttac
agagcaagaa caccctgtac
attactgcgce tc%ggtggta
agggaactct tgtgaccgtg
caccctcctcec caagagcacc
acttccccga accggtgacg
ccttccecgge t%tcctacag
cctccagcag cttgggcacc
ccaaggtgga caagagagtt
gcccagcacc tgaagccgca
acaccctcta catcaccc%g
aagaccctga ggtcaagttc
caaagccgcg ggaggagcag
tgcaccagga ctggctgaat
cagcccccat cgagaaaacc
gcaccctgeccec cccatccecgg
tcaaaggctt ctatcccagc
acaactacaa gaccacgcct
a%ctcaccgt ggacaagagc
atgaggctct gcacaaccac

FHPRPRPRPRPRRPROOO0IJ00UIBRBRWWNRFRFOY
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27: "BCD-000_RU2023105130_seq_27"

Longitud

Tipo de
moléc
ula

Organismo

Contiene
ADN y ARN
fragmentos

Secuenc
ia
omitida

639

ADN

construccion sintética

No

No

Caracteristicas

Clave de

as

caracteristic

Ubicaci
6n dela
Caracter
istica

Clasificaciones

fuente

1..639

sintética

mol_type = otro ADN
organismo = construccion

Residuos

gacattcaaa
attacatgcc
aaagctccca
ttttcgggtt
gatttggcca
accaaagtag
gatgagcagt
agagaggcca
agtgtcacag
agcaaagcag
agctcgcccg

Secuencia

tgacccaatc
gggcctcgte
aacccctgat
ctggctctgg
ccgactacgg
aaatcaaacg
tgaaatctgg
aagtacagtg
agcaggacag
actacgagaa
tcacaaagag

gccatcttcg
ttcggtctceg
ctacgcaccc
cacagacttt
tcagcaatgg
tacggtggct
aactgcctct
gaaggtggat
caaggacagc
acacaaagtc
cttcaacagg

ctttcagctt
tacatgcatt
tctaacctgg
acacttacca
tcttttaatc
gcaccatctg
gttgtgtgcecc
aacgccctce
acctacagcc
tacgcctgceg
ggagagtgt

cggtaggaga tcgcgtaacc
ggtatcagca aaaaccagga
cttctggcgt cccgtcgagg
tctcgtcgect gcagccagag
caccaacatt cggccagggg
tcttcatctt cccgceccatct
tgctgaataa cttctatccc
aatcgggtaa ctcccaggag
tcagcagcac cctgacgctg
aagtcaccca tcagggcctg

O YOI IRWWN oY
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28: "BCD-000_RU2023105130_seq_28"

Longitud

Tipo de
moléc
ula

Organismo

Contiene
ADN y ARN
fragmentos

Secuenc
ia
omitida

1377

ADN

construccion sintética

No

No




Caracteristicas

Clave de

as

caracteristic

Ubicaci

istica

6ndela
Caracter

Clasificaciones

fuente

1..1377

sintética

mol_type = otro ADN
organismo = construccion

Residuos

caggttcagc
tcctgtgecag
ccagggaagg
gcagactccg
ctgcaaatga
ggcgggggta
caggggaccc
cggcatccgg
ccaagtgata
tcggacctga
ccgacagaaa
atcgtaaagt
tgcccagcac
gacaccctct
gaagaccctg
acaaagccgc
ctgcaccagg
ccagcccecca
tacaccctgce
gtcaaaggct
aacaactaca
aagctcaccg
catgaggctc

Secuencia

tggtgcagtc
cctctggatt
ggctcgagtyg
tgaagggccg
acagcctgag
cgggttgggg
tggtcaccgt
cagaaaacgg
tcgaggtgga
gcttctccaa
aggacgaata
gggatcggga
ctgaagccgc
acatcaccc%
aggtcaagt

gggaggagca
actggctgaa
tcgagaaaac
ccccatgccg
tctatcccag
agaccacgcc
tggacaagag
tgcacaacca

tgggggaggc
caccttcagt
ggtctcagct
gttcgccatce
agccgaggac
tgttttgaag
ctcctcaatce
aaagagtaac
cctgctgaag
ggactg%agt
cgcatgtcgg
cgagcccaaa
tgggggaccg
ggaacctgag
caactggtac
gtacaacagc
tggcaaggag
catctccaaa
ggatgagctg
cgacatcgcc
tcccgtgctg
caggtggcag
ctacacgcag

ttggtgcagce
agctactgga
attgatactg
tccagagtca
acggccgtgt
gattggcect
caacgcacac
ttcctgaact
aacggagaga
ttctacct%c
gtcaatcatg
tcttgtgaca
tcagtcttcce
gtcacatgcg
gtggacggcg
acgtaccgtg
tacaagtgca
gccaaagggc
accaagaacc
gtggagtggg
gactccgacg
caggggaacg
aagagcctct

ctggggggtc tctgagactc
tgtattgggt ccgccaggtt
gtggtggtag gacatactat
acgccaa aa cacaatgtat
attactgtgc gagagatgaa
acggcttgga cgcatggggce
caaagatcca ggtctattcg
gctatgtatc gggctttcat
gaatcgagaa ggtggaacac
tgtactatac cgagttcacc
tcaccctgag tcagccgaaa
aaactcacac atgcccaccg
tcttcccecee aaaacccaag
tggtggtgga cgtgagccac
tggaggtgca taatgccaag
tggtcagcgt cctcaccgtc
aggtctccaa caaagccctc
agccccgaga accacaggtg
aggtcagcct gtggtgcctg
agagcaatgg gcagccggag
gctccttctt cctctatagc
tcttctcatg ctccgtgatg
ccctgtccece gggtaaa

HRPRPRPRPRPRPROOO0JI-J0OUIBRBRWWN RO
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29: "BCD-000_RU2023105130_seq_29"

Longitud

Tipo de
moléc
ula

Organismo

Contiene ADN
y ARN
fragmentos

Secuenc
ia
omitida

621

ADN

construccion sintética

No

No

Caracteristicas

Clave de

as

caracteristic

istica

Ubicaci
6n de la
Caracter

Clasificaciones

fuente

1..621

sintética

mol_type = otro ADN
organismo = construccion

Residuos

cagcctgtgce
acctgtgggg
caggcccctg
ttctctggcet
gatgaggctyg
accaagctga
ccttcacctg
cctgtttggg
atcctgccga
gaagccgctyg
ctctattggce

Secuencia

tgactcagcc

aaacaacat

gctggtcat
ccaactcggg
actattactg
ccgtcctaca
gacctggtag
tcatgtggat
atgcagactg
gattatcgtg
gcggtagttg

actctcagtg
tggaagtaaa
cgatagggat
gaacacggcc
tcaggtgtgg
cagagaca
gttgcgattg
gaggggcgag
gacatggtac
ccgggtaaag
c

tcagtggccc
aatgtgcact
agcaaccggc
accctgacca
gacagcagca
gttaaaccag
gtatgtcatg
caagagcagc
ttaagagcaa
cattcgtcgce

tgggacagac ggccaggatt
ggtaccagca gaagccaggc
cctctgggat ccctgagcga
tcagcagagc ccaagccggg
ctgctgtctt cggaactggg
aggcatggct aagtaaggga
tggcgggatt ttatcctaaa
aaggaacaca gttaggcgac
ccctggatgt agcggacggc
tggagggcca agacataata

Y YU DWWNF Oy
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30: "BCD-000_RU2023105130_seq_30"

Longitud

Tipo de
moléc
ula

Organismo

Contiene ADN
y ARN
fragmentos

Secuenc
ia
omitida

1362

ADN

construccion sintética

No

No

Caracteristicas

Clave de

as

caracteristic

Ubicaci
6n de la
Caracter

Clasificaciones




istica

fuente

1..1362

mol_type = otro ADN
organismo = construccion
sintética




Residuos

caagtccagt
tcctgtgcag
cctggaaagg
gcagattctg
cttcaaatga
gaagtagccc
acagtaagct
aacggaaaga
gtggacctgc
ccaaggact
gaatacgcat
cgggacgagce
gccgetgggg
acccgggaac
aagttcaact
gagcagtaca
ctgaatggca
aaaaccatct
tgccgggatg
cccagcgaca
acgcctcee
aagagcagg
aaccactaca

Secuencia

tggtagaaag
caagcgagtt
gattggaatg
tcaagggcag
acagtctgcg
accgacggt
caatccaacg
%taacttcct
gaagaacgg
ggaggttcga
gtcgggtcaa
ccaaatcttg
gaccgtcagt
ctgaggtcac
ggtacgtgga
acagcacgta
aggagtacaa
ccaaagccaa
agctgaccaa
tcgccgtgga
tgctggactc
ggcagcaggg
cgcagaagag

cggcggaggt
cacttttgat
ggtgtcagcg
gtttaccatc
cgctgag ac
gtataagtac
cacaccaaag
gaactgctat
agagagaatc
cctgctgtac
tcatgtcacc
tgacaaaact
cttcctectte
atgcgtggtg
cggcgtggag
ccgtgtggte
gtgcaaggtc
agggcagccc
gaaccaggtc
gtgggagagc
cgacggctcc
gaacgtcttc
cctctcecctg

ttggttaggce
gactatgcga
atctcatgga
tccecgggata
actgccttat
ctcgaagtat
atccaggtct
gtatcgggcect
gagaaggtgg
ataccgag
ctgagtcagc
cacacatgcce
cccccaaaac
gtggacgtga
gtgcataatg
agcgtcctca
tccaacaaag
cgagaaccac
agcctgtggt
aatgggcagc
ttcttcctet
tcatgctccg
tccececgggta

ccggaggcag cctgagatta
tgagttgggt gcgacaagct
atggcggatc aactaactac
acgcaaagaa tagtctgtac
attattgcgc aagcactgtg
ggggtcaggg aacactggtc
attcgcggca tccggcagaa
ttcatccaag tgatatcgag
aacactcgga cctgagcttc
tcaccccgac agaaaaggac
cgaaaatcgt aaagtgggat
caccgtgcce agcacctgaa
ccaaggacac cctctacatc
gccacgaaga ccctgaggtce
ccaagacaaa gccgcgggag
ccgtcctgca ccaggactgg
ccctcccage ccccatcgag
aggtgtacac cctgccccca
gcctggtcaa aggcttctat
cggagaacaa ctacaagacc
atagcaagct caccgtggac
tgatgcatga ggctctgcac
aa
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31: "BCD-000_RU2023105130_seq_31"

Longitud

Tipo de
moléc
ula

Organismo

Contiene ADN
y ARN
fragmentos

Secuenc
ia
omitida

624

ADN

construccion sintética

No

No

Caracteristicas

Clave de

as

caracteristic

Ubicaci
6n de la
Caracter
istica

Clasificaciones

fuente

1..624

sintética

mol_type = otro ADN
organismo = construccion

Residuos

caggcagggc
acctgtgggg
caggcccctg
ttctctggcet
gatgaggccg
ggagggaccc
ggaccttcac
aaacctgttt
gacatcctgce
ggcgaagccg
atactctatt

Secuencia

tgactcagcc

aaacaacat

gctggtecgt
ccaactctgg
actattactg
a%ctcaccgt
ctggacctgg
gggtcatgtyg
cgaatgcaga
ctggattatc
ggcgcggtag

accctcggtg
tggaagtaaa
c%gtggtgat
gaacacggcc
tcaggtgtgg
tttacagaga
tagattacaa
gatgaggggc
ctggacatgg
gtgccgggta
ttgc

tcagtggccce
agtgtgcact
agcgaccggce
accctgacca
gatattagta
caggttaaac
ttagtatgtc
gagcaagagc
tacttaagag
aagcattcgt

caggacagac ggccaggatt
ggtaccagca gaagccaggc
cctcagggat ccctgagcga
tcagcagggt cgaagccggg
gtgatcatgt ggtattcggc
cagaggcatg gctaagtaa

atgtg%cggg attttatcc

agcaaggaac acagttaggc
caaccctgga tgtagcggac
cgctggaggg ccaagacata

OY OVYUIRDWWNF Oy
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32: "BCD-000_RU2023105130_seq_32"

Longitud

Tipo de
moléc
ula

Organismo

Contiene ADN
y ARN
fragmentos

Secuenc
ia
omitida

1362

ADN

construccion sintética

No

No

Caracteristicas

Clave de Ubicaci Clasificaciones
caracteristic on dela
as Caracter
istica
fuente 1..1362 mol_type = otro ADN
organismo = construccion
sintética
Residuos
caagtccagt tggtagaaag cggcggaggt ttggttaggc ccggaggcag cctgagatta 60
tcctgtgcag caagcgagtt cacttttgat gactatgcga tgagttgggt gcgacaagct 120
cctggaaagg gattggaatg ggtgtcagcg atctcatgga atggcggatc aactaactac 180
gcagattctg tcaagggcag gtttaccatc tcccgggata acgcaaagaa tagtctgtac 240
cttcaaatga acagtctgcg cgctgaggac actgccttat atftattgcgc aagcactgtg 300
gaagtagccc accgacggtt gtataagtac ctcgaagtat ggggtcaggg aacactggtc 360
acagtaagct cagctagcac caagggccca tcggtcttcc ccctggcacc ctcctccaag 420
agcacctctg ggggcaca [} ggccctgggc tgcctggtca aggactactt ccccgaaccg 480
gtgacggtgt cgtggaactc aggcgccctg accagcggcg tgcacacctt cccggctgtc 540
ctacagtcct caggactcta ctccctcage agcgtggtga ccgtgccctc cagcagettg 600




ggcacccaga
agagttgagc
docgagage
aagtgcaact
gagcagtaca
ctgaatggca
aaaaccatct
tcccgggatg
cccagcgaca
acgcctcecg
aagagcaggt
aaccactaca

Secuencia

cctacatctg
ccaaatcttg
gaccgtcagt
ctgaggtcac
ggtacgtgga
acagcacgta
aggagtacaa
ccaaagccaa
agctgaccaa
tcgccgtgga
tgctggactc
ggcagcaggg
cgcagaagag

caacgtgaat
tgacaaaact
cttecctette
atgcgtggtg
cggcgtggag
ccgtgtggte
gtgcaaggtc
agggcagccc
gaaccaggtc
gtgggagagc
cgacggctce
gaacgtcttc
cctctcecctg

cacaagccca
cacacatgcc
cccccaaaac
gtggacgtga
gtgcataatg
agcgtcctca
tccaacaaag
cgagaaccac
agcctgtect
aatgggcagc
ttcttccteg
tcatgctccg
tccececgggta

gcaacaccaa
caccgtgceccce
ccaaggacac
gccacgaaga
ccaagacaaa
ccgtcctgea
ccctceccecage
aggtgtgcac
gcgccgtcaa
cggagaacaa
tcagcaagct
tgatgcatga
aa

33: "BCD-000_RU2023105130_seq_33"

ggtggacaag
agcacctgaa
cctctacatc
ccctgaggtce
gccgcgggag
ccaggactgg
ccccatecgag
cctgcccccea
aggcttctat
ctacaagacc
caccgtggac
ggctctgcac
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Longitud

Tipo de
moléc
ula

Organismo

Contiene
ADN y ARN
fragmentos

Secuenc
ia
omitida

645

ADN construccion sintética

No

No

Caracteristicas

Clave de

as

caracteristic

Ubicaci
6n de la
Caracter
istica

Clasificaciones

fuente

1..645

sintética

mol_type = otro ADN
organismo = construccion

Residuos

caggcagggc
acctgtgggg
caggcccctg
ttctctggcet
gatgaggccg
ggagggaccc
cca%c%gatg
tatcccagag
caggagagtg
acgctgagca
ggcctgagcet

tgactcagcc

aaacaacat

gctggtecgt
ccaactctgg
actattactg
agctcaccgt
agcagttgaa
aggccaaagt
tcacagagca
aagcagacta
cgcccgtcac

accctcggtg
tggaagtaaa
c%atggtgat
gaacacggcc
tcaggtgtgg
tttacgtac

atctggaac

acagtggaag
ggacagcaag
cgagaaacac
aaagagcttc

tcagtggccce
agtgtgcact
agcgaccggce
accctgacca
gatattagta
gtggctgcac
gcc%ctgttg
gtggataacg
gacagcacct
aaagtctacg

aacaggggag

caggacagac
ggtaccagca
cctcagggat
tcagcagggt
gtgatcatgt
catctgtctt
tgtgcctgcet
ccctccaatc
acagcctcag
cctgcgaagt
agtgt

ggccaggatt
gaagccaggc
ccctgagcga
cgaagccggg
ggtattcggc
catcttcccg
gaataacttc
gggtaactcc
cagcaccctg
cacccatcag
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