Nombre del proyecto: BCD-236

Estado: generado
Fecha creacion: 2024-05-14

Ultima modificacion: 2024-05-14

Informacién general

Solicitud actual

Numero de solicitud: después

Oficina de PI: RU

Numero de solicitud: 2023114863

Fecha de presentacién: 2023-06-06

Referencia del expediente del solicitante: BCD-236

Solicitud prioritaria mas temprana

Oficina de PI: RU
Numero de solicitud: 2023114863
Fecha de presentacion: 2023-06-06

Identificacion de prioridades

Oficina de Fecha de
Pl Numero de solicitud presentacion
RU 2023114863 2023-06-06

Titulo de la invenciéon

Idioma Titulo de la invencién

en Anticuerpo monoclonal o fragmento de unién a antigeno del mismo que se une especificamente a AXL, y uso del mismo

Solicitante e inventor:

Nombre del solicitante: Joint Stock Company "BIOCAD"

Idioma: en

Nombre en latin: Joint Stock Company "BIOCAD"

Direccién de residencia: Russian Federation, 198515, g. Saint Petersburg, vn. ter. g. poselokStrelna, ul. Svyazi, d. 38, str. 1, pomeshch. 89
Direccién para correspondencia: Russian Federation, 198515, g. Saint Petersburg, vn. ter. g. poselok Strelna, ul. Svyazi, d. 38, str. 1, pomeshch.
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Secuencias

Secuencia 1: "RU2023114863_seq._1"

Tipo de : Secuencia
Longitud | molécula Organismo Contiene omitida
fragmentos
de ADNy
ARN
17 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de Ubicacién de -
L o Callificadores
caracterizacion | caracteristica




Clave de L, -
caracterizacién Ub|caC|qn _de Calificadores
caracteristica
fuente 1..17 mol_type = proteina
organism = construccion sintética
Residuos

KSSQSVLLSA NQKNYLA

Secuencia 2: "RU2023114863 _seq_2"

17

] Organismo . Secuencia
Longitud | Tipode 9 Contiene omitida
molécula fragmentos
de ADNy
ARN
7 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de Ubicacién de .
o L Calificadores
caracterizacion | caracteristica
fuente 1.7
mol_type = proteina
organism = construccion sintética
Residuos
WASTRES 7
Secuencia 3: "RU2023114863_seq_3"
) Tipo de Organismo . Secuencia
Longitud molécula Contiene omitida
fragmentos
de ADNy
ARN
9 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de Ubicacioén de o
o o Calificadores
caracterizacion | caracteristica
fuente 1.9
mol_type = proteina
organism = construccién sintética
Residuos
HQGYTLPWT 9
Secuencia 4: "RU2023114863_seq_4"
) Tipo de Organismo . Secuencia
Longitud | molécula Contiene omitida
fragmentos
de ADN y
ARN
17 AA construccion sintética No No

Caracteristicas

Clave de Ubicacion de o
R . Calificadores
caracterizacion | caracteristica
fuente 1..17 mol_type = proteina




Clave de
caracterizacion

Ubicacion de
caracteristica

Calificadores

organismo = construccion sintética

Residuos

KSSQSVLLSA NQKNYLA

Secuencia 5: "RU2023114863_seq_5"

17

: Organismo Secuencia
Longitud | 1Pode 9 Contiene omitida
molécula
fragmentos
de ADNy
ARN
7 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de L .
caracterizacion Ublcacpn .de Calificadores
caracteristica
fuente 1.7
mol_type = proteina
organism = construccion sintética
Residuos
WASTRES 7
Secuencia 6: "RU2023114863_seq_6"
) Organismo Secuencia
Longitud | Tipode 9 Contiene omitida
molécula fragmentos
de ADNy
ARN
9 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de L .
caracterizacion Ublcacpn .de Calificadores
caracteristica
fuente 1.9
mol_type = proteina
organism = construccion sintética
Residuos
HQGYTLPWT 9
Secuencia 7: "RU2023114863_seq_7"
) Tipo de Organismo . Secuencia
Longitud | molecula Contiene omitida
fragmentos
de ADNy
ARN
5 AA construccion sintética No No

Caracteristicas

Clave de
caracterizacion

Ubicacion de
caracteristica

Calificadores

fuente

1.5

mol_type = proteina
organism = construccion sintética




Residuos
FEFGIH

Secuencia 8: "RU2023114863_seq_8"

) Organismo Secuencia
Longitud | TiPode 9 Contiene omitida
molécula fragmentos
de ADN y
ARN
17 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de L e
caracterizacion | UPicacion de Callificadores
caracteristica
fuente
1.17 moLtype = proteina
organismo = construccion sintética
Residuos
FTSRDGNDKY YADSVKG 17
Secuencia 9: "RU2023114863_seq_9"
. Tipo de Organismo . Secuencia
Longitud | molécula Contiene omitida
fragmentos
de ADNy
ARN
7 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de Ubicacion de .
caracterizacion | caracteristica Calificadores
fuente 1.7
” moLtype = proteina
organismo = construccion sintética
Residuos
GNLAFDI 7
Secuencia 10: "RU2023114863_seq_10"
) Tipo de Organismo ) Secuencia
Longitud | molécula Contiene omitida
fragmentos
de ADNy
ARN
7 AA construccion sintética No No

Caracteristicas

Clave de Ubicacion de o
L . Calificadores
caracterizacion | caracteristica
fuente 1.7
moltype = proteina
organismo = construccion sintética
Residuos

GEFSFSFF




Secuencia 11: "RU2023114863_seq_11"

) Tipo de Organismo Conti Secuencia
Longitud | holécula fraggfnqzs omitida
de ADNy
ARN
6 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de Ubicacion de Calificadores
caracterizacion | caracteristica
fuente .
1.6 mol_type = proteina
organismo = construccion sintética
Residuos
SRDGND 6
Secuencia 12: "RU2023114863_seq_12"
. Tipo de Organismo ) Secuencia
Longitud | molécula frggr::::nqss omitida
de ADNy
ARN
7 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de s -
R Ubicacion de Calificadores
caracterizacion caracteristica
fuente 1.7 mol_type = proteina
organism = construccién sintética
Residuos
GNLAFDI 7
Secuencia 13: "RU2023114863_seq_13"
Tipo de Organismo ) Secuencia
i Cont
Longitud molécula ; ag;::nqgs omitida
T
de ADNy
ARN
113 AA construccion sintética No No

Caracteristicas

Clave de Ubicacion de -
RO o Calificadores
caracterizacion | caracteristica
fuente 1..113
mol_type = proteina
organism = construccion sintética
Residuos

DIVMTQSPDS LTASAGERAT INCKSSQSVL LSANQKNYLA WYQQKPGQSP RLLIYWASTR 60

ESGVPDRFSG SGSGTDFTLT ISNLQPEDAA VYYCHQGYTL PWTFGSGTKV EIK

113




Secuencia 14: "RU2023114863_seq_14"

) Tipo de Organismo . Secuencia
Longitud molécula Contiene omitida
fragmentos
de ADNy
ARN
116 AA construccion sintética (’:‘ r,\)j
Caracteristicas
Clave_de ” Ublcacpn _de Calificadores
caracterizacion | caracteristica
fuente ,
1..116 moltype = proteina
organismo = construccion sintética
Residuos
QVQLVQSGGG VVQPGRSLRL SCAASGFSFS FFGIHWIRQA PGKGLEWVAF TSRDGNDKYY 60
ADSVKGRFTI SKDNSKNTVY LQOMNSLRAED TAVYYCGRGN LAFDIWGEGT LVTVSS 116
Secuencia 15: "RU2023114863_seq_15"
. Tipo de Organismo ) Secuencia
Longitud molécula Contiene omitida
fragmentos
de ADNy
ARN
220 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de Ubicacion de o
RO . Calificadores
caracterizacion | caracteristica
fuente 1..220 _ .
mol_type = proteina
organismo - construccion sintética
Residuos
DIVMTQSPDS LTASAGERAT INCKSSQSVL LSANQKNYLA WYQQKPGQSP RLLIYWASTR 60
ESGVPDRFSG SGSGTDFTLT ISNLQPEDAA VYYCHQGYTL PWTFGSGTKV EIKRTVAAPS 120
VEFIFPPSDEQ LKSGTASVVC LLNNFYPREA KVQWKVDNAL QSGNSQESVT EQDSKDSTYS 180
LSSTLTLSKA DYEKHKVYAC EVTHQGLSSP VTKSENRGEC 220
Secuencia 16: "RU2023114863_seq_16"
) Tipo de Organismo ) Secuencia
Longitud molécula Contiene omitida
fragmentos
de ADNy
ARN
444 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de L -
caracterizacion Ublcacpn .de Calificadores
caracteristica
fuente 1..444
mol_type = proteina
organism = construccidn sintética
Residuos
QVQLVQSGGG VVQPGRSLRL SCAASGFSFS FFGIHWIRQA PGKGLEWVAF TSRDGNDKYY 60
ADSVKGRFTI SKDNSKNTVY LOMNSLRAED TAVYYCGRGN LAFDIWGEGT LVTVSSASTK 120
GPSVFPLAPS SKSTSGGTAA LGCLVKDYFP EPVTVSWNSG ALTSGVHTFP AVLQSSGLYS 180
LSSVVTVPSS SLGTQTYICN VNHKPSNTKVD KRVEPKSCD KTHTCPPCPA PELLGGPSVF 240
LFPPKPKDTL MISRTPEVTC VVVDVSHEDP EVKFNWYVDG VEVHNAKTKP REEQYNSTYR 300
VVSVLTVLHQ DWLNGKEYKC KVSNKALPAP IEKTISKAKG QPREPQVYTL PPSRDELTKN 360
QVSLTCLVKG FYPSDIAVEW ESNGQPENNY KTTPPVLDSD GSFFLYSKLT VDKSRWQQGN 420
VFSCSVMHEA LHNHYTQKSL SLSP 444




Secuencia 17: "RU2023114863_seq_17"

) Tipo de Organismo . Secuencia
Longitud molécula Contiene omitida
fragmentos
de ADNy
ARN
444 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de Ubicacion de i
caracterizaciéon | caracteristica Calificadores
fuente 1..444 mo|_type = protefna
organism = construccion sintética
Residuos
QVQLVQSGGG VVQPGRSLRL SCAASGFSFS FFGIHWIRQA PGKGLEWVAFEF TSRDGNDKYY 60
ADSVKGRFTI SKDNSKNTVY LOMNSLRAED TAVYYCGRGN LAFDIWGEGT LVTVSSASTK 120
GPSVFPLAPS SKSTSGGTAA LGCLVKDYFP EPVTVSWNSG ALTSGVHTFP AVLQSSGLYS 180
LSSVVTVPSS SLGTQTYICN VNHKPSNTKV DKRVEPKSCD KTHTCPPCPA PELLGGPDVF 240
LEFPPKPKDTL MISRTPEVTC VVVDVSHEDP EVKFNWYVDG VEVHNAKTKP REEQYNSTYR 300
VVSVLTVLHQ DWLNGKEYKC KVSNKALPAP EEKTISKAKG QPREPQVYTL PPSRDELTKN 360
QVSLTCLVKG FYPSDIAVEW ESNGQPENNY KTTPPVLDSD GSFFLYSKLT VDKSRWQQGN 420
VESCSVMHEA LHNHYTQKSL SLSP 444
Secuencia 18; "RU2023114863_seq_18"
) Tipo de Organismo . Secuencia
Longitud molécula Contiene omitida
fragmentos
de ADNy
ARN
339 /ADN construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de C i
caracterizacion UblcaC|qn _de Calificadores
caracteristica
fuente 1..339
mol_type = otro ADN organism = construccién sintética
Residuos
gatattgtga tgactcagag ccccgactcc ctgactgcat ctgcaggaga gagggccacc 60
atcaattgta agtccagcca gagtgtgtta ttgagtgcca accagaaaaa ctacttagct 120
tggtaccagc agaaacctgg acagtctcct aggctgctca tctactgggc atccacccga 180
gaatcggggg ttcctgatcg attcagcggc agtgggtccg gaacagattt cactcttacc 240
atcagcaacc tccagccgga agacgcggca gtgtattact gccaccaggg atatactctt 300
ccatggacat tcggcagtgg gaccaaggtg gagatcaaa 339
Secuencia 19: "RU2023114863_seq_19"
) Tipo de Organismo . Secuencia
Longitud molécula Contiene omitida
fragmentos
de ADNy
ARN
348 IADN construccion sintética No No

Caracteristicas

mol_type = otro ADN
organismo = construccion sintética

Clave de Ubicacion de o
R . Calificadores
caracterizacion | caracteristica
fuente 1..348

Residuos




caggtgcagc tggtgcaatc tgggggaggc gtggtccagc ctggaaggtc cctcagactc 60
tcctgtgcag cctctggatt cagcttttcc ttcttcggca ttcactggat ccgccagget 120
ccaggcaagg gcctggagtg ggtggcattt acatcaagag atggaaatga caaatactat 180
gcagactcag tgaagggccg attcacaatc tccaaagaca actccaagaa cactgtgtat 240
ctgcaaatga acagcctgag agctgaggac acggcggtct attactgtgg aaggggaaat 300
ttggcttttg acatctgggg cgaagggacc ctggtcaccg tctcgagt 348
Secuencia 20: "RU2023114863_seq_20"

Tipo de Organismo :

Longitud moFI)écuIa ’ Contiene | Secuencia

fragmentos | Omitida

de ADN y
ARN

660

IADN

construccion sintética

No

No

Caracteristicas

moL_type = otro ADN
organismo = construccion sintética

Clave de Ubicacion de e
R L Calificadores
caracterizacion | caracteristica
fuente 1..660

Residuos

gatattgtga tTgactcagag CcCCCgactce CLgactgcat ctgcaggaga gagay 6l
atcaatigta agtccagCca gagtgtgtta ttgagtgcca accagaaaaa ctact 1
tggtaccage agaaacctgg acagtcfcct aggetfgltca tot Ctggge atccacciga 1
gaatcggggg ttectgatcyg attcageggcec agtgoggtecg gaacagatit cactce 2
atcagcaacc tccaglcgga agacgcggca gtgtattact gccacfaggg atata 3
ccatggacat tcgglagfgg gaccaaggtg gagatcaaac gtacggtggc tgcaccatct 3
gtcrttlatct tclcgccats toargagfag ttgaaatctg gaactgccic tdattyg -
ctgctgaata acttiratce cagadaggel aaagtacagt gdgaaggtgga taacgceéctce 4
caatcgggta actcccagga gagtdtfaca gagCaggacla gcaadgacag cacctacage 3
ctcaglagca CCctgacdclt gagcidaagcea gactaldaga aacaliaagf cracg ¢
gaagtcadce atcadgglet gagdctcglec dtcacaaaga gettcaacag gagagd €¢
Secuencia 21: "RU2023114863_seq_21"
. Tipo de Organismo . Secuencia
Longitud | molécula Contiene omitida
fragmentos

de ADN y
ARN

1332

ADN

construccion sintética

No

No

Caracteristicas

Clave de
caracterizacion

Ubicacion de
caracteristica

Calificadores

fuente

1..1332

mol_type = otro ADN organism = construccién sintética

Residuos

caggtgcagc tggtgcaatc
tcctgtgeag cctetggatt
ccaggcaagg gcctggagtg
gcagactca gaagggccyg
ctgcaaa g ag
CLggctiityg g9
ggccecatcgg ct
CLgogy gCC gz
gccctgacca Ca
ctcagcagceg gt
gtgaatcaca

aaaactcaca

CtCtteccee

gtggtogtagg acgtgageca
gtdgaggtgc ataatgccaa
gtggtcagcyg tcctcacegt
aaggtctcca acaaagecect
cagccccgag aaccacaggt
caggrcagct tgacctgcict
gagagcaatg ggcagccgga
ggctcettet toctiratag
gtcttctecat gectccgtgat
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Secuencia 22: "RU2023114863 _se

Secuencia
omitida

No

Contiene
fragmentos
de ADNy
ARN

No

Organismo

construccion sintética

Tipo de
molécula

ADN

Longitud

1332

Caracteristicas

Calificadores

on sintética

construcci

otro ADN organism

mol_type =

Ubicacion de

caracteristica

1..1332

Clave de
caracterizacion

fuente

Residuos
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Secuencia 23: "RU2023114863 se

Secuencia
omitida

No

Contiene
fragmentos

de ADNy

ARN

No

Organismo

construccion sintética

Tipo de
molécula

AA

Longitud

417

Caracteristicas

Calificadores

proteina

ype =

organism

mol_t

ética

construccion sint

Ubicacion de

caracteristica

1..417

Clave de
caracterizacion

fuente

Residuos
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Secuencia 24: "RU2023114863_se
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Caracteristicas



Clave de L -
caracterizacion | Cpicacion de Calificadores
caracteristica
fuente 1..426
moLtype = proteina
organismo = construccion sintética
Residuos
A WL
E <
ER? s
v A
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Secuencia 25:

v<:| -

;
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f
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"RU2023114863_seq_25"

. Tipo de Organismo . Secuencia
Longitud | holécula Contiene omitida
fragmentos
de ADNy
ARN
363 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de Ubicacién de .
RO o Callificadores
caracterizacion | caracteristica
fuente Ly moltype = proteina
organismo = construccion sintética
Residuos
A
v
G
E FLYSKLSVGK
Secuencia 26: "RU2023114863_seq_26"
Tipo de Organismo .
Longitud morIJécuIa ’ Contiene | Secuencia
fragmentos | Omitida
de ADNy
ARN
335 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de Ubicacion de .
caracterizacion | caracteristica Calificadores
fuente 1..335 moLtype = proteina
organismo = construccion sintética
Residuos
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Secuencia 27: "RU2023114863_seq_27"

. Tipo de Organismo . Secuencia
Longitud | molecula Contiene omitida
fragmentos
de ADNy
ARN
448 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de Ubicacion de -
R L Calificadores
caracterizacion | caracteristica
fuente 1..448 mol_type = proteina
organism = construccion sintética
Residuos
7 =
v
Secuencia 28: "RU2023114863_seq_28"
) Tipo de Organismo . Secuencia
Longitud molécula Contiene omitida
fragmentos
de ADNy
ARN
472 AA construccion sintética No No
Caracteristicas
Clave de L .
caracterizacion Ublcacpn Fie Calificadores
caracteristica
fuente 1..472
mol_type = proteina
organism = construccion sintética

Residuos
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